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Bu ­alēĸmanēn amacē, ¿­ adet kuraklēk stresine tolerant, ¿­ adet kuraklēk stresine 

hassas olmak ¿zere toplam altē adet pamuk genotipinin, tam diallel melezleme yºntemine 

uygun olarak yapēlan melezleme sonucunda elde dilen F1 ve F2 generasyonlarēnda; pamukta 

verim, verim komponentleri ve lif kalite parametrelerinin genetik yapēsē ve incelenen 

ºzelliklere iliĸkin kantitatif kalētēm ºzelliklerinin F1 ve F2 generasyonlarēnda optimum (% 

100) ve kēsētlē (%50) sulama koĸullarēnda belirlenmesi, tam ve kēsētlē sulama koĸullarēnēn 

incelenen ºzelliklerde, genotipik varyasyon ¿zerine olan etkisinin saptanmasē ve incelenen 

ºzelliklere iliĸkin anasal etkiyi araĸtērarak daha sonra yapēlacak ­eĸit ēslahē ­alēĸmalarēna 

yardēmcē olabilmektir.  
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: Eklemeli Gen Etkileri Varyansē 

b : Dominant Gen Etkileri Varyansē 

b1 : Genlerin Teksel Dominant Etkileri 

b2 : Gen Daĵēlēĸēndaki Bakaĸēmsēzlēk 

b3 : Dominant Allellerin Ebeveynlerde Daĵēlēĸ Yºn¿ 

c  : Anasal Etki 

d  : Resiprokal Farklēlēklar (C Dēĸēndaki) 

D  : Eklemeli Gen Etkileri Varyansē 

DH : Dar Anlamda Kalētēm Derecesi 

E  : ¢evre Koĸullarēnēn Varyansē 

F  : Dominant Ve Resesif Allellerin Daĵēlēĸ Yºn¿ 

GH  : Geniĸ Anlamda Kalētēm Derecesi 

gi : Genel Kombinasyon Yeteneĵi Etkileri 

GKY  : Genel Kombinasyon Yeteneĵi 

H1 : Genlerin Dominant Etkilerinin Varyansē 

H1/D1/2 : Ortalama Dominantlēk Derecesi 

H2 : Gen Daĵēlēĸēna Gºre D¿zeltilmiĸ Dominantlēk Varyansē 

h2 : Dominantlēk Etkisi 

H2/4H1 : Dominant ve Resesif Allellerin Oranē 

Hb : Heterobeltiosis 

HKO  : Hata Kareler Ortalamasē 

Ht  : Heterosis 

K  : Etkili Gen ¢ifti Sayēsē 

KD/KR  : Ebeveynlerdeki Dominant Genlerin Sayēsēnēn Resesif Gen Sayēsēna Oranē 

KO : Kareler Ortalamasē 

KS : Kēsētlē Sulama 

KT  : Kareler Toplamē 

n  : Ebeveyn Sayēsē 

¥KY : ¥zel Kombinasyon Yeteneĵi 

r  : Tekerr¿r Sayēsē 

RE : Resiprokal Etkiler 

rij            : Resiprokal Etkiler 

SD  : Serbestlik Derecesi 

SH : Standart Hata 

sij            : ¥zel Kombinasyon Yeteneĵi Etkileri 

TS : Tam Sulama 

¦A : ¦st¿n Ana­ 
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¥ZET 

 

 

PAMUKTA ( Gossypium hirsutum L.) TAM VE KISITLI SULAMA KOķULLARINDA 

VERĶM VE LĶF KALĶTE ¥ZELLĶKLERĶNĶN TAM DĶALLEL MELEZLEME 

Y¥NTEMĶ ĶLE GENETĶK ANALĶZĶ 

Gºren HK.  Aydēn Adnan Menderes ¦niversitesi, Fen Bilimleri Enstit¿s¿, Tarla 

Bitkileri Programē, Doktora, Aydēn, 2022. 

Ama­: Bu ­alēĸma, ¿­ adet kuraklēk stresine tolerant, ¿­ adet kuraklēk stresine hassas olmak 

¿zere toplam altē adet pamuk genotipinin, tam diallel melezleme yºntemine uygun olarak 

yapēlan melezleme sonucunda elde edilen F1 ve F2 generasyonlarēnda; pamukta verim, verim 

komponentleri ve lif kalite parametrelerinin genetik yapēsē ve incelenen ºzelliklere iliĸkin 

kantitatif kalētēm ºzelliklerinin optimum (% 100) ve kēsētlē (%50) sulama koĸullarēnda , 

genotipik varyasyonun saptanmasē ve anasal etkiyi araĸtērarak daha sonra yapēlacak ­eĸit 

ēslahē ­alēĸmalarēna yardēmcē olabilmek amacēyla y¿r¿t¿lm¿ĸt¿r. 

Metaryal ve Yºntem: ¢alēĸmanēn birinci yēlēnda Gloria, Nazilli 84-S, NP Ege, Nazilli M-

503, DAK 66:3, NIAB 999 ­eĸitleri tam diallel olarak melezleme yapēlmēĸ ve F1 tohumluklarē 

elde edilmiĸtir. Aynē zamanda, AD¦ Ziraat Fak¿ltesi Tarla Bitkileri Bºl¿m¿nde ºnceki yēl 

belirtilen pamuk genotipleri kullanēlarak y¿r¿t¿len tam diallel melezleme sonucunda elde 

edilen F1 generasyonuna ait tohumlar ekilerek F2 generasyonuna ait tohumlar da elde 

edilmiĸtir. ¢alēĸmanēn ikinci yēlēnda, materyal olarak kullanēlan ebeveynler, F1 ve F2 

generasyonuna ait melez kombinasyonlarē, sēra arasē 70, sēra ¿zeri 12 cm, sēra uzunlu 6 metre 

bir sēralē, tesad¿f bloklarē deneme desenine uygun olarak 4 tekerr¿rl¿ olarak ekilmiĸ ve t¿m 

denemeler tam (% 100) ve kēsētlē sulama koĸullarēnda (% 50) y¿r¿t¿lm¿ĸt¿r. ¢alēĸmada 

ºl­¿len agronomik ve lif kalite ºzelliklerinden elde edilen veriler, Griffing Metot I, Model I 

uyum yetenekleri analizi, tam diallel tablo varyans analizi, Jinks-Hayman diallel melez analizi 

ve heterosis-heterobeltiosis oranlarē ile deĵerlendirilmiĸtir. 

Bulgular: Jinks- Hayman tipi varyans analizinde t¿m pop¿lasyonlar ve ºzellikler i­in; 

eklemeli varyans ile dominantlēk varyansē arasēndaki farkēn (D-H1)  negatif deĵer almasē t¿m 

ºzelliklerin kalētēmēnda dominant etkilerin daha ºnemli olduĵunu ve dominantlēk derecesinin 

(H1/D)1/2 1ôden b¿y¿k olmasē ¿st¿n dominantlēĵēn bulunduĵunu ortaya koymuĸtur. Wr/Vr 

grafikleri incelendiĵinde ise yine t¿m pop¿lasyonlar ve ºzellikler i­in dominant gen 
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etkilerinin (¿st¿n dominant, kēsmi dominant, tam dominant) ºnemli olduĵu saptanmēĸtēr. 

Griffing tipi analiz yºnteminde ise, ­ēr­ēr randēmanē, tek koza k¿tl¿ aĵērlēĵē, koza sayēsē, 

meyve dalē, lif uzunluĵu, lif inceliĵi, lif kopma dayanēklēlēĵē, lif elastikiyeti, sulama suyu 

kullanēm randēmanē, su kullanēm randēmanē ve verim deĵeri i­in GKY/¥KY oranēnēn 1ôden 

b¿y¿k olduĵu tespit edilmiĸ ve ºzelliklerin kalētēmēnēn eklemeli genlerin etkisi altēnda olduĵu 

sonucuna varēlmēĸtēr. Bununla beraber kombinasyon yetenekleri varyans analizinde t¿m 

pop¿lasyonlar i­in, hem eklemeli gen etkilerini iĸaret eden GKY hem de eklemeli olmayan 

gen etkilerini temsil eden ¥KY ºnemli bulunmuĸtur. T¿m bunlarēn ēĸēĵēnda bu analiz 

yºnteminde incelenen ºzellikler i­in eklemeli ve eklemeli olmayan genlerin birlikte etki 

etmesine raĵmen GKY/¥KY oranēnēn 1ôden b¿y¿k olmasē eklemeli genlerin ­oĵunlukta 

olduĵunu gºstermektedir. 

Sonu­:  Yapēlan ­alēĸmada, kuraklēĵa dayanēklē pamuk ēslah ­alēĸmalarēnda seleksiyonun F5-

F6 generasyonunda yapēlmasēnēn uygun olduĵunu, tam sulama ve kuraklēk stresi koĸullarēnda 

melezlerdeki gen hareketlerinin farklēlēĵēndan dolayē, kuraklēĵa dayanēklē bitki ēslahēnēn 

kuraklēk koĸullarē altēnda yapēlmasē gerektiĵini, metodun uygulanacaĵē pop¿lasyonun se­imi, 

­evre faktºr¿, deĵerlerin elde edilmesi ve analizin yorumlanma ĸekli ºnemli olmasēyla birlikte 

melez varyete ēslahē ile iligili ­alēĸmalarda Griffing tipi diallel analiz yºntemi, 

pop¿lasyonlarēn genetik yapēlarēnē araĸtērmada ise Jinks-Hayman tipi analiz yºnteminin 

uygun olacaĵē sonucuna varēlmēĸtēr. 

 

Anahtar Kelimeler: Pamuk, Diallel analiz, Anasal etki, Kuraklēĵa dayanēklēlēk/tolerant. 
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ABSTRACT 

Genetic Analysis of Cotton (Gossypium hirsutum L.)  Yield and Fiber Quality by Full 

Diallel Method Under Full and Deficit Irrigation Conditions 

Objective: In this study, six cotton genotypes, including three drought stress tolerant and 

three sensitive to drought stress, were crossed using complete full  diallel cross method,  

obtaining F1 and F2 generations; to determine the genetic structure and quantitative 

heritability of cotton yield, yield components and fiber quality parameters under well watered 

(100%) and deficit (50%) irrigation conditions. This study was carried out to determine the 

effect of well watered and deficit irrigation conditions on genotypic variation and the maternal 

effect on the examined traits to support further breeding studies. 

Materials and Methods: In the first year of the study, Gloria, Nazilli 84-S, NP Ege, Nazilli 

M-503, DAK 66:3, NIAB 999 varieties were crossed with full  diallelmethod and F1 

generations were obtained. At the same time, F2 generation seeds were obtained from the 

seeds of the F1 generation in the Field Crops Department of ADU Faculty of Agriculture. In 

the second year of the study,  parents,  F1 and F2 generations were planted with an inter-row 

spacing of 70 cm and intra-row spacing of 12 cm, in Randomized Complete Block Design 

with four replications under the well watered (100%) and deficit (50%) irrigation conditions. 

Selected agronomic and fiber quality characteristics of the Parents, F1 and F2 generations were 

measured. The data obtained as a result of the agronomic and fiber quality characteristics 

measured in the study were evaluated by Griffing Method I, Model I adaptability analysis, full 

diallel table variance analysis, Jinks-Hayman diallel hybrid analysis and heterosis-

heterobeltiosis ratios. 

Findings: For all populations and traits in Jinks- Hayman analysis of variance; The dominant 

effects were found more important in the inheritance of all traits, because the negative value 

of the difference between the additive variance and the dominance variance (D-H1). Also it 

denotes the overdominance type of gene action predominant for inheritance, because of the 

fact that the average degree of dominance (H1/D)1/2 was greater than 1. When the Wr/Vr 

graphs were examined, it was determined that the dominant gene effects (over-dominance, 

partial dominance, complete dominance) were important for all populations and traits. In the 

Griffing type analysis method,  It was determined that the ratio of GCA/SCA was greater than 

1 for ginning percentage, boll weight, number of bolls, sympodial branch, fiber length, fiber 
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fineness, fiber strength, fiber elongation, water use efficiency, intrinsic water use efficiency 

and cotton yield value. It was thus concluded that the inheritance of traits is under the 

influence of additive genes. However, in the analysis of variance in combination abilities, 

both SCI indicating additive gene effects and SCA representing non-additive gene effects 

were found to be significant for all populations.  

Conclusion: It is concluded that the beginning of selection in the F5-F6 generation is 

appropriate in drought-resistant cotton breeding studies. Drought-resistant cotton breeding 

should be carried out under drought conditions due to the difference in gene movements in 

crosses between well watered irrigation and drought stress conditions. The selection of the 

population to which the method will be applied, the environmental factor, the obtaining of the 

values and interpretation of the analysis are important. The Griffing diallel analysis method 

would be appropriate in studies on hybrid variety breeding, while Jinks-Hayman type analysis 

method would be appropriate in researching genetic structures of populations. 

Keywords: Cotton, Diallel analysis, Maternal effect, Drought resistance/tolerant. 
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1. GĶRĶķ 

 

 

Pamuk bitkisi, iĸlenmesi a­ēsēndan ­ēr­ēr sanayisinin, lifi ile tekstil sanayisinin, 

tohumu ile yaĵ ve k¿spesi ile yem sanayisinin, linteri ile de k©ĵēt sanayisinin hammaddesi 

durumundadēr. Bu nedenle, pamuk T¿rkiye ekonomisinde ve ihracatēnda ºnemli bir yere sahip 

staretejik bir tarēm ¿r¿nd¿r. Pamuĵun her yºn¿ ile ¿lkemiz ekonomisinde ºnemli bir yeri 

vardēr. Geniĸ ¿retici kitlesinin ge­im kaynaĵē ve ulusal dokuma sanayiinin hammaddesi 

olmasē, hepsinden ºnemlisi ise ¿lkemize tekstil sektºr¿ ile kazandērēlan dºvizin 

k¿­¿msenmeyecek ºl­¿de pamuk ¿r¿nleri ve t¿revlerinden saĵlanmasē, pamuĵun ºnemini 

ortaya koyacak nitelikte gºstergelerdir. Bu sebeplerin yanēnda n¿fus artēĸē ve yaĸam 

standardēnēn y¿kselmesi, pamuk bitkisine olan talebi de artērmaktadēr (ICAC, 2016). Bu 

yºnleriyle pamuĵa olan ihtiya­, t¿m d¿nyada artēĸ gºstermektedir. Bilindiĵi gibi pamuk 

bitkisi esas itibariyle lifi i­in yetiĸtirilmektedir. Ancak pamuk bitkisinden lif ile birlikte yan 

¿r¿n olarak pamuk ­iĵidi ve linter pamuĵu da elde edilmektedir. Yan ¿r¿n olan ­iĵidin bir 

kēsmē tohumluk, pek az kēsmē hayvan yemi ve geri kalan b¿y¿k bir kēsmē ise bitkisel yaĵ 

¿reten sanayinin hammaddesi olarak kullanēlmaktadēr (Baĸal, vd., 2009; Gºren ve Baĸal 

2020).  

Pamuk tarēmēnēn yapēldēĵē ¿lkelerdeki ēslah programlarēnēn amacē, y¿ksek verimli ve 

yeni teknolojiye uygun lif kalitesine sahip pamuk ­eĸitlerinin geliĸtirilmesidir. Bu ºzelliklerin 

­oĵu kantitatif kalētēm ºzelliĵi taĸēmaktadēr. Bu nedenle, birka­ genetik parametreyi i­eren 

basit genetik modeller yardēmēyla, karmaĸēk olan bu iliĸkileri ­ºzmeye ­alēĸan bir­ok ēslah­ē, 

istedikleri baĸarēya ulaĸmakta zorluklarla karĸēlaĸmēĸlardēr (Verhalen ve Murray, 1967, 

Yates). Diallel analiz yºntemi, ēslah­ēlara melezleme ēslahēnda ana­larēn se­imine ve ēslahēn 

erken dºnemlerinde ana­larēn kombinasyon yeteneklerinin belirlenmesinde sistematik bir 

yaklaĸēm imkanē verir, istenilen ºzellikler yºn¿nden ¿st¿n olan ana­larēn arasēnda melezleme 

yapma olanaĵē saĵlar (Aksel vd., 1942; Yates, 1942) Aynē zamanda, farklē genetik 

parametrelerin tahminlerine olanak saĵladēĵē i­in ēslah­ēlarēn en etkili ēslah yºntemini 

se­mesine yardēmcē olmaktadēr (Jinks and Hayman, 1953; Hayman, 1954b; Jinks, 1956; 

Griffing, 1956; Hayman, 1960). 

Herhangi bir karakterin geliĸtirilmesi ama­landēĵēnda, ēslah­ēya en fazla yardēmcē 

olacak olan bilgilerin baĸēnda ele alēnan genotiplerin ēslah amacēna uygun ebeveyn ve 

bunlardan oluĸturulan melez pop¿lasyonun sahip olabileceĵi genetik varyansēn erken 
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kuĸaklarda saptanabilmesi gelmektedir (¢i­ek, 2007). Bitki ēslah­ēsē amacēna uygun ­eĸitleri 

geliĸtirebilmek i­in, elinde bulunan genetik materyal ile melezlemeler yaparak varyasyonlar 

oluĸturur. Islah­ē, bu yeni geliĸtirilen melez pop¿lasyonlarda yer alan ebeveyn ve melez 

dºlleri agronomik ºzellikler bakēmēndan erken generasyonlarda tanēmak ve ¿st¿n ºzelliklere 

sahip olanlarē se­mek ister. Ebeveynlerin ele alēnan ºzellikler bakēmēndan elde edilen 

ortalama deĵerleri, melez performanslarēnēn tahmin edilmesi ve ¿st¿n ebeveynlerin se­ilmesi 

bakēmēndan ºnemli olmaktadēr (Poehlman and Sleeper, 1995). Ebeveynlerin melez 

performansē, heterosis olgusundan yararlanarak ortaya ­ēkarēlabilir (Knott, 1965). 

Ebeveynlerin genetik yapēsē ve ele alēnacak kalētēmlarē ­eĸitli yºntemlerle belirlenirse, bu 

temel bilgilere dayanan ēslah programlarēnēn baĸarē oranē y¿ksek olur. Ebeveynlerin amaca 

uygun olarak belirlenen ºzelliklerinin kalētēm derecelerinin bilinmesi, gereksiz 

kombinasyonlarē ortadan kaldērmakta ve hangi generasyonda seleksiyona baĸlanacaĵē 

yºn¿nde fikir vermektedir (Yēldērēm, 2005). Ayrēca, ebeveynlerin istenen ºzellikler a­ēsēndan 

genel ve ºzel kombinasyon yeteneklerinin bilinmesi ve aktarēlmak istenen karakterin 

oluĸumundaki gen etki tipinin bilinmesi, ­eĸit geliĸtirme ­alēĸmalarēna kolaylēk getirmesi ve 

anēlan ºzelliĵin geliĸtirilebilmesi i­in belirlenecek ēslah metodu a­ēsēndan ºnem taĸēmaktadēr. 

Bitki ēslahēnda diallel analiz metodu; melez dºl pop¿lasyonlarēnēn genetik yapēlarēnē 

araĸtērmak, ¿mitvar melez kombinasyonu ve ebeveynlerin genel ve ºzel kombinasyon 

yeteneklerini saptamak i­in yapēlmakta (Yēldērēm  vd., 1979), kendine ve yabancē dºllenen bir 

­ok bitkide geniĸ bir uygulama alanē olan Diallel Analiz Yºntemi, Schmidt (1919), Yates 

(1947), Jinks ve Hayman (1953), Hayman (1954 a,b), Jinks (1954, 1956), Griffing (1956), ve 

Hayman (1958, 1960) gibi araĸtērēcēlar tarafēndan geliĸtirilmiĸtir. ¦lkemizde Gen­er (1978), 

Turan (1979), Yelin (1985), Kaynak (1990), Efe ve Gen­er (1995a, b), Baĸal (2001), Efe 

(1994), Akēĸcan (2011) ve Akgºl (2012) tarafēndan pamuk bitkisinde uygulanmēĸtēr. 

Bir organizmanēn kalētēmē ­oĵunlukla ­ekirdek genleri tarafēndan yºnetilir. Ancak bazē 

durumlarda kalētēm sitoplazmik faktºrler veya genler tarafēndan yºnetilir Karakterlerin 

ebeveynlerden dºllere ge­mesi mitokondri ve kloroplast ¿zerinde bulunan sitoplazmik genler 

tarafēndan yºnetildiĵi zaman bu anasal etki (­ekirdek dēĸē kalētēm, sitoplazmik kalētēm, non-

Mendel kalētēmē) olarak bilinir (Karakaya, 2002; Kumar vd., 2004). Bir ­ok pop¿lasyonda 

bireyin uyum g¿c¿ (fitness) kendi fenotipine baĵlē olduĵu kadar ebeveynlerinin fenotipine de 

baĵlēdēr (Kirkpatrick and Lande., 1989). Kloroplast genomu h¿credeki toplam proteinin 

%10ôunu kodlarken; %90ôē h¿cre ­ekirdeĵi tarafēndan kodlanēr (Gatehouse, 2008). ¢ekirdek 

dēĸē maddeler (sitoplazmik kalētēm ºĵeleri) tamamen anadan ge­tiĵi i­in, yavru dºl ºzellikleri 
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¿zerindeki sitoplazmik kalētēm etkisinin ana ebeveynden kaynaklandēĵē rahatlēkla sºylenebilir. 

Bu tip kalētēmda yavrularēn fenotipi kloroplast veya mitokondrilerdeki DNA tarafēndan 

belirlenir. Yapēlan ­alēĸmalar bu organellerin yavrulara tek ebeveynden (uniparental) ge­tiĵini 

gºstermektedir (Mēko, 2008). 

Islah ­alēĸmalarēnda anasal etkinin bilinmesi ēslah amacēna ve s¿resine hizmet 

etmektedir. Bununla birlikte melezlerdeki resiprok etkiyi sadece anasal etkiye baĵlamak 

doĵru olmaz. Stoplazma x ­evre intraksiyonu, ana olarak kullanēlan ebeveynin nesiller boyu 

geliĸtirdiĵi ­evreye uyum, ayakta kalabilme gibi adaptasyonlarē da aktardēĵē bir­ok araĸtērēcē 

tarafēndan bildirilmektedir (Bernardo 1996; Mousseau ve Fox 1998; Maestripieri ve Mateo, 

2009). Bu ­alēĸma incelenen ºzellikler bakēmēndan ēslah edilmek istenen ºzelliĵin bir 

kēsmēnēn veya tamamēnēn anasal kalētēm etkisi altēnda olup olmadēĵēnē araĸtērarak bundan 

sonraki ­alēĸmalara ēĸēk tutmayē ama­lamēĸtēr. 

Kuraklēĵa dayanēklē ­eĸit ēslahēnda seleksiyonun yapēlacaĵē ­evre koĸuluna iliĸkin 

birbirine karĸēt iki yaklaĸēm bulunmaktadēr. Birincisi seleksiyonun optimum (tam sulama, 

%100) koĸullarda yapēlmasē ve bu ĸartlarda y¿ksek verimli hatlarēn olumsuz ĸartlarda da 

y¿ksek verimli olacaĵē gºr¿ĸ¿ iken ikici bir gºr¿ĸ ise seleksiyonun kuraklēk (kēsētlē sulama-su 

stresi %50) koĸullarēnda yapēlmasē; burada da iki farklē gºr¿ĸ bulunmakta; verime bakēlarak 

direk seleksiyonun yapēlmasē (empirik veya pragmatik ēslah) ve seleksiyonun fizyolojik, 

morfolojik, verim komponentleri gibi ºzelliklere gºre dolaylē yapēlmasē dēr (analitik ēslah). 

Piepho (2000), arpada kuraklēĵa karĸē dayanēklēlēk ēslahēnda seleksiyonun sadece su 

stresi koĸullarēnda yapēldēĵē zaman; genotip x ­evre interaksiyonu, epistatik gen etkileri ve 

d¿ĸ¿k kalētēm dereceleri tarafēndan genetik ilerlemenin engellendiĵini ve yapēlacak olan ēslah 

­alēmasēnēn hem tam sulama hem de stres koĸullarēnda yapēlmasē gerektiĵini bildirmiĸtir 

Rizza vd., (2004) ve Ober vd., (2004) arpa ve ĸeker pancarēnda yaptēklarē ­alēĸmalarda 

­eĸitlerin sulama koĸullarēnda ve farklē lokasyonlardaki ortalama verimlerinin kullanēlmasēnēn 

seleksiyonun baĸarēsēnē artērdēĵēnē, uygun koĸullarda y¿ksek verim kapasitesine sahip 

­eĸitlerin kuraklēk koĸullarēnda da verim performanslarēnēn iyi olduklarēnē saptamēĸlardēr.  

Optimum koĸullar altēnda geliĸtirilen hatlarēn olumsuz ­evre koĸullarēndaki 

performanslarēnēn iyi olmadēĵē, kuraklēĵa karĸē dayanēklē bitki seleksiyonunun su stresi 

koĸullarēnda yapēlmasē gerektiĵi  farklē araĸtērēcēlar tarafēndan ºne s¿r¿lm¿ĸt¿r (Simmonds, 

1984; Ludlow ve Muchow, 1990; Ceccarelli, 1996; Ceccarelli ve Grando, 1997; Shakoor  vd., 

2010). Diĵer bir gºr¿ĸ ise; ēslah programlarēnda sadece verime bakarak deĵil, kuraklēk 
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stresine  yºnelik fizyolojik ve morfolojik mekanizmalarēn da  dahil edilmesi yoluyla ­eĸitlerin 

geliĸtirilmesini savunmaktadēr  (Morgan 1989; Winter  vd., 1989; Foulkes  vd. 2001) 

Pamukta diallel analiz ile ilgili litarat¿rlerde bir­ok ­alēĸma bulunmaktadēr. Raza vd. 

(2013) beĸ ­eĸitle yaptēklarē ­alēĸmalarēnda bitki boyu, lif verimi, ­ēr­ēr randēmanē ve koza 

aĵērlēĵē i­in eklemeli genleri ºnemli bulurken, Han ve Hasan (2011) 12 pamuk ­eĸidiyle 

yaptēklarē diallel ­alēĸmanēn sonucunda Raza vd. (2013) bulduklarē sonucun aksine eklemeli 

olmayan genlerle yºnetildiĵini bildirmiĸlerdir. Heterosis ile ilgili konuĸmak gerekirse yine 

normal sulama koĸullarēnda meyve dalē, verim, ­ēr­ēr randēmanē ve koza sayēsē gibi ºzellikler 

y¿ksek oranda heterosis y¿zdesi verirken, bu ºzellikler kēsētlē sulama i­in aynē olmamēĸtēr ( 

El-Dahan vd., 2003). Yine Ezfa vd. (2022) de yaptēklarē ­alēĸmalarēnda pamuk ēslahēnda 

kuraklēĵa tolerans ­alēĸmalarēnēn, kuraklēk stresi altēnda yapēlmasē gerektiĵini savunmuĸlardēr. 

Yapēlan bu ­alēĸmalarēn bulgularē incelendiĵinde aynē metaryallerle farklē ­evrelerde aynē 

sonu­larēn elde edilemeyebileceĵi sonucu ortaya ­ēkmaktadēr. Stres koĸullarē dēĸēnda elde 

edilen genetik bulgularēn, stres koĸullarēnda kendini gºsterememesi, var olan parametrenin 

etkisini yitirmesi, heterosisin azalmasē ve genotip x ­evre interaksiyonlarēndan kaynaklē 

olarak genetik ilerlemenin olmamasē veya d¿ĸ¿k olmasē gibi ēslah­ēnēn karĸēlaĸacaĵē sorunlar 

arasēnda yer almaktadēr.  

Bu ­alēĸmanēn amacē, ¿­ adet kuraklēk stresine tolerant, ¿­ adet kuraklēk stresine 

hassas olmak ¿zere toplam altē adet pamuk genotipinin, tam diallel melezleme yºntemine 

uygun olarak yapēlan melezleme sonucunda elde dilen F1 ve F2 generasyonlarēnda; Pamukta 

verim, verim komponentleri ve lif kalite parametrelerinin genetik yapēsē ve incelenen 

ºzelliklere iliĸkin kantitatif kalētēm ºzelliklerinin F1 ve F2 generasyonlarēnda optimum (% 

100) ve kēsētlē (%50) sulama koĸullarēnda belirlenmesi, tam ve kēsētlē sulama koĸullarēnēn 

incelenen ºzelliklerde, genotipik varyasyon ¿zerine olan etkisinin saptanmasē ve incelenen 

ºzelliklere iliĸkin anasal etkiyi araĸtērarak daha sonra yapēlacak ­eĸit ēslahē ­alēĸmalarēna 

yardēmcē olabilmektir. 
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2. KAYNAK ¥ZETLERĶ 

 

Gen­er (1978), G. hirsutum L. ve G. barbadense L, t¿rlerine iliĸkin sekiz ­eĸitle 

yaptēĵē tam diallel melezleme ­alēĸmasēnda, bitki koza sayēsē, bitki k¿tl¿ pamuk verimi, 

100 tohum aĵērlēĵē, lif inceliĵi ve lif uzunluĵu yºn¿nden olumlu yºnde heterosis ve 

heterobeltiosis deĵerleri saptamēĸtēr. Araĸtērēcē, populasyonda, incelenen b¿t¿n ºzellikler 

yºn¿nden genel uyuĸma yeteneĵi etkilerinin, lif inceliĵi dēĸēnda diĵer ºzellikler yºn¿nden 

de ºzel uyuĸma yeteneĵi etkilerinin ºnemli olduĵunu bildirmiĸtir. 

 

Ashraf ve Ahmad (2000), 6 pamuk ­eĸidinin tam diallel melezlenmesi ile 

oluĸturduklarē pop¿lasyonda, odun dalē sayēsē sayēsē hari­, incelenen t¿m ºzelliklerde genel 

uyuĸma yeteneĵi etkilerinin ºnemli olduĵunu; ºzelliklerin kalētēmēnda, hem eklemeli, hem de 

dominant gen etkilerinin etkin olduĵunu; ºzelliklerin ­oĵunda heterosis ve ana­larēn etkisinin 

bulunduĵunu bildirmiĸlerdir.  

Kapoor (2000), MU-2 ve RS-453 pamuk ­eĸitlerinin kullanēldēĵē melezleme 

programēnda incelenen koza sayēsē, ­ēr­ēr randēmanē ve lif verimi ºzelliklerinin kalētēmēnda 

eklemeli olmayan; k¿tl¿ verimi ve koza aĵērlēĵē ºzelliklerinin kalētēmēnda eklemeli gen 

etkilerinin etken olduĵunu belirtmiĸlerdir.  

Khorgade vd. (2000), Gossypium hirsutum L. t¿r¿ne ait 7 pamuk ­eĸidi ile yaptēklarē 

yarēm diallel melez ­alēĸmalarēnda, lif indeksi ve bitki meyve dalē sayēsē hari­ incelenen b¿t¿n 

ºzelliklerde ¿st¿n dominantlēĵēn ºnemli olduĵunu belirtmiĸlerdir. Ayrēca, k¿tl¿ verimi ve bazē 

ºnemli lif ºzellikleri i­in DHY 286, PH 93 ve PKV Rajat ­eĸitlerinin; mikroner i­in ise LRA 

5166 ­eĸidinin en iyi genel uyuĸma yeteneĵine sahip olduĵunu saptamēĸlardēr.  

Mukhtar vd. (2000), Gossypium hirsutum L. t¿r¿ne ait 4 ­eĸidin tam diallel melez 

analizinde, lif uzunluĵu, ­ēr­ēr randēmanē, tohum indeksi ve lif indeksi ºzelliklerinin 

kalētēmēnda ¿st¿n dominantlēĵēn etkili olduĵunu bildirmiĸlerdir.  

Piepho (2000), arpada kuraklēĵa karĸē dayanēklēlēk ēslahēnda direk seleksiyon 

yºnteminin su stresi koĸullarēnda yapēldēĵē zaman genetik ilerlemenin, genotip ­evre 

interaksiyonu, epistatik gen etkileri ve d¿ĸ¿k kalētēm dereceleri tarafēndan engellendiĵini 

bildirmiĸtir. 

Baĸal (2001), G. hirsutum L. t¿r¿ne ait 6 pamuk ­eĸidi ile yarēm diallel (6x6) melez 

yºntemine gºre oluĸturduklarē pop¿lasyonda, koza k¿tl¿ aĵērlēĵē ve k¿tl¿ verimi i­in 
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­oĵunlukla olumlu, diĵer ºzellikler (koza sayēsē, erkencilik oranē, ­ēr­ēr randēmanē, 100 tohum 

aĵērlēĵē, lif kopma dayanēklēlēĵē, lif uzunluĵu ve lif inceliĵi) i­in ise ­oĵunlukla olumsuz 

yºnde heterosis ve heterobeltiosis olduĵunu; koza sayēsē, ­ēr­ēr randēmanē ve lif inceliĵi i­in 

hem eklemeli hem dominant; koza k¿tl¿ pamuk aĵērlēĵē, 100 tohum aĵērlēĵē, lif kopma 

dayanēklēlēĵē ve lif uzunluĵu i­in eklemeli; k¿tl¿ verimi ve erkencilik oranē i­in ise dominant 

gen etkilerinin etkin olduĵunu belirtmiĸlerdir.  

Bertini vd. (2001), melez Upland (Gossypium hirsutum L) pamuklarēnda, kalētēm 

parametrelerinin araĸtērēldēĵē ­alēĸmada; incelenen ilk ­i­eklenme zamanē, koza sayēsē, koza 

aĵērlēĵē ve lif verimi ºzelliklerinin yºnetiminde dominant; 100 tohum aĵērlēĵē ve ­ēr­ēr 

randēmanē ºzelliklerinin yºnetiminde eklemeli gen etkilerinin ºnemli olduĵunu; lif veriminde 

% 96.41 ve ilk ­i­eklenme zamanēnda %0.77 oranēnda heterotik etki gºzlendiĵini ifade 

etmiĸlerdir.  

Braden vd. (2002), G. hirsutum L. t¿r¿ne ait 5 ­eĸit ile (TAM94L-25, TTU-202, 

ACALA 1517-99, FĶBER MAX 832, TAMCOT CAMD-E) ile yaptēklarē diallel ­alēĸmada lif 

uzunluĵu ¿zerine kombinasyon yeteneklerini incelemiĸlerdir. Araĸtērmacēlarēn t¿m F1 

hibritleri arasēndan ºzellikle Fiber max 832 x TAM 94L-25 kombinasyonunda en uzun lif 

uzunluĵu deĵerlerini saptamēĸtēr. Bunun yanē sēra Acala 1517-99 ve TTU202 ebeveynlerinin 

TAM 94 L-25 ve Fiber max 832 ebeveynleri arasēnda yapēlan melezlerde lif uzunluĵu 

bakēmēndan ºnemli genel uyuĸma yeteneĵi etkisi saptamēĸlardēr. Araĸtērmacēlar lif uzunluĵu 

¿zerine eklemeli gen etkilerinin ºnemli olduĵunu tespit etmiĸlerdir.  

Ahmad vd. (2003), Gossypium hirsutum L. t¿r¿ne ait 6 ­eĸit ile yaptēklarē tam diallel 

melez ­alēĸmada,  meyve dalē sayēsē, bitki boyu, koza sayēsē ve k¿tl¿ pamuk verimi 

ºzelliklerinin kontrol¿nde eklemeli gen etkilerinin ºnemli olduĵunu; bitki boyu, koza sayēsē 

ve k¿tl¿ pamuk verimi i­in bulunan dar anlamda kalētēm derecesinin ise erken dºnem 

seleksiyon kriteri olarak kullanēlabileceĵini saptamēĸlardēr.  

Ashwathama vd. (2003), pamuk bitkisinde, 4 t¿rler arasē ve 4 t¿r i­i melezlemeden 

elde ettikleri pop¿lasyonlarē materyal olarak kullandēklarē ­alēĸmada; t¿rler arasē melezlerde 

heterosis oranlarēnēn, k¿tl¿ veriminde %79.3, toplam kuru madde oranēnda %10.2, koza 

sayēsēnda %60, koza aĵērlēĵēnda %12.8; t¿r i­i melezlerde heterosis oranlarēnē, k¿tl¿ 

veriminde %32.9, toplam kuru madde oranēnda %3.6, koza sayēsēnda %13.6, koza aĵērlēĵēnda 

%3.8 olarak tespit etmiĸlerdir.  
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Baĸal ve Turgut (2003), 6 farklē pamuk ­eĸidinin yarēm diallel melezlenmesiyle 

oluĸturulan pop¿lasyonda saptadēklarē uyuĸma yetenekleri ve heterosis deĵerlerine gºre, 

bitkide koza sayēsē i­in DPL 5690; koza k¿tl¿ pamuk aĵērlēĵē ve lif uzunluĵu i­in Acala SJ-5; 

k¿tl¿ pamuk verimi ve ­ēr­ēr randēmanē i­in Nazilli 84 ve Carmen; erkencilik oranē ve lif 

inceliĵi i­in Tamcot CAMD-E ve lif kopma dayanēklēlēĵē i­in PD 6168 ­eĸitlerinin uygun 

olabileceĵini, t¿m ºzellikler birlikte incelendiĵinde Tamcot CAMD-E x Carmen, Nazilli 84 x 

PD 6168, DPL 5690 x Tamcot CAMD-E ve Tamcot CAMD-E x PD 6168 melezlerinin 

gelecekteki ēslah ­alēĸmalarē i­in ¿mit verici olduĵunu saptamēĸ, deĵiĸtirilmiĸ geri melezleme 

veya tekrarlamalē seleksiyon yºntemi uygulanarak verim ve lif kalite ºzelliklerinin birlikte 

geliĸtirilebileceĵi sonucuna varmēĸlardēr. 

Cheatham vd. (2003), Avustralya ­eĸitleri ve yabani pamuk t¿rlerinde verim ve lif 

kalitesinin artērēlmasē i­in mevcut genlerin bulunduĵunu, ancak bunlarēn Amerika ­eĸitleri ile 

uyum yeteneklerini belirlemeye ­alēĸtēklarē araĸtērmalarēnda, yarēm diallel melezleme ile elde 

ettikleri F2 hibritlerini, ebeveynlerle kēyaslamalē olarak denediklerini, F2 hibritlerinin lif 

verimi, lif uzunluĵu ve koza aĵērlēĵē yºn¿nden ebeveynlerden daha iyi deĵer gºsterdiklerini, 

verim i­in Stoneville 474, verim ve lif uzunluĵu i­in Fibermax 832, lif kopma dayanēklēlēĵē 

i­in B 1388 ­eĸitlerinin en iyi genel uyuĸma yeteneĵi sergilediklerini, kēsa lif oranē ve lif 

kopma dayanēklēlēĵēnēn eklemeli gen etkileri ile yºnetildiĵini, lif verimi, koza b¿y¿kl¿ĵ¿ ve 

lif elastikiyetinēn hem eklemeli hem de dominant gen etkileri ile yºnetildiĵini, bu ­eĸitlerin 

A.B.D ēslah programlarēnda kullanēlmasē ile verim ve lif kalitesinde artēĸ saĵlanabileceĵini 

belirtmiĸlerdir.  

El-Dahan vd. (2003), 2 adet kuraklēĵa karĸē y¿ksek toleranslē, 2 adet d¿ĸ¿k toleranslē v 

4 adet orta toleranslē toplam 8 adet ebeveynle tam diallel melezleme yºntemine gºre elde 

ettikleri F1 melezlerini kuraklēk stresi altēnda (­i­eklenme dºneminde tek sulama ile) 

yetiĸtirmiĸlerdir. Elde ettikleri verileri Griffing tipi analiz yºntemine gºre analiz etmiĸlerdir. 

Bu ­alēĸmada, genel ve ºzel uyum varyanslarē k¿tl¿ pamuk verimi, koza sayēsē, koza aĵērlēĵē, 

­ēr­ēr randēmanē, tohum ve lif indeksi ­alēĸmēĸlardēr. ¢alēĸma sonucunda genel uyum yeteneĵi 

t¿m ºzellikler i­in ºnemli ­ēkarken, ºzel uyum yeteneĵini de k¿tl¿ pamuk verimi ve koza 

sayēsē dēĸēndaki ºzellikler i­in ºnemli bulduklarēnē bildirmiĸlerdir. GKY/¥KY oranē t¿m 

ºzellikler i­in 1 den b¿y¿k saptanmēĸ ve bahsedilen ºzelliklerin eklemeli gen etkisi altēnda 

yºnetildiĵini belirtmiĸlerdir. 

Gen­er ve G¿vercin (2003), Harran ovasē koĸullarēnda, G. hirsutum L. t¿r¿ne ait 3 

­eĸit ve bunlardan elde ettikleri 2 melez ile yaptēklarē ­alēĸmada, k¿tl¿ verimi ve bitki boyu 
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ºzellikleri i­in pozitif, ilk el (erkencilik) oranē i­in negatif heterosis; k¿tl¿ verimi ºzelliĵi i­in 

pozitif; ilk el oranē i­in ise negatif heterobeltiosis olduĵunu ve ilk el oranē ile k¿tl¿ verimi 

arasēnda istatistiksel olarak ºnemli, negatif bir iliĸkinin bulunduĵunu bildirmiĸlerdir. 

Kiani (2003), 6x6 diallel analizi ile kombinasyon yeteneklerinin incelendiĵi 

­alēĸmada, odun dalē sayēsē sayēsēnēn kalētēmēnda, eklemeli genlerin; bitki boyu, koza sayēsē, 

koza aĵērlēĵē ve k¿tl¿ verimi ºzelliklerinin yºnetiminde, hem eklemeli, hem de eklemeli 

olmayan genlerin; erkencilik oranē ve meyve dalē sayēsēna eklemeli olmayan genlerin etkili 

olduĵunu; ¢ukurova 1518 x Siokra 324 melezi kombinasyonunun, koza sayēsē ve erkencilik 

ºzellikleri ¿zerine, en iyi ºzel uyuĸma yeteneĵi etkileri gºsterdiĵini belirtmiĸtir.  

Murtaza vd. (2004), 8x8 diallel melezleme sonucu oluĸturduklarē pop¿lasyonda, lif 

uzunluĵunun epistatik genler tarafēndan kontrol edilirken lif kopma dayanēklēlēĵēnēn ise 

eklemeli dominant genler tarafēndan kontrol edildiĵini bildirmiĸlerdir. Ayrēca, ebeveynlerde 

dominant ve resesif genlerin asimetrik bir daĵēlēm sergilediklerini saptamēĸlardēr.  

Rizza vd., (2004) ve Ober vd., (2004) arpa ve ĸeker pancarēnda yaptēklarē ­alēĸmalarda 

­eĸitlerin sulama koĸullarēnda ve farklē lokasyonlardaki ortalama verimlerinin kullanēlmasēnēn 

seleksiyonun baĸarēsēnē artērdēĵēnē, uygun koĸullarda y¿ksek verim kapasitesine sahip 

­eĸitlerin kuraklēk koĸullarēnda da verim performanslarēnēn iyi olduklarēnē saptamēĸlardēr.  

G¿vercin ve Gen­er (2005), Harran ovasē koĸullarēnda, G. hirsutum L. t¿r¿ne ait 3 

­eĸit (Nazilli 84, Sayar 314 ve Stoneville 453) ve bunlardan elde ettikleri 2 melez (Sayar 314 

x Nazilli 84 ve Stoneville 453 x Nazilli 84) ile yaptēklarē ­alēĸmada, her iki kombinasyonda da 

k¿tl¿ pamuk verimi ve lif verimi yºn¿nden y¿ksek d¿zeyde heterosis oluĸtuĵunu tespit 

etmiĸlerdir.  

Karademir (2005), Diyarbakēr koĸullarēnda, G. hirsutum L. t¿r¿ne ait 7 pamuk ­eĸidi 

ile yarēm diallel (7x7) melez yºntemine gºre oluĸturduĵu pop¿lasyonda, bitki boyu, odun dalē 

sayēsē, meyve dalē, koza sayēsē, koza k¿tl¿ pamuk aĵērlēĵē, ilk el k¿tl¿ oranē, ­ēr­ēr randēmanē, 

100 tohum aĵērlēĵē, lif uzunluĵu ve lif inceliĵi ºzelliklerinin yºnetiminde eklemeli; k¿tl¿ 

pamuk verimi ve lif kopma dayanēklēlēĵē ºzelliklerinin yºnetiminde eklemeli olmayan gen 

etkilerinin etkin olduĵunu; bitki boyu, ilk meyve dalē boĵum sayēsē, odun dalē sayēsē sayēsē, 

meyve dalē sayēsē, koza sayēsē, koza k¿tl¿ pamuk aĵērlēĵē, k¿tl¿ pamuk verimi, ilk el k¿tl¿ 

oranē, lif uzunluĵu, lif inceliĵi ve lif kopma dayanēklēlēĵē ºzelliklerinde pozitif yºnde; ­ēr­ēr 

randēmanē ve 100 tohum aĵērlēĵē ºzelliklerinde ise negatif yºnde heterosis oluĸtuĵunu 

saptamēĸtēr.  
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Murtaza (2005), 8 pamuk ­eĸidi (Laokra 5.5, DPL-7340-424, Fregobract, Glandless 

4195-220, SA100, Stoneville-857, S-14 ve B-557) ile yaptēĵē tam diallel ­alēĸmasēnda 64 adet 

kombinasyon ¿zerinde ­alēĸmēĸ ve F1 generasyonunda koza aĵērlēĵē ve koza sayēsēnēn 

kalētēmēnda eklemeli olmayan (¿st¿n dominant) gen etkilerinin ºnemli olduĵunu; tohum 

indeksi, koza aĵērlēĵē ve koza sayēsē i­in kalētēm derecelerinin y¿ksek olmasēndan dolayē tek 

bitki seleksiyonu ile genetik kazancēn saĵlanabileceĵini ºn gºrmektedir.  

Rauf vd. (2006), G. hirsutum L. t¿r¿ne ait 5 pamuk ­eĸidi ile yarēm diallel (5x5) melez 

yºntemine gºre oluĸturduklarē pop¿lasyonda, lif kopma dayanēklēlēĵē ve lif uzunluĵu 

ºzellikleri i­in eklemeli; k¿tl¿ verimi, odun dalē sayēsē sayēsē, meyve dalē sayēsē, koza sayēsē, 

­ēr­ēr randēmanē ve lif inceliĵi ºzellikleri i­in ise hem eklemeli hem de eklemeli olmayan gen 

etlilerinin etkin olduĵunu bildirmiĸtir.  

Antonio de Aguiar vd. (2007), G. hirsutum L. t¿r¿ne ait 5 ticari pamuk ­eĸidi ile yarēm 

diallel melez yºntemine gºre oluĸturduklarē pop¿lasyonda inceledikleri, k¿tl¿ pamuk verimi, 

lif verimi, tohum indeksi, mikroner indeksi, lif kopma dayanēklēlēĵē, lif uzunluĵu, kēsa lif 

indeksi, lif elastikiyeti ve sarēlēk ºzelliklerinin ­oĵu i­in eklemeli gen etkilerinin hakim 

olduĵunu ifade etmiĸlerdir.  

Duymaz (2007), G. hirsutum L. t¿r¿ne ait 2 ve G. barbadense L. t¿r¿ne ait 1 pamuk 

­eĸidinin melezlenmesi ile oluĸturduĵu pop¿lasyonlar ile yaptēĵē ­alēĸmada bitki boyu, meyve 

dalē sayēsē, koza sayēsē, koza k¿tl¿ aĵērlēĵē, koza k¿tl¿ pamuk verimi ve lif kopma 

dayanēklēlēĵē ºzelliklerinde olumlu yºnde heterosis oluĸtuĵunu saptamēĸtēr.  

Karademir vd. (2007), Maraĸ 92 ve Chirpan 603 ­eĸitlerinin melezlenmesi sonucunda 

elde ettikleri F1, F2, BcP1 ve BcP2 dºl kuĸaklarēnda erkencilik, verim ve lif teknolojik 

ºzelliklerinin kalētēmēnē inceledikleri araĸtērmada; koza sayēsē, ilk el k¿tl¿ oranē, k¿tl¿ pamuk 

verimi, ilk meyve dalē boĵum sayēsē ºzelliklerinden en y¿ksek heterosis deĵeri; koza sayēsē, 

ilk el k¿tl¿ oranē ve ­ēr­ēr randēmanē ºzelliklerinden en y¿ksek heterobeltiosis deĵeri elde 

ettiklerini bildirmiĸlerdir.  

Kiani vd. (2007), G. hirsutum L. t¿r¿ne ait 6 pamuk ­eĸidi ile yarēm diallel (6x6) 

melez yºntemine gºre oluĸturduklarē pop¿lasyonda, odun dalē sayēsē sayēsē ºzelliĵinin 

yºnetiminde eklemeli; bitki boyu, koza sayēsē, ve k¿tl¿ verimi ºzelliklerinin yºnetiminde, 

hem eklemeli, hem de eklemeli olmayan; erkencilik oranē ve meyve dalē sayēsē ºzelliklerinin 

yºnetiminde ise eklemeli olmayan gen etkilerinin etkin olduĵunu bildirmiĸtir.  
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Ilyas vd. (2007), G. hirsutum L. t¿r¿ne ait 4 pamuk ­eĸidi ile diallel (4x4) melez 

yºntemine gºre oluĸturduklarē pop¿lasyonda, inceledikleri bitki boyu, koza sayēsē, k¿tl¿ 

verimi, ­ēr­ēr randēmanē, lif uzunluĵu, lif kopma dayanēklēlēĵē ve lif inceliĵi ºzelliklerinin 

kalētēmēnda sadece eklemeli olmayan gen etkilerinin etkin olduĵunu belirlemiĸlerdir.  

¢i­ek ve Kaynak (2008), y¿r¿tt¿kleri ­alēĸmada, genel uyuĸma yeteneĵinin t¿m 

ºzelliklerde, ºzel uyuĸma yeteneĵinin ise bitki k¿tl¿ pamuk verimi, koza k¿tl¿ pamuk aĵērlēĵē 

ve ­ēr­ēr randēmanēnda ºnemli olduĵunu; bitki k¿tl¿ pamuk verimi ve koza k¿tl¿ pamuk 

aĵērlēĵēnda olumlu, koza sayēsēnda olumsuz heterosis ve heterobeltiosisin, diĵer ºzelliklerde 

ise olumlu heterosis fakat olumsuz heterobeltiosis deĵerlerinin oluĸtuĵunu; bitki k¿tl¿ pamuk 

verimi ve koza k¿tl¿ pamuk aĵērlēĵē i­in dominant, ­ēr­ēr randēmanē, erkencilik oranē, 100 

tohum aĵērlēĵē, lif uzunluĵu ve lif kopma dayanēklēlēĵē i­in eklemeli, bitkide koza sayēsē ve lif 

inceliĵi i­in ise hem dominant hem de eklemeli gen etkilerinin ºnemli olduĵunu 

saptamēĸlardēr.  

Minhas vd. (2008), Gossypium hirsutum L. t¿r¿ne ait beĸ pamuk ­eĸidi (Coker-4601, 

MNH-552, S-14, Stoneville ve Allepo-41) ile yaptēklarē tam diallel melezleme ­alēĸmalarēnda, 

lif inceliĵi, lif uzunluĵu ve lif kopma dayanēklēlēĵē ºzellikleri i­in kēsmi dominantlēk ile 

birlikte eklemeli gen etkilerinin etken olduĵunu; lif ¿niformite oranēnēn yºnetiminde ise ¿st¿n 

dominantlēĵēn olduĵunu; Coker-4601xAllepo-41 ve Coker-4601xS-14 melezlerinin lif inceliĵi 

ve lif ¿niformite oranē deĵerleri bakēmēndan en y¿ksek ºzel uyuĸma yeteneĵi deĵerine sahip 

olduĵunu; Coker-4601xStoneville melezinin lif uzunluĵu ve lif kopma dayanēklēlēĵē deĵerleri 

bakēmēndan en y¿ksek ºzel uyuĸma yeteneĵi deĵerine sahip olduĵunu; Coker-4601 ­eĸidinin 

lif inceliĵi ve lif uzunluĵu deĵerleri bakēmēndan en iyi genel uyuĸma yeteneĵine sahip 

olduĵunu; S-14 ve Stoneville ­eĸitlerinin lif kopma dayanēklēlēĵē ve lif ¿niformitesi oranē 

deĵerleri bakēmēndan en iyi genel uyuĸma yeteneĵine sahip olduĵunu bildirmiĸlerdir.  

Shah ve Shah (2008), G. hirsutum L. t¿r¿ne ait oluĸturulan diallel melez pop¿lasyonu 

¿zerine yaptēklarē ­alēĸmada, incelenen ºzellikler yºn¿nden heterosis oranlarēnē, sērasēyla, 

verim i­in % 28.92, bitkideki koza sayēsē i­in % 17.27, koza aĵērlēĵē i­in % 3-3.81 

d¿zeylerinde bulmuĸlar, ayrēca bu melez kombinasyonlarda lif uzunluĵu ve ­ēr­ēr randēmanē 

ºzellikleri yºn¿nden de pozitif heterosis deĵerleri gºzlendiĵini belirtmiĸlerdir.  

Soomro vd. (2008), G. hirsutum L. t¿r¿ne ait 5 ­eĸit (TH-3/83, NIAB-78, CIM-109, 

Mc-Nair-3150 ve Reshmi) ile yaptēklarē tam diallel ­alēĸmada, bitki boyu, koza sayēsē ve koza 

aĵērlēĵē ºzelliklerinin kontrol¿nde dominantlēk varyanslarē ve eklemeli varyansēn olduk­a 

ºnemli olduĵunu bildirmiĸlerdir.  
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Abro vd. (2009), G. hirsutum L. t¿r¿ne ait 4 ­eĸit ile (Sadori, CRIS-134, Sohni ve 

CIM-448) yaptēklarē diallel ­alēĸmada; Sadori ­eĸidinin bitki boyu, bitkide koza sayēsē ve 

k¿tl¿ verimi deĵerleri bakēmēndan en iyi genel uyuĸma yeteneĵiône sahip olduĵunu; Sadori x 

CIM-448 ve Sadori x CRIS-134 melezlerinin ise bitkide koza sayēsē i­in en y¿ksek ºzel 

uyuĸma yeteneĵi deĵerine sahip olduklarēnē bildirmiĸlerdir. Ayrēca, yapēlan t¿m melezleme 

kombinasyonlarēnda bitki boyu i­in pozitif ve y¿ksek heterosis deĵerleri elde etmiĸlerdir. 

Sadori x CIM-448 ve CIM-448 x Sohni kombinasyonlarēnēn k¿tl¿ verimi ve bitkide koza 

sayēsē ºzellikleri bakēmēndan pozitif, y¿ksek heterosis ve heterobeltiosis deĵerleri 

gºsterdiklerini saptamēĸlardēr.  

Ahmed vd.  (2009), Pamukta (Gossypium hirsutum L.)  kuraklēĵa dayanēklēlēk ēslahēna 

yardēmcē olmak adēna kuraklēk stresi altēnda bazē morfolojik ve fizyolojik ºzelliklerin genetik 

analizini yaptēklarē ­alēĸmalarēnda; altē adet pamuk genotini (S-12,NIAB-78, CIM-240, 

Karishma, CP-1521 & ACALA-15/17) melezlemiĸ; ebeveynler, F1, F2 ve bunlarēn geri 

melezleriyle tarlada su stresi altēnda ­alēĸmēĸlardēr. Bitki boyu, bitki baĸēna meyve dalē sayēsē, 

bitki baĸēna odun dalē sayēsē sayēsē, bitki baĸēna koza sayēsē, koza aĵērlēĵē, ­ēr­ēr randēmanē, lif 

uzunluĵu, lif dayanēklēlēĵē, lif inceliĵi, gibi ºzellikleri incelemiĸ; ­alēĸēlan ºzelliklerin 

kalētēmēnda eklemeli, dominans ve epistatik gen etkilerinin olduĵunu bildirmiĸlerdir. 

Mohamed vd. (2009), G. barbadense L. t¿r¿ne ait 6 pamuk ­eĸidi ile yarēm diallel 

(6x6) melez yºntemine gºre oluĸturduklarē pop¿lasyonla, iki farklē ­evre (killi-verimli ve 

kumlu-kire­li verimsiz toprak) koĸulunda y¿r¿tt¿kleri ­alēĸmada, her iki ­evre koĸulunda da, 

F1 ve F2 dºl kuĸaĵēnda, k¿tl¿ verimi ve ­ēr­ēr randēmanē ºzelliklerinin yºnetiminde hem 

eklemeli hem de eklemeli olmayan gen etkilerinin etkin olduĵunu belirlemiĸlerdir.  

Smith vd. (2009), G. hirsutum L. t¿r¿ne ait 4 uzun elyafa yakēn (TAM 94L-25, 

Fibermax 832, TTU 202, ve Acala 1517-99) ve 1 kēsa elyaf (Tamcot CAMD-E) ºzelliklerine 

sahip genotipin yarēm diallel melezlenmesi ile oluĸturulan pop¿lasyonlarda yapēlan 

incelemeler sonucuna gºre; TAM 94L-25 genotipinin en y¿ksek genel uyuĸma yeteneĵi 

etkisini gºsterdiĵini ve bu ­eĸidin A.B.D. ēslah programlarēnda kullanēlmasē ile lif 

uzunluĵunda artēĸ saĵlanabileceĵi sonucunu ­ēkarmēĸlardēr.  

G¿vercin ve Sunulu (2010), Kahramanmaraĸ koĸullarēnda, G. hirsutum L. t¿r¿ne ait 7 

pamuk ­eĸidini ana ve G. barbadense L. t¿r¿ne ait bir pamuk ­eĸidini baba olarak kullanarak 

oluĸturduĵu pop¿lasyonda, F1 melezlerinde, lif verimi ve lif mukavemeti yºn¿nden iki, lif 

inceliĵi yºn¿nden bir, lif uzunluĵu yºn¿nden ¿­ ve lif ¿niformitesi yºn¿nden bir 

kombinasyonda pozitif ve istatistiksel olarak ºnemli d¿zeyde heterosis; lif verimi yºn¿nden 
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beĸ, lif mukavemeti yºn¿nden ¿­, lif uzunluĵu ve lif ¿niformitesi yºn¿nden bir 

kombinasyonda negatif ve istatistiksel olarak ºnemli d¿zeyde heterobeltiosis; lif uzunluĵu 

yºn¿nden ise bir melez kombinasyonda pozitif ve istatistiksel olarak ºnemli d¿zeyde 

heterobeltiosis olduĵunu ve ayrēca lif verimi ile lif inceliĵi arasēnda istatistiksel olarak ºnemli 

d¿zeyde olumlu bir iliĸkinin olduĵunu bildirmiĸlerdir.  

Hussaini vd. (2010), 5 adet Upland (Gossypium hirsutum L.) pamuk ­eĸidi arasēnda 

yaptēklarē tam diallel melezleme ­alēĸmasēnda, lif uzunluĵu, lif kopma dayanēklēlēĵē, lif 

inceliĵi ve lif ¿niformitesi ºzelliklerinin kontrol¿nde eklemeli olmayan gen etkilerinin ºnemli 

olduĵunu tespit etmiĸlerdir.  

Karademir ve Gen­er (2010), G. hirsutum L. t¿r¿ne ait 7 pamuk ­eĸidi ile yarēm 

diallel (7x7) melez yºntemine gºre oluĸturduklarē pop¿lasyonda, ­ēr­ēr randēmanē ve lif 

inceliĵi ºzelliklerinin yºnetiminde eklemeli; k¿tl¿ verimi ve lif kopma dayanēklēlēĵē 

ºzelliklerinin yºnetiminde ise eklemeli olmayan gen etkilerinin etkin olduĵunu 

bildirmiĸlerdir.  

Akēĸcan (2011), 6 pamuk (Gossypium hirsutum L.) genotipi ile (VD-4, PAUM-15, 

¢ukurova 1518, VD-18, Stoneville 468 ve Nazilli 84S) yarēm diallel melez yºntemi uyarēnca 

oluĸturulan pop¿lasyonda genetik yapēyē irdelemek; F1 melez g¿c¿n¿ saptamak; uygun 

ana­larē ve melez kombinasyonlarēnē belirlemek amacē ile yaptēĵē ­alēĸmada; lif inceliĵi 

ºzelliĵi i­in olumsuz; bitki boyu, meyve dalē sayēsē, odun dalē sayēsē sayēsē, koza sayēsē, koza 

k¿tl¿ aĵērlēĵē, k¿tl¿ verimi, ­ēr­ēr randēmanē, 100 tohum aĵērlēĵē, lif uzunluĵu, lif kopma 

dayanēklēlēĵē ºzellikleri i­in olumlu yºnde heterosis; meyve dalē sayēsē, k¿tl¿ verimi, lif 

uzunluĵu, lif kopma dayanēklēlēĵē ºzellikleri i­in ­oĵunlukla olumlu; bitki boyu, odun dalē 

sayēsē sayēsē, koza sayēsē, koza k¿tl¿ aĵērlēĵē, ­ēr­ēr randēmanē, 100 tohum aĵērlēĵē, lif inceliĵi 

ºzellikleri yºn¿nden olumsuz yºnde heterobeltiosis saptamēĸtēr.  

Ali vd. (2011), Gossypium hirsutum L. t¿r¿ne ait 6 ­eĸit ile yaptēklarē tam diallel 

­alēĸmada, koza aĵērlēĵē, bitkide koza sayēsē, bitki boyu, odun dalē sayēsē sayēsē ve meyve dalē 

sayēsēnēn kalētēmēnēn kontrol¿nde ¿st¿n dominant gen etkilerinin ºnemli olduĵunu 

bildirmiĸlerdir.  

Iqbal vd. (2011), Gossypium hirsutum L. t¿r¿ne ait 6 ­eĸit ile yaptēklarē tam diallel 

­alēĸmada, genotiplerin ortalama deĵerlerinin dominantlēk varyanslarēndan (H1 ve H2) daha 

b¿y¿k ve b¿t¿n ºzellikler i­in ºnemli olduĵunu; dominantlēk varyanslarē H1 ve H2ônin lif 



13 
 

uzunluĵu ve bitkide koza sayēsē i­in ºnemli olmadēĵēnē; H2/4H1 deĵerini 0.24; dar anlamda 

kalētēm derecesinin ise b¿t¿n ºzellikler i­in ­ok y¿ksek olduĵunu saptamēĸlardēr.  

Khan vd. (2011), Gossypium hirsutum L. t¿r¿ne ait 6 ­eĸidin (CIM-446, CIM-496, 

CIM-499, CIM-506, CIM-554 ve CIM-707) diallel melez pop¿lasyonunda yaptēklarē 

­alēĸmada; ilk ­i­eklenme g¿n sayēsē, kozada ­enet sayēsē, ­enette tohum sayēsē, ­ēr­ēr 

randēmanē ve k¿tl¿ pamuk verimi ºzelliklerini inceledikleri araĸtērmada b¿t¿n ºzellikler i­in 

genel ve ºzel uyuĸma yeteneĵi etkilerinin ºnemli olduĵunu bildirmiĸlerdir.  

Shakeel vd. (2011); yaptēklarē ­alēĸmalarēnda dºrt erkenci ve 3 gec­i pamuk hattēnē 

(Gossypium hirsutum L.) tam diallel melezleme yºntemine gºre melezlemiĸ ve elde ettikleri 

melezleri erkencilik ve k¿tl¿ pamuk verimi bakēmēndan karĸēlaĸtērmēĸlardēr. ¥n varyans 

analizi sonucuna gºre; erkencilik ve k¿tl¿ pamuk veriminin eklemeli ve dominat genler 

tarafēndan kontrol edildiĵini bildirmiĸlerdir. 

Zeng  vd. (2011), Gossypium hirsutum L. t¿r¿ne ait 16 ­eĸit ile yaptēklarē diallel 

­alēĸma sonucunda lif verimi ve lif ºzellikleri ¿zerine kombinasyon yeteneklerini 

incelemiĸlerdir. Araĸtērmacēlar, inceledikleri 48 F2 hibrit kombinasyonu arasēnda genel 

uyuĸma yeteneĵi etkilerini t¿m lif ºzellikleri ve lif verimi i­in ºnemli bulmuĸlardēr. SP156 ve 

SP224 ­eĸitleri lif verimi ve lif kopma dayanēklēlēĵē; SP192, SP205 ve JC65 ­eĸitleri lif 

verimi, lif inceliĵi ve lif elastikiyeti; SP192 ve SP224 ­eĸitleri lif verimi ve kēsa lif oranē 

ºzellikleri bakēmēndan pozitif genel uyuĸma yeteneĵi etkileri saptamēĸlardēr. Ayrēca, FM832 x 

SP205 kombinasyonunda %14, MD15 x SP205 kombinasyonunda ise % 26 heterosis deĵeri 

bulduklarēnē bildirmiĸlerdir.  

M®ndez-Natera vd. (2012), Venezuella koĸullarēnda Gossypium hirsutum L. t¿r¿ne ait 

6 ­eĸit ile yarēm diallel analiz yºntemi uyarēnca yaptēklarē ­alēĸma sonucunda, ­i­eklenme 

baĸlangēcē, 100 tohum aĵērlēĵē, k¿tl¿ pamuk verimi, lif mukavemeti ve lif inceliĵi 

ºzelliklerinin yºnetiminde hem eklemeli hem de eklemeli olmayan gen etkilerinin ºnemli 

olduĵunu; buna karĸēlēk bitki boyu, meyve dalē sayēsē, koza periyodu, ­i­eklenme periyodu ve 

koza aĵērlēĵē ºzelliklerinin yºnetiminde ise eklemeli gen etkilerinin ºnemli olduĵunu 

bildirmiĸlerdir. 

Simon ve Louis (2014); sekiz pamuk genotipini tam diallel olarak melezlemiĸ, elde 

ettikleri 56 melezi ebeveynlerle yetiĸtirmiĸ ve yaptēklarē ­alēĸma sonucunda verim ve verim 

komponentleri (bitki boyu, koza sayēsē, koza b¿y¿kl¿ĵ¿, lif verimi, k¿tl¿ pamuk verimi ve 
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erkencilik ºĵeleri) ¿zerinde anasal etkinin olduĵunu, SAMCOT 12 adlē metaryalin ise en 

b¿y¿k anasal etkiyi gºsterdiĵini bildirmiĸlerdir. 

Ruiz-Nieto  vd. (2015) yēlēnda, kēsētlē sulama rejimleri (%20-40-60-80) altēnda biri 

dayanēklē biri hassas iki fasulye (Phaseolus vulgaris) ­eĸidinde kloroplast genleri ve su 

kullanēm randēmanēnin iliĸkisi ¿zerine yaptēklarē ­alēĸmalarēn da; kloroplastta su kullanēm 

randēmanē ile iliĸkili toplam 13 genin bulunduĵunu  ve bu genlerden  6 tanesinin sadece  

kloroplasta ºzg¿ olduĵunu bildirmiĸlerdir. 

Yamburenko vd. (2015), yaptēklarē ­alēĸmalarēnda, bitkide absisik asit seviyesinin 

artmasēnēn (kuraklēk stresi cevap mekanēzmasē), ­ekirdekte bulunan ve kloroplastta 

transkripsiyonu yºneten proteinlerin sentezlenmesini etkilediĵini ve bunun sonucunda da 

kloroplastta bulunan genlerin aktivitesini engellediĵini bildirmiĸlerdir. 

Dinh vd. (2016) abiyotik stress faktºrleri (kuraklēk, soĵuk ve kuraklēk ve y¿ksek 

sēcaklēk) altēnda kloroplasttaki gen ekspresyonlarēnēn nasēl etkilediĵini araĸtērmak i­in 

monokotiledonlardan kahve (Coffea arabica), dikotiledonlardan ise ­eltik (Oryza sativa) 

bitkisinde y¿r¿tt¿kleri ­alēĸmalarēnda; hem ­eltikte hem de kahvede genin kopyalanmasē 

aĸamasēnda  mRNA ve tRNA larēn stres faktºrleri altēnda baĵlanma ĸekillerinde farklēlēklarēn 

meydana geldiĵini ve  kloroplastta bulunan bazē gen gruplarēnēn ekspresyonunu d¿zenleyerek 

abiyotik streslere yanēt verdiĵini ortaya koymuĸlardēr. 

Kmiecik  vd. (2016) tarafēndan yapēlan derleme ­alēĸmasē sonucunda kloroplastta 

bulunan genlerin; kuraklēk stresi altēnda % 19.3 (Huang et al., 2008), ABA uygulamasē altēnda  

ise %4.6ôsēnēn  (Goda et al., 2008) farklē ĸekilde ifade edildiĵini ve kloroplastlarēn kuraklēk 

stresi ve ABA  uygulamalarēndan  etkilendiĵini aynē sonu­larēn ­eltik ve t¿t¿nde (Taylor  vd., 

2009) de benzerlik gºsterdiĵini aynē zamanda kuraklēk stresi altēnda  h¿credeki toplam protein 

i­eriĵinin %56ôsēnēn oranēnēn artēĵēnē ve artan proteinlerin   %28ônin koroplastta bulunan 

proteinler olduĵunu bildirerek kuraklēk stresi altēnda kloroplastēn ºnemini vurgulamēĸlardēr. 

Magwanga vd. (2018a), upland pamuk t¿rlerinde LEA genlerinin sekiz sēnēfta 

toplandēĵēnē ve en b¿y¿k sēnēfē LEA 2 grubunun oluĸturduĵunu ve  Gossypium hirsutum 

t¿r¿nde kuraklēk ve tuzluluk stresinde kullanēlan 63 farklē miRNAs ile taranan  toplam 242 

adet LEA geninde 89 adet genin tuz ve kuraklēk streslerinde ºnemli rol oynadēĵēnē 

bildirmiĸlerdir  

Magwanga vd. (2018b), LEA2 genlerinin su stresi altēnda yapraklarda ve kºklerde 

y¿ksek oranda ortaya ­ēktēĵēnē ve sitoplazmada 24, ­ekirdekte 20 ve mitokondride 16 farklē 
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gen olduĵunu ve LEA proteinlerinin ­oĵunun kloroplastta (73 gen ile) lokalize olduĵu 10 

farklē bºlge tespit edilmiĸtir ve LEA genlerin % 70'inden fazlasēnēn ise sentez yolunun 

kloroplast ile iliĸkili olduĵunu, toleranslē genotip daha fazla LEA2 genini ind¿kleme 

kapasitesine sahip olduĵunu bildirmiĸlerdir. 

Vasconcelos vd. (2018), 5 adet lif verimi y¿ksek ve 4 adet kuraklēĵa dayanēklē ­eĸidi 

yarēm diallel yºntemine uygun olarak melezlemiĸ ve elde ettikleri F1 melezlerini iki yēl ¿st 

¿ste tam sulama, yaĵmurlama sulama ve kēsētlē sulama koĸullarēnda yetiĸtirmiĸlerdir. 

Yaptēklarē ­alēĸma sonucunda, ­iĵit verimi, ­ēr­ēr randēmanē, ­i­eklenme s¿resi ve koza 

aĵērlēĵēnēn eklemeli gen etkileri, bitki boyunun ise dominant gen etkileri altēnda yºnetildiĵini 

yaptēklarē ­alēĸma sonucunda ortaya koymuĸlardēr. 

Vasconcelos vd. (2020), 5 adet lif verimi y¿ksek ve 4 adet kuraklēĵa dayanēklē ­eĸidi 

yarēm diallel yºntemine uygun olarak melezlemiĸ ve elde ettikleri F1 melezleri su stresine 

(­i­eklenmeden ºnce bir sulama) tabi tutmuĸlardēr. Yaptēklarē ­alēĸma sonucunda, lif 

uzunluĵu, lif inceliĵi, lif kopma dayanēklēlēĵē, lif elastikiyeti, ¿niformite, lif olgunluk indexi, 

kēsa lif indeksi ºzelliklerinin t¿m¿n¿n eklemeli genler altēnda yºnetidiĵini bildirmiĸlerdir. 

Javaid vd. (2021) yaptēklarē ­alēĸmalarēnda 50 adet pamuk genotipini kuraklēk stresine 

(tarla kapasitesini %20 de tutarak) tabi tutarak i­lerinden bazē fizyolojik ve agronomik 

parametreler yardēmēyla 5 adet kuraklēk stresine tolerant, 4 adet kuraklēk stresine hassas 

ebeveynler se­miĸlerdir. Se­tikleri bu ebeveynleri line x tester yºntemi kullanarak melezleyip 

F1 melezleri elde etmiĸler ve bu F1 melezlerini kuraklēk stresi altēnda (%50) yetiĸtirmiĸlerdir. 

Yaptēklarē ­alēĸma sonucunda, koza sayēsē, koza aĵērlēĵē ve lif y¿zdesi i­in eklemeli olmayan 

genlerin etkili olduĵunu bildirmiĸlerdir. 

Shavkiev vd. (2021), 4 pamuk ebeveyni ve F1 melezleri ile yaptēklarē ­alēĸmalarēnē 

normal sulama ve su stesi koĸullarēnda y¿r¿tm¿ĸlerdir. Y¿r¿tt¿kleri ­alēĸma sonucunda dar 

anlamda kalētēm derecelerini saptamēĸlardēr. Koza sayēsē i­in tam sulamada %24 iken kēsētlē 

sulamada %44, koza aĵērlēĵē i­in tam sulamada %97 iken kēsētlē sulamada %88, 100 tohum 

aĵērlēĵē i­in tam sulamada %86 iken kēsētlē sulamada %50, bitki verimi i­in tam sulamada 

%40 iken kēsētlē sulamada %72, lif (%)  i­in tam sulamada %66 iken kēsētlē sulamada %72 

olarak tespit ettiklerini belirtmiĸlerdir. 

Esmaeel vd. (2022) bazē pamuk genotiplerinin su stresi altēnda, uyum yetenekleri ve 

genetik parametrelerini hesaplamak amacēyla bu ­alēĸmayē y¿r¿tm¿ĸlerdir. ¢alēĸmada yaprak 

alanē, kuru yaprak aĵērlēĵē, bitki boyu, lif uzunluĵu ve bitki baĸēna lif verimini incelemiĸlerdir. 
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¢alēĸma 6 ebeveynle yarēm diallel analiz yºntemine gºre tesad¿f bloklarēnda ve su stresi 

altēnda y¿r¿t¿lm¿ĸt¿r. T¿m ºzellikler i­in genel ve ºzel uyum yeteneĵinin ºnemli olduĵunu 

saptamēĸ ve bu 5 ºzelliĵin hem eklemeli hem de eklemeli olmayan genler tarafēndan 

yºnetildiĵi sonucuna varmēĸlardēr. 
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3. MATERYAL VE Y¥NTEM 

 

 

3.1.  Materyal 

Y¿r¿t¿len ­alēĸmanēn baĸlangē­ materyalini oluĸturan ¿­ tanesi kuraklēk stresine 

tolerant, diĵer ¿­ tanesi ise kuraklēk stresine hassas olmak ¿zere altē adet pamuk genotipi; 

TUBĶTAK tarafēndan desteklenen ñMolek¿ler Teknolojiler Kullanēlarak Kuraklēk stresine 

Tolerant Lif ve Kalite ¥zellikleri Ķyileĸtirilmiĸ Pamuk Hatlarēnēn Geliĸtirilmesiô adlē projesi 

sonu­larēndan yararlanēlarak belirlenmiĸtir. ¢alēĸmada kullanēlan genotiplerin se­iminde 

pamuk ­eĸitlerin geometrik ortalama verim deĵerleri ve kuraklēk hassasiyet indeks deĵerleri 

kullanēlmēĸtēr (Sezener  vd., 2015). ¢alēĸmanēn ebeveynlerini; DAK 66/3, NIAB 999, Nazilli 

M503 (93/7), NP-Ege, Nazilli 84S ve Gloria isimli ­eĸitler oluĸturmuĸ, belirlenen altē adet 

ebeveyn tam diallel melezlenmiĸtir.  

Araĸtērmada kullanēlan ebeveyn pamuk ­eĸitlerinin ºzellikleri aĸaĵēda verilmiĸtir: 

Gloria  (Hassas): Avustralyaôda melezleme ēslahē sonucunda elde edilmiĸ, 2010 yēlēnda 

T¿rkiyeôde Bayer T¿rk Kimya San. Ltd. ķti. tarafēndan tescil ettirilmiĸtir. Konik bitki 

formuna sahip ­eĸidin kozalarē oval ĸekildedir. Verimli ve adaptasyon yeteneĵi y¿ksek bir 

­eĸittir. ¢ēr­ēr randēmanē %40-41ôdir. 

Nazilli 84S (Tolerant): Nazilli Pamuk Araĸtērma Ķstasyonu M¿d¿rl¿ĵ¿ tarafēndan 

geliĸtirilmiĸ bir ­eĸittir. Konik bir bitki formuna sahiptir. ¢ēr­ēr randēmanē %44-45ôdir. Lif 

uzunluĵu 28.5-29.5 mm, lif inceliĵi 4.3-4.8 mic. olup lif mukavemeti 78-84 (Ib/ InchĮ)ôdir. 

NP Ege (Hassas): Nazilli Pamuk Araĸtērma Ķstasyonu M¿d¿rl¿ĵ¿ tarafēndan geliĸtirilmiĸ bir 

­eĸittir. Konik bir bitki formuna sahiptir. ¢ēr­ēr randēmanē %39.2ôdēr. Lif uzunluĵu 29.2 mm, 

lif inceliĵi 5.2 mic.ôdir. ¢eĸidin lif kopma dayanēklēĵē ise 31.9 (gr/tex)ôdir. 

Nazilli M -503 (Hassas): Nazilli Pamuk Araĸtērma Ķstasyonu M¿d¿rl¿ĵ¿ tarafēndan 

geliĸtirilmiĸ ve 1992 yēlēnda tescil ettirilmiĸ bir ­eĸittir. Su stresine dayanēklē bir ­eĸittir. Uzun 

boylu ve yarē kloster bitki formuna sahip erkenci bir ­eĸittir. Verimli, solgunluk hastalēĵēna 

olduk­a tolerant bir ­eĸittir. ¢ēr­ēr randēmanē %40-41ô dir. 

DAK 66/3 (Nazilli 663) (Tolerant): Nazilli Pamuk Araĸtērma Ķstasyonu M¿d¿rl¿ĵ¿ 

tarafēndan DAK 66/3 hat adēyla 2001 yēlēnda tescil denemelerine alēnmēĸ ve 2003 yēlēnda 

Nazilli 663 adēyla tescil edilmiĸtir. Konik- silindirik bir bitki formuna sahiptir. ¢ēr­ēr 
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randēmanē %44ô t¿r. Lif uzunluĵu 27.2-30.3 mm, lif inceliĵi 4.2-5.8 mic.ôdir. ¢eĸidin lif 

kopma dayanēklēlēĵē ise 29.1-31.1 (gr/tex)ôdir. 

NIAB 999 (Tolerant): Pakistanôda melezleme ēslahē sonucunda elde edilmiĸ ve ve 2003 

yēlēnda tescil ettirilmiĸ bir ­eĸittir. ¢ēr­ēr randēmanē %36.5, lif uzunluĵu 28.7, lif inceliĵi 4.6 

mic.ôdir. 

3.1.1. Araĸtērma Alanēnēn Ķklim ve Toprak ¥zellikleri 

Araĸtērmanēn yapēldēĵē alanēn iklim ºzellikleri Akdeniz iklim kuĸaĵē i­erisinde yer alēr. 

Kēĸ aylarē ēlēk ve yaĵēĸlē, yaz aylarē ise sēcak ve kurak ge­mektedir. Aydēn ilinin uzun yēllar 

ortalama iklim verileri incelendiĵinde, pamuk ekim sezonunun baĸladēĵē Mayēs ayēnda hava 

sēcaklēklarē minumum 14 ÁC ve maximum 28 ÁC olup, en y¿ksek sēcaklēk ortalamasē 37 ÁC ile 

Temmuz ve Aĵustos aylarēnda gºr¿lmektedir. (ķekil 3.1). Denemenin y¿r¿t¿ld¿ĵ¿ 2020 

yēlēna ait iklim verilerinde ise pamuk ekimi yapēlan Mayēs ayēnda 40.3 mm yaĵēĸ olmuĸtur. 

Mayēs ayē ortalama sēcaklē 21.5 ÁC olmuĸ ve en y¿ksek sēcaklēk Temmuz ayēnda yaĸanmēĸtēr ( 

¢izelge 3.1) 

 

 

*  Meteoblue, 2021 

ķekil 3.1. Denemenin y¿r¿t¿ld¿ĵ¿ bºlgeye ait son 30 yēllēk iklim verileri.*  
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¢izelge 3.1. Denemenin y¿r¿t¿ld¿ĵ¿ yetiĸtirme sezonundaki bazē iklim parametreleri.* 

Ko­arlē 2020 Yēlē 

Ķklim 

Parametreleri 
Mayēs Haziran Temmuz Aĵustos Eyl¿l Ekim 

Yaĵēĸ (mm) 40.3 8.7 1.4 0.7 0.0 38.8 

Ortalama Sēcaklēk 

(oC) 
21.5 24.6 29.2 28.1 25.5 19.7 

Aylēk En D¿ĸ¿k 

Sēcaklēk (oC) 
4.9 11.4 15.5 16.7 13.2 9.3 

Aylēk En Y¿ksek 

Sēcaklēk (oC) 
32.2 36.8 39.8 41.0 38.2 37.6 

Ortalama Nispi 

Nem (%) 
63.8 63.4 55.6 56.6 64.4 72.4 

*:  Meteroloji Genel M¿d¿rl¿ĵ¿, 2021. 

¢izelge 3.2.Melezlemenin y¿r¿t¿ld¿ĵ¿ yetiĸtirme sezonundaki bazē iklim parametreleri.* 

Ko­arlē 2019 Yēlē 

Ķklim 

Parametreleri 
Mayēs Haziran Temmuz Aĵustos Eyl¿l Ekim 

Yaĵēĸ (mm) 33.9 20.2 0 0.7 0.0 42.8 

Ortalama Sēcaklēk 

(oC) 
22 25.3 29.8 29.1 27 21.2 

*: Meteroloji Genel M¿d¿rl¿ĵ¿, 2020. 

 

Araĸtērma alanēnda yer alan topraklarēn b¿t¿n¿ AC horizonlu gen­ topraklardēr. 

Koluviyal araziler %20-30 oranēnda, aluviyal araziler ise %60-70 oranēnda yer almaktadēr 

(¢izelge 3.4). Diĵer bºl¿mler ise koyu kahverengi veya kērmēzēmsē kahverengi topraklardan 

oluĸmaktadēr. Toprak profillerinin tamamē %0.7-53.5 arasēnda deĵiĸen oranlarda kire­ 

i­ermektedir. Kamp¿s serisi dēĸēnda, organik madde i­erikleri d¿ĸ¿k seviyededir (¢izelge 

3.4). Y¿zey horizonlarēnda organik madde deĵerleri %0.94-5.63 arasēnda deĵiĸmekle 

derinlikte d¿zensiz olarak azalmaktadēr. Araĸtērma alanē topraklarē, b¿nye bakēmēndan tēnlē-

kum ile kumlu killi tēn arasēnda deĵiĸmekle beraber, ­oĵunluĵu orta b¿nyeli topraklara 

sahiptir (¢izelge 3.4) 
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3.2. Yºntem 

Tez ­alēĸmasē Aydēn Adnan Menderes ¦niversitesi Ziraat Fak¿ltesi Araĸtērma ve 

Uygulama arazilerinde ger­ekleĸtirilmiĸtir.  

3.2.1. Birinci Yēl (2019) 

¢alēĸmanēn ilk aĸamasēnda melez pop¿lasyonlarē oluĸturmak amacēyla 2019 yazlēk ana 

¿r¿n ekim sezonunda ( Nisan- Mayēs) AD¦ Ziraat Fak¿ltesi Araĸtērma ve Uygulama 

Arazilerinde ¿­ tanesi kuraklēk stresine tolerant, diĵer ¿­ tanesi ise kuraklēk stresine hassas 

olmak ¿zere altē adet pamuk genotipi; ( DAK 66/3, NIAB 999, Nazilli M503 (93/7), NP-Ege, 

Nazilli 84S ve Gloria), sēra arasē 70, sēra ¿zeri 20 cm, olarak her bir ­eĸitten 2 sēra ana 

ebeveyn ve her bir ­eĸitten tek sēra baba ebeveyn olmak ¿zere 30.04.2019 tarihinde 

melezleme bah­esine ekilmiĸtir. 20.05.2019 tarihinde ara ­apa yapēlmēĸtēr ve yaprak biti ve 

empoasca i­in 15.06.2019 ve 31.05.2019 tarihlerinde olmak ¿zere iki defa ila­lama 

yapēlmēĸtēr. Yukarēda belirtilen altē adet pamuk genotipleri tam diallel melezleme yºntemine 

uygun olarak melezleme yapēlmēĸ, melezlemelerde Poehlman (1959)ôēn belirttiĵi teknikler 

uygulanmēĸtēr. 

 Melezlenen ­i­ek sayēsē ve her bir kozadan elde edilecek tohum sayēsē dikkate 

alēnarak her kombinasyondan yeterli tohum elde edilebilecek ĸekilde melezlemelere devam 

edilmiĸtir. Hasat dºneminde a­an kozalar meyve saplarē ile birlikte toplanarak, aynē 

kombinasyonda olan kozalar bir torbada toplanarak, tohumlar liflerinden elle ayrēlarak F1 

tohumluklarē elde edilmiĸtir.  

Melezleme, ­i­eklenme dºneminin baĸlangēcēndan, ­i­eklenme dºneminin sonuna 

deĵin olan s¿reyi kapsayan Temmuz ve Aĵustos aylarēnda yapēlmēĸtēr. Melezleme iĸlemine 

­i­eklenmenin baĸladēĵē 16.07.2019 tarihinde baĸlamēĸ ve ­i­eklenme dºneminin sonuna denk 

gelen 16.08.2019 tarihine kadar melezlemelere devam edilmiĸtir.  

Her melezlemeden ºnce ana olarak kullanēlacak ­i­eklerde emaskulasyon yapēlarak 

etiketlenmiĸtir. Emaskulasyon yapēlan ­i­ekler, takip eden g¿nde baba olarak kullanēlan 

­i­eklerin polenleri ile tozlanmēĸtēr. Emaskulasyon iĸlemi 14.00-16.00 saatleri arasēnda, 

tozlama iĸlemi ise emaskulasyonu takip eden g¿n¿n ilk yarēsēnda 10.00-13.00 saatleri 

arasēnda yapēlmēĸtēr. Emaskule edilen ve polen ile tozlanan her ­i­ek izole edilerek yabancē 

tozlanmaya olanak verilmemiĸtir. Melezlenen her ­i­ek sapēna kombinasyona ait bilgileri 

i­eren etiketler baĵlanmēĸtēr. Melezlemeler sērasēnda kayēt tutulmuĸ, silkme gºsteren etiketler 

toplanarak yeterli miktarda tohum elde edilinceye kadar kombinasyonlar ¿zerinde 
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­alēĸēlmēĸtēr. Melezlenen ­i­eklerin tutum oranēnē arttērmak amacēyla birinci pozisyondaki 

­i­ekler ¿zerinde ­alēĸēlmēĸ, melezlenmeyen ­i­ekler tutum oranēnē arttērabilmek amacēyla 

kopartēlmēĸtēr. Ayrēca ertesi yēlēn ana­ tohumlarēnē elde etmek amacēyla melezleme ile eĸ 

zamanlē olarak ebeveyn bitkilerde kendileme yapēlmēĸtēr. Bºylece gerekli olan F1 tohumlarē 

ve ana­lara iliĸkin kendilenmiĸ tohumlar elde edilmiĸtir.  

Aynē zamanda, AD¦ Ziraat Fak¿ltesi Tarla Bitkileri Bºl¿m¿nde ºnceki yēl yukarēda 

belirtilen pamuk genotipleri kullanēlarak y¿r¿t¿len tam diallel melezleme sonucunda elde 

edilen F1 generasyonuna ait tohumlar ekilerek ve her bitkide bir ­i­ekte kendileme yapēlarak 

F2 generasyonuna ait tohumlar elde edilmiĸtir. 

¢alēĸma F1 tohumlarēnēn elde edildiĵi sezon boyunca toplam 6 defa (3.07.2019-

12.07.2019- 16.07.2019- 2.08.2019- 9.08.2019- 6.08.2019) sulama yapēlmēĸtēr. 

Hasat dºneminde (07.10.2019) a­an kozalar meyve saplarē ile birlikte toplanarak, aynē 

kombinasyondan olan kozalar bir torbada toplanarak sēnēflandērēlmēĸ, tohumlar liflerinden 

ayrēlarak F1 tohumluklarē elde edilmiĸtir. Hasat edilen melez kozalar, elle ĸiftleme yapēlarak 

F1 tohumlarē elde edilmiĸtir. 

3.2.2 Ķkinci Yēl (2020) 

¢alēĸmada materyal olarak kullanēlacak F1, F2 generasyonuna ait melez 

kombinasyonlarē ve ebeveynler; sēra arasē 70, sēra ¿zeri 12 cm, sēra uzunlu 6 metre olan bir 

sēralē parsellere, tesad¿f bloklarē deneme desenine gºre;  4 tekerr¿rl¿ olarak 12 Mayēs 2020 

tarihinde ekilmiĸtir.  

¢ēkēĸlar ger­ekleĸtikten sonra 18 Mayēs tarihinde aĸēlama iĸlemleri yapēlarak 

sēralardaki tek d¿zelik saĵlanmēĸtēr. 6 Haziran 2020 de ara ­apa iĸlemi ger­ekleĸtirilmiĸ olup, 

14 Haziran da sēra ¿zeri ­apa ve seyreltme iĸlemi yapēlmēĸtēr. Seyreltme iĸlemi iki aĸamalē 

olarak ger­ekleĸtirilmiĸtir. Sēra ¿zerindeki istenilen bitki yoĵunluĵunun ayarlanmasē (12 cm 

arayla) 17-18 Haziran 2020 tarihlerinde mibzerle ger­ekleĸtirilmiĸtir.  

Bu tarihe kadar toplamda 4 defa ila­lama yapēlmēĸtēr. 3 Haziran 2020 yaprak biti; 5 

Haziran 2020 empoasca; 16-20 Haziran 2020 tarihlerinde yaprak biti, empoasca ve kērmēzē 

ºr¿mceĵe karĸē ila­lama yapēlmēĸtēr. Ekimden ºnce 40 kg/da 15-15-15 NPK ve ¿st g¿bre 

olarak 22 Haziran 2020 tarihinde 35 kg/da amonyum s¿lfat g¿bresi verilmiĸtir. 

Hasat dºneminde a­an kozalar meyve saplarē ile birlikte toplanarak, aynē 

kombinasyondan olan kozalar bir torbada toplanarak sēnēflandērēlmēĸ, tohumlar liflerinden 
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ayrēlarak F1 tohumluklarē elde edilmiĸtir. Hasat edilen melez kozalar, elle ĸiftleme yapēlarak 

F1 tohumlarē elde edilmiĸtir.  

 

 

Resim 3.1. ¢alēĸmanēn yapēldēĵē deneme alanēndan farklē zamanlarda drone ile ­ekilmiĸ 

gºrseller. 

3.2.3. Sulama Zamanēnēn Tespiti ve Sulama Ķĸlemleri 

Denemede sulama seviyelerinin daha kolay ayarlanabilmesi a­ēsēndan damla sulama 

yºntemi tercih edilmiĸtir. Deneme parsellerinin sulanmasē i­in gerekli olan sulama su yer altē 

su kaynaĵēndan (artezyen) temin edilmiĸtir. Deneme parsellerinde toprak neminin izlenmesi; 

gravimetrik yºnteme uygun olarak 90 cmôye kadar ¿­ toprak katmanēndan alēnan ºrneklerde 

nem i­eriĵi y¿zde (%) olarak hesaplanmēĸtēr. Belirlenen katmanlardan Petersen ve Calvin 

(1965)'de belirlenen esaslara gºre her sulamadan ºnce bozulmuĸ toprak ºrnekleri alēnmēĸtēr. 

Sulama zamanē tam sulama uygulanan parsellerdeki kullanēlabilir su miktarēnēn %50'ye 

d¿ĸt¿ĵ¿n¿ an olarak belirlenmiĸtir. Tam sulama (%100) uygulanan parsellere belirlenen nem 

a­ēĵēnēn tamamē, kēsētlē sulama (%50) uygulanan parsellere ise yarēsē kadar su verilmiĸtir.  

Ekimden itibaren topraktaki nem deĵiĸimini belirlemek amacēyla yukarēda sºz¿ edilen 

toprak katmanlarēndan gravimetrik yºnteme gºre toprak ºrnekleri alēnarak nem kapsamlarē 
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belirlenmiĸ;  bitki su t¿ketiminin belirlenmesinde James (1988) tarafēndan verilen iliĸki 

kullanēlmēĸtēr. 

ET = I + R + Cr ï Dp + Rf  ° DS 

Eĸitlikte; ET: Bitki su t¿ketimi (mm), I : Sulama suyu (mm), R : Etkili yaĵēĸ (mm), Cr : Kapilar y¿kselme 

(mm), Dp : Derine sēzma (mm), Rf : Y¿zey akēĸ kayēplarē (mm), DS : Toprak profilindeki nem deĵiĸimi (mm).  

Denemelerin y¿r¿t¿lmesi planlanan arazi derin, drenaj ve tuzluluk sorunu olmayan bir 

yapēya sahip olduĵu i­in taban suyundan kapilar su y¿kselmesi (Cr) ihmal edilmiĸtir. Damla 

sulama sistemi ile sulama yapēldēĵēndan y¿zey akēĸ (Rf) sºz konusu olmadēĵē 

varsayēldēĵēndan bu parametre de hesaplamada gºz ardē edilmiĸtir. 

Denemenin ilk yēlēnda kēsētlē sulama uygulanmamēĸtēr. Bitkiye ihtiyacē duyulan suyun 

tamamē verilmiĸtir. Denemenin ikinci yēlēda ise, tam ve kēsētlē sulama koĸullarēna toplam 7 

defa sulama yapēlmēĸtēr. Sulama tarihleri ve miktarlarē aĸaĵēdaki gibidir (¢izelge 3.3) 

¢izelge 3.3. Denemeki sulama tarihleri ve miktarlarē. 

 

¢izelge 3.4. Deneme alanēnēn farklē toprak derinliklerindeki ºzellikleri. 

KATMAN  

(cm) 

Hacim 

Aĵ 

Tarla 

Kapasitesi 

(%)  

Tarla 

Kapasitesi 

(mm) 

Solma 

Noktasē 

(%)  

Solma 

Noktasē 

(mm) 

Kullanēlabilir 

Su Tutma 

Kapasitesi 

(%)  

Kullanēlabilir 

Su Tutma 

Kapasitesi 

(mm) 

0 - 30 1.35 23.10 93.55 10.10 40.90 13.00 52.60 

30 - 60 1.45 22.90 99.60 9.40 40.80 13.50 58.80 

60 - 90 1.52 18.40 83.90 7.30 33.20 11.10 50.60 

90 - 120 1.50 20.30 91.30 7.20 32.30 13.10 59.00 

 

 

Sulama Tarihleri 

Sulama Suyu Miktarē 

(mm / 1 m2) 

ET (mm) 

Mevsimlik Bitki Su T¿ketimi 

%100 %50 
KSF1 710.87 

1. Sulama 02/07/2020 176.46 88.23 

2. Sulama 14/07/2020 151.32 75.66 
KSF2 710.865 

3. Sulama 22/07/2020 144.46 72.23 

4. Sulama 30/07/2020 128.81 64.405 
TSF1 1010.67 

5. Sulama 07/08/2020 180.33 90.165 

6. Sulama 17/08/2020 195.54 97.77 
TSF2 1204.67 

7. Sulama 25/08/2020 124.72 62.36 

Toplam 1101,64 550,82   
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3.2.4. Ķncelenen Parametreler 

3.2.4.1. K¿tl¿ pamuk verimi (kg/da) 

Tam ve Kēsētlē sulama koĸullarēnda yetiĸtirilmiĸ tam diallel melezlemesi ile elde edilmiĸ F1, 

F2 ve ebevynlerinin hepsi ayrē ayrē parsellerden el ile toplanēp k¿tl¿ pamuklarē tartēlmēĸ ve 

dekara oranlanarak hesaplanmēĸtēr.  

3.2.4.2. Bitkide koza sayēsē (adet/bitki) 

Hasat dºneminde her parselden rastgele alēnan 10 bitki ¿zerinde a­mēĸ ya da 

toplanabilecek durumda olan kozalar adet olarak sayēlmēĸtēr.  

3.2.4.3. Tek koza k¿tl¿ pamuk aĵērlēĵē (g) 

Her bir genotipin hem kēsētlē hemde tam sulama koĸullarēndaki parsellerden rastgele 

toplanmēĸ 25 kozadan alēnmēĸ k¿tl¿ler, 0.01 g duyarlē terazide tartēlarak bir kozanēn ortalama 

aĵērlēĵē bulunmuĸtur. 

 3.2.4.4. Su Kullanēm Randēmanē (WUE) 

Denemede su kullanēm randēmanē deĵerleri, konulardan elde edilen pamuk k¿tl¿ 

verimlerinin sezonluk bitki su t¿ketimine oranlanmasē ile belirlenmiĸtir (Howell vd., 1990).  

Hesaplamada kullanēlan eĸitlik;  

WUE = Y / ETôdir.  

Eĸitlikte; WUE = Toplam su kullanēm randēmanē (kgm-3 ) 

 Y = K¿tl¿ verimi (kgda-1)  

ET = Mevsimlik bitki su t¿ketimi (mm)ôdir. 

3.2.4.5. Sulama suyu kullanēm randēmanē (IWUE)  

Su kullanēm randēmanē Howell ve Hiler, (1975)ôde verilen esaslara gºre aĸaĵēdaki 

eĸitlikler kullanēlarak belirlenmiĸtir. 

Sulama suyu kullanēm randēmanē (IWUE) = Verim (kg da-1) / Uygulanan toplam sulama 

suyu miktarē (mm) 

Y = K¿tl¿ verimi (kgda-1)  

I = Sulama suyu miktarē (mm)ôdēr. 
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3.2.4.6. Bitki Boyu (cm) 

Parselden rasgele se­ilen 10 bitkinin kotiledon boĵumlarē ile b¿y¿me terminal noktasē 

arasēndaki uzunluk ºl­¿l¿p ortalamasē alēnarak belirlenmiĸtir. 

3.2.4.7. ¢ēr­ēr randēmanē (%) 

Kozalardan alēnan k¿tl¿ pamuk, rollergin deneme ­ēr­ēr makinesinden ge­irildikten 

sonra, lif aĵērlēĵē k¿tl¿ aĵērlēĵēna bºl¿nerek hesaplanmēĸtēr.  

3.2.4.8. Odun dalē sayēsē Sayēsē(adet) 

Her parselden ardēĸēk 10 bitkinin odun dalē sayēsē sayēsē belirlenmiĸtir. 

3.2.4.9. Meyve Dalē Sayēsē (adet) 

Her parselden ardēĸēk 10 bitkinin meyve dalē sayēsē belirlenmiĸtir. 

3.2.4.10. Lif kalite ºzellikleri 

Ayrēca her parselden alēnan lif ºrneklerinin HVI (High Volume Instrument) aleti ile; 

 a.Lif uzunluĵu (mm),  

 b.Lif inceliĵi,  

 c.Lif kopma dayanēklēlēĵē (gr/tex), 

 d.Uzama katsayēsē (elongation)  

belirlenmiĸtir. 

3.3. Genetik Analiz Yºntemleri 

Bu ­alēĸmada yer alan analizlerden, tesad¿f bloklarē ºn varyans analizi JMP istatistik 

paket programēnda (Version <2020>. SAS Institute Inc., Cary, NC, 1989ï2021), Diallel 

tablolarēn varyans analizleri, Jinks and Hayman (1953), Mather and Jinks (1971) ve Aksel vd. 

(1982) tarafēndan ºnerilen diallel varyans analiz yºntemine gºre SAS/Sashadiall paket 

programēnda (Makumbi et al. 2018) SAS software, version 9.4 of the SAS System, Copyright 

2016, Sas Institute, Inc.ò, Jinks-Hayman tipi diallel analiz ve Griffing tipi diallel analiz 

yºntemleri aĸaĵēda yer alan matematiksel form¿llere uygun olarak Tarpopgen paket 

programēnda (¥zcan, 1999) yapēlmēĸtēr. 

 

 



26 
 

3.3.1. ¥n Varyans Analizi 

Bir populayonda genetik analiz yapilabilmesi i­in o pop¿lasyonda genetik veya 

genotipik bir varyasyonun bulunmasē gerekir (Allard, 1960; Mather ve jinks, 1971). Bu 

nedenle diallel analizlerde de ele alēnan ºzelliklere ait verilerin ºnce varyans analizi yapēlarak, 

analiz sonunda genotipler arasēnda istatistiki ºnemli farklēlēklar bulunmasē halinde genetik 

analize devam edilmesi gerekmektedir (Hayman, 1954 b; Griffing, 1956 b; Mather ve jinks, 

1971; Yēldērēm, 1974). 

Bu diallel melezleme ¢alēĸmaēnda elde edilen deĵerlerde Griffing (1956b) tarafēndan 

verilen aĸaĵēdaki istatistiki modele dayanan bir varyans analizi yapēlmēĸtēr. 

xijkl= u + vij + bk + (bv)ijk + eijkl  

Burada; 

xijkl= ij ninci genotipin k ninci bloktaki birinci fenotipik deĵeridir. 

u= Pop¿lasyonun ortalama etkisi. 

V ij = ij ninci genotipin etkisi. 

bk= k ninci blokun etkisi. 

(bv)ijk= ij nēncē genotipin k nēncē blok arasēndaki interaksiyon etkisi.  

eijkl= ¢evresel etki. 

Araĸtērma sonucu bulunan agronomik ve lif ºzellikleri deĵerleri i­in varyans analizi 

Steel ve Torrie (1960 ) , Freund  vd.,  (1962) ve  D¿zg¿neĸ (1963 ) tarafēndan verilen esaslar 

dahilinde yapēlmēĸtēr. Ebeveyn ve melezlere ait ortalamalarēn karĸēlaĸtērēlabilmesi i­in 0.05 

A¥F deĵeri tablodaki Deneysel Hata K.O.'sēnē kullanarak hesaplanmēĸtēr. 

3.3.  Griffing Tipi Diallel Analiz  

3.3.2.1.  Yºntemin tanētēmē ve istatistikleri 

Tesad¿fi olarak alēnmayan P adet ebeveynin veya genotipin m¿mk¿n b¿t¿n 

kombinasyonlarda melezlenmesiyle (resiproklar dahil) meydana galen p2 genotipli 

pop¿lasyonda ebeveynlerin uyum yeteneklerinin saptanmasē i­in  Griffing (1956 b) aĸaĵēdaki 

modeli ºnermektedir (Griffing'in Metod l, Model l'i). 

 xij = u +gi  + gj + sij + rij + (1õbc).×k. ×l. eijkl  

Modelde; 
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xij :Diallel tabloda I ve j ninci ebeveynlerin melezlerinin fenotipik deĵeri 

i, j: 1ééé..p (ebeveyn sayēsē) 

k: 1éééé.b (blok sayēsē) 

l: 1éééé..c (parsel gºzlem sayēsē) 

u : Pop¿lasyon ortalamasē 

gi : i ninci ebeveynin genel uyum yeteneĵine etkisi 

gj : j ninci ebeveynin genel uyum yeteneĵine etkisi 

( ×gi =0 dēr.) 

sij : I ve j ninci ebeveyn arasēndaki melez i­in ºzel uyum yeteneĵi etkisi (sij  = sji  ve her bir j 

i­in  ×i sij =0 dēr) 

 rij :Resiprokal etki ( rij = rji ) 

eijkl :¢evresel etki 

Herhangi bir agronomik veya lif ºzelliĵi i­in p kadar ebeveynin m¿mk¿n b¿t¿n 

kombinasyonlarda melezlenmesiyle, ebeveynlerin ve F1 lerin denenmesi sonucunda, parsel 

ortalamalarēna dayanan aĸaĵēdaki diallel tablo elde edilir. 

¢izelge 3.5. F1 lerin denenmesi sonucunda, parsel ortalamalarēna dayanan  diallel tablo. 

Diĸi 

Ebeveynler 

Erkek Ebeveynler 

1 2 3 j p 
Top. 

(xi.) 

1 X11 X12 X13 X1j X1p X1 . 

2 X21 X22 X23 X2j X2p X2 . 

3 X31 X32 X33 X3j X3p X3 . 

Ķ X i1 X i2 X i3 X ij X ip X i . 

P Xp1 Xp2 Xp3 Xpj Xpp Xp . 

Top. (x.i) x.1 x.2 x.3 x.j x.p x.. 

 

Bºyle bir tablodan ve verilen istatistiki modelden cetvel 2 de verilen varyans analizi 

tablosu ortaya ­ēkmaktadēr (Griffing , 1956b). 
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¢izelge 3.6. Griffing Tipi Diallel  Varyans Analiz Tablosu. 

VK SD KT KO KOônun beklenenleri 

Genel Uyum Yeteneĵi (p-1) Sg Mg 62 + 2p.(1/(p-1))×gi 
2 

¥zel Uyum Yeteneĵi İ.p.(p-1) Ss Ms 62 + 2/(p.(p-1).×i.×j.sij
2  

Resiprokal Etkiler İ.p.(p-1) Sr Mr 62 +2.( 2/(p.(p-1)).×i.×j.rij
2 

Hata m Se Me 6e
2  

 

¢izelge 3.6ôdaki kareler toplamlarē diallel tablodan yararlanēlarak aĸaĵēdaki 

form¿llerden bulunur. 

Sg  = 1/2p. ×i (xi  .+ x.i)2 ï(2.( x2 ../p2 )) 

Ss =1/2. ×i. ×j. Xij .( xij + xji) -1/2p. ×i. (xi  .+ x.i)2 +.( x2 ../p2 ) 

Sr =1/2. ×i. ×j. (xi  .- x.i)2 

Se = Cetvel 1 deki Me deĵeri olarak alēnēr ve SD de aynē tabloda ulunan a.b.(c-1) dir. 

Kareler ortalamalarē ilgili olduklarē SD deĵerine bºl¿nerek KO larē bulunur. Ancak 

Griffing (1956b) belirttiĵine gºre hata KO=Môe =Me /bc olarak saptanēr. 

Modelde belirtilen genel ve ºzel uyum yetenekleri ve bunlarēn varyanslarē ise 

aĸaĵēdaki form¿llerden hesaplanēr. 

gi : 1/2 (xi  .+ x.i) ï 1/p2 x.. 

Var (gi - gj) =1/p 62                                                   
(iÍj) 

Var (gi )= p-1/ 2p2 62 

Sij  =1/2 ( xij + xji) ï 1/2p (xi. + x.i + x,j + xj.) + 1/p2 x.. 

Var (sij  - skl ) = p-2/p 62                            (iÍj, k, l;  jÍ k, l; kÍ1)             

Var (sij  - sik ) = p-1/p 62                            (iÍj, k;  jÍ k)  

Var (sij ) =1/2p2  (p2 -2p+2)                      (iÍj) 

Ebeveynlerin ­evresel varyansa (Môe =62 ) gºre d¿zeltilmiĸ genel ve ºzel uyum 

varyanslarē ise; 

62 gi = (gi
 )2  -( p-1/ p(p-2)) 62 

62 si =1/p -2 ×(iÍj) sij
2 ï(p-3/p-2) 62 

Form¿lleri kullanēlarak hesaplanēr. 
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3.3.2.2.  Ķstatistiki Deĵerlendirmeler 

1- Araĸtērmada 3 bloĵun ortalamasē alēnarak tek bir diallel tablo hazērlanmēĸtēr (Griffing, 1956 

b; Yildirim 9 1974). 

2- Bu diallel tablo deĵerlerinde varyans analizi yalpēlarak 1, 2 ve 3 nolu form¿llerden KT'leri 

ve bunlarēn ilgili olduĵu SD sine bºl¿nmesiyle KO bulunmuĸtur. Hata varyansē olarak m = 

ab(c-1) SD'li  Me alēnarak, kaynaklarēn KO lari 0.05 ve 0.01 seviyesinde ºnemlilik kontrol¿ne 

tabi tutulmuĸtur (Leffel va Weiss, 1958; Kaltsikes ve Lee, 11971; Yēldērēm, 1974). 

3- Genel ve ºzel uyum yetenekleri etkileri 4 ve 7 ve bunlrēn farklēlēklarēn standart hatalarē ise 

5, 8 ve 9 nolu form¿llerden hesaplanarak, 0.05 A¥F deĵerleri bulunmuĸtur. 6 ve 10 nolu 

form¿llerden bulunan standart hata deĵerleri ile etkiler 0.05 ve 0.01 seviyesinde sēfēr testine 

tabi tutulmuĸtur. 

4- Son olarak 11 ve 12 nolu eĸitlikleri kullanarak ebeveynlerin ­evresel varyansa gºre 

d¿zeltilmiĸ genel ve ºzel uyum yetenekleri varyanslarē saptanmēĸtēr. 

3.3.3.  Diallel Tablo Varyans Analizi  

3.3.3.1.  Yºntemin Tanētēmē ve istatistikleri 

Diallel melezleme ile meydana getirilen bir pop¿lasyonda, multiple alleli durumunda 

eklemeli ve eklemeli olmayan varyasyonun ºnemliliĵinin kontrol edilmesinde, Hayman (1954 

a) tarafēndan ºnerilen diallel tablo varyans analizi kullanēlēr. n adet ebeveyn hattēnēn m¿mk¿n 

b¿t¿n kombinasyonlarda melezlenmesiyle (resiproklu olarak) Griffing (1956 b) tarafēndan 

tanēmē yapēlan bir diallel tablo meydana gelebilir. Ancak Hayman (1954 a) bu tablodaki 

elemanlarē ve toplamlarē farklē harflerle ifade etmektedir. Araĸtērēcēnēn verdiĵi model; 

Yrs = m + jr +js + jrs + kr ïks + krs dir. 

Burada. ; 

m= B¿y¿k ortalama 

jr ( js)= r ninci (veya s ninci) ebeveynin (r, s = lÅÅÅÅn ) b¿y¿k ortalamadan sapmasē . 

jrs= rs ninci resiprokal toplamda geri kalan farklēlēk. 

Kr(ks )= Anne ve baba ebeveyn olarak kullanēlan r ninci (veya s ninci) ebeveynin etkileri arasē 

farklēlēk. 

krs = rs ninci resiprokal farklēlēkda geri kalan miktar . 
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yrs = r ninci ve s ninci ebeveynlerin melezinin fenotipik deĵeridir. 

Hayman  (1954 a), ayrēca bu modeldeki jrs'ninde 4 etkinin toplamē sonucu meydana 

geldiĵini belirtir. 

Jrs =l + lr +ls + lrs 

Burada ise ; 

 l = ortalama dominans sapma 

 lr  (+ls ) =r ninci ebeveyne gºre daha ileri dominans sapma 

 lrs =rs ninci resiprokal toplamda geriye kalan farklēlēk 

Hayman (1954a) Jr deki varyasyonu (a), Jrs  varyasyonunu (b) ve l , lr , lrs,  kr , krs  

varyasyonĸlarēnē ise sērasē ile (b1), (b2), (b3), (c) be (d) kaynaklarē ile gºstermiĸtir. 

Melezleri ve ebeveynleri i­eren bir diallel tabloda; 

r ninci dizi (veya sēranēn) toplamē; yr . =×s yrs 

s ninci dizi (veya s¿tunun) toplamē; y.r =×r yrs 

diallel tablonun genel toplamē; y..= ×r ×s yrs  ve 

ebeveynlerin toplamē y.= ×r=s yrs =× yr 

ebeveynlerin toplamē y.= ×r=s yrs =× yr   ise araĸtērēcēnēn modele uygun olarak verdiĵi varyans 

analiz tablosu ­izelge 3.7ô dedir. 

¢izelge 3.7. Hayman tipi diallel analiz tablosu. 

VK Sabit SD KT 

a jr (n-1) × (yr . + y.r)2 /2n -2y2../n2 

b jrs 1/2n(n-1) × (yrs + ysr)2/y - × (yr . + y.r)2/2n+y2../n2 

b1 l  1 (y..- ny.)2/n2(n-1) 

b2 lr (n-1) × (yr . + y.r -nyr)2/n(n-2)-(2y.. ï ny.)2 /n2(n-2) 

b3 lk 1/2n(n-3) b - (b1 + b2 ) 

c kr (n-1) × (yr . + y.r)2 /2n 

d krs 1/2(n-1) (n-2) × (yrs - ysr)2/2 - (yr . + y.r )2 /2n 

Genel  n2 -1 × yrs
2 ï y2../n2 
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¢izelge 3.7'deki (b) kaynaĵē dominans varyansēn bir tahminleyicisidir ve ºnemli 

bulunmadēĵēnda (a ) eklemeli genetik varyansē kontrol eder. Diĵer yandan (b1) F1 lerin onu 

veren iki ebeveyn ortalamasēndan olan sapmayē gºsterir ve genlerin teksel dominant etkileri 

bir yºnl¿ olduĵu zaman ºnemli olur. (b2 ) kaynaĵē da dominans hakkēnda bilgi verir ve aynē 

zamanda gen daĵēlēĸēnē (simetri veya asimetri) gºsterir.b ï (b1 + b2) ĸeklinde tahminlenen (b3) 

ise b1 ve b2 tarafēndan yorumlanmayan dominansi gºsterir. Genotip x ­evre interaksiyonu yok 

ve resiprokal melezler farklē deĵilse (c) ve (d) ­evresel varyans komponentinin bir tahminini 

verir. Resiprokal melezler farklē ise (c ) ebeveynlerin maternal etkisini ve (d) resiprokal 

farklēlēklarē (c den ileri gelmeyen) kontrol eder (Hayman, 1954 a ve Mather ve Jinks, 1971). 

3.3.3.2.  Ķstatistiki Deĵerlendirmeler 

Araĸtērmada parsel ortalamalarē esasēna getirilen b¿t¿n gºzlemlere ait deĵerleri i­in 

yºntemin uygulanmasēnda Rayman (1954 a) ile Mather ve Jinks (1971) tarafēndan verilen 

aĸaĵēdaki yol izlenmiĸtir. 

1- Cetvel-3'de verilen eĸitlikleri kullanarak 3 blokun her biri i­in ayrē ayrē a,b, b1, b2, 

b3, c ve d kareler toplamlarē bulunmuĸtur.  

 2- Gºzlemlerin bloklar ¿zerinden toplanmasē ile dºrd¿nc¿ bir diallel tabla hazērlanmēĸ 

ve tablodan da 7 kareler toplamē bulunmuĸ ve blok sayēsēna bºl¿nerek d¿zeltilmiĸtir. 

3-Her bir kaynak i­in blok interaksiyon kareler toplamē ise ĸºyle hesaplanmēĸtēr. 

¥rneĵin, 3 bloklu bir denemede (r =3) a kaynaĵēnēn 3 bloktaki kareler toplamlarē sēra ile 30 , 

35 ve 30 olsun. Aynē kaynaĵēn (2)'de belirtilen kareler toplamē 270/3=90 ise; a'nin blok 

interaksiyonu kareler toplamē= (30+ 35 + 30)-90=5 ve serbestlik derecesi de (n-l)(r-1) dir. 

4-Kaynaklarēn ve bunlarēn blok interaksiyon kareler toplamlarē ilgili olduklarē 

serbestlik derecesine bºl¿nerek kareler ortalamalarē bulunmuĸtur. a,b, b1, b2, b3, c ve d'nin 

kareler ortalamalarē hem kendi blok intereksiyon kareler ortalamasēna ve hem de toplam blok 

interaksiyon kareler ortalamasēna bºl¿nerek bulunan F deĵerleriyle kontrol edilmiĸlerdir. 

Testler 0.05 ve 0.01 ºnemlilik seviyelerinde yapēlmēĸtēr. 

3.3.4.  Jinks-Hayman Tipi Diallel Analiz  

3.3.4.1.  Yºntemin Tanētēmē 

Genetik ­alēĸmalarda yaygēn bir ĸekilde kullanēlan bu yºntemin bir­ok  yºnleri ilk defa 

Hull (1945) tarafēndan ortaya konulmuĸtur. Daha  sonra Jinks ve Hayman (1953) beraberce ve 
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ayrē ayrē (Jinks, 19547 1956; Hayman, 1958 a , 1960) ­alēĸmalarēyla yºntemi geliĸtirmiĸler ve 

pratik ēslahta kullanēlmasēnē saĵlamēĸlardēr. 

Daha ºnce de belirtildiĵi gibi diallel melezleme bir ­ok genotiplerin m¿mk¿n b¿t¿n 

kombinasyonlarda melezlenmesiyle meydana getirilen k¿­¿k bir pop¿lasyondur. Bºyle bir 

populayonda ­eĸitli genetik ve ­evresel komponentlerin tahminlenmesi ve bunlardan 

yararlanēlarak ebeveynler hakkēnda bilgi edinilmesi m¿mk¿nd¿r. Ancak bunlarēn g¿venirliĵi 

aĸaĵēdaki varsayēmlara baĵlēdēr. 

1-Ebeveynler (genotipler) homozigottur. 

2- Diploid a­ēlma vardēr. 

3- Resiprokal farklēlēk yoktur. 

4- Genotip x  ­evre interaksiyonu yoktur. 

5- Allel olmayan genler arasēnda interaksiyon (epistasi) yoktur. 

6- Multiple alleli yoktur. 

7- Ebeveynlerde genlerin daĵēlēĸē baĵēmlē deĵildir . 

3.3.4.2. istatistikler ve Varyans Komponentleri Cinsinden Beklenenleri 

Yukarēdaki varsayēmlarēn ge­erli olmasē halinde ikinci dereceden istatistikler (varyans 

ve kovaryanslar) bir diallel melezleme tablosundan elde edilebilir. Bunun i­in en basit olan iki 

ebeveynli bir diallel melezleme ºrneĵini ele alalēm. Ebeveynlerden biri AA ve 

pop¿lasyondaki frekansē Ua, genotipik deĵeri +da, diĵer ebeveyn aa, frekansi va (ua+ va= 1) ve 

genotipik deĵeri  -da ve heterozigotun genotipik deĵeri (her iki ebeveyn ortalamasēndan sapma 

olarak) ha olsun. AA nēn b¿y¿k aa nēn k¿­¿k ebeveyn olduĵunu varsayarak durumu aĸaĵēdaki 

cetvelde olduĵu  ĸekilde gºstermek m¿mk¿nd¿r (Mather ve Jinks 1971; Faloonar, 1960). 

    aa                m          ha        Aa                          AA 

       --------------------------------------------------- 

             - da                                     +   da                     

 

Burada, da= eklemeli genetik etki, ha= dominant etki ve m ise iki ebeveynin 

ortalamasēdēr. Bu iki ebeveynin m¿mk¿n b¿t¿n kombinasyonlarda melezlenmesiyle ( 

resiprokal dahil) ¢izelge 4.8ôdeki diallel tablo ortaya ­ēkar. 
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¢izelge 3.8. Ķki Allelli Bir Locus Durumunda (A, a) , AA ve aa Genotipleri Arasēnda Yapilan 

Melezleme Ķle Elde Edilen F1 'ler, Frekanslari ve Genotipik Deĵerleri (Mather ve Jinks, 

1971). 

Erkek Ebeveynler 

Genotip AA aa   

Frekans ua va   

G.Deĵer +da -da da (ua - va ) (Ebeveynlerin ort 

D
i
ĸ
i
 
E
b
e
v
e
y
n
l
e
r

 AA AA Aa ua da + ha va  (1. Dizi ort.)  

ua ua
2 ua va 

+da +da ha 

aa Aa aa -va da + ha ua   (2. Dizi ort.) 

va ua va va
2 

-da ha -da 

  ua da + ha va -va da + ha ua da (ua - va ) + 2uavaha (Genel ort.) 

 

Bu cetvelden bulunabilen varyans ve kovaryanslar aĸaĵēda olduĵu gibidir. 

1-Ebeveynlerin varyansi (VOLO):  Varyans, genotip frekansē x genotip deĵerinin 

karesi ve bunlarēn genotipler ¿zerinden yapēlan toplamēndan, ortalama deĵerin karesinin 

­ēkarēlmasēyla bulunur (Falconer, 1960; Li, 1968). Buna gºre; 

 VOLO = uaxada
2 + vax(-da)2 ï (da (ua - va ))2 =4 uavada

2éééééééééééééé..(1) 

2-Dizi ortalamalarēnēn varyansē (VOLI): Diallel tabloda ebeveyn sayēsē kadar dizi 

vardēr. Bir ebeveynin dizisi o ebeveynin m¿ĸterek olarak bulunduĵu melezleri i­erir. 

ºrneĵimizde AA ebeveyninin diziei AA ve Aa genotiplerinden oluĸur. Dizi ortalamalarē 

Cetvel-4'nin saĵ tarafēnda verilmiĸtir. Bunlardan yararlanarak; 

VOLI= uax (ua da + ha va)2 + vax (-va da + ha ua)2 ï (da (ua - va ) + 2uavaha)2 

VOLI = ua va da
2 -2 ua va (ua - va) da ha

2 -4 ua
2
 va

2 da
2 + ua va ha

2  ééééééééééé..(2) 

3- Dizi varyanslarēnēn ortalamasē (VILI) : ºrneĵimizde iki dizi olduĵundan ºnce her 

bir dizinin varyansē bulunur ve sonra ortalamasē alēnēr. Jinks- Hayman tipi diallel analizde dizi 

varslarē Vr ile gºsterilir ve burada r=1éééé.n 'e kadar (n=ebeveyn sayēsē) deĵer 

alēr.Ancak burada AA dizisinin varyansē VrA ve aa dizisinin varyansi ise Vra ile 

gºsterilecektir. 
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VrA =uaxada
2 + vaxha

2- (ua da +va ha)2 =uava (da ï 

ha)2ééééééééééééééé.(3.1) 

Vra = vaxada
2 + uaxha

2- (-va da +ua ha)2 =uava (da + 

ha)2ééééééééééééééé.(3.2) 

Bunlarēn ortalamasē ise; 

VILI = ua xVrA + va xVrA =ua x(uava (da ï ha)2) + va x( uava (da + ha)2  

VILI = ua va da
2 -2 ua va (ua - va) da ha

  - ua va ha
2  ééééééééééééééé.(3.3) 

4-Ebeveyn-dºl kovaryanslarē ortalamasē (WOLOl ): Bir diallel tabloda her bir dizinin 

m¿ĸterek olmayan ebeveynler ¿zerine olan kovaryanslarē Wr ile gºsterilir (vrôye benzer 

olarak). VILI 'da olduĵu gibi burada dizilerin kovaryanslari ayrē ayrē (WrA, Wra) bulunarak 

ortalamasē alēnēr. Basit diallel ºrneĵi i­in; 

WrA =uadaxda - vadaxha ï (da(ua - va) x (uada + vaha)) = 2 ua va da(da ïha)éééééé.(4.1) 

Wra = vadaxda + uadaxha ï (da(ua - va) x (-vada + uaha)) = 2 ua va da(da +ha)ééééé.(4.2 ) 

Bunlardan ise; 

WOLO1 = ua xWrA + va xWra =ua x(2uava da(da ï ha)) + va x(2uava da(da + ha)) 

WOLO1=2uava da
2 - 2uava (ua ï va) daha oluréééééééééééé..(4.3) 

Gen etkilerinin eklemeli-dominant olmasē veya varsayēmlarēn ge­erli olmasē ve 

herhangi bir ºzelliĵin ­ok sayēda gen ­ifti tarafēndan (­k lokuslu) yºneltilmesi halinde; 

D= ×4uvd2 

H1= ×4uvh2 

H1= ×16u 2v 2h2  

F= ×8uv (u-v)dh  denirse Mather ve Jinks, 1977 ) , 1, 2,  3 ve   4 nolu istatistikler Hayman 

(1954 b) tarafēndan verilen ­evresel varyans komponentlerininde eklenmesiyle aĸaĵēdaki 

duruma gelirler. 

VOLO = D + E ééééééééééééééééééééééééééééé.(5) 

VOLI = ı D -ıF + ıH1 -ıH2 1/n2EO +n-2/2n2E1ééééééééééééééé..(6) 

VILI = ı D -ıF + ıH1 +1/n EO +n-1/2nE1 ééééééééé...(7) 

WOLO1 = ı D -ıF + 1/n EO ééééééééééééééé..éééé.(8) 
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Burada; 

D: Eklemeli genetik varyans  

H1:Dominans varyans 

H2:Gen daĵēlēmēna gºre d¿zeltilmiĸ dominanslēk varyansē 

F : Dominant ve resesif allellerin ebeveynlerde daĵēlēĸ yºn¿ ile ilgili komponent 

Eo: Ebeveynlerin ­evresel varyansē 

E1 : F1ôlerin ­evresel varyansē 

n :Ebeveyn sayēsē 

Eo ve E1 hari­ tutulursa (bunlar ayrēca tahminlenir) yukarēdaki 4 bilinmeyenli 4 denklemden 

D, F, H1 ve H2nin bulunmasē m¿mk¿nd¿r. 

D = VOLO - EO ééééééééééééééééééééééééééé(9) 

F = 2VOLO ï 4 WOLO1 ï 2(n-2)/n EOéééééééééééééééé.éé.(10) 

H1= VOLO -4WOLO1 +4VILI ï EO  - 2(n-1)/n E1éééééééé..éééé.(11) 

H2 =4VILI ï 4VOLI -4(n-1)/n2 EO ï 2 (n2 -2n +2)/n2 E1ééééééééé.ééé.(12) 

Diallel tablonun birinci dereceden istatistiklerinden (ortalamalar/ebeveyn ort.) 

aĸaĵēdaki iki iliĸki daha bulanabilir. Tabloda F1 lerin ortalamasē ML1 ve ML0 ise; iki ebeveynli 

diallel analiz ºrneĵi i­in; 

ML 1 - ML0  =( da (ua- da) + 2 uavaha) - da (ua- da) = 2 uavaha 

¢ok sayēda gen durumunda; h = ×4uavaha  olursa (Hayman, 1954 b ve Mather ve 

ajinks, 1971). 

1/2h = ML1 ï ML0 

h=2(ML1ïML0) olurééééééééééééééééééééééééééé..(13) 

Bulunan h deĵeri dominansēn yºn¿n¿ ve b¿y¿kl¿ĵ¿n¿ gºsterir. 

Ayrēca (ML1 ï ML0)2 = 4 ua 
2va 

2ha
2  dir ve ­ok sayēda gen ­ifti durumunda h2 = ×16 ua 

2va 
2ha

2   

olursa; 

ıh2 = (ML1 ï ML0)2 ve 
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h2 =4 (ML1 ï ML0)2  olur ki; bu dominantlēk deĵeridir. Ancak Jinks ve Hayman 

(1953), Jinks (1956), ve Hayman (1954 b, 1958 a) bunun ­evresel varyans komponenti 

taĸēdēĵēnē belirtir. Araĸtērēcēlara gºre; 

 h2 =4 (ML1 ï ML0)2  - (n-1)2/n3 Eo - (n-1)/n3 E1 dirééééééééééééééé.(14) 

ac ) Varyans Komponentleri Arasēndaki Oranlar 

Pop¿lasyonun ve ebeveynlerin genetik yapēsē hakkēnda daha fazla bilgi edinebilmek 

i­in varyans komponentleri arasēndaki ­eĸitli oranlardan yararlanēlmaktadēr. Bu oranlar 

aĸaĵēdaki form¿llerle bulunur (Hayman, 1954 b; Jinks, 1956; Aksel ve Johnson, 1959; 

Crumpacker ve Allard, 1962; Lee ve Kalt- sikes, 1972; :Baker ve Verhalen, 1973; Mather ve 

Jinks, 1971). 

Ortalama dominantlik derecesi; ãH1/D ve  VILI ïE / WOLO1 ïE/n ééééé.(15) ve (16) 

Frekans ortalamalarēnēn ­arpēmlarē u  v = H2/4H1 éééééééééééé..(17) 

Dominant ve resesif allellerin oranē ( KD/KR); KD/KR = ã4DH1 + F/ ã4DH1  - F éé.(18) 

Gen ­ifti sayēsē (K); K = h2/ (ı)H2  ééééééééééééééééééé(19) 

Dar anlamda kalētēm derecesi (KD); KD = (L/4D) / ıD + ıH1 -ı   F + E ééééé.(20) 

3.3.4.3. Varsayimlar ve Wr, Vr Ķliĸkileri 

Jinks-Hayman yºnteminde varsayēmlarēn (ºzellikle 1, 5, 6 ve 7 nolu ) test edilmesi Wr, 

Vr arasēndaki iliĸiklerle saĵlanēr (Hayman,  1954 b,  Mather ve Jinks, 1971).Bunlarē aĸaĵēda 

olduĵu gibi ºzetlemek m¿mk¿nd¿r. 

1- Dizilerin Wr -  Vr farklēlēklarē: Daha ºnce verilen 3.1, 3.2 ve 4.1, 4.2 nolu eĸitliklere 

gºre diallel ºrneĵi i­in; 

AA ebeveyn dizisinde WrA -  VrA  = uava (da
2 - ha

2) 

aa ebeveyn dizisinde Wra -  Vra  = uava (da
2 - ha

2) dēr. Gºr¿l¿yor ki varsayēmlarēn ge­erli 

olmasē halinde dizilerin Wr -  Vr   farklēlēklarē sabittir ( Hayman 1954 b; Mather ve Jinks, 

1971; Yēldērēm.1974). 

2-  Wr nin Vr ¿zerine olan regresyon katsayēsē (b): Normal bir regresyon katsayēsē 

bulunmasēnda kullanēlan yºntem tak¿p edilirse, varsayēmlarēn ge­erli olmasē halinde, bu 

katsayēnēn; 
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b = WrA -  Wra  /   VrA -  Vra  = -4 uavadaha / -4 uavadaha =1    olduĵu bulunur. Regresyon 

doĵrusunun denklemi y = a+ bx ĸeklinde d¿ĸ¿n¿l¿rse (D¿zg¿neĸ, 1963) ; 

a = WrA -  bxVrA   ve  b=1 olduĵundan 

a = WrA -  VrA  = uava (da
2 - ha

2) = uavada
2 - uavaha

2  ve ­ok sayēda gen ­ifti durumunda; 

a = ı (D ïH1) olur. Buna gºre regresyon doĵrusunun denklemi 

Wr = ı (D ïH1) + bVr dir. 

Varsayēmlarēn test edilmesi yanēnda Wr , Vr iliĸkilerinden ebeveynlerle ilgili bazē 

bilgilerin de elde edilmesi m¿mk¿nd¿r. Bunlar ĸºyledir: 

1- Wr , Vr deĵerleri ait olduĵu dizinin m¿ĸterek ebeveyninde dominant ve resesif 

allellerin oransal miktarē hakkēnda bilgi verir. ¥rneĵin, herhangi bir ºzelliĵi yºneten gen ­ifti 

sayēsē k ve m¿ĸterek ebeveyn pi olsun. Bu ebeveyn k' adet dominant ve k-k' adet resesif allel 

taĸyorsa bunun dizi varyans ve kovaryanslarē; 

Vri =×k ' uv (d-h ) 2 + ×k-k ' uv (d+h ) 2 

Wri=× k ' 2 uvd(d-h) +  ×k-k ' 2uvd (d+h ) olur . Eĵer b¿t¿n locuslar ¿zerinden h pozitif  ise k 

= k' olduĵu zaman ( pi ebeveyninin yalnēz dominat allelleri taĸēmasē hali) Vri ve Wri 

minimun deĵerleri alēr. 

Vri (min) =×k  uv (d-h ) 2 

Wri (min) =× k 2 uvd(d-h) 

Eĵer y ekseninde Wri  ve x ekseninde Vri  deĵerleri gºsterilirse (Wri  ve Vri grafiĵi) 

dominant alleleri taĸēyan ebeveyn dizisinin Wri  ve Vri deĵerleri orjine yakin bir noktada 

kesiĸirler (Mather ve Jinks, 1971; Yēldērēm, 1974).Yine h pozitif e dizinin m¿ĸterek 

ebeveyninde k'=0 (ebeveyn tamamen if allelleri taĸēyor) ise Wri  ve Vri deĵerleri 

maximum olur. Yani; 

Vri (max) =×k  uv (d+h ) 2 

Wri (max) =× k 2 uvd(d+h) dir.  Bu nedenle tamamen veya ­oĵunlukla resesif allelleri taĸēyan 

ebeveynlerin dizilerinin Wri  ve Vri deĵerleri orjinden uzakta kesiĸirler. 

Diĵer yandan varsayēmlarēn ge­erli olduĵu bir diallel melezlemede dizilere ait Wri  ve 

Vri deĵerlerinin kesiĸme noktalarē ayni grafik ¿zerinde gºsterilebilen regresyon doĵrusun Wri
2 

= Vri x VOLO sēnērlandērēcē parabol¿ tarafēna ve bu doĵru ¿zerine d¿ĸerler. 
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2- Wr, Vr deĵerleri ortalama dominant derecesi hakkēnda da bilgi verebilir. Regresyon 

doĵrusunun Wr eksenini kesme noktasē a= ı  (D-H1 ) idi. Dominantlēk yoksa (H1 =0) dizilere 

ait b¿t¿n Wr, Vr deĵerleri Wri
2 = Vri x VOLO parabol¿ ¿zerinde ordinatē ı  VOLO ve apsisi 

İ  VOLO olan tek bir noktada toplanērlar (Hayman, 1954 b). Tam dominant durumunda  (D-

H1) a=0 olup regresyon hattē orjinden, kēsmi dominansa (H < D) orjinin artē ve 

overdominansda/ aĸērē dominans (H1 > D) ise orjinin eksi tarafēndan ge­er.  

3- Ebeveyn deĵerleri (yr) ile Wr +Vr arasēndaki korelasyon katsayēsē (r ), h gibi 

dominansēn yºn¿ hakkēnda bilgi verir. r = +1 ise ºzelliĵi azaltēcē alleller, r = -1 ise artērēcē 

alleller dominanttēr. Katsayēnēn bu iki deĵerden daha k¿­¿k olmasē dominantsēn ­ok yºnl¿ 

olduĵunu gºsterir (Jinks, 1956; Yēldērēm, 1974). 

3.3.4.4. Ķstatistiki Deĵerlendirmeler 

Jinks-Hayman tipi diallel analizde her bir blok i­in hazērlanan diallel tablolar ayrē ayrē 

analiz edilir (Hayman, 1954 b; Nelder 1953;  Aksel ve Johnson, 1959; Mather ve Jinks, 1971; 

Yēldērēm, 1974). 

1- Varsayēmlarēn kontrol edilmesi: Araĸtērma ebeveyn ve F1 'leri i­erdiĵinden burada 

Hayman (1954 b), Jinks (1956) ve Mather ve Jinks (1971) e gºre genel varsayēm testleri 

yapēlmēĸtēr. Bu testler aĸaĵēda verilmiĸtir. 

Wr ïVr Varyans Analizi:  Her bir blok i­in 8 adet Wr ïVr deĵeri bulunarak 3 blok ¿zerinden 

(8 ­eĸitli 3 tekerr¿rl¿ tesad¿f bloklarē deneme deseni analizinde olduĵu gibi) varyans analizi 

yapēlmēĸtēr. Bu analizde óôWr -Vr Bloklarôô kaynaĵēnēn serbestlik derecesi=2,  óôWr -Vr 

Dizilerôô in serbestlik derecesi=7 ve hatanēn serbestlik derecesi de 14 d¿r . Kareler 

toplamlarēnēn ilgili olduĵu SD sine bºl¿nmesiyle elde olunan Bloklar ve Diziler kareler 

ortalamalarē 0.05 ve 0.01 ºnemlilik seviyelerinde F deĵerleriyle hata kareler ortalamasēnē 

kullanarak kontrol edilmiĸtir. 

Wr 'nin V r ¦zerine Olan Regresyon Katsayēsē (b) :Mather ve Jinks (1971) tarafēndan 

yapēlan ºnerilere dayanarak bloklar i­in ayrē ayrē deĵil de ¿­ blok i­in m¿ĸterek bir regresyon 

katsayēsē bulunmuĸ ve m¿ĸterek regresyon analizi yapēlarak bloklarēn bu katsayē ve 

regresyondan sapēp sapmadēklarē saptanmēĸtēr. Bu iĸlemler D¿zg¿neĸ (1963), Mather ve Jinks 

(1971), Mather (1972)ô e gºre aĸaĵēda olduĵu gibi yapēlmēĸtēr. ¥nce her bir blok i­in ayrē ayrē 

GKT = ×d2
wr = ×W2

r ï (×Wr)2 /n                        SD=7 

Vrôler KT= ×d2
vr = ×V2

r ï (×Vr)2 /n 
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¢arpēmlar Toplamē =×dwr dvr = ×Wr x Vr   - (×Wr) (×Vr)/n 

Regresyon KT=(×dwr dvr )2/ ×d2
vr                                             SD=1 

Hata KT = GKT ï Regresyon KT                          SD= 7- 1= 6 

deĵerleri bulunarak daha sonra bloklar ¿zerinden toplanmēĸ ve m¿ĸterek regresyon analizi 

yapēlmēĸtēr. Wr, Vr regresyon katsayēsē genel varsayēm testlerinin en ºnemlisi olduĵundan 

bundan sonraki iĸlemleri 3 bloklu 8 ebeveynli bir rakamsal ºrnekle a­ēklanabilir. 

¢izelge 3.8. Wr, Vr regresyon katsayēsē genel varsayēm testlerinin 3 bloklu 8 ebeveynli bir 

rakamsal ºrnek 

Blok ×d2Wr                                              ×d2Vr                                              ×dWr d vr                                              Reg. KT Hata KT Hata SD 

1 37.5 27.3 26.4 25.5 12.0 6 

2 34.6 34.6 30.6 27.0 7.6 6 

3 23.1 19.2 19.8 20.5 2.6 6 

Top. 95.2 81.1 76.8 73.0 22.1 (Hata 1) 18 

 

Bu tablodaki deĵerlerden yararlanēlarak; 

GKT= 95.2                                                            SD=21 

Reg. KT= (76.8)2/81.1 = 72.8                               SD=1  

Hata2 KT= 95.2 ï 72.8 = 22.4   ve                        SD=21 ï 1 =20 

Regresyondan sapmalar KT = Hata2-Hata1=  22.4.-22.2=0.2 ve SD=20-18=2 Ķĸlemleri yapēlēr. 

Bºylece 1 SDôli Birleĸtirilmiĸ (m¿ĸterek) Regresyon KT (ºrnekte 73.0), 2 SDôli 

Regresyondan sapmalar K.T.ve Hata1 KT aynē varyans analizi tablosunda toplanēr. Araĸtērmada 

ilk iki kaynaĵēn KOôlarē Hata1 KO suna bºl¿nerek bulunan F deĵerleriyle 0.05 ve 0.01 

seviyelerinde kontrol edilmiĸtir. 

Birleĸtirilmiĸ veya m¿ĸterek regresyon katsayēsē  (b ) ve standart hatasē ise aĸaĵēdaki 

form¿llerle hesaplanarak 0.05 olasēlēĵēnda g¿ven aralēĵē bulunmuĸtur. 

b = Birleĸtirilmiĸ ×dWr d vr      /    Birleĸtirilmiĸ  ×d2
Vr  = 

Ȣ

Ȣ
 = 0.9 

 Sb1
/2 = 

Ѝ  

ĥȢ  В  
 = 
ЍȢ

Ѝ Ȣ
 = 0.9 
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Araĸtērmada ayrēca,  a=WOLO1 - bVILI d egeri hesaplanarak, Wr =a+b V r olan 

regresyon doĵrusu denklemi, Wr
2 =Vr x VOLO sēnērlandērēcē parabol¿ ve blok ortalamalarēnēn 

Wr, Vr deĵerleri aynē x, y ekseninde gºsterilerek Wr, Vr grafiĵi ­izilmiĸtir. 

2- Varyans Komponentleri, Oranlar ve Standart Hatalarēnēn Bulunmasē: Agronomik 

ºzelliklerin ­evresel varyans komponentleri (E0 ve E1) Verhalen ve Murray (1967), Verhalen  

vd., (1970) ve Baker ve Verhalen (1973) tarafēndan verilen yºnteme gºre bulunmuĸtur. 

¥rneĵin, E0 'in hesaplanmasē i­in her bir blokta ebeveynlerin parsel gºzlemlerini kullanarak 

parseller arasē ve parseller i­i varyans analizi yapēlmēĸtēr. Parseller i­i KOôsu E0 'ēn bir 

tahminidir ancak bu kareler ortalamasē parsel baĸēna gºzlem sayēsēna (araĸtērmada c=6) 

bºl¿nerek parsel ortalamasē esasēna getirilmiĸtir (Hayman, 1958 a) . E1'de (F1ôlerin ­evresel 

varyansē) ayni ĸekilde, F1 'lerin parsel gºzlemlerinden her bir blok i­in ayrē ayrē bulunmuĸtur. 

Lif ºzeliklerinde F1 ve ebeveynler i­in m¿ĸterek olmak ¿zere ­evresel varyans komponenti 

olarak (E) ºn varyans analizindeki Hata KOôsu alēnmēĸtēr (Aksel ve Johnson, 1959; Lee ve 

Kaltsiker, 1972; Yēldērēm, 1974).  

Her bir bloĵun VOLO, WOLO1, VILI, VOLI, ML 0 ve ML1 deĵerleri bilgisayarla, 

(Yēldērēm ve ķengonca, 1978) hesaplanmēĸ ancak bunlardan 9, 10 11, 12, 13 ve 14 nolu 

eĸitlikleri kullanarak D, F, H1, H2, h ve h2 'nin bulunmasē ise elde ger­ekleĸtirilmi tir. Ayrēca 

daha ºnce belirtilen ­eitli oranlar 15, 16, 17, 18, 19 ve 20 nolu eĸitliklerden yine elle 

bulunmuĸtur. Ancak 16 ve 20 nolu eĸitliklerde agronomik ºzellikler i­in E yerine E1 ve E0ô ēn 

ortalamalarē konulmuĸtur. 

  Bloklar iyin ayrē ayrē hesaplanabilen varyans komponentleri (D, F, H1, H2, E1 ve E0), 

dominantlēkla ilgili deĵerler (h ve h2) ve ­eĸitli oranlar i­in (ort . dominans derecesi, K, uv .  

v.b .)standart hatalar Nelder (1953) ve Mather ve Jinks (197l)'e gºre bulunmuĸtur. ¥rneĵin 

Dônin standart hatasē;  

SD =
В  ɀ В Ⱦ Ⱦ  

    dēr.                     b: Blok sayēsē = 3 

Daha sonra komponentlerin ve oranlarēn 3 blok ¿zerinden ortalamalarē bulunmuĸ ve t- 

testi ile (ºrneĵin D i­in t=D/ SD) bu ortalama deĵerler, 0.05 olasēlēĵēnda sēfēr testine tabi 

tutulmuĸtur. Lif ºzellikleri i­in Eônin standart hatasē ise Hayman (1954 b) tarafēndan verilen 

varyans-kovaryans matrixinden bulunarak E'nin sēfēr testi yapēlmēĸtēr.  

3- Araĸtērmada, son olarak blok ortalamalarē ¿zerinden bulunan ebeveyn deĵerleri (yr 

)ve bunlarēn dizilerinin Wr+ Vr deĵerleri arasēndaki korelasyon katsayēsē (r, (Wr+ Vr),  yr 
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) ve standart hatasē D¿zg¿neĸ (1963 ) ve Mather (1972) e gºre bilinen ĸekilde 

hesaplanmēĸtēr. Burada da t-testi yapēlmēĸ ve  0.05 olasēlēĵēnda g¿ven aralēĵē  bulunmuĸtur. 

3.3.5. Heterosis 

Heterosis % olarak ¿­ ĸekilde hesaplanmēĸtēr. 

H1 =  x 100 

H2= = x 100 

H3 = x 100 

Burada; EO meleze giren iki ebeveyn ortalamasē, 

 EYE= melezin on y¿ksek deĵerli ebeveyni,  

EDE= melezin en d¿ĸ¿k deĵerli ebeveynidir. 

Heterosis h flamalarē i­in ºnce melezlerin resiproklarē ¿zerinden ortalamalarē alēnmēĸ  

(F1)  ve sonra bu ortalamalarēn EO, EYE, EDE deĵerlerinden sapmalarē bulunarak yine aynē 

deĵerlere bºl¿nm¿ĸt¿r. F1- EO, F1- EYE, F1- EDE farklēlēklarēnēn sēfēra karĸē test 

edilmesinde kullanēlan standart hata ºn varyans analizindeki Deneysel Hata KOô sundan 

bulunmuĸtur 
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4. BULGULAR  

 

Bu araĸtērmada kullanēlan 6 pamuk genotipi; bunlarēn 30 tam diallel F1 melez 

kombinasyonu ve 30 tam diallel F2 melez kombinasyonunun tam (%100)  ve kēsētlē (%50)  

sulama koĸullarē altēnda  incelenen ºzellikler bakēmēndan  genotipik varyasyonlarēnē tespit 

etmek amacēyla ayrē ayrē ºnvaryans analizleri yapēlmēĸtēr. ¥n varyans analizleri her bir ºzellik 

i­in kendi baĸlēĵē altēnda verilmiĸtir. 

¢alēĸma i­inde incelenen ºzelliklerin t¿m¿nde genotiplere ait ºn varyans analiz 

sonu­larē ºnemli ­ēktēĵēndan; diallel analize devam edilebileceĵi sonucuna varēlmēĸtēr. 

Ķncelenen her bir ºzellik i­in; diallel tablolarēn varyans analizi, diallel melez analizi ile 

genetik parametrelerin tahmin edilmesi, Wr/Vr grafiĵi ile genetik analizler, genel ve ºzel 

kombinasyon yetenekleri analizleri ve heterosis-heterobeltiosis deĵerlendirmeleri yapēlmēĸtēr.  

Ķncelenen ºzelliĵe ait deĵerlendirme sonu­larē kendi baĸlēĵē altēnda F1 ve ebeveynler 

i­in tam ve kēsētlē sulama altēnda; F2 ve ebeveynler i­in tam ve kēsētlē sulama altēnda ayrē ayrē 

incelenip farklē ­izelgeler halinde sunulmuĸtur. 

4.1. Bitki Boyu (cm) 

Altē pamuk genotipi; bunlarēn 30 tam diallel F1 melez kombinasyonu ve 30 tam diallel 

F2 melez kombinasyonunun tam (%100)  ve kēsētlē (%50)  sulama koĸullarē altēnda bitki boyu 

bakēmēndan ºnvaryans analizleri ¢izelge 4.1ôde verilmiĸtir. Yapēlan ºn varyans analizinde 

genotipler arasēnda istatistiki olarak %1 ºnem d¿zeyinde fark olduĵu tespit edilmiĸtir. 

¢izelge 4.1. Kēsētlē ve tam sulama koĸullarēnda altē pamuk ebeveynlerinin, F1 ve F2 melezlerinin bitki 

boyu deĵerlerine ait ºn varyans analiz sonu­larē. 

 

VK  

 

SD 

 

KO 

 KSF1 KSF2 TSF1 TSF2 

Blok 3 440.1 372.19**  14.29 156.24** 

Genotip 35 72.55** 103.71** 143.15** 581.17** 

Hata 105 22.83 24.94 5.611 35.55 

Genel 143     

**: %1 seviyesinde, *: %5 seviyesinde, KO: Kareler Ortalamasē, SD: Serbestlik Derecesi, VK: Varyansyon 

Kaynaĵē, KS: Kēsētlē Sulama, TS: Tam Sulama. 

 

Ebeveynler karĸēlaĸtērēldēĵēnda kēsētlē sulamada, en uzun bitki boyuna sahip 1 (74.8 

cm) numaralē ebeveyn olurken; tam sulama koĸullarēnda 2 (90 cm)  numaralē ebeveyn en uzun 

bitki boyuna sahip olmuĸtur. Ebeveynler arasēnda en d¿ĸ¿k bitki boyuna sahip ebeveyn kēsētlē 
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sulama koĸullarēnda 5 (61.2 cm)  numaralē ebeveyn olurken, tam sulamada ise aynē istatistik 

grupta yer alan 5 (77 cm)  ve 6 (76 cm) numaralē ebeveynler olmuĸtur (¢izelge 4.1 ve 4.2). 

Altē pamuk genotipi ve bunlarēn 30 tam diallel F1 melez kombinasyonun tam ve kēsētlē 

sulama altēnda bitki boyuna ait ortalama deĵerleri ¢izelge 4.2ôde verilmiĸtir. Kēsētlē sulama 

altēnda F1 melezler i­erisinde en uzun bitki boyuna 5x4 (81.8 cm) sahip olurken, en kēsa bitki 

boyuna sahip melez 2x6 (72.2 cm); tam sulamada ise en y¿ksek bitki boyu 2x1 (99 cm) 

melezi, en kēsa bitki boyu ise 2x6 (76.7 cm) melezi olmuĸtur (¢izelge 4.2). 

¢izelge 4.2. Tam ve Kēsētlē Sulama Altēnda altē pamuk genotipi ve bunlarēn resiproklu diallel 

melezlenmesinden elde edilen 30 F1 melezinde bitki boyuna ait ortalama deĵerler ve ºnemlilik 

gruplarē. 

K
ē
s
ē
t
l
ē
 
S
u
l
a
m
a

 

                   ǀ 
ǁ   

Gloria 

(1) 

Nazilli84-S 

(2) 

NP Ege 

(3) 

Nazilli M -503 

(4) 

DAK 66:3 

(5) 

NIAB 999 

(6) 

Gloria           74.8 BH 78.9 AE 75.0 BH 76.9 AG 73.0 AE 73.0 DH 

Nazilli84-S   76.3AG 68.8 HI 76.6 AG 80.1 AC 78.9 AE 72.2 EH 

NP Ege    72.9 DH 78.5 AE 65.5 IJ 77.2 AG 73.8 CH 73.0 DH 

Nazilli M -503  72.7 DH 77.0 AG 80.3 AC 71.5 FI 77.4 AF 73.8 CH 

DAK 66:3  79.1 AD 80.6 AB 78.8 AE 81.8 A 61.2 J 74.8 BH 

NIAB 999     78.2AF 74.7 BH 75.2 AH 73.2 DH 73.0 DH 70.7 GI 

T
a

m
 S

u
la

m
a 

Gloria           88.3 DH 96.2 AB 95.3 B 90.0 DF 94.5 BC 87.7 EI 

Nazilli84-S  99.0 A 90 DF 85.9 HJ 90.8 DE 87.8 EI 76.7 P 

NP Ege    86.5 GJ 81.9 KN 81.1 MN 84.6 IK 80.5 NO 80.9 MN 

Nazilli M -503  87.9 EI 86.8 FJ 97.7 AB 84.6 IK 86.0 HJ 81.2 LN 

DAK 66:3  85.5 HJ 86.6 GJ 85.5 HJ 96.3 AB 77 P 87.0 FJ 

NIAB 999     83.9 JM 89.7 DG 91.5 CD 79.0 NP 77.3 OP 76 P 

KS Ort: 75.1            LSD0.05 KS:   6.70                      TS Ort: 86.55                     LSD0.05 TS: 3.30 

 

Denemeye ait 30 tam diallel F2 melez kombinasyonlarēnēn tam ve kēsētlē sulama altēnda 

bitki boyuna ait ortalama deĵerleri ise ¢izelge 4.3ôde gºsterilmiĸtir. Kēsētlē sulama altēnda F2 

melezlerinin bitki boyu ortalamasē 86.2 cm (5x4) ile 68.8 cm (6x1) arasēnda deĵiĸiklik 

gºstermiĸ olup; bu deĵerlerin tam sulamada ise 100.2 (3x2) ve 79.7 (1x6) arasēnda olduĵu 

gºzlemlenmiĸtir (¢izelge 4.3). ¢izelge 4.3 ve ¢izelge 4.1ôde kēsētlē sulama koĸulunun hem F2 

genotiplerinin hemde ebeveynlerinin bitki boyu ortalama deĵerini 12.77 cm azaltarak ºnemli 

bir ĸekilde negatif etki ettiĵi gºr¿lmektedir. Kēsētlē sulama koĸullarēnda hem F1 hem de F2 

generasyonunda 5x4 melezi en y¿ksek bitki boyuna sahip melez olurken, tam sulama 

koĸullarēnda yine en y¿ksek bitki boyuna sahip istatistik grupta yer almēĸtēr. En kēsa bitki 

boyu F1 generasyonunda 2x6 olurken, F2 generasyonunda kēsētlē sulamada 1x6, tam sulamada 

ise 6x1 olmuĸtur. Burdan da gºr¿ld¿ĵ¿ gibi en d¿ĸ¿k bitki boyu gºsteren melezlerin ortak 

ebeveyni 6 numaralē ­eĸit olmuĸtur. 
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¢izelge 4.3. Tam ve Kēsētlē Sulama Altēnda altē pamuk genotipi ve bunlarēn resiproklu diallel 

melezlenmesinden elde edilen 30 F2 melezinde bitki boyuna ait ortalama deĵerler ve ºnemlilik 

gruplarē. 

 

K
ē
s
ē
t
l
ē
 
S
u
l
a
m
a

 

                 ǀ 

ǁ 

Gloria 

(1) 

Nazilli84-S 

(2) 

NP Ege 

(3) 

Nazilli M -503 

(4) 

DAK 66:3 

(5) 

NIAB 999 

(6) 

Gloria           74.8 EL 77.0 BK 73.3 FL 75.5 CL 74.8 EL 71.2 IM 

Nazilli84-S  79.5 AG 68.8 LM 82.1 AD 71.0 IM 78.8 BH 79.8 AF 

NP Ege    75.1 DL 79.9 AF 65.5 MN 78.0 BI 78.0 BI 74.3 EL 

Nazilli M -503  77.7 BJ 82.9 AB 82.5 AC 71.5 IM 78.8 BH 72.7 GL 

DAK 66:3  71.0 IM 76.3 BK 80.4 AE 86.2 A 61.2 N 72.3 HM 

NIAB 999     68.8 LM 76.0 BK 74.6 EL 75.3 DL 74.6 EL 70.7 JM 

T
a

m
 S

u
la

m
a 

Gloria           88.3 BI 90.9 BG 92.1 AF 90.5 BH 96.1 AB  79.7 JL 

Nazilli84-S  88.1 BI 90 BH 95.9 AB 91.5 BG 83.2 GK 94.1 AD 

NP Ege    93.3 AE 100.2 A 81.1 IK 86.3 DJ 92.3 AF 84.6 FJ 

Nazilli M -503  86.7 CJ 95.1 AC 90.1 BH 84.6 FJ 93.0 AE 87.1 CJ 

DAK 66:3  88.0 BJ 92.4 AF 82.5 BK 95.7 AB 77 KL  80.6 IK 

NIAB 999     84.2 FJ 94.2 AD 84.4 FJ 85.1 EJ 80.8 IK 76 KL 

KS Ort:  75.28          LSD0.05 KS:  7.00                      TS Ort: 88.05                   LSD0.05 TS: 8.35 

 

 

Tam ve kēsētlē sulama altēnda altē pamuk genotipi ve bunlarēn tam diallel F1 

generasyonunda bitki boyuna ait tam diallel tablonun varyans analizi sonu­larē ¢izelge 4.4 ô 

de verilmiĸtir. 

Yapēlan varyans analiz sonucuna gºre; kēsētlē sulama i­in, ortalama dominantlēk 

varyansē (b1), bir ana­ta dominant allellerin toplanmasēnē belirleyen varyans (b2) ve 

dominantlēk etkisi (b) istatistiki olarak %1 d¿zeyinde ºnemli bulunurken;  eklemeli gen etkisi 

(a), ºzel uyum yeteneĵi ve dominant genlerin ana­lara daĵēlēmēnē belirleyen (b3) ºnemsiz 

olarak bulunmuĸtur. 

Tam sulama uygulamasē i­in ise; eklemeli gen etkisi varyansē (a), ortalama 

dominantlēk varyansē (b1), bir ana­ta dominant allellerin toplanmasēnē belirleyen varyans (b2), 

dominant genlerin ana­lara daĵēlēmēnē belirleyen (b3), dominantlēk etkisi (b), anasal etki 

deĵerleri (c) ve resiprokal etki (d) %1 d¿zeyinde ºnemli bulunmuĸtur. 
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¢izelge 4.4. Tam Ve Kēsētlē Sulama Koĸullarē Altēnda F1 Generasyonunda Bitki Boyuna Ait Tam 

Diallel Varyans Analiz Sonu­larē. 

 

VK  

 

SD 

 

 KSF1 TSF1 

KO F KO F 

a 5 51.8143 2.2692 345.8586 62.3272** 

b1 1 1175.0445 51.4618** 425.8107 76.7354** 

b2 5 124.1852 5.4388** 22.8149 4.1115** 

b3 9 22.5356 0.9870 104.9819 18.9188** 

b 15 133.2527 5.8359** 98.9814 17.8375** 

c 5 30.4607 1.3340 161.9431 29.1838** 

d 10 12.9102 0.5654 99.0696 17.8533** 

 

Tam ve kēsētlē sulama altēnda altē pamuk genotipi ve bunlarēn tam diallel F2 

generasyonunda bitki boyuna ait tam diallel tablonun varyans analizi sonu­larē ¢izelge 4.5ô de 

verilmiĸtir. 

Yapēlan varyans analiz sonucuna gºre; kēsētlē sulama i­in, eklemeli gen etkisi varyansē 

(a), ortalama dominantlēk varyansē (b1), bir ana­ta dominant allellerin toplanmasēnē belirleyen 

varyans (b2) ve dominantlēk etkisi (b) istatistiki olarak %1 d¿zeyinde ºnemli bulunurken; 

resiprokal etki (d) %5 d¿zeyinde ºnemli bulunmuĸtur. Dominant genlerin ana­lara daĵēlēmēnē 

belirleyen (b3) ve anasal etki deĵerleri (c) istatistiki olarak ºnemli bulunmamēĸtēr.  

Tam sulama uygulamasē i­in ise; eklemeli gen etkisi varyansē (a), ortalama 

dominantlēk varyansē (b1), dominant genlerin ana­lara daĵēlēmēnē belirleyen (b3), dominantlēk 

etkisi (b) %1 d¿zeyinde ºnemli olduĵu saptanērken; bir ana­ta dominant allellerin 

toplanmasēnē belirleyen varyans (b2) anasal etki deĵerleri (c) ve resiprokal etki (d) ºnemli 

bulunmamēĸtēr. 

¢izelge 4.5. Tam Ve Kēsētlē Sulama Koĸullarē Altēnda F2 Generasyonunda Bitki Boyuna Ait Tam 

Diallel Varyans Analiz Sonu­larē. 

 

VK  

 

SD 

 

KSF2 TSF2 

KO F KO F 

a 5 104.6017 4.1931** 417.8447 11.7592** 

b1 1 1212.1245 48.5895** 1067.2605 30.0354** 

b2 5 186.3278 7.4692** 70.7113 1.9900 

b3 9 41.7234 1.6725 140.3680 3.9503** 

b 15 167.9516 6.7325** 178.9419 5.0359** 

c 5 8.7780 0.3519 44.5703 1.2543 

d 10 54.3555 2.1789* 47.2083 1.3286 
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Tam ve kēsētlē sulamada F1 generasyonunda bitki boyu bakēmēndan yapēlan analiz 

sonucunda sadece kēsētlē sulamadaki dominantlēk etkisi (h2 ) %5 d¿zeyinde istatistiki olarak 

ºnemli bulunmuĸ; onun dēĸēnda hem tam sulama hem de kēsētlē sulama i­in hesaplanan 

genetik parametreler sonucunda ºnemli bulunan bir deĵer tespit edilmemiĸtir.  

Kēsētlē sulamada dominant ve resesif allellerin oranēnēn (H2/4H1) 0.25ôden farklē 

(0.181) ­ēkmasēndan dolayē bu allellerin eĸit frekansta olmadēklarē, ebeveynlerdeki dominant 

genlerin sayēsēnēn resesif gen sayēsēna oranēnēn (KD/KR) (2.166) 1ôden b¿y¿k olmasē da 

dominant allellerin ­oĵunlukta olduĵunu ve dominant ve resesif allellerin daĵēlēĸ yºn¿ (F) 

deĵerinin pozitif olmasēnē doĵrulamēĸtēr. Dominantlēk derecesinin (H1/D)1/2  (1.997) 1ôden 

b¿y¿k olmasē ¿st¿n dominantlēĵēn bulunduĵuna iĸaret ederken; eklemeli varyans ile 

dominantlēk varyansē arasēndaki farkēn (D-H1)  negatif deĵer almasē bu ºzelliĵin kalētēmēnda 

dominant etkilerin daha ºnemli olduĵuna iĸaret etmektedir. Etkili en az gen ­ifti sayēsēnē 

belirleyen h2/H2=K ise 1.8 bulunmuĸ olup; yukarēda tabloda yer alan b2 parametresinin ºnemli 

­ēkmēĸ olmasē ana­larda daha ­ok dominant allellerin toplandēĵēna iĸaret etmektedir ve bu 

bulgular birbirini desteklemektedir (¢izelge 4.6). 

Tam sulama F1 melezleri i­in yapēlan analiz sonucunda,  bitki boyu a­ēsēndan oluĸan 

t¿m genetik parametreler ºnemsiz bulunmuĸtur. Yapēlan analiz sonucunda; dominant ve 

resesif allellerin oranēnēn (H2/4H1) 0.25ôden farklē (0.291) ­ēkmasēndan dolayē bu allellerin 

eĸit frekansta olmadēklarē, eklemeli varyans ile dominantlēk varyansē arasēndaki farkēn (D-H1)  

negatif deĵer almasē bu ºzelliĵin kalētēmēnda dominant etkilerin daha ºnemli olduĵunu ve 

dominantlēk derecesinin (H1/D)1/2  (1.857) 1ôden b¿y¿k olmasē ¿st¿n dominantlēĵēn 

bulunduĵunu ortaya koymuĸ;  tam diallel varyans analiz sonu­larēndaki bir ana­ta dominant 

allellerin toplanmasēnē belirleyen varyans (b2) %1 ºnemlilik seviyesinde olmasēyla uyum 

i­inde sonu­ vermiĸtir. Ebeveynlerdeki dominant genlerin sayēsēnēn resesif gen sayēsēna 

oranēnē gºsteren deĵer  (KD/KR) 1 bulunmuĸ olup; pop¿lasyonda dominant ve resesif 

allellerin eĸit olduĵunu gºsterirken; dominant ve resesif allellerin daĵēlēĸ yºn¿ (F) pozitif 

olarak saptanmēĸtēr. Etkili en az gen ­ifti sayēsēnē belirleyen h2/H2=K ise 1ôin altēnda kaldēĵē 

i­in bu parametre bilgi vermek a­ēsēndan yetersiz kalmēĸtēr (¢izelge 4.6). 

Dar anlamda kalētēm derecesi kēsētlē sulamada 0.215 ve tam sulamada ise 0.216 olarak 

tahmin edilmiĸtir. Dar anlamda kalētēm derecesinin k¿­¿k oluĸu dominant genetik varyansēn 

fenotipik varyans i­indeki payēnēn etkin oluĸunu ortaya koymaktadēr. Geniĸ anlamda kalētēm 

derecesi ise kēsētlē sulamada 0.524 iken tam sulamada 0.821 olarak tahmin edilmiĸtir (¢izelge 

4.6). 
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¢izelge 4.6. F1 Generasyonunda Bitki Boyu Ķ­in Bulunmuĸ Genetik Parametreler. 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

               * P<0.05 , ** P < 0.01 

 

Altē genotipe ait kēsētlē sulama altēnda tam diallel F1 melez generasyonlarēnēn 

oluĸturduĵu pop¿lasyonda bitki boyu i­in hesaplanan varyans (Vr) ve kovaryans (Wr)  

deĵerlerine iliĸkin Wr/Vr grafiĵi ķekil 4.1ôde verilmiĸtir. 

Grafik incelendiĵinde, kuramsal dominantlēk ile ger­ek ebeveyn arasēndaki korelasyon 

katsayēsē (Yr,Wr+Vr icin r) negatif deĵer almēĸtēr. Bu da bitki boyu y¿ksek olan ebeveynlerin 

dominant gen taĸēdēĵēna iĸaret etmektedir. Grafik incelendiĵinde regresyon hattēnēn y eksenini 

negatif yºnde kestiĵi (a=-13.021) ve bu sonucun ¿st¿n dominantlēĵa iĸaret ettiĵi 

gºr¿lmektedir. (H1/D)1/2 (1.997)  deĵeri 1ôden b¿y¿k ­ēkmēĸ olup bu sonucu desteklemektedir. 

Wr/Vr grafiĵinde 5 numaralē ­eĸidin baĸlangē­ noktasēna en uzak ebeveyn olduĵu 

gºr¿nmektedir buradan bu ­eĸidin resesif gen taĸēdēĵē sonucuna ulaĸēlmaktadēr. 6x6 tam 

diallel melezleme ­alēĸmasēnda yer alan genotiplardan 3 ve 2 noôlu genotiplarēn diĵer 

genotiplara kēyasla daha y¿ksek oranda homozigot olduĵu gºr¿lmektedir (ķekil 4.1). 

Genetik Komponentler 

Ortalama Deĵerler 

  Kēsētlē Sulama  

 

 

Tam Sulama 

E 8.606Ñ 13.613 1.456Ñ 13.987 

D 30.416Ñ 36.017 30.674Ñ 37.007 

F 44.747Ñ 87.989 0.122Ñ  90.409 

H1 121.285Ñ 91.431 105.733Ñ 93.946 

H2 88.011Ñ  81.678 122.945Ñ 83.924 

D-H1 -90.869Ñ 80.183 -75.059Ñ 82.388 

(H1/D)1/2 1.997 1.857 

H2/4H1 0.181 0.291 

KD/KR  2.166 1.002 

h2 158.419*Ñ 54.975 58.332Ñ 56.487 

h2/H2=K 1.8 0.474 

Kalētēm Derecesi (GH) 0.524 0.821 

Kalētēm Derecesi (DH) 0.215 0.216 

r (Yr, Wr + Vr)  -0.915 -0.417 



48 
 

 

 ķekil 4.1. Kēsētlē Sulama F1 Generasyonu Bitki Boyuna Ait Wr/Vr Grafiĵi. 

 

6x6 tam diallel F1 melez generasyonlarēnēn tam sulama altēnda oluĸturduĵu 

pop¿lasyonda bitki boyu i­in hesaplanan varyans (Vr) ve kovaryans (Wr) deĵerlerine iliĸkin 

Wr/Vr grafiĵi ķekil 4.2ôde verilmiĸtir. 

Grafik incelendiĵinde, kuramsal dominantlēk ile ger­ek ebeveyn arasēndaki korelasyon 

katsayēsē (Yr,Wr+Vr icin r) negatif deĵer almēĸtēr. Bu da bitki boyu y¿ksek olan ebeveynlerin 

dominant, d¿ĸ¿k olanlarēn ise resesif gen taĸēdēĵēna iĸaret etmektedir. Grafik incelendiĵinde 

regresyon hattēnēn y eksenini negatif yºnde kestiĵi (a=-0.838) ve bu sonu­ta ¿st¿n 

dominantlēĵa iĸaret etmektedir. (H1/D)1/2 (1.857)  deĵeri 1ôden b¿y¿k ­ēkmēĸ olup bu sonucu 

desteklemektedir. Wr/Vr grafiĵinde ebeveynler arasēnda en ­ok resesif gen taĸēyan genotipin 

2 olduĵu gºr¿nmektedir. 6x6 tam diallel melezleme ­alēĸmasēnda yer alan genotiplardan 4. 5 

ve 6 noôlu genotiplarēn diĵer genotiplara kēyasla daha y¿ksek oranda homozigot olduĵu ve 3 

ve 1 numaralē ebeveynlerin ise bahsedilen ºzellik i­in dominant gen taĸēdēĵē gºr¿lmektedir 

(ķekil 4.2). 
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ķekil 4.2. Tam Sulama F1 Generasyonu Bitki Boyuna Ait Wr/Vr Grafiĵi. 

 

Tam ve kēsētlē sulamada F2 generasyonunda bitki boyu bakēmēndan hem tam sulama 

hem de kēsētlē sulama i­in hesaplanan genetik parametreler sonucunda ºnemli bulunan bir 

deĵer tespit edilmemiĸtir, diallel melez analizi i­in ºnceden kabullenilen varsayēmlarēn ge­erli 

olduĵu ótô deĵerinin ºnemsiz ­ēkmēĸ olmasēndan ºt¿r¿ ge­erlidir.  

Kēsētlē sulamada dominant ve resesif allellerin oranēnēn (H2/4H1) 0.25ôden farklē 

(0.182) ­ēkmasēndan dolayē bu allellerin eĸit frekansta olmadēklarē, ebeveynlerdeki dominant 

genlerin sayēsēnēn resesif gen sayēsēna oranēnēn (KD/KR) (2.332) 1ôden b¿y¿k olmasē da 

dominant allelerin ­oĵunlukta olduĵunu ve dominant ve resesif allellerin daĵēlēĸ yºn¿ (F) 

deĵerinin pozitif olduĵu saptanmēĸtēr. Dominantlēk derecesinin (H1/D)1/2  (2.56) 1ôden b¿y¿k 

olmasē ¿st¿n dominantlēĵēn olduĵunu gºsterirken; eklemeli varyans ile dominantlēk varyansē 

arasēndaki farkēn (D-H1)  negatif deĵer almasē bu ºzelliĵin kalētēmēnda dominant etkilerin 

daha ºnemli olduĵuna iĸaret etmektedir. Etkili en az gen ­ifti sayēsēnē belirleyen h2/H2=K ise 

1.278 bulunmuĸ olup; yukarēda tabloda yer alan b2 parametresinin ºnemli ­ēkmēĸ olmasē 

ana­larda daha ­ok dominant allellerin toplandēĵēna iĸaret etmektedir ve bu iki sonu­ birbirini 

destekler niteliktedir (¢izelge 4.7). 

Tam sulama F2 melezleri i­in bitki boyu a­ēsēndan oluĸan t¿m genetik parametreler 

i­in yapēlan analiz sonucunda; dominant ve resesif allellerin oranēnēn (H2/4H1) 0.25ôden 

farklē (0.237) ­ēkmasēndan dolayē bu allellerin eĸit frekansta olmadēklarē, eklemeli varyans ile 

dominantlēk varyansē arasēndaki farkēn (D-H1) negatif deĵer almasē bu ºzelliĵin kalētēmēnda 
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dominant etkilerin daha ºnemli olduĵunu ve dominantlēk derecesinin (H1/D)1/2  (7.24) 1ôden 

b¿y¿k olmasē ¿st¿n dominantlēĵēn bulunduĵunu ortaya koymuĸtur. Ebeveynlerdeki dominant 

genlerin sayēsēnēn resesif gen sayēsēna oranēnē gºsteren deĵer  (KD/KR) 1 bulunmuĸ olup; 

pop¿lasyonda dominant ve resesif allellerin eĸit olduĵunu gºsterirken; dominant ve resesif 

allellerin daĵēlēĸ yºn¿ (F) pozitif olarak saptanmēĸtēr. Etkili en az gen ­ifti sayēsēnē belirleyen 

h2/H2=K ise 1ôin altēnda kaldēĵē i­in bu parametre bilgi vermek a­ēsēndan yetersiz kalmēĸtēr 

(¢izelge 4.7).  

Dar anlamda kalētēm derecesi kēsētlē sulamada 0.147 ve tam sulamada ise 0.018 olarak 

tahmin edilmiĸtir. Dar anlamda kalētēm derecesinin k¿­¿k oluĸu dominant genetik varyansēn 

fenotipik varyans i­indeki payēnēn etkin oluĸunu ortaya koymaktadēr. Geniĸ anlamda kalētēm 

derecesi ise kēsētlē sulamada 0.533 iken tam sulamada 0.743 olarak tahmin edilmiĸtir. 

 

¢izelge 4.7. F2 Generasyonunda Bitki Boyu Ķ­in Bulunmuĸ Genetik Parametreler. 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

6x6 kēsētlē sulama altēnda tam diallel F2 melez generasyonlarēnēn oluĸturduĵu 

pop¿lasyonda bitki boyu i­in hesaplanan varyans (Vr) ve kovaryans (Wr) deĵerlerine iliĸkin 

Wr/Vr grafiĵi ķekil 4.1ôde verilmiĸtir. 

Grafik incelendiĵinde, kuramsal dominantlēk ile ger­ek ebeveyn arasēndaki korelasyon 

katsayēsē (Yr,Wr+Vr icin r) negatif deĵer almēĸtēr. Bu da bitki boyu y¿ksek olan ebeveynlerin 

dominant gen taĸēdēĵēna iĸaret etmektedir. Grafik incelendiĵinde regresyon hattēnēn y eksenini 

Genetik Komponentler 

Ortalama Deĵerler 

  Kēsētlē Sulama  

 

 

Tam Sulama 

E 8.648Ñ   23.312 12.185Ñ  564.159 

D 26.807Ñ  61.679 19.743Ñ  1.492.624 

F 54.880Ñ 150.681 2.818Ñ  3.646.483 

H1 175.745Ñ 156.577 1.034.858Ñ  3.789.163 

H2 127.950Ñ  139.874 981.289Ñ  3.384.954 

D-H1 -148.938Ñ 137.314 -1.015.116Ñ  3.323.009 

(H1/D)1/2 2.56 7.24 

H2/4H1 0.182 0.237 

KD/KR  2.332 1.02 

h2 163.546Ñ  94.144 19.468Ñ  2.278.298 

h2/H2=K 1.278 0.02 

Kalētēm Derecesi (GH) 0.533 0.743 

Kalētēm Derecesi (DH) 0.147 0.018 

r (Yr, Wr + Vr)  -0.914     -0.740 
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negatif yºnde kestiĵi (a=-11.997) ve bu sonu­ta ¿st¿n dominantlēĵa iĸaret etmektedir. 

(H1/D)1/2 (2.56)  deĵeri 1ôden b¿y¿k ­ēkmēĸ olup bu sonucu desteklemektedir. Wr/Vr 

grafiĵinde 5 numaralē ­eĸidin baĸlangē­ noktasēna en uzak ebeveyn olduĵu gºr¿nmektedir 

buradan bu ­eĸidin  resesif gen taĸēdēĵē sonucuna ulaĸēlmaktadēr. Tam diallel melezleme 

­alēĸmasēnda yer alan genotiplardan 6 ve 2 noôlu genotiplarēn diĵer genotiplara kēyasla daha 

y¿ksek oranda homozigot olduĵu belirlenirken, 1 numaralē genotipin ise bitki boyu 

bakēmēndan daha y¿ksek oranda dominant genlere sahip olduĵu sonucuna 

varēlmaktadēr.(ķekil 4.3). 

 

ķekil 4.3. Kēsētlē Sulama F2 Generasyonu Bitki Boyuna Ait Wr/Vr Grafiĵi. 

 

Tam sulama F2 generasyonu i­in; kuramsal dominantlēk ile ger­ek ebeveyn arasēndaki 

korelasyon katsayēsē (Yr,Wr+Vr icin r) negatif deĵer almēĸtēr. Bu da bitki boyu y¿ksek olan 

ebeveynlerin dominant, d¿ĸ¿k olanlarēn ise resesif gen taĸēdēĵēna iĸaret etmektedir. Grafik 

incelendiĵinde regresyon hattēnēn y eksenini negatif yºnde kestiĵi (a=-27.618) ve (H1/D)1/2 

(7.24)  deĵerinin 1ôden b¿y¿k ­ēkmēĸ olmasē bu ºzellik i­in ¿st¿n dominantlēĵēn var olduĵuna 

iĸaret etmektedir. Wr/Vr grafiĵinde ebeveynler arasēnda en ­ok resesif gen taĸēyan genotipin 

kēsētlē sulamada olduĵu gibi 5 nolu ebeveyn olduĵu gºzlemlenmiĸtir. 6x6 tam diallel 

melezleme ­alēĸmasēnda yer alan genotiplardan 2 ve 6 noôlu genotiplarēn diĵer genotiplara 

kēyasla daha y¿ksek oranda homozigot olduĵu ve 1 numaralē ebeveynlerin ise bahsedilen 

ºzellik i­in dominant gen taĸēdēĵē gºr¿lmektedir (ķekil 4.4). 
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ķekil 4.4. Tam Sulama F2 Generasyonu Bitki Boyuna Ait Wr/Vr Grafiĵi. 

 

Tam ve kēsētlē sulama altēnda altē pamuk genotipi ve bunlarēn tam diallel F1 ve F2 

generasyonunun bitki boyu a­ēsēndan gºsterdikleri genel ve ºzel uyum yetenekleri ile 

resiprokal etkiler i­in varyans analizi ¢izelge 4.8ôde verilmiĸtir. 

Ebeveynlerin bitki boyu ºzelliĵine ait kēsētlē sulama altēnda F1 generasyonunda ºzel 

kombinasyon yeteneĵi (¥KY) %1 d¿zeyinde ºnemli bulunurken; genel kombinasyon 

yeteneĵi (GKY) ve resiprokal etki (RE) varyanslarē ºnemli bulunmamēĸtēr. GKY/¥KY 

oranēnēn 1ôden k¿­¿k olmasē bu ºzelliĵin kalētēmēnda eklemeli olmayan genlerin daha baskēn 

olduĵunu ortaya koymaktadēr. Bu sonu­ ile birlikte diallel melez analizinde D-H1ôin negatif 

bulunmasē ve (H1/D)1/2 deĵerinin 1ôden b¿y¿k oluĸu ile grafik analizinde regresyon hattēnēn y 

eksenini negatif taraftan kesmesi ile belirlenen ¿st¿n dominantlēk durumu dominant gen 

etkilerinin daha ºnemli olduĵunu vurgulamakta olup bu sonu­lar birbirini desteklemektedir. 

Tam sulama koĸullarēnda ise genel kombinasyon yeteneĵi (GKY), ºzel kombinasyon yeteneĵi 

(¥KY) ve resiprokal etki (RE) varyanslarē %1 d¿zeyinde ºnemli bulunmuĸtur. Resiprokal 

etkinin (RE) ºnemli ­ēkmasē ve c komponentininde ºnemli ­ēkmasē birbirini destekler 

niteliktedir. GKY/¥KY oranēnēn 1ôden b¿y¿k olmasē (3.49) bitki boyu ºzelliĵinin kalētēmēnēn 

eklemeli genler etkisi altēnda olduĵunu gºstermektedir, fakat ºnemsiz bulunmuĸ olmasēna 

raĵmen diallel melez analizinde D-H1ôin negatif bulunmasē ve (H1/D)1/2 deĵerinin 1ôden 

b¿y¿k oluĸu ile grafik analizinde regresyon hattēnēn y eksenini negatif taraftan kesmesi ile 

belirlenen ¿st¿n dominantlēk durumu dominant gen etkilerinin daha ºnemli olduĵunu 

vurgulamaktadēr.  Griffing tipi diallel melez analizi yºnteminde Jinks-Hayman tipi analizden 
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farklē olarak ­evre varyansē ayrēca hesaplanamamaktadēr. Bundan dolayē ­evre varyansēnēn 

yaptēĵē katkēyla beraber bu analiz yºntemi Jinks-Hayman tipi analiz ile ­eliĸen sonu­larē 

gºsterebilmektedir. Bu durumda ­evre varyansēnēn ayrēca hesaplanabildiĵi analiz 

yºnteminden elde edilen veriler daha g¿ven verici olarak yorumlanabilir ve sonu­lar 

arasēndaki bu ­eliĸkinin epistatik gen etkilerinden de kaynaklanmēĸ olabileceĵi 

d¿ĸ¿n¿lmektedir. 

Kēsētlē sulama koĸullarēnda F2 generasyonunda genel kombinasyon yeteneĵi (GKY) ve 

ºzel kombinasyon yeteneĵi (¥KY) %1 d¿zeyinde ºnemli bulunurken; resiprokal etki (RE) 

varyanslarē ºnemli bulunmamēĸtēr. GKY/¥KY oranēnēn 1ôden k¿­¿k olmasē bu ºzelliĵin 

kalētēmēnda eklemeli olmayan genlerin daha baskēn olduĵunu gºstermektedir.  Bu sonu­ ile 

birlikte b komponentinin ºnemli bulunmasē; diallel melez analizinde D-H1ôin negatif olmasē 

ve (H1/D)1/2 deĵerinin 1ôden b¿y¿k oluĸu bununla beraber grafik analizinde regresyon hattēnēn 

y eksenini negatif taraftan kesmesi ile belirlenen ¿st¿n dominantlēk durumu dominant gen 

etkilerinin daha ºnemli olduĵunu gºstermiĸtir ve bu sonu­lar birbiri ile paralellik 

gºstermektedir. Tam sulama koĸullarēnda ise genel kombinasyon yeteneĵi (GKY), ºzel 

kombinasyon yeteneĵi (¥KY) ve resiprokal etki (RE) varyanslarē %1 d¿zeyinde ºnemli 

bulunmuĸtur. Resiprokal etkinin (RE) ºnemli ­ēkmasē ve c komponentininde ºnemli 

bulunmasē bitki boyunun kalētēmēnda anasal etkinin varlēĵēna iĸaret etmektedir. GKY/¥KY 

oranēnēn 1ôden b¿y¿k olmasē (2.33) bitki boyu ºzelliĵinin kalētēmēnēn eklemeli genler etkisi 

altēnda olduĵunu gºstermektedir fakat; ºnemsiz bulunmuĸ olmasēna raĵmen diallel melez 

analizinde D-H1ôin negatif bulunmasē ve (H1/D)1/2 deĵerinin 1ôden b¿y¿k oluĸu ile grafik 

analizinde regresyon hattēnēn y eksenini negatif taraftan kesmesi ile belirlenen ¿st¿n 

dominantlēk durumu dominant gen etkilerinin daha ºnemli olduĵunu vurgulamaktadēr.  

Griffing tipi melez analizi yºnteminde Jinks-Hayman tipi analizden farklē olarak ­evre 

varyansē ayrēca hesaplanamamaktadēr. Bundan dolayē ­evre varyansēnēn yaptēĵē katkēyla 

beraber bu analiz yºntemi Jinks-Hayman tipi analiz ile ­eliĸen sonu­larē gºsterebilmektedir. 

Bu durumda ­evre varyansēnēn ayrēca hesaplanabildiĵi analiz yºnteminden elde edilen veriler 

daha g¿ven verici olarak yorumlanabilir ve sonu­lar arasēndaki bu ­eliĸkinin epistatik gen 

etkilerinden de kaynaklanmēĸ olabileceĵi d¿ĸ¿n¿lmektedir. 
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¢izelge 4.8. Bitki Boyuna Ķliĸkin Genel Uyum Yetenekleri ve Melezlere Ķliĸkin ¥zel Uyum 

Yetenekleri Varyans Analiz Sonu­larē. 

 

VK  

 

SD 

 

KO 

 KSF1 KSF2 TSF1 TSF2 

GUY 5 12.954 26.150**  86.465** 104.46** 

¥KG 15 33.313** 41.988** 24.745** 44.735** 

Resip. Etki 15 4.690 9.791 30.007** 11.582* 

Hata 105 5.708 6.237 1.387 8.88 

**: %1 seviyesinde, *: %5 seviyesinde, GUY: Genel Uyum Yeteneĵi, ¥KY:¥zel Kombinasyon Yeteneĵi, KO: 

Kareler Ortalamasē, SD: Serbestlik Derecesi, VK: Varyansyon Kaynaĵē, KS: Kēsētlē Sulama, TS: Tam Sulama. 

 

 

Bitki boyuna iliĸkin genel ve ºzel uyum yeteneklerinin kombinasyon g¿c¿ etkileri 

¢izelge 4.9ôda verilmiĸtir. 

Kēsētlē sulama F1 generasyonunda en b¿y¿k genel kombinasyon yeteneĵi (GKY) 6 

numaralē ebeveynden (1.583) elde edilirken; en k¿­¿k GKY 5 numaralē ebeveynden ( 0.221) 

elde edilmiĸtir. 3 ve 5 numaralē ebeveynlerin GKY negatif olurken; 1, 2, 4 numaralē 

ebeveynlerin GKY pozitif olarak tespit edilmiĸtir. GKY bakēmēndan ºnemli bulunan tek 

ebeveyn %1 ºnemlilik seviyesinde 6 numaralē (1.583) ­eĸit olmuĸtur. Melezlerin ºzel 

kombinasyon yeteneklerinin (¥KY) 4.02 (2x5) ile -2.1 (4x1) arasēnda deĵiĸtiĵi 

gºr¿lmektedir. ¥KY incelendiĵinde melezler 2x3 (2.40), (2x5)  4.02, 3x5 (2.14), 4x5 (3.71) 

pozitif yºnde; 1x4 (-2.067) ise negatif yºnde  %1 d¿zeyinde ºnemli bulunmuĸtur. 1x5 

(3.039), 1x6 (1.25), 2x4 (1.596), 2x5 (4.02), 3x4 (3.38), 3x5 (2.14)  3x6 (1.354) pozitif yºnde; 

4x6  (-1.054) ise negatif yºnde %5 d¿zeyinde ºnemli bulunmuĸtur. Bitki boyu bakēmēndan 

kēsētlē sulama F1 melezlerinde resiprok etki gºsteren melez olmamēĸtēr (¢izelge 4.9). 

Tam sulama 6x6 tam diallel melez ­alēĸmasēnēn F1 generasyonunda ise; 1 (3.68), 2 

(1.15) .4 (0.92) ve 6  (4.25)  pozitif yºnde; 5 numaralē ebeveyn (-1.5) negatif yºnde GKY %1 

d¿zeyinde ºnemli bulunmuĸtur. 3 numaralē ebeveyn ise GKY bakēmēndan ºnemli 

bulunmamēĸtēr. Melezlerin ºzel kombinasyon yetenekleri, 1x2 (6.2), 3x4 (3.62), 3x6 (3.89) ve 

4x5 (5.2) pozitif yºnde, 2x3 (-3.82), 3x5 (-2.05) ve 4x6 (-3.13) negatif yºnde %1; 1x5 (1.27) 

pozitif yºnde %5 d¿zeyinde ºnemli bulunmuĸtur. Tam sulama altēnda resiprok etkiler 

incelendiĵinde, 4x3 (6.55). 5x3 (2.5), 6x2 (6.5) ve 6x3 (5.3) kombinasyonlarēnda ºzelliĵe 

olumlu katkē yapacak yºnde iken, 3x1 (-4.37), 3x2 (-1.96), 4x2 (-2), 5x1 (-4.5), 6x1 (-1.88) ve 

6x5 (-4.85) melezlerinde negatif etki yapacak yºnde olduĵu tespit edilmiĸtir (¢izelge 4.9). 
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¢izelge 4.9. Kēsētlē ve Tam Sulamada bitki boyu i­in elde edilen verilere uygulanan genel ve ºzel 

kombinasyon yetenekleri; resiprok etkiler analizinden tahmin edilen, ebeveynlere iliĸkin genel 

kombinasyon yetenekleri etkileri (gi) ve F1 kombinasyonlarēna iliĸkin ºzel kombinasyon yetenekleri 

etkileri (sij) ve resiprokal etkiler (rij). 

 

K
ē
s
ē
t
l
ē
 
S
u
l
a
m
a

 

                   ǀ 

ǁ   
Gloria 

(1) 

Nazilli84-S 

(2) 

NP Ege 

(3) 

Nazilli M -503 

(4) 

DAK 66:3 

(5) 

NIAB 999 

(6) 

Gloria           0.779 0.875 -1.183* -2.067** 3.038* 1.25* 

Nazilli84-S  -1.275 0.817 2.40** 1.596* 4.025** -0.912 

NP Ege    -1.075 0.95 -0.775 3.388* 2.14** 1.354* 

Nazilli M -503  -2.1 -1.55 1.55 0.983 3.708** -1.054* 

DAK 66:3  0.4 0.875 2.5 2.175 -0.221 0.6 

NIAB 999     2.6 1.225 1.1 -0.3 -0.9 -1.583** 

T
a

m
 S

u
la

m
a 

Gloria           3.68** 6.193** 0.639 -2.23** 1.27* -0.209 

Nazilli84-S  1.425 1.149** -3.82** 0.176 0.951 -0.253 

NP Ege    -4.37** -1.96** 0.003 3.62** -2.053** 3.89** 

Nazilli M -503  -1.075 -2**  6.55** 0.922** 5.178** -3.13** 

DAK 66:3  -4.5** -0.6 2.5** 5.15** -1.503** 1.299 

NIAB 999     -1.88** 6.5** 5.3**  -1.1 -4.85** -4.249** 

Kēsētlē Sulama Tam Sulama Kºĸegenler GKY, 

kºĸegen ¿st¿ ¥KY, 

kºĸegen altē RE 

etkilerini 

gºstermektedir. 
 

 

 

SH 
KD 

SH 
KD 

%5 %1 %5 %1 

[g(i)]  =   0.630 

[S(ij)]  =  1.436 

[r(ij)]  =  1.689 

1.235 

2.815 

3.310 

1.575 

3.590 

4.223 

[g(i)] =   0.310 

[S(ii)]=  0.708 

[r(ij)] =  0.833 

0.608 

1.388 

1.633 

0.775 

1.770 

2.083 

t  = 1.96 (%5 t cetvel deĵeri) 

t  = 2.50 (%1 t cetvel deĵeri) 

 

Bitki boyuna iliĸkin F2 generasyonuna ait genel ve ºzel uyum yeteneklerinin 

kombinasyon g¿c¿ etkileri ¢izelge 4.10ôda verilmiĸtir. 

Kēsētlē sulama F2 generasyonunda genel kombinasyon yeteneĵi (GKY),  2 (1.63) ve 4 

(1.66)  numaralē ebeveynde pozitif yºnde, 6 (-1.89) numaralē ebeveynde ise negatif yºnde 

istatistiksel olarak ºnemli olduĵu tespit edilmiĸtir. Melezlerin ºzel kombinasyon 

yeteneklerinin (¥KY) 6.49 (4x5) ile -2.58 (1x6) arasēnda deĵiĸtiĵi gºr¿lmektedir. ¥KY 

incelendiĵinde melezler 2x3 (3.60), 3x5 (4.42), 4x5 (6.49) pozitif yºnde ºnemli bulunmuĸtur.  

Bitki boyu bakēmēndan kēsētlē sulama F2 generasyonunda 4x2 (5.93) dēĸēnda resiprok etki 

gºsteren melez olmamēĸtēr. 

Tam sulama altēnda ­alēĸmasēnēn F2 generasyonunda ise; 2 numaralē ebeveyn (4.1) 

pozitif yºnde; 5 (-2.38) ve 6 (-4.32)  numaralē ebeveynler ise negatif yºnde GKY 

gºstermiĸlerdir. F2 generasyonunun ºzel kombinasyon yetenekleri, 1x5 (5.57), 2x3 (5.29) ve 

4x5 (7.43) melezlerinde pozitif yºnde ºnemli bulunmuĸtur. Tam sulama koĸullarēnda resiprok 
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etkiler incelendiĵinde, 5x2 (4.6) pozitif yºnde, 5x3 (-4.9) negatif yºnde etki yaptēĵ tespit 

edilmiĸtir (¢izelge 4.10). 

¢izelge 4.10. Kēsētlē ve Tam Sulamada bitki boyu i­in elde edilen verilere uygulanan genel ve ºzel 

kombinasyon yetenekleri; resiprok etkiler analizinden tahmin edilen, ebeveynlere iliĸkin genel 

kombinasyon yetenekleri etkileri (gi) ve F2 kombinasyonlarēna iliĸkin ºzel kombinasyon yetenekleri 

etkileri (sij) ve resiprokal etkiler (rij). 

 

K
ē
s
ē
t
l
ē
 
S
u
l
a
m
a

 

                   ǀ 

ǁ   
Gloria 

(1) 

Nazilli84-S 

(2) 

NP Ege 

(3) 

Nazilli M -503 

(4) 

DAK 66:3 

(5) 

NIAB 999 

(6) 

Gloria           -0.862 2.171 -0.725 0.517 -0.567 -2.583 

Nazilli84-S  1.275 1.629* 3.608* -1.65 1.567 2.85 

NP Ege    0.9 -1.075 0.45 2.829 4.42** 0.604 

Nazilli M -503  1.1 5.925** 2.225 1.658** 6.49** -1.079 

DAK 66:3  -1.875 -1.25 1.225 3.7* -0.983 1.012 

NIAB 999     -1.2 -1.925 0.15 1.325 1.175 -1.89** 

T
a

m
 S

u
la

m
a 

Gloria           0.771 -3.45 3.271 -1.463 5.57** -2.583 

Nazilli84-S  -1.375 4.1** 5.29** -0.142 -1.983 6.29** 

NP Ege    0.625 2.175 0.579 -1.671 1.088 0.183 

Nazilli M -503  -1.9 1.8 1.9 1.238 7.43** 1.125 

DAK 66:3  -4.025 4.6* -4.9* 1.35 -2.371** -0.692 

NIAB 999     2.275 0.025 -0.1 -1 0.125 -4.32** 

Kēsētlē Sulama 

 

Tam Sulama 

 
Kºĸegenler GKY, 

kºĸegen ¿st¿ ¥KY, 

kºĸegen altē RE etkilerini 

gºstermektedir. 

 

 

 

SH 
KD 

SH 
KD 

%5 %1 %5 %1 

[g(i)] =   0.658 

[S(ij)] = 1.501 

[r(ij)] = 1.776 

1.290 

2.942 

3.481 

1.645 

3.753 

4.440 

[g(i)] = 0.758 

[S(ij)]= 1.791 

[r(ij)] = 2.108 

1.486 

3.510 

4.132 
 

1.895 

4.478 

5.270 
 

t  = 1.96 (%5 t cetvel deĵeri) 

t  = 2.50 (%1 t cetvel deĵeri) 

 

Tam ve kēsētlē sulama koĸullarēnda 6x6 tam diallel 30 F1 kombinasyonunun, bitki 

boyuna iliĸkin heterosis ve heterobeltiosis deĵerleri ¢izelge 4.11ôde verilmiĸtir. 

Kēsētlē sulama altēnda F1 melez pop¿lasyonunda bitki boyuna ait hesaplanan heterosis 

deĵerleri % 24.41 (5x3) ile %-0.72 (6x1) arasēnda deĵiĸmiĸtir. F1 generasyonunda  hesaplanan 

heterosis deĵerlerinde 30 melez i­erisinde 23 tanesi istatistiki olarak ºnemli bulunurken, 7 

tanesinde (1x4, 1x6, 2x6, 4x6, 2x1, 6x1 ve 6x4) heterosis deĵeri ºnemsiz bulunmuĸtur. Bitki 

boyu i­in heterobeltiosis deĵerleri %24.41 (5x3) ile %-3.41 (6x1) arasēnda daĵēlmaktadēr. 

Heterobeltiosis deĵerleri bakēmēndan ºnemli olan 11 adet melez (2x3, 2x4, 2x5, 3x5, 4x5, 

3x2, 4x2, 4x3, 5x2, 5x3, 5x4) saptanmēĸ olup bu melezlerin etki yºn¿ pozitiftir (¢izelge 

4.11).  

¢eĸitlerin ana olarak kullanēldēĵē melez serisinde, bitki boyu bakēmēndan hesaplanan 

en b¿y¿k heterosis %17.04 ve heterobeltiosis deĵeri %12.36 olarak 5 numaralē ebeveynin 
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kullanēldēĵē melez serisinden elde edilirken; en d¿ĸ¿k heterosis %6.23 ile 6 numaralē ­eĸitte, 

en d¿ĸ¿k heterobeltiosis deĵeri ise %2.21 ile 1 ­eĸidin kullanēldēĵē melez kombinasyonlardan 

elde edilmiĸtir. ¢eĸitlerin baba olarak kullanēldēĵē melez serisinde ise en y¿ksek heterosis 

deĵeri %16.11 ile 5 numaralē hat olurken, en y¿ksek heterobeltiosis deĵeri %10.95 ile 3 

numaralē ebeveyn olmuĸtur. En d¿ĸ¿k heterosis deĵeri ortalamasē %5.66 ve en d¿ĸ¿k 

heterobeltiosis ortalamasē %2.38 olarak  6 numaralē ebeveynin baba olarak kullanēldēĵē 

melezlerde hesaplanmēĸtēr. Ortalama heterosis ve heterobeltiosis deĵerleri ise sērasēyla 

%11.61 ve %7.12 olmuĸtur (¢izelge 4.11). 

Tam sulama koĸullarēndaki F1 melezleri i­in bitki boyuna ait hesaplanan heterosis 

deĵerleri % 19.13 (5x4) ile %-6.86 (6x1) arasēnda deĵiĸmiĸtir. F1 generasyonunda hesaplanan 

heterosis deĵerlerinde 30 melez i­erisinde 18 adet melez pozitif, 3 tanesi ise negatif yºnde 

istatistiki olarak ºnemli olduĵu tespit edilmiĸtir. Bitki boyu i­in heterobeltiosis deĵerleri 

%15.19 (4x3) ile %-13.09 (6x1) arasēnda deĵiĸiklik gºstermektedir. Heterobeltiosis deĵerleri 

incelendiĵinde1x2, 1x3, 1x5, 2x4, 5x6, 2x1, 4x3, 5x4, 6x2, 6x3 pozitif yºnde, 2x6, 3x5, 3x6, 

4x6, 3x2, 6x1 ve 6x4 ise negatif yºnde ºnemli olduĵu tespit edilmiĸtir (¢izelge 4.11).  

¢eĸitlerin ana olarak kullanēldēĵē melez serisinde, bitki boyu bakēmēndan hesaplanan 

en b¿y¿k heterosis %9.19 ve heterobeltiosis deĵeri %5.05 olarak 1 numaralē ebeveynin 

kullanēldēĵē melez serisinden elde edilirken; en d¿ĸ¿k heterosis %-2.59 ve en d¿ĸ¿k 

heterobeltiosis deĵeri ise %-2.61 ile 3 ­eĸidin kullanēldēĵē melez kombinasyonlardan elde 

edilmiĸtir. ¢eĸitlerin baba olarak kullanēldēĵē melez serisinde ise en y¿ksek heterosis deĵeri 

%9.40 ve en y¿ksek heterobeltiosis deĵeri %6.69 ile 3 numaralē ebeveyn olmuĸtur. En d¿ĸ¿k 

heterosis deĵeri ortalamasē %3.18 ve en d¿ĸ¿k heterobeltiosis ortalamasē %-1.25 olarak 6 

numaralē ebeveynin baba olarak kullanēldēĵē melezlerde hesaplanmēĸtēr. Ortalama heterosis ve 

heterobeltiosis deĵerleri ise sērasēyla %5.47 ve %1.95 olmuĸtur (¢izelge 4.11). 
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¢izelge 4.11. Kēsētlē ve tam sulama koĸullarē altēnda F1 Melezlerinde Bitki Boyu Bakēmēndan 

Heterosis (Ht) ve Heterobeltiosis (Hb) Deĵerleri. 

 Ebeveyn  1 2 3 4 5 6 Ort. 

K
ē
s
ē
t
l
ē
 
S
u
l
a
m
a

 

1 
Ht  9.90* 6.99 5.16 15.23** 0.31 7.52 

Hb  5.48 0.33 2.88 4.75 -2.41 2.21 

2 
Ht 6.34  14.16** 14.15** 21.40**  3.55 10.65 

Hb 2.07  11.42* 11.96* 14.69** 2.12 8.04 

3 
Ht 9.27* 16.99**  12.67** 16.51** 7.23* 10.68 

Hb 2.47 14.18**  7.90 12.68* 3.25 7.60 

4 
Ht 9.47* 9.73* 17.20**  16.70** 3.73 9.47 

Hb 7.09 7.62* 12.24*  8.25* 3.15 6.25 

5 
Ht 16.04* 24.10**  24.41** 23.26**  13.46** 17.04 

Hb 5.48 17.24** 24.41** 14.34**  5.80 12.36 

6 
Ht -0.72 7.06* 10.47* 2.88 10.73*  6.23 

Hb -3.41 5.59 6.36 2.31 3.25  2.82 

Ort. 
Ht 8.08 13.56 14.64 11.62 16.11 5.66  

Hb 2.74 10.02 10.95 7.88 8.73 2.38  

Ort. 
Ht 11.61       

Hb 7.12       

T
a

m
 S

u
la

m
a 

1 
Ht  10.61** 10.42** 4.03* 14.44** 6.44** 9.19 

Hb  8.95** 7.93** 1.98 7.08** -0.68 5.05 

2 
Ht 13.89**  1.07 6.59** 8.00** -5.34** 2.06 

Hb 12.18**  0.29 6.07** 2.51 -10.40** -0.30 

3 
Ht -0.48 -3.55*  0.03 -0.11 0.67 -0.59 

Hb -2.72 -4.29*  -0.27 -4.48* -4.00* -2.61 

4 
Ht 4.96** 1.89 15.53**  6.39** 0.73 4.91 

Hb 2.89 1.40 15.19**  1.45 -4.22* 2.76 

5 
Ht 6.27** 6.52** 6.10** 19.13**  13.40** 9.03 

Hb -0.57 1.11 1.45 13.59**  13.07** 5.85 

6 
Ht -6.86**  10.71** 13.86** -2.00 0.75  4.66 

Hb -13.09** 4.79* 8.57** -6.81** 0.46  1.40 

Ort. 
Ht 3.56 5.24 9.40 5.56 5.89 3.18  

Hb -0.26 2.39 6.69 2.92 1.40 -1.25  

 
Ort. 

Ht 5.47       

Hb 1.98       

**= %1 d¿zeyinde ºnemli, *= %5 d¿zeyinde ºnemli 

 

Tam ve kēsētlē sulama koĸullarēnda tam diallel 30 F2 kombinasyonunun, bitki boyuna 

iliĸkin heterosis ve heterobeltiosis deĵerleri ¢izelge 4.12ôde verilmiĸtir. 

Kēsētlē sulama koĸullarēnda F2 melez pop¿lasyonunda bitki boyuna ait hesaplanan 

heterosis deĵerleri % 30.63 (5x4) ile %-2.91 (4x1) arasēnda deĵiĸmiĸtir. F2 generasyonunda 

hesaplanan heterosis deĵerlerinde 30 melez i­erisinde 21 tanesi istatistiki olarak ºnemli 
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bulunurken, 9 tanesinde (1x2, 1x3, 1x4, 1x6, 2x4, 4x6, 4x1, 6x2 ve 6x4) heterosis deĵeri 

ºnemsiz bulunmuĸtur. Bitki boyu i­in heterobeltiosis deĵerleri %22.84 (5x3) ile %-5.02 (4x1) 

arasēnda daĵēlmaktadēr. Heterobeltiosis deĵerleri bakēmēndan ºnemli olan 11 adet melez (2x3, 

2x5, 2x6, 3x5, 4x5, 3x1.3x2, 4x2, 4x3, 5x3, 5x4) saptanmēĸ olup bu melezlerin etki yºn¿ 

pozitiftir (¢izelge 4.12).  

¢eĸitlerin ana olarak kullanēldēĵē melez serisinde, bitki boyu bakēmēndan hesaplanan 

en b¿y¿k heterosis %17.11 ve heterobeltiosis deĵeri %10.89 olarak 5 numaralē ebeveynin 

kullanēldēĵē melez serisinden elde edilirken; en d¿ĸ¿k heterosis %4.5 ve en d¿ĸ¿k 

heterobeltiosis deĵeri ise %-0.58 ile 1 numaralē ­eĸitte tespit edilmiĸtir. ¢eĸitlerin baba olarak 

kullanēldēĵē melez serisinde ise en y¿ksek heterosis deĵeri %16.68 ve en y¿ksek 

heterobeltiosis deĵeri %11.7  ile 3 numaralē ebeveyn olmuĸtur. En d¿ĸ¿k heterosis deĵeri 

ortalamasē %6.56 ve en d¿ĸ¿k heterobeltiosis ortalamasē %3.39 olarak  6 numaralē ebeveynin 

baba olarak kullanēldēĵē melezlerde hesaplanmēĸtēr. Ortalama heterosis ve heterobeltiosis 

deĵerleri ise sērasēyla %12.51 ve %7.69 olmuĸtur (¢izelge 4.12). 

Tam sulama koĸullarēndaki F2 melezleri i­in bitki boyuna ait hesaplanan heterosis 

deĵerleri % 14.57 (4x6) ile %-4.5  (6x2) arasēnda deĵiĸmiĸtir. F2 generasyonunda hesaplanan 

heterosis deĵerlerinde 30 melez i­erisinde 16 adet melez (1x2, 1x4, 1x6, 2x4, 2x6, 3x4, 3x6, 

4x6, 5x6, 2x1, 4x1, 5x3, 6x1, 6x5) pozitif, 3 melez (4x5, 6x2 ve 6x4) ise negatif yºnde 

istatistiki olarak ºnemli olduĵu tespit edilmiĸtir. Bitki boyu i­in heterobeltiosis deĵerleri 

%12.99 (4x6) ile %-4.56 (6x2 ve 6x4) arasēnda deĵiĸiklik gºstermektedir. Heterobeltiosis 

deĵerleri incelendiĵinde  1x2, 1x4, 1x6, 2x4, 2x6, 3x4, 3x6, 4x6, 2x1, 4x1, 5x3, 6x1, 6x5 

pozitif yºnde, 6x2 ve 6x4 ise negatif yºnde ºnemli olduĵu tespit edilmiĸtir (¢izelge 4.12).  

¢eĸitlerin ana olarak kullanēldēĵē melez serisinde, bitki boyu bakēmēndan hesaplanan 

en b¿y¿k heterosis %6.90 ve heterobeltiosis deĵeri %6.06 olarak 1 numaralē ebeveynin 

kullanēldēĵē melez serisinden elde edilirken; en d¿ĸ¿k heterosis %2.14 ve en d¿ĸ¿k 

heterobeltiosis deĵeri ise %1.15 ile 5 ­eĸidin kullanēldēĵē melez kombinasyonlardan elde 

edilmiĸtir. ¢eĸitlerin baba olarak kullanēldēĵē melez serisinde ise en y¿ksek heterosis deĵeri 

%8.36 ve en y¿ksek heterobeltiosis deĵeri %7.51 ile 6 numaralē ebeveyn olmuĸtur. En d¿ĸ¿k 

heterosis deĵeri ortalamasē %1.43 ve en d¿ĸ¿k heterobeltiosis ortalamasē %0.30 olarak 5 

numaralē ebeveynin baba olarak kullanēldēĵē melezlerde hesaplanmēĸtēr. Ortalama heterosis ve 

heterobeltiosis deĵerleri ise sērasēyla %4.47 ve %3.36 olmuĸtur (¢izelge 4.12). 
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¢izelge 4.12. Kēsētlē ve tam sulama koĸullarē altēnda F2 Melezlerinde Bitki Boyu Bakēmēndan 

Heterosis (Ht) ve Heterobeltiosis (Hb) Deĵerleri. 

 Ebeveyn  1 2 3 4 5 6 Ort. 

K
ē
s
ē
t
l
ē
 
S
u
l
a
m
a

 

1 
Ht  6.32 4.49 3.25 10.62* -2.17 4.50 

Hb  2.94 -2.01 1.00 0.00 -4.82 -0.58 

2 
Ht 9.84*  21.15** 0.35 20.78** 13.43** 11.14 

Hb 6.35  17.21** -0.70 12.50* 12.87* 8.38 

3 
Ht 17.05** 17.98**  13.91** 23.88** 9.14* 12.98 

Hb 9.77* 14.14*  9.09 19.10** 5.09 9.48 

4 
Ht -2.91 17.10** 20.41**  19.41** 2.18 11.82 

Hb -5.02 15.87** 15.31**  10.14* 1.61 8.59 

5 
Ht 16.54** 16.95** 27.77** 30.63**  10.22* 17.11 

Hb 5.35 8.93 22.84** 20.49**  2.19 10.89 

6 
Ht 9.73* 7.96 9.59* 5.91 13.81*  7.45 

Hb 6.76 7.43 5.52 5.31 5.52  4.75 

Ort. 
Ht 10.05 13.26 16.68 10.81 17.70 6.56  

Hb 4.64 9.86 11.78 7.04 9.45 3.39  

Ort. 
Ht 12.51       

Hb 7.69       

T
a

m
 S

u
la

m
a 

1 
Ht  9.24** 2.64 14.29** 0.71 7.60** 6.90 

Hb  8.83** 1.26 13.07** -0.12 7.26** 6.06 

2 
Ht 12.11**  1.68 9.16** -0.80 11.99** 4.41 

Hb 11.69**  0.69 7.60** -1.99 11.92** 3.64 

3 
Ht 2.06 1.22  9.36** -0.44 4.05** 2.84 

Hb 0.69 0.23  6.76** -2.58 2.98 1.48 

4 
Ht 9.58** 1.81 1.20  -2.94* 14.57** 2.93 

Hb 8.42** 0.35 -1.20  -3.17 12.99** 1.79 

5 
Ht -0.42 3.11 6.30** -2.28  3.58** 2.14 

Hb -1.24 1.87 4.01* -2.51  2.40 1.15 

6 
Ht 12.42** -4.50* -0.52 -3.23 10.62**  2.95 

Hb 12.05** -4.56* -1.55 -4.56* 9.36**  2.15 

Ort. 
Ht 7.15 2.17 2.26 5.5 1.43 8.36  

Hb 6.32 1.34 0.64 4.07 0.30 7.51  

 
Ort. 

Ht 4.47       

Hb 3.36       

**= %1 d¿zeyinde ºnemli, *= %5 d¿zeyinde ºnemli 
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4.2. ¢ēr­ēr Randēmanē (%) 

Kēsētlē ve tam sulama koĸullarēnda, 6 pamuk genotipinin tam diallel F1 melezleri ve F2 

genotiplerinin ­ēr­ēr randēmanē ºzelliĵi bakēmēndan ºn varyans analiz sonu­larē ¢izelge 4.13ô 

de gºsterilmiĸtir.  

Ebeveyn olarak kullanēlan 6 pamuk genotipi, her iki sulama koĸullarēnda hem F1 hem 

de F2 melezlerinde karĸēlaĸtērmak i­in kullanēlmēĸtēr. ¥n varyans analiz sonu­larēna gºre 6 

ebeveyn ve 30 F1 melezinden oluĸan 36 pamuk genotipinin hem tam sulama (iyi sulama) hem 

de kēsētlē sulama koĸullarēndaki ­ēr­ēr randēmanē verileri arasēnda istatistiki olarak %1 ºnem 

seviyesinde fark olduĵu tespit edilmiĸtir (¢izelge 4.13). Ayrēca, ¢izelge 4. 13ôde varyans 

analiz sonucunda tam ve kēsētlē sulama koĸullarēnda, F2 melezlerinin ­ēr­ēr randēmanē deĵerleri 

arasēnda istatistiki olarak %1 seviyesinde ºnemli farkēn olduĵu belirlenmiĸtir. 

¢izelge 4.14 ve 4.15 incelendiĵinde, ebeveyn olarak kullanēlmēĸ altē pamuk genotipi 

arasēnda tam sulama koĸullarēnda en y¿ksek ­ēr­ēr randēmanēna sahip genotip % 40.0 ile 1 

numaralē ­eĸide ait iken kēsētlē sulama koĸullarēnda ise en y¿ksek ­ēr­ēr randēmanēna sahip % 

41.4 ile 6 numaralē pamuk genotipine ait olduĵu tespit edilmiĸtir. 

 ¥zellikle, hem tam sulama hem de kēsētlē sulama koĸullarē gibi iki farklē ortamda 

yetiĸtirilmiĸ 3 ve 4 numaralē pamuk genotiplerinin ­ēr­ēr randēmanē deĵerlerinde istatistiki 

olarak da fark olmayēp deĵiĸmediĵi ve her iki farklē ortamdan etkilenmediĵi gºr¿lmektedir 

(¢izelge 4.14 ve 4.15). 2, 3 ve 5 numaralē pamuk genotiplerinin kēsētlē sulama koĸullarēndaki 

­ēr­ēr randēmanē deĵerleri tam sulama koĸullarēndaki deĵerlerinden daha y¿ksek olduĵu 

gºr¿lmektedir (¢izelge 4.14 ve 4.15). ¢alēĸmada ebeveyn olarak kullanēlan 6 pamuk genotipi 

arasēnda en d¿ĸ¿k ­ēr­ēr randēmanē deĵeri 2 numaralē ebeveynden tam sulama koĸullarēnda 

%35.1 olduĵu belirlenmiĸtir (¢izelge 4.14 ve 4.15). Ayrēca, 2 numaralē pamuk ­eĸidi, kēsētlē 

sulama koĸullarēnda %38.1 olan ­ēr­ēr randēmanē deĵeri tam sulama koĸullarēnda %35.1 

deĵerine d¿ĸmesi ile farklē yetiĸme ortamlarda olduk­a etkilendiĵi tespit edilmiĸtir (¢izelge 

4.14 ve 4.15). 
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¢izelge 4.13. Kēsētlē ve tam sulama koĸullarēnda altē pamuk ebeveyninin, F1 ve F2 melezlerinin ­ēr­ēr 

randēmanē deĵerlerine ait ºn varyans analiz sonu­larē.  

      VK  

 

SD 

 

KO 

 KSF1 KSF2 TSF1 TSF2 

Blok 3 2.78 1.69 5.69* 3.05 

Genotip 35 9.91**  12.42**  8.61**  11.73**  

Hata 105 1.13 1.61 0.87 2.67 

Genel 143     

**: %1 seviyesinde, *: %5 seviyesinde, KO: Kareler Ortalamasē, SD: Serbestlik Derecesi, VK: Varyansyon 

Kaynaĵē, KS: Kēsētlē Sulama, TS: Tam Sulama. 

 

Altē pamuk genotipi ve bunlarēn 30 tam diallel F1 melez kombinasyonunun tam ve 

kēsētlē sulama koĸullarēnda ­ēr­ēr randēmanēna ait ortalama deĵerleri ¢izelge 4.14 de 

verilmiĸtir.  

¢izelge 4.14 incelediĵinde, ­ēr­ēr randēmanē bakēmēndan en y¿ksek deĵeri hem kēsētlē 

sulama koĸulunda %41.8 ve hem de tam sulama koĸullarēnda %41.3 ile 6x1 resiproklu 

melezinden elde edilmiĸtir. Ayrēca, 1x6 melezi hem tam sulama hem de kēsētlē sulama 

koĸullarēnda diĵer t¿m melez kombinasyonlarēn i­erisinde sērasēyla %40.0 ve %41.4 ile en 

y¿ksek ­ēr­ēr randēmanēna sahip olduĵu belirlenmiĸtir (¢izelge 4.14). ¢alēĸmada F1 melez 

kombinasyonlarē arasēnda, en d¿ĸ¿k ­ēr­ēr randēmanē deĵeri tam sulama koĸullarēnda %33.8 

ile 5x4 melezinin sahip olduĵu tespit edilmiĸtir (¢izelge 4.14).  

¢izelge 4.14. Tam ve Kēsētlē Sulama Altēnda altē pamuk genotipi ve bunlarēn resiproklu diallel 

melezlenmesinden elde edilen 30 F1 melezinde ­ēr­ēr randēmanēna (%) ait ortalama deĵerler ve 

ºnemlilik gruplarē. 

K
ē
s
ē
t
l
ē
 
S
u
l
a
m
a

 

                   ǀ 

ǁ   
Glori a 

(1) 

Nazilli84-S 

(2) 

NP Ege 

(3) 

Nazilli M -503 

(4) 

DAK 66:3 

(5) 

NIAB 999 

(6) 

Gloria           39.3 DJ 40.8 AC 38.7 GM 39.4 CI 40.6 AD 41.4 AB 

Nazilli84-S  38.2 HO 38.1 HO 36.8 OR 38.0 IO 36.3 PS 37.0 OR 

NP Ege    38.1 HO 38.9 FL 37.3 MQ 38.5 GN 36.1 QS 39.2 DK 

Nazilli M -503  39.9 CG 36.9 OR 37.8 KO 37.4 MQ 37.9 JO 39.1 EL 

DAK 66:3  39.3 CJ 37.1 NR 35.3 S 35.7 RS 39.5 CH 35.69 HO 

NIAB 999     41.8 A 38.6 GM 39.2 DK 40.2 BF 38.0 IO 40.5 AE 

T
a

m
 S

u
la

m
a 

Gloria           40 B  38.4 CG 37.9 DI 39.6 BC 38.7 BE 40.0 B 

Nazilli84-S  36.6 JM 35.1 N 37.2 GL 36.1 KN 35.9 MN 38.1 DH 

NP Ege    38.9 BD 37.0 HM 37.2 GL 37.0 HM 36.0LN 38.7 BE 

Nazilli M -503  37.9 DI 37.3 FK 35.9 MN 37.2 GL 37.5 EJ 37.7 DJ 

DAK 66:3  37.2 GL 36.7 IM 35.2 N 33.8 O 38.5 DH 38.6 CE 

NIAB 999     41.3 A 38.8 BD 38.6 CE 36.7 IM 37.7 DJ 38.2 DH 

KS Ort:38.45            LSD0.05 KS:    1.491                     TS Ort: 37.55                  LSD0.05 TS:1.294 

 

Altē pamuk genotipi ve bunlarēn 30 tam diallel F2 melez kombinasyonunun tam ve 

kēsētlē sulama altēnda ­ēr­ēr randēmanēna ait ortalama deĵerleri ¢izelge 4.15ôde verilmiĸtir. 
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¢izelge 4.15 incelediĵinde, ­ēr­ēr randēmanē bakēmēndan en y¿ksek deĵer kēsētlē sulama 

koĸulunda % 41.4 ile NIAB 999 x Nazilli M-503 (6x4) resiproklu melezinden elde edilmiĸtir. 

1x6 %41.2; 1x4 %40.4 melez kombinasyonlarēnēn kēsētlē sulama koĸullarēndaki ­ēr­ēr 

randēmanē deĵerleri de en y¿ksek ikinci grup i­erisinde olup aynē melezlerin bu deĵerleri tam 

sulama koĸullarēndaki ­ēr­ēr randēmanē deĵerlerinden y¿ksek olduĵu gºzlemlenmiĸtir (¢izelge 

4.15). Ayrēca, ­alēĸmadaki F2 generasyonun daki t¿m resiproklu melez kombinasyonlarēnēn 

her birinin kēsētlē sulama koĸullarēndaki ­ēr­ēr randēmanē deĵerleri tam sulama koĸullarēndaki 

­ēr­ēr randēmanē deĵerlerinden y¿ksek olduĵu ¢izelge 4.15ôde gºr¿lmektedir.  

 

¢izelge 4.15. Tam ve Kēsētlē Sulama Altēnda altē pamuk genotipi ve bunlarēn resiproklu diallel 

melezlenmesinden elde edilen 30 F2 melezinde ­ēr­ēr randēmanēna ait ortalama deĵerler ve ºnemlilik 

gruplarē. 

K
ē
s
ē
t
l
ē
 
S
u
l
a
m
a

 

                   ǀ 

ǁ   
Gloria 

(1) 

Nazilli84-S 

(2) 

NP Ege 

(3) 

Nazilli M -503 

(4) 

DAK 66:3 

(5) 

NIAB 999 

(6) 

Gloria           39.3 CF 39.2 CG 39.5 BF 40.4 AC 38.1 DK 41.2 AB 

Nazilli84-S  39.3 CF 38.1 DK 37.4 GL 37.0 IM 35.7 LO 38.4 DJ 

NP Ege    39.3 CF 39.6 BF 37.3 HL 36.7 JM 34.8 NO 38.6 DI 

Nazilli M -503  39.9 AE 38.9 CH 38.1 EK 37.4 GL 38.1 EK 39.9 AD 

DAK 66:3  37.3 HL 34.5 O 35.4 MO 34.8 NO 39.5 BF 37.8 FK 

NIAB 999     39.5 BF 37.1 HM 38.6 DI 41.4 A 36.5 KN 40.5 AC 

T
a

m
 S

u
la

m
a 

Gloria           40 A 39.1 AC 38.9 AE 38.0 AG 37.4 CJ 39.1 AC 

Nazilli84-S  38.1 AG 35.1 JN 36.7 DK 37.5 CI 36.6 EK 38.3 AF 

NP Ege    39.0 AD 37.0 CK 37.2 CK 36.5 FL 35.3 IN 37.9 BH 

Nazilli M -503  38.3 AF 37.8 BH 38.5 AF 37.2 CK 35.9 GM 38.9 AE 

DAK 66:3  37.6 CH 33.6 MN 35.1 JN 33.3 N 38.5 AF 35.1 KN 

NIAB 999     38.6 AF 37.9 BH 36.7 DK 40.1 AB 35.2 IN 38.2 AF 

KS Ort: 38.19            LSD0.05 KS:   1.782                      TS Ort: 37.26                  LSD0.05 TS: 2.294 

 

Tam ve kēsētlē sulama koĸullarēnda 6 pamuk genotipi ve bunlarēn tam diallel F1 melez 

kombinasyonlarēnēn ­ēr­ēr randēmanēna ait tam diallel varyans analizi sonu­larē ­izelge 4.16ô 

da verilmiĸtir. 

¢izelge 4.16 da,  6 pamuk genotipinin ve 30 F1 melez kombinasyonunun tam ve kēsētlē 

sulama daki ­ēr­ēr randēmanē deĵerleri i­in ayrē ayrē yapēlmēĸ tam diallel varyans analiz 

sonucuna gºre; hem kēsētlē sulama hem de tam sulama koĸullarēnda ortalama dominantlēk 

varyansē (b1) hari­, eklemeli gen etkisi varyansē (a), bir ana­ta dominant allellerin 

toplanmasēnē belirleyen varyans (b2), dominant genlerin ana­lara daĵēlēmēnē belirleyen (b3), 

dominantlēk etkisi (b), anasal etki deĵerleri (c) ve resiprokal etki (d) varyasyon kaynaklarē 

istatiksel olarak ºnemli bulunmuĸtur.  
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¢izelge 4.16.  Tam Ve Kēsētlē Sulama Koĸullarē Altēnda F1 Generasyonunda ­ēr­ēr randēmanēna Ait 

Tam Diallel Varyans Analiz Sonu­larē. 

 

VK  

 

SD 

 

 KSF1 TSF1 

KO F deĵeri KO F deĵeri 

a 5 39.1422 34.5889** 34.3625 40.3939** 

b1 1 0.6994 0.6180 0.2118 0.2490 

b2 5 10.7829 9.5286** 8.5305 10.0278** 

b3 9 5.0398 4.4535** 2.7994 3.2907** 

b 15 6.6648 5.8895** 4.5373 5.3337** 

c 5 5.2635 4.6512** 4.0763 4.7917** 

d 10 2.4722 2.1846* 4.2019 4.9394** 

 

 

¢izelge 4.17 de,  6 pamuk genotipinin ve 30 F2 melez kombinasyonunun tam ve kēsētlē 

sulama daki ­ēr­ēr randēmanē deĵerleri i­in ayrē ayrē yapēlmēĸ tam diallel varyans analiz 

sonucuna gºre; kēsētlē sulama koĸullarēnda, eklemeli gen etkisi varyansē (a), bir ana­ta 

dominant allellerin toplanmasēnē belirleyen varyans (b2), dominant genlerin ana­lara 

daĵēlēmēnē belirleyen (b3), dominantlēk etkisi (b) ve resiprokal etki (d) istatistiki olarak %1 

d¿zeyinde ºnemli bulunurken; ortalama dominantlēk varyansē (b1) %5 d¿zeyinde ºnemli 

bulunmuĸtur. Anasal etki deĵerleri (c) ise istatistiki olarak ºnemli bulunmamēĸtēr (¢izelge 4. 

17).  

Tam sulama uygulamasē i­in ise; eklemeli gen etkisi varyansē (a), bir ana­ta dominant 

allellerin toplanmasēnē belirleyen varyans (b2) ve dominantlēk etkisi (b) %1 d¿zeyinde ºnemli 

olduĵu saptanērken, ortalama dominantlēk varyansē (b1), dominant genlerin ana­lara 

daĵēlēmēnē belirleyen (b3), anasal etki deĵerleri (c) ve resiprokal etki (d) ºnemli 

bulunmamēĸtēr. 

¢izelge 4.17. Tam Ve Kēsētlē Sulama Koĸullarē Altēnda F2 Generasyonunda ¢ēr­ēr Randēmanēna Ait 

Tam Diallel Varyans Analiz Sonu­larē. 

 

VK  

 

SD 

 

KSF2 TSF2 

KO F KO F 

a 5 43.5155 26.9386** 39.4110 14.7199** 

b1 1 6.9581 4.3075* 0.0016 0.0006 

b2 5 21.5728 13.3548** 24.7671 9.2504** 

b3 9 4.1854 2.5910** 4.5677 1.7060 

b 15 10.1660 6.2934** 10.9964 4.1071** 

c 5 3.3199 2.0552 3.5434 1.3234 

d 10 4.8167 2.9818** 3.0751 1.1485 
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Tam ve kēsētlē sulamada F1 generasyonunda ­ēr­ēr randēmanē ºzelliĵi i­in yapēlan 

genetik diallel analizi (H1/D) 1/2 deĵerinin 1'den b¿y¿k olduĵunu gºstermiĸtir (¢izelge 4.18). 

F1 melezlerinin hem tam sulama hem de kēsētlē sulama koĸullarēnda dominantlēk derecesinin 

(H1/D)1/2  (sērasēyla 1.781 ve 1.9) 1ôden b¿y¿k olmasē ¿st¿n dominantlēĵēn bulunduĵuna 

iĸaret etmektedir (¢izelge 4.18). Eklemeli varyans ile dominantlēk varyansē arasēndaki farkēn 

(D-H1) negatif deĵer almasē bu ºzelliĵin kalētēmēnda dominant etkilerin daha ºnemli 

olduĵuna iĸaret etmektedir.  

¥te yandan, iki farklē sulama suyu miktarēna gºre yetiĸtirilen ¿r¿n¿n ­ēr­ēr randēmanē 

ºzelliĵine ve bitki geliĸimini de etkilemektedir. ¢izelge 4.18ôde F1 melezlerinin ­ēr­ēr 

randēmanē ºzelliĵi yºn¿nden (E) ­evresel varyansēn tam sulama koĸullarēnda 0.294 ve kēsētlē 

sulama koĸullarēnda 0.248 ile d¿ĸ¿k deĵerler olduĵu tespit edilmiĸtir. Tam ve kēsētlē sulamada 

­ēr­ēr randēmanē ºzelliĵi i­in dominant ve resesif allellerin oranēnēn (H2/4H1) 0.25ôden farklē 

(0.224 ve 0.233) olduĵu ve dominant genlerin sayēsēnēn resesif gen sayēsēna oranēnēn 

(KD/KR) (1.44 ve 1.349) 1ôden b¿y¿k olmasē; dominant allelerin ­oĵunlukta olduĵunu ve 

dominant ve resesif allellerin daĵēlēĸ yºn¿ (F) deĵerinin pozitif olmasēnē doĵruladēĵē ¢izelge 

4.18ô de gºr¿lmektedir. Dominant ve resesif allellerin oranēnēn (H2/4H1) 0.25ôden farklē 

­ēkmasēndan dolayē bu allellerin eĸit frekansta olmadēklarē belirlenmiĸtir. H1>H2 allel 

frekansēnēn eĸit olmadēĵēnē gºstermesi bu olguyu desteklemektedir (¢izelge 4. 18). H1 

deĵerinin H2 deĵerinden y¿ksek olmasē pozitif ve negatif genler ebeveynlerde asimetriktik 

olduĵu bu olguyu H2/4H1 deĵerlerinin 0.25'ten k¿­¿k olmasē ile teyit edildiĵi gºr¿lmektedir. 

Etkili en az gen ­ifti sayēsēnē belirleyen h2/H2=K deĵerinin 1ôden k¿­¿k olmasēndan dolayē 

etkili genlerin sayēsē belirlenememiĸtir (¢izelge 4. 18). 

Dar anlamda kalētēm derecesi kēsētlē sulamada 0.25 ve tam sulamada ise 0.22 olarak 

tahmin edilmiĸtir (¢izelge 4. 18). Dar anlamda kalētēm derecesinin k¿­¿k oluĸu dominant 

genetik varyansēn fenotipik varyans i­indeki payēnēn etkin oluĸunu ortaya koymaktadēr. Geniĸ 

anlamda kalētēm derecesi ise kēsētlē sulamada 0.75 iken tam sulamada 0.734 olarak tahmin 

edilmiĸtir (¢izelge 4. 18). Geniĸ anlamda kalētēm derecesi, ­ēr­ēr randēmanē ºzelliĵi i­in dar 

anlamda kalētēm derecesi deĵerinden daha y¿ksek olmasē eklemeli olmayan gen etkisinin bu 

ºzellik ¿zerinde etkili olduĵu anlamēna gelmektedir. 
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¢izelge 4.18. ¢ēr­ēr Randēmanē Ķ­in Bulunmuĸ Genetik Parametreler  (F1) . 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

Altē genotipe ait kēsētlē sulama altēnda tam diallel F1 melez generasyonlarēnēn 

oluĸturduĵu pop¿lasyonda ­ēr­ēr randēmanē i­in hesaplanan varyans (Vr) ve kovaryans (Wr) 

deĵerlerine iliĸkin Wr/Vr grafiĵi ķekil 4.5ôde verilmiĸtir. 

¢izelge 4. 18ôde ­ēr­ēr randēmanē ºzelliĵi i­in Yr, Wr+Vr i­in r deĵeri pozitif 

bulunmuĸtur, ­ēr­ēr randēmanē y¿ksek deĵerlere sahip ebeveynlerin resesif alellere sahip 

olduĵunu, ancak dominant alellerin aynē karakterler i­in olumsuz etkiye sahip olduĵunu 

gºstermektedir. 

Wr/Vr grafiĵi (ķekil 4.5) regresyon ­izgisinin Wr eksenin orijini altēndan ge­tiĵini 

gºstermekte ve bu karakteri kontrol eden gen eyleminin dominantlēk tipini gºstermektedir. 

Grafik incelendiĵinde regresyon hattēnēn y eksenini negatif yºnde (a=-0.869) ve regresyon 

doĵrusunun y eksenini orjinin altēndan ge­tiĵi, bu sonu­ta ¿st¿n dominantlēĵa iĸaret 

etmektedir. (H1/D)1/2 (1.781) deĵeri 1ôden b¿y¿k ­ēkmēĸ olup bu sonucu desteklemektedir. 

Dizi noktalarēnēn regresyon doĵrusu ¿zerindeki konumundan, 2, 3 ve 4 numaralē ebeveynlerin 

orijine yakēn olmak ¿zere maksimum dominant genlere sahip olduĵu gºr¿lmektedir (ķekil 

4.5). Wr/Vr grafiĵinde 5 numaralē ­eĸidin baĸlangē­ noktasēna en uzak ebeveyn olduĵu 

gºr¿nmektedir. Buradan bu ­eĸidin resesif gen taĸēdēĵē sonucuna ulaĸēlmaktadēr. 6x6 tam 

diallel melezleme ­alēĸmasēnda yer alan genotiplardan 2 noôlu genotipēn diĵer genotiplara 

kēyasla daha y¿ksek oranda homozigot olduĵu gºr¿lmektedir (ķekil 4. 5). ķekil 4. 5ô de ayrēca 

Genetik Komponentler 

Ortalama Deĵerler 

  Kēsētlē Sulama  

 

 

Tam Sulama 

E 0.294Ñ 0.580 0.248Ñ1.026 

D 2.568Ñ1.534 2.005Ñ2.715 

F 1.650Ñ3.748 1.132Ñ6.632 

H1 8.149Ñ3.895 7.243Ñ6.892 

H2 7.299Ñ3.480 6.751Ñ 6.156 

D-H1 -5.581Ñ3.416 -5.237Ñ6.044 

(H1/D)1/2 1.781 1.9 

H2/4H1 0.224 0.233 

KD/KR  1.44 1.349 

h2 -0.066Ñ2.342 -0.108Ñ4.144 

h2/H2=K -0.009 -0.016 

Kalētēm Derecesi (GH) 0.75 0.734 

Kalētēm Derecesi (DH) 0.251 0.22 

r (Yr, Wr + Vr)  0.659 

 

0.113 
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3 numaralē pamuk ebeveyninin de melezlerine daha ­ok dominant gen aktardēĵē 

gºr¿lmektedir. Kēsētlē sulama koĸullarēnda, ¢izelge 4.18 de D<H1 (D nin H1 den k¿­¿k deĵer 

olmasē) ve r deĵerinin negatif ­ēkmasēndan dolayē ķekil 4.5 deki Wr/Vr grafiĵinde 2, 3 ve 6 

nolu genotiplerin regresyon ekseninin altēnda olmalarē ­ēr­ēr randēmanē ºzelliĵi yºn¿nden 

¿st¿n dominantlēk gºsterdikleri belirlenmiĸtir.  

 

ķekil 4.5. Kēsētlē Sulama F1 Generasyonu ¢ēr­ēr Randēmanēna Ait Wr/Vr Grafiĵi. 

 

6x6 tam diallel F1 melez generasyonlarēnēn tam sulama altēnda oluĸturduĵu 

pop¿lasyonda ­ēr­ēr randēmanē i­in hesaplanan varyans (Vr) ve kovaryans (Wr) deĵerlerine 

iliĸkin Wr/Vr grafiĵi ķekil 4.6ôda verilmiĸtir. 

Grafik incelendiĵinde regresyon hattēnēn y eksenini pozitif yºnde kestiĵi (a=0,548) ve 

bu sonu­ta kēsmi dominantlēĵa iĸaret etmektedir. Wr/Vr grafiĵinde ebeveynler arasēnda en 

­ok resesif gen taĸēyan genotipin 5 olduĵu gºr¿nmektedir. 6x6 tam diallel melezleme 

­alēĸmasēnda yer alan genotiplardan 3, 4, 5 ve 6 noôlu genotiplarēn diĵer genotiplara kēyasla 

daha y¿ksek oranda homozigot olduĵu ve 1 numaralē ebeveyn ise bahsedilen ºzellik i­in daha 

fazla dominant gen taĸēdēĵē gºr¿lmektedir (ķekil 4.6). 
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ķekil 4.6. Tam Sulama F1 Generasyonu ¢ēr­ēr Randēmanēna Ait Wr/Vr Grafiĵi. 

 

Tam ve kēsētlē sulamada F2 generasyonunda ­ēr­ēr randēmanē ºzelliĵi i­in yapēlan 

genetik diallel analizi (H1/D)1/2 deĵerinin 1'den b¿y¿k olduĵunu gºstermiĸtir (¢izelge 4.19). 

F2 melezlerinin hem tam sulama hem de kēsētlē sulama koĸullarēnda dominantlēk derecesinin 

(H1/D)1/2 (sērasēyla 2.441 ve 1.646) 1ôden b¿y¿k olmasē ¿st¿n dominantlēĵēn bulunduĵuna 

iĸaret etmektedir (¢izelge 4.19). Her iki sulama koĸulunda, eklemeli varyans ile dominantlēk 

varyansē arasēndaki (D-H1) negatif deĵer almasē bu ºzelliĵin kalētēmēnda dominant etkilerin 

daha ºnemli olduĵuna iĸaret etmektedir (¢izelge 4.19).  

¥te yandan, iki farklē sulama suyu miktarēna gºre yetiĸtirilen ¿r¿n¿n ­ēr­ēr randēmanē 

ºzelliĵine ve bitki geliĸimini de etkilemektedir. ¢izelge 4.19ôda F2 melezlerinin ­ēr­ēr 

randēmanē ºzelliĵi yºn¿nden (E) ­evresel varyansēn tam sulama koĸullarēnda 0.404 ve kēsētlē 

sulama koĸullarēnda 0.672 ile d¿ĸ¿k deĵerler olduĵu tespit edilmiĸtir. Tam ve kēsētlē sulamada 

­ēr­ēr randēmanē ºzelliĵi i­in dominant ve resesif allellerin oranēnēn (H2/4H1) 0.25ôden farklē 

(0.224 ve 0.21) olduĵu ve dominant genlerin sayēsēnēn resesif gen sayēsēna oranēnēn (KD/KR) 

(1.401 ve 1.918) 1ôden b¿y¿k olmasē; dominant allelerin ­oĵunlukta olduĵunu ve dominant ve 

resesif allellerin daĵēlēĸ yºn¿ (F) deĵerinin pozitif olmasēnē doĵruladēĵē ¢izelge 4.19ô da 

gºr¿lmektedir. Dominant ve resesif allellerin oranēnēn (H2/4H1) 0.25ôden farklē ­ēkmasēndan 

dolayē bu allellerin eĸit frekansta olmadēklarē belirlenmiĸtir. H1>H2 allel frekansēnēn eĸit 

olmadēĵēnē gºstermesi bu olguyu desteklemektedir (¢izelge 4. 18). H1 deĵerinin H2 

deĵerinden y¿ksek olmasē pozitif ve negatif genler ebeveynlerde asimetriktik olduĵu bu 

olguyu H2/4H1 deĵerlerinin 0.25'ten k¿­¿k olmasē ile teyit edildiĵi gºr¿lmektedir. Etkili en az 
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gen ­ifti sayēsēnē belirleyen h2/H2=K deĵerinin 1ôden k¿­¿k olmasēndan dolayē etkili genlerin 

sayēsē belirlenememiĸtir (¢izelge 4. 19). 

¢izelge 4.19ôda ­ēr­ēr randēmanē ºzelliĵi i­in kēsētlē sulama koĸullarēnda Yr, Wr+Vr 

i­in r deĵeri pozitif bulunmuĸ olup ­ēr­ēr randēmanē y¿ksek deĵerlere sahip ebeveynlerin 

resesif alellere sahip olduĵunu, ancak dominant alellerin aynē karakterler i­in olumsuz etkiye 

sahip olduĵunu gºstermektedir. Aksine tam sulama koĸullarēnda Yr, Wr+Vr i­in r deĵeri 

negatif bulunmuĸ olup ­ēr­ēr randēmanē y¿ksek deĵerlere sahip ebeveynlerin dominant alellere 

sahip olduĵu tespit edilmiĸtir (¢izelge 4.19).  

¢izelge 4.19. ¢ēr­ēr Randēmanē Ķ­in Bulunmuĸ Genetik Parametreler  (F2).  

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

6x6 kēsētlē sulama altēnda tam diallel F2 melez generasyonlarēnēn oluĸturduĵu 

pop¿lasyonda ­ēr­ēr randēmanē i­in hesaplanan varyans (Vr) ve kovaryans (Wr) deĵerlerine 

iliĸkin Wr/Vr grafiĵi ķekil 4.7ôde verilmiĸtir. 

Grafik incelendiĵinde, kuramsal dominantlēk ile ger­ek ebeveyn arasēndaki korelasyon 

katsayēsē (Yr,Wr+Vr icin r) pozitif deĵer almēĸtēr. Bu da ­ēr­ēr randēmanē d¿ĸ¿k olan 

ebeveynlerin dominant gen taĸēdēĵēna iĸaret etmektedir. Grafik incelendiĵinde regresyon 

hattēnēn y eksenini negatif yºnde kestiĵi (a=-0.280) ve bu sonu­ta ¿st¿n dominantlēĵa iĸaret 

etmektedir. (H1/D)1/2 (2.441)  deĵeri 1ôden b¿y¿k ­ēkmēĸ olup bu sonucu desteklemektedir. 

Wr/Vr grafiĵinde 5 ve 6 numaralē ­eĸitlerin baĸlangē­ noktasēna en uzak ebeveyn olduĵu 

gºr¿nmektedir buradan bu ­eĸidin resesif gen taĸēdēĵē sonucuna ulaĸēlmaktadēr. Tam diallel 

Genetik Komponentler 

Ortalama Deĵerler 

  Kēsētlē Sulama  

 

 

Tam Sulama 

E 0.404Ñ1.491 0.672Ñ1.941 

D 2.248Ñ3.946 5.764Ñ5.134 

F 1.831Ñ9.640 5.972Ñ12.543 

H1 13.390Ñ10.017 15.621Ñ13.033 

H2 12.008Ñ 8.949 13.148Ñ11.643 

D-H1 -11.142Ñ8.785 -9.857Ñ11.430 

(H1/D)1/2 2.441 1.646 

H2/4H1 0.224 0.21 

KD/KR  1.401 1.918 

h2 0.742Ñ6.023 -0.373Ñ7.837 

h2/H2=K 0.062 -0.028 

Kalētēm Derecesi (GH) 0.69 0.628 

Kalētēm Derecesi (DH) 0.146 0.318 

r (Yr, Wr + Vr)  0.470 -0.045 
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melezleme ­alēĸmasēnda yer alan genotiplardan 1 noôlu genotiptēn diĵer genotiplara kēyasla 

daha y¿ksek oranda homozigot olduĵu belirlenirken, 1 ve 2 numaralē genotipin ise ­ēr­ēr 

randēmanē bakēmēndan daha y¿ksek oranda dominant genlere sahip olduĵu sonucuna 

varēlmaktadēr (ķekil 4.7). 

 

ķekil 4.7. Kēsētlē Sulama F2 Generasyonu ¢ēr­ēr Randēmanēna Ait Wr/Vr Grafiĵi. 

 

Tam sulama F2 generasyonu i­in; kuramsal dominantlēk ile ger­ek ebeveyn arasēndaki 

korelasyon katsayēsē (Yr,Wr+Vr icin r) negatif deĵer almēĸtēr. Bu da ­ēr­ēr randēmanē y¿ksek 

olan ebeveynlerin dominant, d¿ĸ¿k olanlarēn ise resesif gen taĸēdēĵēna iĸaret etmektedir. 

Grafik incelendiĵinde regresyon hattēnēn y eksenini negatif yºnde kestiĵi (a=-0.350) ve 

(H1/D)1/2 (1.646)  deĵeri 1ôden b¿y¿k ­ēkmēĸ olmasē bu ºzellik i­in ¿st¿n dominantlēĵēn var 

olduĵuna iĸaret etmektedir. Wr/Vr grafiĵinde ebeveynler arasēnda en ­ok resesif gen taĸēyan 

genotipin kēsētlē sulamada olduĵu gibi 5 nolu ebeveyn olduĵu gºzlemlenmiĸtir. 6x6 tam 

diallel melezleme ­alēĸmasēnda yer alan genotiplardan 3 ve 4 noôlu genotiplarēn diĵer 

genotiplara kēyasla daha y¿ksek oranda homozigot olduĵu ve 1 numaralē ebeveynlerin ise 

bahsedilen ºzellik i­in dominant gen taĸēdēĵē gºr¿lmektedir (ķekil 4.8). 
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ķekil 4.8. Tam Sulama F2 Generasyonu ¢ēr­ēr Randēmanēna Ait Wr/Vr Grafiĵi. 

 

Tam ve kēsētlē sulama altēnda altē pamuk genotipi ve bunlarēn tam diallel F1 ve F2 

generasyonunun ­ēr­ēr randēmanē a­ēsēndan gºsterdikleri genel ve ºzel uyum yetenekleri ile 

resiprokal etkiler i­in varyans analizi ¢izelge 4.20ôde verilmiĸtir. 

Ebeveynlerin ­ēr­ēr randēmanē ºzelliĵine ait kēsētlē sulama altēnda F1 generasyonunda  

genel kombinasyon yeteneĵi (GKY), ºzel kombinasyon yeteneĵi (¥KY) ve resiprokal etki 

(RE) varyanslarē %1 d¿zeyinde ºnemli bulunmuĸtur. GKY/¥KY oranēnēn 1ôden b¿y¿k 

olmasē bu ºzelliĵin kalētēmēnda eklemeli genlerin daha baskēn olduĵunu ortaya koymaktadēr. 

Bu sonu­ ile birlikte diallel melez analizinde D-H1ôin negatif bulunmasē ve (H1/D)1/2 

deĵerinin 1ôden b¿y¿k oluĸu ile grafik analizinde regresyon hattēnēn y eksenini negatif 

taraftan kesmesi ile belirlenen ¿st¿n dominantlēk durumu dominant gen etkilerinin daha 

ºnemli olduĵunu vurgulamakta olup bu sonu­lar birbiri ile ­eliĸmektedir (¢izelge 4.20). 

 Tam sulama koĸullarēnda ise F1 generasyonunda genel kombinasyon yeteneĵi (GKY), 

ºzel kombinasyon yeteneĵi (¥KY) ve resiprokal etki (RE) varyanslarē %1 d¿zeyinde ºnemli 

bulunmuĸtur. Resiprokal etkinin (RE) ºnemli ­ēkmasē ve c komponentinde ºnemli ­ēkmasē 

birbirini destekler niteliktedir. GKY/¥KY oranēnēn 1ôden b¿y¿k olmasē ­ēr­ēr randēmanē 

ºzelliĵinin kalētēmēnēn eklemeli genler etkisi altēnda olduĵunu gºstermektedir fakat; ºnemsiz 

bulunmuĸ olmasēna raĵmen diallel melez analizinde D-H1ôin negatif bulunmasē ve (H1/D)1/2 

deĵerinin 1ôden b¿y¿k oluĸu ile grafik analizinde regresyon hattēnēn y eksenini negatif 

taraftan kesmesi ile belirlenen ¿st¿n dominantlēk durumu dominant gen etkilerinin daha 
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ºnemli olduĵunu vurgulamaktadēr.  Griffing tipi melez analizi yºnteminde Jinks-Hayman tipi 

analizden farklē olarak ­evre varyansē ayrēca hesaplanamamaktadēr. Bundan dolayē ­evre 

varyansēnēn yaptēĵē katkēyla beraber bu analiz yºntemi Jinks-Hayman tipi analiz ile ­eliĸen 

sonu­larē gºsterebilmektedir. Bu durumda ­evre varyansēnēn ayrēca hesaplanabildiĵi analiz 

yºnteminden elde edilen veriler daha g¿ven verici olarak yorumlanabilir ve sonu­lar 

arasēndaki bu ­eliĸkinin epistatik gen etkilerinden de kaynaklanmēĸ olabileceĵi 

d¿ĸ¿n¿lmektedir (¢izelge 4.20). 

Kēsētlē sulama koĸullarēnda F2 generasyonunda genel kombinasyon yeteneĵi (GKY), 

ºzel kombinasyon yeteneĵi (¥KY) ve resiprokal etki (RE) varyanslarē %1 d¿zeyinde ºnemli 

bulunmuĸtur. GKY/¥KY oranēnēn 1ôden b¿y¿k olmasē bu ºzelliĵin kalētēmēnda eklemeli 

genlerin daha baskēn olduĵunu gºstermektedir.  Bu sonucun aksine b komponentinin ºnemli 

bulunmasē; diallel melez analizinde D-H1ôin negatif olmasē ve (H1/D)1/2 deĵerinin 1ôden 

b¿y¿k oluĸu ve bununla beraber grafik analizinde regresyon hattēnēn y eksenini negatif 

taraftan kesmesi ile belirlenen ¿st¿n dominantlēk durumu dominant gen etkilerinin daha 

ºnemli olduĵunu gºstermiĸtir. 

Tam sulama koĸullarēnda ise generasyonunda genel kombinasyon yeteneĵi (GKY) ve 

ºzel kombinasyon yeteneĵi (¥KY) %1 d¿zeyinde ºnemli bulunurken; resiprokal etki (RE) 

varyanslarē ºnemli bulunmamēĸtēr. GKY/¥KY oranēnēn 1ôden b¿y¿k olmasē bu ºzelliĵin 

kalētēmēnēn eklemeli genler etkisi altēnda olduĵunu gºstermektedir fakat; ºnemsiz bulunmuĸ 

olmasēna raĵmen diallel melez analizinde D-H1ôin negatif bulunmasē ve (H1/D)1/2 deĵerinin 

1ôden b¿y¿k oluĸu ile grafik analizinde regresyon hattēnēn y eksenini negatif taraftan kesmesi 

ile belirlenen ¿st¿n dominantlēk durumu dominant gen etkilerinin daha ºnemli olduĵunu 

vurgulamaktadēr.  Griffing tipi melez analizi yºnteminde Jinks-Hayman tipi analizden farklē 

olarak ­evre varyansē ayrēca hesaplanamamaktadēr. Bundan dolayē ­evre varyansēnēn yaptēĵē 

katkēyla beraber bu analiz yºntemi Jinks-Hayman tipi analiz ile ­eliĸen sonu­larē 

gºsterebilmektedir. Bu durumda ­evre varyansēnēn ayrēca hesaplanabildiĵi analiz 

yºnteminden elde edilen veriler daha g¿ven verici olarak yorumlanabilir ve sonu­lar 

arasēndaki bu ­eliĸkinin epistatik gen etkilerinden de kaynaklanmēĸ olabileceĵi 

d¿ĸ¿n¿lmektedir. 
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¢izelge 4.20. ¢ēr­ēr Randēmanēna Ķliĸkin Genel Uyum Yetenekleri ve Melezlere Ķliĸkin ¥zel Uyum 

Yetenekleri Varyans Analiz Sonu­larē. 

 

VK  

 

SD 

 

KO 

 KSF1 KSF2 TSF1 TSF2 

GUY 5 9.786**  10.879** 8.590**  9.852**  

¥KG 15 1.666**  2.542**  1.134**  2.749**  

Resip. Etli 15 0.851**  1.079**  1.04**  0.80 

Hata 105 0.283 0.404 0.2127 0.665 

 

¢ēr­ēr randēmanēna iliĸkin genel ve ºzel uyum yeteneklerinin kombinasyon g¿c¿ 

etkileri ¢izelge 4.21ôde verilmiĸtir. 

Kēsētlē sulama F1 generasyonunda en b¿y¿k genel kombinasyon yeteneĵi (GKY) 1 

numaralē ebeveynden (1.28) elde edilirken; en k¿­¿k GKY 3 numaralē ebeveynden ( -0.7) elde 

edilmiĸtir. 2, 3, 4 ve 5 numaralē ebeveynlerin GKY negatif olurken; 1 ve 6 numaralē 

ebeveynlerin GKY pozitif olarak tespit edilmiĸtir. GKY bakēmēndan t¿m ebeveynler ºnemli 

bulunmuĸtur. Melezlerin ºzel kombinasyon yeteneklerinin (¥KY) 1.07 (3x2) ile -1.31 (2x1) 

arasēnda deĵiĸtiĵi gºr¿lmektedir. ¥KY incelendiĵinde melezler 1x5, 1x6, 2x3, 6x2 pozitif 

yºnde; 1x3, 2x6, 3x5, 4x5, 5x6, 2x1 ve 5x4 negatif yºnde  ºnemli bulunmuĸtur (¢izelge 

4.21).  

Tam sulama 6x6 tam diallel melez ­alēĸmasēnēn F1 generasyonunda ise; 1 (1.15)  ve 6  

(1.01)  pozitif yºnde; 2 (-0.69), 3 (-0.314), 4 (-0.556) ve 5 (-0.597) numaralē ebeveynler 

negatif yºnde GKY %1 d¿zeyinde ºnemli bulunmuĸtur. Melezlerin ºzel kombinasyon 

yetenekleri, 1x4, 1x6, 2x3, 2x6; pozitif yºnde, 3x5, 4x5, 4x6, 2x1, 4x1, 5x1 ve 5x4 negatif 

yºnde ºnemli bulunmuĸtur.  
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¢izelge 4. 21.  Kēsētlē ve Tam Sulamada ­ēr­ēr randēmanē i­in elde edilen verilere uygulanan genel ve 

ºzel kombinasyon yetenekleri; resiprok etkiler analizinden tahmin edilen, ebeveynlere iliĸkin genel 

kombinasyon yetenekleri etkileri (gi) ve F1 kombinasyonlarēna iliĸkin ºzel kombinasyon yetenekleri 

etkileri (sij) ve resiprokal etkiler (rij). 

 

K
ē
s
ē
t
l
ē
 
S
u
l
a
m
a

 

                   ǀ 

ǁ   
Gloria 

(1) 

Nazilli84-S 

(2) 

NP Ege 

(3) 

Nazilli M -503 

(4) 

DAK 66:3 

(5) 

NIAB 999 

(6) 

Gloria           1.28**  0.395 -0.669* 0.196 0.913**  0.876**  

Nazilli84-S  -1.31**  -0.64**  0.753* -0.098 -0.458 -1.035** 

NP Ege    -0.306 1.07**  -0.7**  0.677* -1.413** 0.405 

Nazilli M -503  0.205 -0.546 -0.356 -0.281* -0.728* 0.425 

DAK 66:3  -0.64 0.396 -0.381 -1.09**  -0.668** -0.706* 

NIAB 999     0.191 0.835* -0.005 0.556 -0.135 1.01**  

T
a

m
 S

u
la

m
a 

Gloria           1.15**  -0.527 0.001 0.618* -0.126 0.93**  

Nazilli84-S  -0.88**  -0.69**  0.546* 0.431 0.026 0.565* 

NP Ege    0.476 -0.123 -0.314** -0.238 -1.042** 0.416 

Nazilli M -503  -0.86**  0.589 -0.548 -0.556** -0.761** -0.802** 

DAK 66:3  -0.751* 0.398 -0.413 -1.834** -0.597** 0.22 

NIAB 999     0.689 0.384 -0.087 -0.543 -0.456 1.01**  

Kēsētlē Sulama Tam Sulama 
Kºĸegenler GKY, 

kºĸegen ¿st¿ ¥KY, 

kºĸegen altē RE etkilerini 

gºstermektedir. 

 

 

 

SH 
KD 

SH 
KD 

%5 %1 %5 %1 

[g(i)]  =   0.140 

[S(ij)] =  0.320 

[r(ij)] =  0 .376 
 

0.274 

0.627 

0.737 
 

0.350 

0.800 

0.940 
 

[g(i)]  =   0.122 

[S(ij)] =  0.277 

[r(ij)] =  0 .326 
 

0.239 

0.543 

0.639 
 

0.305 

0.693 

0.815 
 

t  = 1.96 (%5 t cetvel deĵeri) 

t  = 2.50 (%1 t cetvel deĵeri) 

 

 

¢ēr­ēr randēmanēna iliĸkin F2 genaresyonuna ait genel ve ºzel uyum yeteneklerinin 

kombinasyon g¿c¿ etkileri ¢izelge 4.22ôde verilmiĸtir. 

Kēsētlē sulama F2 generasyonunda genel kombinasyon yeteneĵi (GKY),  1 (1.158),  4 

(0.136)  ve 6 (0.964) numaralē ebeveynde pozitif yºnde, 2 (-0.417), 3 (-0488) ve 5 (-1.353) 

numaralē ebeveynde ise negatif yºnde istatistiksel olarak ºnemli olduĵu tespit edilmiĸtir. 

Melezlerin ºzel kombinasyon yeteneklerinin (¥KY) 1.363(4x6) ile -1.309 (2x5) arasēnda 

deĵiĸtiĵi gºr¿lmektedir. ¥KY incelendiĵinde melezler 2x3 (1.201), 4x6 (1.363), 3x2 (1.103), 

4x2 (0.925) pozitif yºnde, 2x5 (-1.309), 2x6 (-0.989), 3x5 (-1.236) ve 5x4 (-1.639) melezleri 

negatif yºnde ºnemli bulunmuĸtur.  Bu ºzellik bakēmēndan kēsētlē sulama F2 generasyonunda 

4x2 dēĸēnda resiprok etki gºsteren melez olmamēĸtēr. 

Tam sulama altēnda ­alēĸmanēn F2 generasyonunda ise; 1 (1.449) ve 6 (0.46) numaralē 

ebeveynler pozitif yºnde; 2 (-0.489), 3 (-0.114), 4 (-0.065) ve 5 (-1.24) numaralē ebeveynler 

ise negatif yºnde GKY gºstermiĸlerdir. F2 generasyonunun ºzel kombinasyon yetenekleri, 

2x4 (0.987), 4x5 (-1.37) ve 4x6 (1.844), 5x6 (-1.319), 5x2 (-1.51) ve 5x4 (-1.32) melezlerinde 
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ºnemli bulunmuĸtur. Tam sulama koĸullarēnda resiprok etkiler incelendiĵinde, 5x2 ve 5x4 

melezleri negatif yºnde etki yaptēĵē tespit edilmiĸtir (¢izelge 4.22). 

¢izelge 4. 22.  Kēsētlē ve Tam Sulamada ­ēr­ēr randēmanē i­in elde edilen verilere uygulanan genel ve 

ºzel kombinasyon yetenekleri; resiprok etkiler analizinden tahmin edilen, ebeveynlere iliĸkin genel 

kombinasyon yetenekleri etkileri (gi) ve F2 kombinasyonlarēna iliĸkin ºzel kombinasyon yetenekleri 

etkileri (sij) ve resiprokal etkiler (rij). 

 

K
ē
s
ē
t
l
ē
 
S
u
l
a
m
a

 

                   ǀ 

ǁ   
Gloria 

(1) 

Nazilli84-S 

(2) 

NP Ege 

(3) 

Nazilli M -503 

(4) 

DAK 66:3 

(5) 

NIAB 999 

(6) 

Gloria           1.158**  0.3 0.538 0.65 -0.279 0.011 

Nazilli84-S  0.072 -0.417* 1.201**  0.046 -1.309** -0.989** 

NP Ege    -0.065 1.103* -0.488** -0.468 -1.236** -0.111 

Nazilli M -503  -0.281 0.925* 0.708 0.136 -0.537 1.363**  

DAK 66:3  -0.402 -0.602 0.285 -1.639** -1.353** -0.653 

NIAB 999     -0.837 -0.615 -0.008 0.771 -0.685 0.964**  

T
a

m
 S

u
la

m
a 

Gloria           1.449* 0.346 0.309 -0.466 0.028 -0.35 

Nazilli84-S  -0.505 -0.489* 0.175 0.987* -0.395 0.883 

NP Ege    0.051 0.146 -0.114 0.406 -0.706 -0.35 

Nazilli M -503  0.131 0.154 0.961 -0.065 -1.37**  1.844**  

DAK 66:3  0.121 -1.51**  -0.071 -1.32* -1.24**  -1.319** 

NIAB 999     -0.25 -0.17 -0.593 0.572 0.085 0.46**  

Kēsētlē Sulama Tam Sulama 
Kºĸegenler GKY, 

kºĸegen ¿st¿ ¥KY, 

kºĸegen altē RE etkilerini 

gºstermektedir. 

 

 

 

SH 
KD 

SH 
KD 

%5 %1 %5 %1 

[g(i)]  =   0.167 

[S(ij)] =  0.382 

[r(ij)] =  0 .449 
 

0.327 

0.749 

0.880 
 

0.418 

0.955 

1.123 
 

[g(i)]  =   0.216 

[S(ij)] =  0.492 

[r(ij)] =  0 .579 
 

0.423 

0.964 

1.135 
 

0.540 

1.230 

1.448 
 

t  = 1.96 (%5 t cetvel deĵeri) 

t  = 2.50 (%1 t cetvel deĵeri) 

 

 

Tam ve kēsētlē sulama koĸullarēnda 6x6 tam diallel 30 F1 kombinasyonunun, ­ēr­ēr 

randēmanēna iliĸkin heterosis ve heterobeltiosis deĵerleri ¢izelge 4.23ôde verilmiĸtir. 

Kēsētlē sulama altēnda F1 melez pop¿lasyonunda ­ēr­ēr randēmanēna ait hesaplanan 

heterosis deĵerleri %6.09 (1x2) ile %-8.11 (5x3) arasēnda deĵiĸmiĸtir. F1 generasyonu i­in 

hesaplanan heterosis deĵerlerinde 30 melez i­erisinde 14 tanesi  (1x2, 1x6, 2x5, 2x6, 3x5, 

5x6, 3x1, 3x2, 5x1, 5x2, 5x3, 5x4, 6x1, 6x5) istatistiki olarak ºnemli bulunurken, 16 

tanesinde heterosis deĵeri ºnemsiz bulunmuĸtur. ¢ēr­ēr randēmanē i­in heterobeltiosis 

deĵerleri %4.38 (3x2) ile %-10.68 (5x3) arasēnda daĵēlmaktadēr. Heterobeltiosis deĵerleri 

bakēmēndan ºnemli olan 14 adet melez (1x2, 1x6, 2x5, 2x6, 3x5, 5x6, 3x1, 3x2, 5x1, 5x2, 

5x3, 5x4, 6x1, 6x5 ) saptanmēĸ olup bu melezlerin etki yºn¿ pozitiftir (¢izelge 4.23).  

¢eĸitlerin ana olarak kullanēldēĵē melez serisinde, ­ēr­ēr randēmanē bakēmēndan 

hesaplanan en b¿y¿k heterosis %3.35 ve heterobeltiosis deĵeri %1.53 olarak 1 numaralē 
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ebeveynin kullanēldēĵē melez serisinden elde edilirken; en d¿ĸ¿k heterosis %-4.72  ve  en 

d¿ĸ¿k heterobeltiosis deĵeri ise %-6.42 ile 5 ­eĸidin kullanēldēĵē melez kombinasyonlardan 

elde edilmiĸtir. ¢eĸitlerin baba olarak kullanēldēĵē melez serisinde ise en y¿ksek heterosis 

deĵeri %0.68 ve en y¿ksek heterobeltiosis deĵeri %-0.91 ile 2 numaralē ebeveyn olmuĸtur. En 

d¿ĸ¿k heterosis deĵeri ortalamasē %-4.19 ve en d¿ĸ¿k heterobeltiosis ortalamasē %-5.90 

olarak 1 numaralē ebeveynin baba olarak kullanēldēĵē melezlerde hesaplanmēĸtēr. Ortalama 

heterosis ve heterobeltiosis deĵerleri ise sērasēyla %-1.41 ve %-3.33 olmuĸtur (¢izelge 4.23). 

Tam sulama koĸullarēndaki F1 melezleri i­in ­ēr­ēr randēmanēna ait hesaplanan 

heterosis deĵerleri % 4.08 (1x4) ile %-10.14 (5x4) arasēnda deĵiĸmiĸtir. F1 generasyonunda 

hesaplanan heterosis deĵerlerinde 30 melez i­erisinde 6 adet melez pozitif, 6 tanesi ise negatif 

yºnde istatistiki olarak ºnemli olduĵu tespit edilmiĸtir. ¢ēr­ēr randēmanē i­in heterobeltiosis 

deĵerleri %2.55 (1x6) ile %-11.14 (5x4) arasēnda deĵiĸiklik gºstermektedir. Heterobeltiosis 

deĵerleri incelendiĵinde 2x5, 3x5, 2x1, 3x1, 4x1, 4x3, 5x1, 5x2, 5x3, 5x4 ve 6x4 melezlerinin 

negatif yºnde ºnemli olduĵu tespit edilmiĸtir (¢izelge 4.23).  

¢eĸitlerin ana olarak kullanēldēĵē melez serisinde, ­ēr­ēr randēmanē bakēmēndan 

hesaplanan en b¿y¿k heterosis %2.26 ve heterobeltiosis deĵeri %-0.10 olarak 1 numaralē 

ebeveynin kullanēldēĵē melez serisinden elde edilirken; en d¿ĸ¿k heterosis %-3.01 ve en d¿ĸ¿k 

heterobeltiosis deĵeri ise %-4.23 ile 5 ­eĸidin kullanēldēĵē melez kombinasyonlardan elde 

edilmiĸtir. ¢eĸitlerin baba olarak kullanēldēĵē melez serisinde ise en y¿ksek heterosis deĵeri 

%3.01 ile 2 numaralē ebeveyn ve en y¿ksek heterobeltiosis deĵeri %0.63 ile 6 numaralē 

ebeveyn olmuĸtur. En d¿ĸ¿k heterosis deĵeri ortalamasē %-3.35 ve en d¿ĸ¿k heterobeltiosis 

ortalamasē %-5.58 olarak 1 numaralē ebeveynin baba olarak kullanēldēĵē melezlerde 

hesaplanmēĸtēr. Ortalama heterosis ve heterobeltiosis deĵerleri ise sērasēyla %-0.42 ve %-2.44 

olmuĸtur (¢izelge 4.23). 
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¢izelge 4.23. Kēsētlē ve tam sulama koĸullarē altēnda F1 Melezlerinde ¢ēr­ēr Randēmanē Bakēmēndan 

Heterosis (Ht) ve Heterobeltiosis (Hb) Deĵerleri. 

 Ebeveynler  1 2 3 4 5 6 Ort. 

K
ē
s
ē
t
l
ē
 
S
u
l
a
m
a

 

1 
Ht  6.09**  0.96 2.82 3.08 3.82*  3.35 

Hb  3.82* -1.60 0.36 2.80 2.27 1.53 

2 
Ht -0.74  -1.77 1.23 -5.89**  -5.40**  -2.37 

Hb -2.86  -1.35 0.96 -8.14**  -8.78**  -3.46 

3 
Ht -3.92* 3.94*  3.07 -6.12**  0.69 0.32 

Hb -6.36**  4.38*  2.91 -8.75**  -3.30 -0.95 

4 
Ht -0.98 -1.68 1.16  -1.57 0.22 -0.37 

Hb -3.35 -1.94 1.00  -4.17* -3.60*  -1.74 

5 
Ht -7.90**  -3.84* -8.11**  -7.21**   -4.46**  -4.72 

Hb -8.14**  -6.14**  -10.68**  -9.66**   -5.64**  -6.42 

6 
Ht -7.39**  -1.13 0.67 3.08 -5.14**   -0.50 

Hb -8.78**  -4.65* -3.32 -0.85 -6.31**   -3.03 

Ort. 
Ht -4.19 0.68 -1.42 0.60 -3.13 -1.03  

Hb -5.90 -0.91 -3.19 -1.26 -4.91 -3.81  

Ort. 
Ht -1.41       

Hb -3.33       

T
a

m
 S

u
la

m
a 

1 
Ht  3.58* -0.49 4.08**  0.60 3.51* 2.26 

Hb  -1.51 -2.68 1.73 -0.58 2.55 -0.10 

2 
Ht -1.19  2.85 -0.03 -1.89 3.72* 0.93 

Hb -6.04**   -0.07 -2.80 -5.65**  -0.49 -1.80 

3 
Ht -2.32 2.17  -0.60 -4.33**  2.67 -0.02 

Hb -4.47* -0.73  -0.67 -5.34**  1.33 -1.08 

4 
Ht -5.06**  3.22* -3.55*  -0.39 0.08 -0.13 

Hb -7.21**  0.36 -3.61*  -1.50 -1.29 -1.21 

5 
Ht -6.77**  0.28 -6.52**  -10.14**   1.31 -3.01 

Hb -7.86**  -3.56* -7.51**  -11.14**   1.05 -4.23 

6 
Ht -1.42 5.82**  2.21 -2.80 -1.08  0.83 

Hb -2.32 1.52 0.88 -4.13* -1.34  -0.62 

Ort. 
Ht -3.35 3.01 -1.10 -1.90 -1.42 2.26   

Hb -5.58 -0.78 -2.60 -3.40 -2.88 0.63   

 
Ort. 

Ht -0.42        

Hb -2.44        

**= %1 d¿zeyinde ºnemli, *= %5 d¿zeyinde ºnemli  

 

Tam ve kēsētlē sulama koĸullarēnda tam diallel 30 F2 kombinasyonunun, ­ēr­ēr 

randēmanēna iliĸkin heterosis ve heterobeltiosis deĵerleri ¢izelge 4.24ôde verilmiĸtir. 

Kēsētlē sulama koĸullarēnda F2 melez pop¿lasyonunda ­ēr­ēr randēmanēna ait 

hesaplanan heterosis deĵerleri %6.35 (6x4) ile %-11.07 (5x2) arasēnda deĵiĸmiĸtir. F2 

generasyonunda hesaplanan heterosis deĵerlerinde 30 melez i­erisinde 13 tanesi (1x4, 2x5, 
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3x5, 5x6, 3x2, 5x1, 5x2, 5x3, 5x4, 6x1, 6x2, 6x4, 6x5) istatistiki olarak ºnemli bulunurken, 

17 tanesinde heterosis deĵeri ºnemsiz bulunmuĸtur. ¢ēr­ēr randēmanē i­in heterobeltiosis 

deĵerleri %3.88 (3x2) ile %-12.63 (5x2) arasēnda daĵēlmaktadēr. Heterobeltiosis deĵerleri 

bakēmēndan ºnemli olan 14 adet melez (2x5, 3x5, 3x6, 5x6, 3x2, 4x1, 5x1, 5x2, 5x3, 5x4, 

6x1, 6x2, 6x3, 6x5) saptanmēĸ olup bu melezlerin etki yºn¿ negatiftir (¢izelge 4.24).  

¢eĸitlerin ana olarak kullanēldēĵē melez serisinde, ­ēr­ēr randēmanē bakēmēndan 

hesaplanan en b¿y¿k heterosis %1.92 ve heterobeltiosis deĵeri %0.23 olarak 1 numaralē 

ebeveynin kullanēldēĵē melez serisinden elde edilirken; en d¿ĸ¿k heterosis %-6.76 ve en d¿ĸ¿k 

heterobeltiosis deĵeri ise %-8.30 ile 5 numaralē ­eĸitte tespit edilmiĸtir. ¢eĸitlerin baba olarak 

kullanēldēĵē melez serisinde ise en y¿ksek heterosis deĵeri %-0.31 ve en y¿ksek 

heterobeltiosis deĵeri %-2.31 ile 4 numaralē ebeveyn olmuĸtur. En d¿ĸ¿k heterosis deĵeri 

ortalamasē %-6.06 ve en d¿ĸ¿k heterobeltiosis ortalamasē %-7.69 olarak 5 numaralē ebeveynin 

baba olarak kullanēldēĵē melezlerde hesaplanmēĸtēr. Ortalama heterosis ve heterobeltiosis 

deĵerleri ise sērasēyla %-2.14 ve %-4.07 olmuĸtur (¢izelge 4.24). 

Tam sulama koĸullarēndaki F2 melezleri i­in ­ēr­ēr randēmanēna ait hesaplanan 

heterosis deĵerleri % 9.48 (6x4) ile %-10.43  (5x4) arasēnda deĵiĸmiĸtir. F2 generasyonunda 

hesaplanan heterosis deĵerlerinde 30 melez i­erisinde 6 adet melez (2x4, 2x6, 4x6, 4x2, 4x3, 

6x4) pozitif, 9 melez (1x5, 3x5, 5x6, 3x1, 5x1, 5x2, 5x3, 5x4, 6x5) ise negatif yºnde istatistiki 

olarak ºnemli olduĵu tespit edilmiĸtir. ¢ēr­ēr randēmanē i­in heterobeltiosis deĵerleri %6.94 

(6x5) ile %-13.70 (5x4) arasēnda deĵiĸiklik gºstermektedir. Heterobeltiosis deĵerleri 

incelendiĵinde 6x5 pozitif yºnde, 1x4, 1x5, 3x5, 4x5, 5x6, 2x1, 3x1, 4x1, 5x1, 5x2, 5x3, 5x4, 

6x5 ise negatif yºnde ºnemli olduĵu tespit edilmiĸtir (¢izelge 4.24).  

¢eĸitlerin ana olarak kullanēldēĵē melez serisinde, ­ēr­ēr randēmanē bakēmēndan 

hesaplanan en b¿y¿k heterosis %3.44 ile 2 numaralē ebeveyn ve heterobeltiosis deĵeri %1.27 

olarak 4 numaralē ebeveynin kullanēldēĵē melez serisinden elde edilirken; en d¿ĸ¿k heterosis 

%-6.60 ve en d¿ĸ¿k heterobeltiosis deĵeri ise %-8.86 ile 5 ­eĸidin kullanēldēĵē melez 

kombinasyonlardan elde edilmiĸtir. ¢eĸitlerin baba olarak kullanēldēĵē melez serisinde ise en 

y¿ksek heterosis deĵeri %1.44 ve en y¿ksek heterobeltiosis deĵeri %-0.99 ile 6 numaralē 

ebeveyn olmuĸtur. En d¿ĸ¿k heterosis deĵeri ortalamasē %-2.61 ve en d¿ĸ¿k heterobeltiosis 

ortalamasē %-7.07 olarak1 numaralē ebeveynin baba olarak kullanēldēĵē melezlerde 

hesaplanmēĸtēr. Ortalama heterosis ve heterobeltiosis deĵerleri ise sērasēyla %-0.25 ve %-3.57 

olmuĸtur (¢izelge 4.24). 
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¢izelge 4. 24.  Kēsētlē ve tam sulama koĸullarē altēnda F2 Melezlerinde ¢ēr­ēr randēmanē Bakēmēndan 

Heterosis (Ht) ve Heterobeltiosis (Hb) Deĵerleri. 

 Ebeveynler  1 2 3 4 5 6 Ort. 

K
ē
s
ē
t
l
ē
 
S
u
l
a
m
a

 

1 
Ht  1.19 3.06 5.39**  -3.24 3.18 1.92 

Hb  -0.33 0.45 2.87 -3.49 1.64 0.23 

2 
Ht 1.56  -0.84 -1.93 -7.96**  -2.39 -2.62 

Hb 0.04  -1.90 -2.83 -9.58**  -5.27 -3.92 

3 
Ht -2.37 5.01**   -1.84 -9.29**  -0.85 -1.39 

Hb -4.85* 3.88  -1.99 -11.82**  -4.78*  -2.94 

4 
Ht -3.43 2.97 1.95  -0.98 2.39 1.27 

Hb -5.74* 2.03 1.79  -3.60 -1.52 -0.26 

5 
Ht -9.34**  -11.07**  -7.80**  -9.50**   -5.41**  -6.76 

Hb -9.58**  -12.63**  -10.38**  -11.90**   -6.58**  -8.30 

6 
Ht -3.83* -5.52**  -0.89 6.35**  -8.84**   -1.78 

Hb -5.27* -8.31**  -4.81* 2.29 -9.96**   -4.16 

Ort. 
Ht -3.48 -1.48 -0.90 -0.31 -6.06 -0.62  

Hb -5.08 -3.07 -2.97 -2.31 -7.69 -3.30  

Ort. 
Ht -2.14       

Hb -4.07       

T
a

m
 S

u
la

m
a 

1 
Ht  4.78 0.28 0.10 -5.18* 0.48 0.09 

Hb  -3.03 -3.57 -5.57* -7.23* -3.03 -4.49 

2 
Ht 2.07  2.64 7.23* 0.62 6.70* 3.44 

Hb -5.53*  -1.38 5.07 -4.93 2.17 0.19 

3 
Ht -5.31* 3.46  0.17 -6.86* 1.38 -0.37 

Hb -8.95**  -0.59  -1.81 -8.48**  1.01 -1.98 

4 
Ht -1.24 8.11**  5.44*  -3.30 6.36* 3.32 

Hb -6.83* 5.93 3.36  -6.83* 3.88 1.27 

5 
Ht -7.04**  -7.64**  -7.24**  -10.43**   -7.71**  -6.60 

Hb -9.06**  -12.74**  -8.85**  -13.70**   -8.99**  -8.86 

6 
Ht -1.54 5.76* -1.80 9.48**  -7.26**   1.24 

Hb -4.98 1.26 -2.15 6.94* -8.55**   -0.50 

Ort. 
Ht -2.61 2.89 -0.13 1.31 -4.40 1.44   

Hb -7.07 -1.83 -2.52 -1.81 -7.21 -0.99   

 
Ort. 

Ht -0.25        

Hb -3.57        

**= %1 d¿zeyinde ºnemli, *= %5 d¿zeyinde ºnemli  

 

4.3. Tek Koza K¿tl¿ Aĵērlēĵē (g) 

Altē pamuk genotipi; bunlarēn 30 tam diallel F1 melez kombinasyonu ve 30 tam diallel 

F2 melez kombinasyonunun tam (%100)  ve kēsētlē (%50)  sulama koĸullarē altēnda tek koza 

k¿tl¿ aĵērlēĵē bakēmēndan ºnvaryans analizleri ¢izelge 4.25ôde verilmiĸtir. Yapēlan ºn varyans 
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analizinde genotipler arasēnda istatistiki olarak %1 ºnem d¿zeyinde fark olduĵu tespit 

edilmiĸtir. 

¢izelge 4.25. Kēsētlē ve tam sulama koĸullarēnda altē pamuk ebeveynlerinin, F1 ve F2 melezlerinin tek 

koza k¿tl¿ aĵērlēĵē deĵerlerine ait ºn varyans analiz sonu­larē. 

 

VK  

 

SD 

 

KO 

 KSF1 KSF2 TSF1 TSF2 

Blok 3 0.40 0.42 0.01 0.03 

Genotip 35 0.43**  0.55**  0.68**  0.95**  

Hata 105 0.255 0.196 0.008 0.0632 

Genel 143     

**: %1 seviyesinde, *: %5 seviyesinde, KO: Kareler Ortalamasē, SD: Serbestlik Derecesi, VK: Varyansyon 

Kaynaĵē, KS: Kēsētlē Sulama, TS: Tam Sulama. 

 

Ebeveynler karĸēlaĸtērēldēĵēnda kēsētlē sulamada, en y¿ksek tek koza k¿tl¿ aĵērlēĵēna 

sahip 1 (5.1 g) numaralē ebeveyn olurken; tam sulama koĸullarēnda 6 (5.2)  numaralē ebeveyn 

olarak tespit edilmiĸtir. Ebeveynler arasēnda en d¿ĸ¿k tek koza k¿tl¿ aĵērlēĵēna sahip ebeveyn 

kēsētlē sulama koĸullarēnda 5 (4.3 g)  numaralē ebeveyn olurken, tam sulamada ise 2 (4.6 g)  ve 

3 (4.6 g) numaralē ebeveynler olmuĸtur (¢izelge 4.26 ve 4.27). 

Altē pamuk genotipi ve bunlarēn 30 tam diallel F1 melez kombinasyonunun tam ve 

kēsētlē sulama altēnda tek koza k¿tl¿ aĵērlēĵēna ait ortalama deĵerleri ¢izelge 4.26ôda 

verilmiĸtir. Kēsētlē sulama altēnda F1 melezler i­erisinde en y¿ksek koza aĵērlēĵē 1x5 (5.5 g) 

sahip olurken, en d¿ĸ¿k koza aĵērlēĵēna sahip melez 5x2 (4 g); tam sulamada ise en y¿ksek 

koza aĵērlēĵē 1x6  (6 g) melezi, en d¿ĸ¿k koza aĵērlēĵē ise 2x5 (4.5 g) melezinin sahip olduĵu 

gºzlemlenmiĸtir (¢izelge 4.26). 
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¢izelge 4.26. Tam ve Kēsētlē Sulama Altēnda altē pamuk genotipi ve bunlarēn resiproklu diallel 

melezlenmesinden elde edilen 30 F1 tek koza k¿tl¿ aĵērlēĵēna ait ortalama deĵerler ve ºnemlilik 

guplarē. 

 

K
ē
s
ē
t
l
ē
 
S
u
l
a
m
a

 

                    ǀ 

ǁ   
Gloria 

(1) 

Nazilli84-S 

(2) 

NP Ege 

(3) 

Nazilli M -503 

(4) 

DAK 66:3 

(5) 

NIAB 999 

(6) 

Gloria           5.1 AD 5.1 AC 5.0 AF 4.8 AG 5.5 A 5.1 AC 

Nazilli84-S  4.8 AG 4.4 DH 4.9AG 4.7 BG 4.7 BH 5.1 AD 

NP Ege    4.8 AG 4.8 AG 5.0 AF 5.4 AB 4.2 GH 5.2 AC 

Nazilli M -503  5.0 AE 4.9 AG 4.6 CH 4.6 CH 5.4 AB 5.2 AC 

DAK 66:3  4.9 AG 4.0 H 4.3 EH 5.0 AE 4.3 FH 5.03 AG 

NIAB 999     4.7 BH 4.7 BH 4.9 AG 4.8 AG 5.1 AD 4.7 BH 

T
a

m
 S

u
la

m
a 

Gloria           5.0 KM 5.7 BC 5.2 FG 5.5 DE 5.7 BC 6.0 A 

Nazilli84-S  5.0 CL 4.6 PQ 4.8 NP 5.8 B 4.5 R 4.7 OP 

NP Ege    6.1 A 5.0 KM 4.6 PQ 5.1 GJ 4.7 OP 5.6 CD 

Nazilli M -503  5.7 BC 5.2 FH 5.0 KM 5 KM 5.0 KM 5.7 BC 

DAK 66:3  5.2 FH 5.1 IK 4.6 QR 4.8 NO 4.7 PQ 5.3 F 

NIAB 999     5.2 FG 5.2 FG  5.4E 5.1 EK 5.2 FG 5.2 FI 

KS Ort:  4.83          LSD0.05 KS: 0.70                         TS Ort: 5.16                   LSD0.05 TS:0.122 

 

Denemeye ait 30 tam diallel F2 melez kombinasyonlarēnēn tam ve kēsētlē sulama altēnda 

tek koza k¿tl¿ aĵērlēĵēna ait ortalama deĵerleri ise ¢izelge 4.27ôde gºsterilmiĸtir. Kēsētlē 

sulama altēnda F2 melezlerin tek koza k¿tl¿ aĵērlēk ortalamasē 5.5 g (1x2) ile 4 g (5x3) 

arasēnda deĵiĸiklik gºstermiĸ olup; bu deĵerlerin tam sulamada ise 6.2 g (1x3) ve 4.2 g (2x5) 

arasēnda olduĵu gºzlemlenmiĸtir (¢izelge 4.27). 

¢izelge 4.27. Tam ve Kēsētlē Sulama Altēnda altē pamuk genotipi ve bunlarēn resiproklu diallel 

melezlenmesinden elde edilen 30 F2 tek koza k¿tl¿ aĵērlēĵēna ait ortalama deĵerler ve ºnemlilik 

gruplarē. 

 

K
ē
s
ē
t
l
ē
 
S
u
l
a
m
a

 

                   ǀ 

ǁ   
Gloria 

(1) 

Nazilli84-S 

(2) 

NP Ege 

(3) 

Nazilli M -503 

(4) 

DAK 66:3 

(5) 

NIAB 999 

(6) 

Gloria           5.1 AF 5.5 A 5.0 AG 5.2 AE 4.9 AI  5.3 AC 

Nazilli84-S  5.2 AD 4.4 HJ 4.8 BI 4.3 IJ 4.4 GJ 4.5 FJ 

NP Ege    5.2 AD 4.7 CI 5.0 AH 4.8 BI 4.5 FJ 4.6 EJ 

Nazilli M -503  5.5 A 4.5 FJ 4.9 AH 4.6 EJ 5.1 AF 5.0 AG 

DAK 66:3  5.1 AF 4.7 DI 4.0 J 4.3 IJ 4.3 IJ 4.7 DI 

NIAB 999     4.6 EJ 4.5 FJ 4.5 FJ 5.4 AB 4.6 FJ 4.7 DI 

T
a

m
 S

u
la

m
a 

Gloria           5.0 KR 5.6 CG 6.2 A 5.0 JR 5.3 GM 5.7 CF 

Nazilli84-S  5.8 AD 4.6 TU 4.7 RU 4.5 UV 4.2 WU 4.8 OU 

NP Ege    5.5 DI 4.9 NI 4.6 TU 5.3 FK 5.2 HN 5.0 LS 

Nazilli M -503  6.1 AB 4.9 MT 5.7 BE 5.0 LS 5.1 JP 5.5 DH 

DAK 66:3  5.3 FL 4.7 QU 4.6 SU 5.1 IO 4.7 RU 4.8 OU 

NIAB 999     5.4 EJ 4.9 NU 4.6 TU 5.9 AC 5.1 JQ 5.2 HN 

KS Ort: 4.76          LSD0.05 KS:  0.621                       TS Ort: 5.08                   LSD0.05 TS:0.352 
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Tam ve kēsētlē sulama altēnda altē pamuk genotipi ve bunlarēn tam diallel F1 

generasyonunda tek koza k¿tl¿ aĵērlēĵēna ait tam diallel tablonun varyans analizi sonu­larē 

­izelge 4.28ô de verilmiĸtir. 

Yapēlan varyans analiz sonucuna gºre; kēsētlē sulama i­in, eklemeli gen etkisi (a) ve 

dominant genlerin ana­lara daĵēlēmēnē belirleyen (b3) ºnemli bulunurken diĵer parametreler 

ºnemli bulunmamēĸtēr. 

Tam sulama uygulamasē i­in ise; eklemeli gen etkisi varyansē (a), ortalama 

dominantlēk varyansē (b1), bir ana­ta dominant allellerin toplanmasēnē belirleyen varyans (b2), 

dominant genlerin ana­lara daĵēlēmēnē belirleyen (b3), dominantlēk etkisi (b), anasal etki 

deĵerleri (c) ve resiprokal etki (d) %1 d¿zeyinde ºnemli bulunmuĸtur (¢izelge 4.28). 

¢izelge 4.28. Tam Ve Kēsētlē Sulama Koĸullarē Altēnda F1 Generasyonunda tek koza k¿tl¿ aĵērlēĵē 

deĵerlerine ait Tam Diallel Varyans Analiz Sonu­larē. 

 

VK  

 

SD 

 

 KSF1 TSF1 

KO F KO F 

a 5 0.6502  2.6047* 1.7926 235.5482** 

b1 1 1.0200 4.0860 3.3825 444.4569** 

b2 5 0.2204 0.8829 0.3069 40.3283** 

b3 9 0.5308     2.1265** 0.3658 48.0650** 

b 15 0.4600 1.8426 0.5473 71.9122** 

c 5 0.4757 1.9058 0.4444 58.3988** 

d 10 0.2361 0.9459 0.4707 61.8511** 

 

 Tam ve kēsētlē sulama altēnda altē pamuk genotipi ve bunlarēn tam diallel F1 generasyonunda 

tek koza k¿tl¿ aĵērlēĵēnaait tam diallel tablonun varyans analizi sonu­larē ¢izelge 4.29ô da 

verilmiĸtir. 

Yapēlan varyans analiz sonucuna gºre; F2 generasyonunda kēsētlē sulama i­in, eklemeli 

gen etkisi varyansē (a), dominantlēk etkisi (b) ve dominant genlerin ana­lara daĵēlēmēnē 

belirleyen (b3) ºnemli bulunurken; dominantlēk varyansē (b1), bir ana­ta dominant allellerin 

toplanmasēnē belirleyen varyans (b2), resiprokal etki (d) ve anasal etki deĵerleri (c) istatistiki 

olarak ºnemli bulunmamēĸtēr.  

Tam sulama uygulamasē F2 generasyonu i­in ise; eklemeli gen etkisi varyansē (a), 

ortalama dominantlēk varyansē (b1), bir ana­ta dominant allellerin toplanmasēnē belirleyen 

varyans (b2), dominant genlerin ana­lara daĵēlēmēnē belirleyen (b3), dominantlēk etkisi (b), 

anasal etki deĵerleri (c) ve resiprokal etki (d) ºnemli olarak saptanmēĸtēr. 
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¢izelge 4.29.Tam Ve Kēsētlē Sulama Koĸullarē Altēnda F2 Generasyonunda tek koza k¿tl¿ aĵērlēĵē 

deĵerlerine ait Tam Diallel Varyans Analiz Sonu­larē. 

 

VK  

 

SD 

 

KSF2 TSF2 

KO F KO F 

a 5 1.9146 9.7428** 2.9365 46.4153** 

b1 1 0.6125 3.1168 4.8183 76.1611** 

b2 5 0.2992 1.5224 0.4577 7.2352** 

b3 9 0.4489 2.2843* 0.6158 9.7344** 

b 15 0.4099 2.0858* 0.8433 13.3298** 

c 5 0.1797 0.9147 0.2017 3.1876** 

d 10 0.2535 1.2900 0.5040 7.9671** 

 

 

Tam ve kēsētlē sulama altēnda altē pamuk genotipi ve bunlarēn tam diallel F1 

generasyonunda tek koza k¿tl¿ aĵērlēĵē i­in bulunmuĸ genetik parametreler ¢izelge 4.30ô da 

verilmiĸtir. 

Tam ve kēsētlē sulamada F1generasyonunda tek koza k¿tl¿ aĵērlēĵē bakēmēndan yapēlan 

analiz sonucunda hesaplanan genetik parametreler hem tam sulama hem de kēsētlē sulamada 

ºnemli bulunan bir deĵer tespit edilmemiĸtir.  

Kēsētlē sulamada dominant ve resesif allellerin oranēnēn (H2/4H1) 0.25ôden farklē 

(0.208) ­ēkmasēndan dolayē bu allellerin eĸit frekansta olmadēklarē, ebeveynlerdeki dominant 

genlerin sayēsēnēn resesif gen sayēsēna oranēnēn (KD/KR) (1.709) 1ôden b¿y¿k olmasē da 

dominant allelerin ­oĵunlukta olduĵunu ve dominant ve resesif allellerin daĵēlēĸ yºn¿ (F) 

deĵerinin pozitif olmasēnē doĵrulamēĸtēr. Dominantlēk derecesinin (H1/D)1/2  (2.168) 1ôden 

b¿y¿k olmasē ¿st¿n dominantlēĵēn bulunduĵuna iĸaret ederken; eklemeli varyans ile 

dominantlēk varyansē arasēndaki farkēn (D-H1) negatif deĵer almasē bu ºzelliĵin kalētēmēnda 

dominant etkilerin daha ºnemli olduĵuna iĸaret etmektedir. Etkili en az gen ­ifti sayēsēnē 

belirleyen h2/H2=K ise 1ôin altēnda kaldēĵē i­in bu parametre bilgi vermek a­ēsēndan yetersiz 

kalmēĸtēr (¢izelge 4.30). 

Tam sulama F1 melezleri i­in yapēlan analiz sonucunda,  tek koza k¿tl¿ aĵērlēĵē 

a­ēsēndan oluĸan t¿m genetik parametreler ºnemsiz bulunmuĸtur. Yapēlan analiz sonucunda; 

dominant ve resesif allellerin oranēnēn (H2/4H1) 0.25ôden farklē (0.279) ­ēkmasēndan dolayē 

bu allellerin eĸit frekansta olmadēklarē, eklemeli varyans ile dominantlēk varyansē arasēndaki 

farkēn (D-H1) negatif deĵer almasē bu ºzelliĵin kalētēmēnda dominant etkilerin daha ºnemli 

olduĵunu ve dominantlēk derecesinin (H1/D)1/2  (3.111) 1ôden b¿y¿k olmasē ¿st¿n 
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dominantlēĵēn bulunduĵunu ortaya koymuĸ;  tam diallel varyans analiz sonu­larēndaki bir 

ana­ta dominant allellerin toplanmasēnē belirleyen varyans (b2) %1 ºnemlilik seviyesinde 

olmasēyla uyum i­inde sonu­ vermiĸtir. Ebeveynlerdeki dominant genlerin sayēsēnēn resesif 

gen sayēsēna oranēnē gºsteren deĵer  (KD/KR) 0.668 bulunmuĸ olup; pop¿lasyonda resesif 

allellerin ­oĵunluktaolduĵunu gºsterirken; dominant ve resesif allellerin daĵēlēĸ yºn¿ (F) 

negatif olarak saptanmēĸtēr bu sonu­larēn birbirini desteklemektedir. Etkili en az gen ­ifti 

sayēsēnē belirleyen h2/H2=K ise 1ôin altēnda kaldēĵē i­in bu parametre bilgi vermek a­ēsēndan 

yetersiz kalmēĸtēr (¢izelge 4.30). 

Dar anlamda kalētēm derecesi kēsētlē sulamada 0.173 ve tam sulamada ise 0.083 olarak 

tahmin edilmiĸtir. Dar anlamda kalētēm derecesinin k¿­¿k oluĸu dominant genetik varyansēn 

fenotipik varyans i­indeki payēnēn etkin oluĸunu ortaya koymaktadēr. Geniĸ anlamda kalētēm 

derecesi ise kēsētlē sulamada 0.522 iken tam sulamada 0.935 olarak tahmin edilmiĸtir (¢izelge 

4.30). 

¢izelge 4.30.Tek Koza K¿tl¿ Aĵērlēĵē Ķ­in Bulunmuĸ Genetik Parametreler  (F1).  

 

 

 

 

 

 
 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

                  * P<0.05 , ** P < 0.01 

 

Altē genotipe ait kēsētlē sulama altēnda tam diallel F1 melez generasyonlarēnēn 

oluĸturduĵu pop¿lasyonda tek koza k¿tl¿ aĵērlēĵē i­in hesaplanan varyans (Vr) ve kovaryans 

(Wr) deĵerlerine iliĸkin Wr/Vr grafiĵi ķekil 4.9ôda verilmiĸtir. 

Genetik Komponentler 

Ortalama Deĵerler 

  Kēsētlē Sulama  

 

 

Tam Sulama 

E 0.063Ñ 0.097 0.002Ñ 0.083 

D 0.208Ñ0.256 0.051Ñ 0.220 

F 0.236Ñ 0.626 -0.063Ñ 0.539 

H1 0.980Ñ 0.650 0.495Ñ 0.560 

H2 0.814Ñ 0.581 0.553Ñ 0.500 

D-H1 -0.771Ñ 0.570 -0.444Ñ 0.491 

(H1/D)1/2 2.168 3.111 

H2/4H1 0.208 0.279 

KD/KR  1.709 0.668 

h2 0.107Ñ 0.391 0.469Ñ  0.336 

h2/H2=K 0.131 0.848 

Kalētēm Derecesi (GH) 0.522 0.935 

Kalētēm Derecesi (DH) 0.173 0.083 

r (Yr, Wr + Vr)  -0.135 -0.749 
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Grafik incelendiĵinde, kuramsal dominantlēk ile ger­ek ebeveyn arasēndaki korelasyon 

katsayēsē (Yr,Wr+Vr icin r) negatif deĵer almēĸtēr. Grafik incelendiĵinde regresyon hattēnēn y 

eksenini pozitif yºnde kestiĵi (a=0.035) bu ºzellik i­in kēsmi dominantlēĵēn var olduĵuna 

iĸaret etmektedir. H2/4H1  (0.208) tespit edilmiĸ olup dominant ve resesif allellerin frekansēnēn 

eĸit olmadēĵēnē iĸaret etmektedir. Grafik incelendiĵinde 6x6 tam diallel melezleme 

­alēĸmasēnda yer alan genotiplardan 1 ve 3 noôlu genotiplarēn diĵer genotiplara kēyasla daha 

y¿ksek oranda homozigot olduĵu, ebevenynlerin tamamēnēn y¿ksek oranda resesif gen 

taĸēdēĵē; 3 ve 5 numaralē ebeveynlerin ise bahsedilen ºzellik i­in daha y¿ksek oranda resesif 

gen taĸēdēĵē gºr¿lmektedir. 

 

ķekil 4.9. Kēsētlē Sulama F1 Generasyonu Tek Koza K¿tl¿ Aĵērlēĵēna  Ait Wr/Vr Grafiĵi. 

 

Grafik incelendiĵinde, tam sulama koĸullarē i­in kuramsal dominantlēk ile ger­ek 

ebeveyn arasēndaki korelasyon katsayēsē (Yr,Wr+Vr icin r) negatif deĵer almēĸtēr. Bu da tek 

koza k¿tl¿ aĵērlēĵē y¿ksek olan ebeveynlerin dominant gen taĸēdēĵēna iĸaret etmektedir. Grafik 

incelendiĵinde regresyon hattēnēn y eksenini negatif yºnde kestiĵi (a=-0.005) ve bu sonu­ta 

¿st¿n dominantlēĵa iĸaret etmektedir. (H1/D)1/2 (2.56)  deĵeri 1ôden b¿y¿k ­ēkmēĸ olup bu 

sonucu desteklemektedir. Wr/Vr grafiĵinde 3 numaralē ­eĸidin baĸlangē­ noktasēna en uzak 

ebeveyn olduĵu gºr¿nmektedir, buradan bu ­eĸidin  resesif gen taĸēdēĵē sonucuna 

ulaĸēlmaktadēr. Tam diallel melezleme ­alēĸmasēnda yer alan genotiplardan 6 numaralē 

genotipin ise tek koza k¿tl¿ aĵērlēĵē bakēmēndan daha y¿ksek oranda dominant genlere sahip 

olduĵu sonucuna varēlmaktadēr (ķekil 4.10). 
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ķekil 4.10. Tam Sulama F1 Generasyonu Tek Koza K¿tl¿ Aĵērlēĵēna Ait Wr/Vr Grafiĵi. 

 

Tam ve kēsētlē sulama altēnda altē pamuk genotipi ve bunlarēn tam diallel F2 

generasyonunda tek koza k¿tl¿ aĵērlēĵē i­in bulunmuĸ genetik parametreler ¢izelge 4.30ô da 

verilmiĸtir. 

Tam ve kēsētlē sulamada F2 generasyonunda tek koza k¿tl¿ aĵērlēĵē bakēmēndan hem 

tam sulama hem de kēsētlē sulama i­in hesaplanan genetik parametreler sonucunda ºnemli 

bulunan bir deĵer tespit edilmemiĸtir, diallel melez analizi i­in ºnceden kabullenilen 

varsayēmlarēn ge­erli olduĵu ótô deĵerinin ºnemsiz ­ēkmēĸ olmasēndan ºt¿r¿ ge­erlidir 

(¢izelge 4.30) . 

Kēsētlē sulamada dominant ve resesif allellerin oranēnēn (H2/4H1) 0.25ôden farklē  

(0.223) ­ēkmasēndan dolayē bu allellerin eĸit frekansta olmadēklarē, ebeveynlerdeki dominant 

genlerin sayēsēnēn resesif gen sayēsēna oranēnēn (KD/KR) (1.418) 1ôden b¿y¿k olmasē ise 

dominant allelerin ­oĵunlukta olduĵunu ve dominant ve resesif allellerin daĵēlēĸ yºn¿ (F) 

deĵerinin pozitif olduĵu saptanmēĸtēr. Dominantlēk derecesinin (H1/D)1/2  (2.133) 1ôden b¿y¿k 

olmasē ¿st¿n dominantlēĵēn olduĵunu gºsterirken; eklemeli varyans ile dominantlēk varyansē 

arasēndaki farkēn (D-H1) negatif deĵer almasē bu ºzelliĵin kalētēmēnda dominant etkilerin 

daha ºnemli olduĵuna iĸaret etmektedir.  Etkili en az gen ­ifti sayēsēnē belirleyen h2/H2=K ise 

1ôin altēnda kaldēĵē i­in bu parametre bilgi vermek a­ēsēndan yetersiz kalmēĸtēr (¢izelge 4.31). 

Tam sulama F2 melezleri i­in tek koza k¿tl¿ aĵērlēĵē a­ēsēndan oluĸan t¿m genetik 

parametreler i­in yapēlan analiz sonucunda; dominant ve resesif allellerin oranēnēn (H2/4H1) 
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0.25ôden farklē (0.251) ­ēkmasēndan dolayē bu allellerin eĸit frekansta olmadēklarē, eklemeli 

varyans ile dominantlēk varyansē arasēndaki farkēn (D-H1) negatif deĵer almasē bu ºzelliĵin 

kalētēmēnda dominant etkilerin daha ºnemli olduĵunu ve dominantlēk derecesinin (H1/D)1/2  

(4.757) 1ôden b¿y¿k olmasē ¿st¿n dominantlēĵēn bulunduĵunu ortaya koymuĸtur. 

Ebeveynlerdeki dominant genlerin sayēsēnēn resesif gen sayēsēna oranēnē gºsteren deĵer  

(KD/KR) (0.981) 1ôden k¿­¿k olmasē ise resesif allelerin ­oĵunlukta olduĵunu; dominant ve 

resesif allellerin daĵēlēĸ yºn¿ (F) negatif olarak saptanmēĸtēr. Etkili en az gen ­ifti sayēsēnē 

belirleyen h2/H2=K ise 1ôin altēnda kaldēĵē i­in bu parametre bilgi vermek a­ēsēndan yetersiz 

kalmēĸtēr (¢izelge 4.31). 

 

¢izelge 4.31.Tek Koza K¿tl¿ Aĵērlēĵē Ķ­in Bulunmuĸ Genetik Parametreler  (F2).  

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

Grafik incelendiĵinde, kuramsal dominantlēk ile ger­ek ebeveyn arasēndaki korelasyon 

katsayēsē (Yr,Wr+Vr icin r) negatif deĵer almēĸtēr. Bu da tek koza k¿tl¿ aĵērlēĵē y¿ksek olan 

ebeveynlerin dominant gen taĸēdēĵēna iĸaret etmektedir.  Regresyon hattēnēn y eksenini negatif 

yºnde kestiĵi (a=-0.025) ve bu sonu­ta ¿st¿n dominantlēĵa iĸaret etmektedir. (H1/D)1/2 (2.133)  

deĵeri 1ôden b¿y¿k ­ēkmēĸ olup bu sonucu desteklemektedir. Wr/Vr grafiĵinde ebeveynler 

arasēnda en ­ok resesif gen taĸēyan genotipin 2 olduĵu gºr¿nmektedir. 6x6 tam diallel 

melezleme ­alēĸmasēnda yer alan genotiplardan 4, 5 ve 6 noôlu genotiplarēn diĵer genotiplara 

Genetik Komponentler 

Ortalama Deĵerler 

  Kēsētlē Sulama  

 

 

Tam Sulama 

E 0.051Ñ 0.082 0.015Ñ2.008 

D 0.183Ñ0.217 0.169Ñ 5.312 

F 0.135Ñ 0.530 -0.015Ñ12.978 

H1 0.832Ñ0.551 3.815Ñ13.486 

H2 0.742Ñ0.492 3.835Ñ 2.047 

D-H1 -0.649Ñ 0.483 -3.647Ñ11.827 

(H1/D)1/2 2.133 4.757 

H2/4H1 0.223 0.251 

KD/KR  1.418 0.981 

h2 0.057Ñ 0.331 1.242Ñ8.109 

h2/H2=K 0.077 0.324 

Kalētēm Derecesi (GH) 0.577 0.844 

Kalētēm Derecesi (DH) 0.169 0.042 

r (Yr, Wr +  Vr)  -0.785 -0.747 
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kēyasla daha y¿ksek oranda homozigot olduĵu ve 3 ve 1 numaralē ebeveynlerin ise bahsedilen 

ºzellik i­in dominant gen taĸēdēĵē gºr¿lmektedir (ķekil 4.11). 

 

ķekil 4.11. Kēsētlē Sulama F2 Generasyonu Tek Koza K¿tl¿ Aĵērlēĵēna Ait Wr/Vr Grafiĵi. 

 

6x6  tam diallel F2 melez generasyonlarēnēn tam sulama altēnda oluĸturduĵu 

pop¿lasyonda tek koza k¿tl¿ aĵērlēĵē i­in hesaplanan varyans (Vr) ve kovaryans (Wr) 

deĵerlerine iliĸkin Wr/Vr grafiĵi ķekil 4.12ôde verilmiĸtir. 

Grafik incelendiĵinde, kuramsal dominantlēk ile ger­ek ebeveyn arasēndaki korelasyon 

katsayēsē (Yr,Wr+Vr icin r) negatif deĵer almēĸtēr. Bu da koza aĵērlēĵē y¿ksek olan 

ebeveynlerin dominant, d¿ĸ¿k olanlarēn ise resesif gen taĸēdēĵēna iĸaret etmektedir. Grafik 

incelendiĵinde regresyon hattēnēn y eksenini negatif yºnde kestiĵi (a=-0.004) ve bu sonu­ta 

¿st¿n dominantlēĵa iĸaret etmektedir. (H1/D)1/2 (4.757)  deĵeri 1ôden b¿y¿k ­ēkmēĸ olup bu 

sonucu desteklemektedir. Wr/Vr grafiĵinde ebeveynler arasēnda en ­ok resesif gen taĸēyan 

genotipin 2 olduĵu gºr¿nmektedir. 6x6  tam diallel melezleme ­alēĸmasēnda yer alan 

genotiplardan 3 ve 4 noôlu genotiplarēn diĵer genotiplara kēyasla daha y¿ksek oranda 

homozigot olduĵu ve 5 numaralē ebeveynin ise bahsedilen ºzellik i­in dominant gen taĸēdēĵē 

gºr¿lmektedir (ķekil 4.12). 
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ķekil 4.12. Tam Sulama F2 Generasyonu Tek Koza K¿tl¿ Aĵērlēĵēna Ait Wr/Vr Grafiĵi. 

 

Tam ve kēsētlē sulama altēnda altē pamuk genotipi ve bunlarēn tam diallel F1 ve F2 

generasyonunun tek koza k¿tl¿ aĵērlēĵē a­ēsēndan gºsterdikleri genel ve ºzel uyum yetenekleri 

ile resiprokal etkiler i­in varyans analizi ¢izelge 4.32ôde verilmiĸtir. 

Ebeveynlerin tek koza k¿tl¿ aĵērlēĵē ºzelliĵine ait kēsētlē sulama altēnda F1 

generasyonunda genel kombinasyon yeteneĵi (GKY) ve ºzel kombinasyon yeteneĵi (¥KY) 

%1 d¿zeyinde ºnemli bulunurken; resiprokal etki (RE) varyanslarē ºnemli bulunmamēĸtēr.  

GKY/¥KY oranēnēn 1ôden b¿y¿k olmasē bu ºzelliĵin kalētēmēnda eklemeli genlerin daha 

baskēn olduĵunu ortaya koymaktadēr fakat; ºnemsiz bulunmuĸ olmasēna raĵmen diallel melez 

analizinde D-H1ôin negatif bulunmasē ve (H1/D)1/2 deĵerinin 1ôden b¿y¿k oluĸu ile grafik 

analizinde regresyon hattēnēn y eksenini negatif taraftan kesmesi ile belirlenen ¿st¿n 

dominantlēk durumu dominant gen etkilerinin daha ºnemli olduĵunu vurgulamaktadēr.  

Griffing tipi melez analizi yºnteminde Jinks-Hayman tipi analizden farklē olarak ­evre 

varyansē ayrēca hesaplanamamaktadēr. Bundan dolayē ­evre varyansēnēn yaptēĵē katkēyla 

beraber bu analiz yºntemi Jinks-Hayman tipi analiz ile ­eliĸen sonu­larē gºsterebilmektedir. 

Bu durumda ­evre varyansēnēn ayrēca hesaplanabildiĵi analiz yºnteminden elde edilen veriler 

daha g¿ven verici olarak yorumlanabilir ve sonu­lar arasēndaki bu ­eliĸkinin epistatik gen 

etkilerinden de kaynaklanmēĸ olabileceĵi d¿ĸ¿n¿lmektedir (¢izelge 4.32). 

Tam sulama koĸullarēnda ise genel kombinasyon yeteneĵi (GKY), ºzel kombinasyon 

yeteneĵi (¥KY) ve resiprokal etki (RE) varyanslarē %1 d¿zeyinde ºnemli bulunmuĸtur. 
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Resiprokal etkinin (RE) ºnemli ­ēkmasē ve c komponentinde ºnemli ­ēkmasē birbirini 

destekler niteliktedir. GKY/¥KY oranēnēn 1ôden b¿y¿k olmasē (3.27) tek koza k¿tl¿ aĵērlēĵē 

ºzelliĵinin kalētēmēnēn eklemeli genler etkisi altēnda olduĵunu gºstermektedir fakat; ºnemsiz 

bulunmuĸ olmasēna raĵmen diallel melez analizinde D-H1ôin negatif bulunmasē ve (H1/D)1/2 

deĵerinin 1ôden b¿y¿k oluĸu ile grafik analizinde regresyon hattēnēn y eksenini negatif 

taraftan kesmesi ile belirlenen ¿st¿n dominantlēk durumu dominant gen etkilerinin daha 

ºnemli olduĵunu vurgulamaktadēr.  Jinks-Hayman tipi analizde ¿st¿n dominantlēk ve Griffing 

tipi diallel analizde ise eklemeli genler tarafēndan yºnetildiĵi sonucuna varēlmaktadēr. 

Bununla birlikte; tek koza k¿tl¿ aĵērlēĵē ºzelliĵinde; eklemeli gen varyansēnē gºsteren GKY 

ve eklemeli gen etkisi varyansē (a), ve dominant gen etkilerini gºsteren ¥KY ve dominantlēk 

etkisinin (b) ºnemli ­ēkmasē sonucunda bu ºzelliĵin kalētēmēnda eklemeli ve dominant 

etkilerin birlikte rol aldēĵē sºylenebilir (¢izelge 4.32). 

Kēsētlē sulama koĸullarēnda F2 generasyonunda genel kombinasyon yeteneĵi (GKY) 

%1 d¿zeyinde ºnemli ve ºzel kombinasyon yeteneĵi (¥KY) %5 d¿zeyinde ºnemli resiprokal 

etki (RE) varyanslarē ºnemli bulunmamēĸtēr. GKY/¥KY oranēnēn 1ôden b¿y¿k olmasē bu 

ºzelliĵin kalētēmēnda eklemeli genlerin daha baskēn olduĵunu ortaya koymaktadēr. Bu sonu­ 

ile birlikte b komponentinin ºnemli bulunmasē; diallel melez analizinde D-H1ôin negatif 

olmasē ve (H1/D)1/2 deĵerinin 1ôden b¿y¿k oluĸu bununla beraber  grafik analizinde regresyon 

hattēnēn y eksenini negatif taraftan kesmesi ile belirlenen ¿st¿n dominantlēk durumu dominant 

gen etkilerinin daha ºnemli olduĵunu gºstermiĸtir ve bu sonu­lar birbiri ile ­eliĸmektedir 

(¢izelge 4.32).  

Tam sulama koĸullarēnda ise genel kombinasyon yeteneĵi (GKY), ºzel kombinasyon 

yeteneĵi (¥KY) ve resiprokal etki (RE) varyanslarē %1 d¿zeyinde ºnemli bulunmuĸtur. 

Resiprokal etkinin (RE) ºnemli ­ēkmasē ve c komponentininde ºnemli bulunmasē tek koza 

k¿tl¿ aĵērlēĵēnēn kalētēmēnda anasal etkinin varlēĵēna iĸaret etmektedir. GKY/¥KY oranēnēn 

1ôden b¿y¿k olmasē (3.49) bu ºzelliĵin kalētēmēnēn eklemeli genler etkisi altēnda olduĵunu 

gºstermektedir fakat; ºnemsiz bulunmuĸ olmasēna raĵmen diallel melez analizinde D-H1ôin 

negatif bulunmasē ve (H1/D)1/2 deĵerinin 1ôden b¿y¿k oluĸu ile grafik analizinde regresyon 

hattēnēn y eksenini negatif taraftan kesmesi ile belirlenen ¿st¿n dominantlēk durumu dominant 

gen etkilerinin daha ºnemli olduĵunu vurgulamaktadēr.  Griffing tipi melez analizi 

yºnteminde Jinks-Hayman tipi analizden farklē olarak ­evre varyansē ayrēca 

hesaplanamamaktadēr. Bundan dolayē ­evre varyansēnēn yaptēĵē katkēyla beraber bu analiz 

yºntemi Jinks-Hayman tipi analiz ile ­eliĸen sonu­larē gºsterebilmektedir. Bu durumda ­evre 
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varyansēnēn ayrēca hesaplanabildiĵi analiz yºnteminden elde edilen veriler daha g¿ven verici 

olarak yorumlanabilir ve sonu­lar arasēndaki bu ­eliĸkinin epistatik gen etkilerinden de 

kaynaklanmēĸ olabileceĵi d¿ĸ¿n¿lmektedir (¢izelge 4.32). 

¢izelge 4.32. Tek Koza K¿tl¿ Aĵērlēĵēna Ķliĸkin Genel Uyum Yetenekleri ve Melezlere Ķliĸkin ¥zel 

Uyum Yetenekleri Varyans Analiz Sonu­larē. 

 

VK  

 

SD 

 

KO 

 KSF1 KSF2 TSF1 TSF2 

GUY 5 0.163**  0.479**  0.448**  0.734**  

¥KG 15 0.115**  0.103* 0.137**  0.210**  

Resip. Etli 15 0.079 0.057 0.116**  1.0**  

Hata 105 0.062 0.049 0.002 0.015 

 

 

 

Tek koza k¿tl¿ aĵērlēĵēna iliĸkin genel ve ºzel uyum yeteneklerinin kombinasyon g¿c¿ 

etkileri ¢izelge 4.33ôde verilmiĸtir. 

Kēsētlē sulama F1 generasyonunda en b¿y¿k genel kombinasyon yeteneĵi (GKY) 1 

numaralē ebeveynden (0.141) elde edilirken; en k¿­¿k GKY 2 numaralē ebeveynden (-0.138) 

elde edilmiĸtir. 2, 3 ve 5 numaralē ebeveynlerin GKY negatif olurken; 1, 4 ve 6 numaralē 

ebeveynlerin GKY pozitif olarak tespit edilmiĸtir. GKY bakēmēndan 2 ve 5 numaralē 

ebeveynler negatif, 1 numaralē ebeveyn pozitif yºnde ºnemli olduĵu tespit edilmiĸtir. 

Melezlerin ºzel kombinasyon yeteneklerinin (¥KY) 0.428 (4x5) ile -0.414 (3x5) arasēnda 

deĵiĸtiĵi gºr¿lmektedir. ¥KY incelendiĵinde melezler 1x5 (0.311), 4x5 (0.428), 4x1(0.138), 

4x2 (0.088), 5x3 (0.05) ve 6x5 (0.087) pozitif yºnde; 3x5 (-0.414),  2x1 (-0.150), 3x1 (-

0.063), 3x2 (0.063), 4x3 (-0.388),  5x1 (-0.30), 5x2 (-0.35), 5x4 (-0.175), 6x1(-0.20), 6x2 (-

0.175), 6x3 (-0.163) ve 6x4 (-0.188) ise negatif yºnde  % 1 d¿zeyindeºnemli bulunmuĸtur. 

Tek koza k¿tl¿ aĵērlēĵē bakēmēndan t¿m melezler kēsētlē sulama F1 melezlerinde resiprok etki 

tespit edilmiĸtir (¢izelge 4.33). 

Tam sulama 6x6 tam diallel melez ­alēĸmasēnēn F1 generasyonunda ise; 1 (0.28), 4 

(0.046) ve 6  (0.154)  pozitif yºnde; 2 (-0.149), 3 (-0.11) ve 5 (-0.22) numaralē ebeveynler 

negatif yºnde GKY ºnemli bulunmuĸtur. Melezlerin ºzel kombinasyon yeteneklerinin (¥KY) 

0.416 (2x4) ve -0.324 (2x1) arasēnda deĵiĸtiĵi tespit edilmiĸtir. ¥KY bakēmēndan t¿m 

melezler ºnemli bulunmuĸ olup; melezlerin 13 tanesi pozitif yºnde, 17 tanesi ise negatif 

yºnde ºnemli bulunmuĸtur (¢izelge 4.33). 
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¢izelge 4.33. Kēsētlē ve Tam Sulamada tek koza k¿tl¿ aĵērlēĵē i­in elde edilen verilere uygulanan genel 

ve ºzel kombinasyon yetenekleri; resiprok etkiler analizinden tahmin edilen, ebeveynlere iliĸkin genel 

kombinasyon yetenekleri etkileri (gi) ve F1 kombinasyonlarēna iliĸkin ºzel kombinasyon yetenekleri 

etkileri (sij) ve resiprokal etkiler (rij). 

 

K
ē
s
ē
t
l
ē
 
S
u
l
a
m
a

 

                   ǀ 

ǁ   
Gloria 

(1) 

Nazilli84-S 

(2) 

NP Ege 

(3) 

Nazilli M -503 

(4) 

DAK 66:3 

(5) 

NIAB 999 

(6) 

Gloria           0.141* 0.138 -0.078 -0.162 0.311* -0.143 

Nazilli84-S  -0.15**  -0.138***  0.126 0.042 -0.21 0.111 

NP Ege    -0.063** -0.063** -0.009 0.088 -0.414** 0.144 

Nazilli M -503  0.138**  0.088**  -0.388** 0.074 0.428**  -0.014 

DAK 66:3  -0.3**  -0.35**  0.05**  -0.175** -0.136* 0.197 

NIAB 999     -0.2**  -0.175** -0.163** -0.188** 0.087**  0.068 

T
a

m
 S

u
la

m
a 

Gloria           0.28**  0.072* 0.302**  0.119**  0.232**  0.026**  

Nazilli84-S  -0.324** -0.149** -0.045 0.416**  -0.007 -0.206** 

NP Ege    0.413**  0.113**  -0.11**  -0.055* -0.188** 0.295**  

Nazilli M -503  0.09**  -0.279** -0.073* 0.046**  -0.116** 0.029 

DAK  66:3  -0.258** 0.285**  -0.073* -0.075* -0.22**  0.154**  

NIAB 999     -0.4**  0.26**  -0.105** -0.3**  -0.021 0.154* 

Kēsētlē Sulama Tam Sulama 
Kºĸegenler GKY, 

kºĸegen ¿st¿ ¥KY, 

kºĸegen altē RE etkilerini 

gºstermektedir. 

 

 

 

SH 
KD 

SH 
KD 

%5 %1 %5 %1 

[g(i)]  =   0.066 

[S(ij)] =  0.015 

[r(ij)] =  0 .177 
 

0.129 

0.029 

0.347 
 

0.165 

0.038 

0.443 
 

[g(i)]  =   0.011 

[S(ij)] =  0.026 

[r(ij)] =  0 .031 
 

0.022 

0.051 

0.061 
 

0.028 

0.065 

0.078 
 

t  = 1.96 (%5 t cetvel deĵeri) 

t  = 2.50 (%1 t cetvel deĵeri) 

 

 

 

Tek koza k¿tl¿ aĵērlēĵēna iliĸkin F2 generasyonuna ait genel ve ºzel uyum 

yeteneklerinin kombinasyon g¿c¿ etkileri ¢izelge 4.34ôde verilmiĸtir. 

Kēsētlē sulama F2 generasyonunda genel kombinasyon yeteneĵi (GKY),  1 (0.352)  

numaralē ebeveynde pozitif yºnde, 2 (-0.125) ve 5 (-0.225) numaralē ebeveynlerde ise negatif 

yºnde istatistiksel olarak ºnemli olduĵu tespit edilmiĸtir. Melezlerin ºzel kombinasyon 

yeteneklerinin (¥KY) 0.344 (1x2) ile -0.375 (5x4) arasēnda deĵiĸtiĵi gºr¿lmektedir. ¥KY 

incelendiĵinde melezler 1x2 (0.344) ve 4x6 (0.402), pozitif yºnde, 2x4 (-0.317), 3x5 (-0.283), 

5x4 (-0.375) ve 6x1(-0.338) negatif yºnde ºnemli bulunmuĸtur.  Tek koza k¿tl¿ aĵērlēĵē 

bakēmēndan kēsētlē sulama F2 generasyonunda 1x6 (-0.338) dēĸēnda resiprok etki gºsteren 

melez olmamēĸtēr (¢izelge 4.34). 

Tam sulama altēnda ­alēĸmasēnēn F2 generasyonunda ise; 1 (0.378) ve 4 (0.166) 

numaralē ebeveynler pozitif yºnde; 2 (-0.309) ve 5 (-0.197)  numaralē ebeveynler ise negatif 

yºnde GKY gºstermiĸlerdir. F2 generasyonunun ºzel kombinasyon yetenekleri 
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incelendiĵinde, 9 melez pozitif yºnde, 5 melez ise negatif yºnde ºnemli bulunmuĸtur. Tam 

sulama koĸullarēnda resiprok etkiler incelendiĵinde, 4x1(0.525), 4x2 (0.2), 4x3 (0.188), 5x2 

(0.25) ve 6x4 (0.188)  pozitif yºnde, 3x1 (-035), 5x3 (-0.30) ve 6x3 (-0.188) negatif yºnde 

etki yaptēĵē tespit edilmiĸtir (¢izelge 4.34). 

¢izelge 4.34. Kēsētlē ve Tam Sulamada tek koza k¿tl¿ aĵērlēĵē i­in elde edilen verilere uygulanan genel 

ve ºzel kombinasyon yetenekleri; resiprok etkiler analizinden tahmin edilen, ebeveynlere iliĸkin genel 

kombinasyon yetenekleri etkileri (gi) ve F2 kombinasyonlarēna iliĸkin ºzel kombinasyon yetenekleri 

etkileri (sij) ve resiprokal etkiler (rij). 

 

K
ē
s
ē
t
l
ē
 
S
u
l
a
m
a

 

                   ǀ 

ǁ   
Gloria 

(1) 

Nazilli84-S 

(2) 

NP Ege 

(3) 

Nazilli M -503 

(4) 

DAK 66:3 

(5) 

NIAB 999 

(6) 

Gloria           0.352**  0.344**  0.027 0.119 0.056 -0.125 

Nazilli84-S  -0.113 -0.125* 0.129 -0.317* 0.121 -0.11 

NP Ege    0.1 -0.05 -0.021 0.054 -0.283* -0.152 

Nazilli M -503  0.138 0.125 0.05 0.075 0.058 0.402**  

DAK 66:3  0.1 0.113 -0.238 -0.375* -0.225** 0.115 

NIAB 999     -0.338* -0.025 -0.063 0.163 -0.05 -0.056 

T
a

m
 S

u
la

m
a 

Gloria           0.378**  0.547**  0.367**  -0.103 0.009 0.047 

Nazilli84-S  0.1 -0.309** 0.03 -0.216** -0.128 0.084 

NP Ege    -0.35**  0.1 -0.03 0.292**  0.042 -0.283** 

Nazilli M -503  0.525**  0.2*  0.188* 0.166**  0.047 0.447**  

DAK 66:3  0.025 0.25**  -0.3**  0.025 -0.197** 0.047 

NIAB 999     -0.15 0.025 -0.188* 0.188* 0.125 -0.009 

Kēsētlē Sulama Tam Sulama 
Kºĸegenler GKY, 

kºĸegen ¿st¿ ¥KY, 

kºĸegen altē RE etkilerini 

gºstermektedir. 

 

 

 

SH 
KD 

SH 
KD 

%5 %1 %5 %1 

[g(i)]  =   0.058 

[S(ij)]  =  0.133 

[r(ij)]  =  0 .157 
 

0.114 

0.261 

0.308 
 

0.145 

0.333 

0.393 
 

[g(i)]  =   0.033 

[S(ij)]  =  0.076 

[r(ij)] =  0 .089 
 

0.065 

0.149 

0.174 
 

0.083 

0.190 

0.223 
 

t  = 1.96 (%5 t cetvel deĵeri) 

t  = 2.50 (%1 t cetvel deĵeri) 

 

Tam ve kēsētlē sulama koĸullarēnda 6x6 tam diallel 30 F1 kombinasyonunun, tek koza 

k¿tl¿ aĵērlēĵēna iliĸkin heterosis ve heterobeltiosis deĵerleri ¢izelge 4.35ôde verilmiĸtir. 

Kēsētlē sulama altēnda F1 melez pop¿lasyonunda tek koza k¿tl¿ aĵērlēĵēna ait 

hesaplanan heterosis deĵerleri % 21.47 (4x5) ile %-8.15 (3x5) arasēnda deĵiĸmiĸtir. F1 

generasyonunda  hesaplanan heterosis deĵerlerinde 30 melez i­erisinde 1x5 (%17.20) ve 4x5 

(%21.47) dēĸēnda ºnemli bulunan kombinasyon tespit edilememiĸtir. Tek koza k¿tl¿ aĵērlēĵē 

i­in heterobeltiosis deĵerleri %16.85 (4x5) ile %-14.65 (3x5) arasēnda daĵēlmaktadēr. 

Heterobeltiosis deĵerleri bakēmēndan 4x5 (%16.85 ) melezi dēĸēnda istatistiki olarak ºnemli 

kombinasyon saptanmamēĸtēr. (¢izelge 4.35).  
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¢eĸitlerin ana olarak kullanēldēĵē melez serisinde, tek koza k¿tl¿ aĵērlēĵē bakēmēndan 

hesaplanan en b¿y¿k heterosis %7.67 ve heterobeltiosis deĵeri %5.29 olarak 4 numaralē 

ebeveynin kullanēldēĵē melez serisinden elde edilirken; en d¿ĸ¿k heterosis %1.97 ile 5 

numaralē ­eĸitten, en d¿ĸ¿k heterobeltiosis deĵeri ise %-1.01 ile 3 numaralē ­eĸitten elde 

edilmiĸtir. ¢eĸitlerin baba olarak kullanēldēĵē melez serisinde ise en y¿ksek heterosis deĵeri 

%10.60  ile 5 numaralē hat olurken, en y¿ksek heterobeltiosis deĵeri %5.70 ile 6 numaralē 

ebeveyn olmuĸtur. En d¿ĸ¿k heterosis deĵeri ortalamasē %-0.90 ile 3 numaralē ­eĸit ve en 

d¿ĸ¿k heterobeltiosis ortalamasē %-4.26 ile 1 numaralē ebeveynin baba olarak kullanēldēĵē 

melezlerde hesaplanmēĸtēr. Ortalama heterosis ve heterobeltiosis deĵerleri ise sērasēyla %4.92 

ve %0.95 olmuĸtur (¢izelge 4.35). 

Tam sulama koĸullarēndaki F1 melezleri i­in tek koza k¿tl¿ aĵērlēĵēna ait hesaplanan 

heterosis deĵerleri % 28.80 (1x3) ile %-12.95 (5x1) arasēnda deĵiĸmiĸtir. F1 generasyonunda 

hesaplanan heterosis deĵerlerinde 30 melez i­erisinde 19 adet melez pozitif, 3 tanesi (2x5, 

4x1 ve 5x1) ise negatif yºnde istatistiki olarak ºnemli olduĵu tespit edilmiĸtir. Tek koza k¿tl¿ 

aĵērlēĵē i­in heterobeltiosis deĵerleri %23.62 (1x3) ile %-15.58 (5x1) arasēnda deĵiĸiklik 

gºstermektedir. Heterobeltiosis deĵerleri incelendiĵinde1x2, 1x3, 1x5, 1x6, 3x4, 3x5, 4x6, 

2x1, 3x2, 5x4, 6x4 ve 6x5 pozitif yºnde, 2x4, 2x5, 3x1, 4x1, 4x3 ve 5x1 ise negatif yºnde 

ºnemli olduĵu tespit edilmiĸtir (¢izelge 4.35).  

¢eĸitlerin ana olarak kullanēldēĵē melez serisinde, tek koza k¿tl¿ aĵērlēĵē bakēmēndan 

hesaplanan en b¿y¿k heterosis %15.12 ve heterobeltiosis deĵeri %11.16 olarak 1 numaralē 

ebeveynin kullanēldēĵē melez serisinden elde edilirken; en d¿ĸ¿k heterosis %2.11 ve en d¿ĸ¿k 

heterobeltiosis deĵeri ise %-2.85 ile 3 ­eĸidin kullanēldēĵē melez kombinasyonlardan elde 

edilmiĸtir. ¢eĸitlerin baba olarak kullanēldēĵē melez serisinde ise en y¿ksek heterosis deĵeri 

%11.82 ile 2 numaralē ebeveyn ve en y¿ksek heterobeltiosis deĵeri %7.45 ile 3 numaralē 

ebeveyn olmuĸtur. En d¿ĸ¿k heterosis deĵeri ortalamasē %0.55 ve en d¿ĸ¿k heterobeltiosis 

ortalamasē %-3.42 olarak 1 numaralē ebeveynin baba olarak kullanēldēĵē melezlerde 

hesaplanmēĸtēr. Ortalama heterosis ve heterobeltiosis deĵerleri ise sērasēyla %7.74 ve %3.78 

olmuĸtur (¢izelge 4.35). 
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¢izelge 4.35. Kēsētlē ve tam sulama koĸullarē altēnda F1 Melezlerinde Tek Koza K¿tl¿ Aĵērlēĵē 

Bakēmēndan Heterosis (Ht) ve Heterobeltiosis (Hb) Deĵerleri. 

 Ebeveyn  1 2 3 4 5 6 Ort. 

K
ē
s
ē
t
l
ē
 
S
u
l
a
m
a

 

1 
Ht  9.04 -1.00 -1.55 17.20* 4.88 5.72 

Hb  1.49 -1.98 -5.94 7.92 0.99 0.50 

2 
Ht 2.66  4.84 5.59 9.30 11.91 6.33 

Hb -4.46  -1.52 2.72 8.05 8.02 3.45 

3 
Ht -2.50 2.15  12.57 -8.15 8.05 2.92 

Hb -3.47 -4.04  8.59 -14.65 5.05 -1.01 

4 
Ht -2.07 9.50 -3.66  21.47* 11.05 7.67 

Hb -6.44 6.52 -7.07  16.85* 10.16 5.29 

5 
Ht 1.08 -6.98 -5.98 13.56  9.24 1.97 

Hb -6.93 -8.05 -5.98 9.24  4.28 -0.10 

6 
Ht 3.86 4.16 1.30 2.96 13.17  4.32 

Hb 0.00 0.53 -1.52 2.14 8.02  1.84 

Ort. 
Ht 0.60 3.57 -0.90 6.62 10.60 9.03  

Hb -4.26 -0.71 -3.61 3.35 5.24 5.70  

Ort. 
Ht 4.92       

Hb 0.95       

T
a

m
 S

u
la

m
a 

1 
Ht  22.74**  28.80**  0.76 8.81**  16.49**  15.52 

Hb  12.56**  23.62**  0.50 5.53**  13.57**  11.16 

2 
Ht 27.12**   7.16**  -0.55 -4.82* 8.73**  2.11 

Hb 16.58**   2.19 -8.59**  -10.16**  2.12 -2.89 

3 
Ht -2.09 11.75**   11.81**  12.43**  6.45**  8.49 

Hb -6.03**  6.56**   7.58**  11.23**  4.76 6.02 

4 
Ht -8.82**  8.24**  19.69**   5.45**  13.70**  9.42 

Hb -9.05**  -0.51 15.15**   2.53 11.11**  5.66 

5 
Ht -12.95**  6.52 -0.54 6.49**   2.13 2.92 

Hb -15.58**  0.53 -0.54 3.54*  1.59 1.02 

6 
Ht -0.52 9.86**  -1.61 21.45**  7.45**   7.43 

Hb -3.02 3.17* -3.17 18.69**  6.88**   5.11 

Ort. 
Ht 0.55 11.82 10.70 7.99 5.87 9.50  

Hb -3.42 4.46 7.45 4.34 3.20 6.63  

 
Ort. 

Ht 7.74       

Hb 3.78       

**= %1 d¿zeyinde ºnemli, *= %5 d¿zeyinde ºnemli 

 

Tam ve kēsētlē sulama koĸullarēnda tam diallel 30 F2 kombinasyonunun, tek koza k¿tl¿ 

aĵērlēĵēna iliĸkin heterosis ve heterobeltiosis deĵerleri ¢izelge 4.36ôda verilmiĸtir. 

Kēsētlē sulama koĸullarēnda F2 melez pop¿lasyonunda tek koza k¿tl¿ aĵērlēĵēna ait 

hesaplanan heterosis deĵerleri % 17.26 (6x4) ile %-11.40 (4x1) arasēnda deĵiĸmiĸtir. F2 

generasyonunda hesaplanan heterosis deĵerlerinde 30 melez i­erisinde 1x2 (%15.96), 4x5 
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(%14.12) ve 6x4 (%17.26) dēĸēndaki kombinasyonlarēn heterosis deĵeri ºnemsiz bulunmuĸtur. 

Hesaplanan ºzellik i­in heterobeltiosis deĵerleri %16.30 (6x4) ile %-19.19 (5x3) arasēnda 

daĵēlmaktadēr. Heterobeltiosis deĵerleri bakēmēndan 4 adet melez kombinasyonu (4x1, 5x1, 

5x3 ve6x4) dēĸēnda istatistiki olarak ºnemli melez tespit edilememiĸtir (¢izelge 4.36).  

¢eĸitlerin ana olarak kullanēldēĵē melez serisinde, tek koza k¿tl¿ aĵērlēĵē bakēmēndan 

hesaplanan en b¿y¿k heterosis %7.64 ile 1 numaralē ebeveyn ve heterobeltiosis deĵeri %3.38 

olarak 4 numaralē ebeveynin kullanēldēĵē melez serisinden elde edilirken; en d¿ĸ¿k heterosis 

%-0.70 ve en d¿ĸ¿k heterobeltiosis deĵeri ise %-4.85 ile 3 numaralē ­eĸitte tespit edilmiĸtir. 

¢eĸitlerin baba olarak kullanēldēĵē melez serisinde ise en y¿ksek heterosis deĵeri %5.31 ile 2 

numaralē ebeveyn ve en y¿ksek heterobeltiosis deĵeri %1.77 ile 6 numaralē ebeveyn olmuĸtur. 

En d¿ĸ¿k heterosis deĵeri ortalamasē %-3.01ve en d¿ĸ¿k heterobeltiosis ortalamasē %-8.02 

olarak 1 numaralē ebeveynin baba olarak kullanēldēĵē melezlerde hesaplanmēĸtēr. Ortalama 

heterosis ve heterobeltiosis deĵerleri ise sērasēyla %2.17 ve %-2.15 olmuĸtur (¢izelge 4.36). 

Tam sulama koĸullarēndaki F2 melezleri i­in tek koza k¿tl¿ aĵērlēĵēna ait hesaplanan 

heterosis deĵerleri %28.80 (1x3) ile %-12.95 (5x1) arasēnda deĵiĸmiĸtir. F2 genarasyonunda 

hesaplanan heterosis deĵerlerinde 30 melez i­erisinde 15 adet melez pozitif, 1 (5x1) adet 

melez ise negatif yºnde istatistiki olarak ºnemli olduĵu tespit edilmiĸtir. Tek koza k¿tl¿ 

aĵērlēĵē i­in heterobeltiosis deĵerleri %23.62 (1x3) ile %-15.58  (5x1) arasēnda deĵiĸiklik 

gºstermektedir.  Heterobeltiosis deĵerleri incelendiĵinde 8 adet melezin (1x2, 1x3, 1x6, 3x5, 

4x6, 2x1, 4x3, 6x4) pozitif yºnde, 4 melez ise (2x4, 2x5, 4x1, 5x1) negatif yºnde ºnemli 

olduĵu tespit edilmiĸtir (¢izelge 4.36).  

¢eĸitlerin ana olarak kullanēldēĵē melez serisinde, tek koza k¿tl¿ aĵērlēĵē bakēmēndan 

hesaplanan en b¿y¿k heterosis %15.52 ve heterobeltiosis deĵeri %11.16 olarak 1 numaralē 

ebeveynin kullanēldēĵē melez serisinden elde edilirken; en d¿ĸ¿k heterosis 0.33 ve en d¿ĸ¿k 

heterobeltiosis deĵeri ise %-2.09 ile 5 ­eĸidin kullanēldēĵē melez kombinasyonlardan elde 

edilmiĸtir. ¢eĸitlerin baba olarak kullanēldēĵē melez serisinde ise en y¿ksek heterosis deĵeri 

%11.82 ve en y¿ksek heterobeltiosis deĵeri %7.52 ile 2 numaralē ebeveyn olmuĸtur. En d¿ĸ¿k 

heterosis deĵeri ortalamasē %0.55 ve en d¿ĸ¿k heterobeltiosis ortalamasē %-3.42 ile 1 

numaralē ebeveynin baba olarak kullanēldēĵē melezlerde hesaplanmēĸtēr. Ortalama heterosis ve 

heterobeltiosis deĵerleri ise sērasēyla %7.74 ve %4.11 olmuĸtur (¢izelge 4.36). 
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¢izelge 4.36.  Kēsētlē ve tam sulama koĸullarē altēnda F2 Melezlerinde Tek Koza K¿tl¿ Aĵērlēĵē 

Bakēmēndan Heterosis (Ht) ve Heterobeltiosis (Hb) Deĵerleri. 

 Ebeveyn  1 2 3 4 5 6 Ort. 

K
ē
s
ē
t
l
ē
 
S
u
l
a
m
a

 

1 
Ht  15.96**  0.50 7.25 4.30 10.18 7.64 

Hb  7.92 -0.50 2.48 -3.96 4.46 2.08 

2 
Ht 11.17  3.23 -4.47 2.91 1.41 0.61 

Hb 3.47  -3.03 -7.07 -2.21 -0.55 -2.57 

3 
Ht -4.00 1.08  1.05 -2.72 -2.90 -0.70 

Hb -4.95 -5.05  -2.53 -9.60 -7.07 -4.85 

4 
Ht -11.40 1.12 3.14  14.12* 10.14 5.70 

Hb -15.35* -1.63 -0.51  9.78 9.24 3.38 

5 
Ht -4.84 8.14 -13.04 -2.82  5.98 -0.35 

Hb -12.38* 2.76 -19.19**  -6.52  2.76 -4.04 

6 
Ht -6.01 0.28 -5.54 17.26**  3.70  3.14 

Hb -10.89 -1.66 -9.60 16.30**  0.55  1.12 

Ort. 
Ht -3.01 5.31 -2.34 3.65 4.46 4.96  

Hb -8.02 0.47 -6.56 0.53 -1.09 1.77  

Ort. 
Ht 2.17       

Hb    -2.15       

T
a

m
 S

u
la

m
a 

1 
Ht  22.74**  28.80**  0.76 8.81 16.49**  15.52 

Hb  12.56**  23.62**  0.50 5.53 13.57* 11.16 

2 
Ht 27.12**   7.16* -0.55 -4.82 8.73* 7.53 

Hb 16.58**   2.19 -8.59* -10.16* 2.12 0.43 

3 
Ht -2.09 11.75**   11.81**  12.43**  6.45 8.07 

Hb -6.03 6.56  7.58 11.23**  4.76 4.82 

4 
Ht -8.82**  8.24* 19.69**   5.45 13.70**  7.65 

Hb -9.05* -0.51 15.15**   2.53 11.11**  3.85 

5 
Ht -12.95* 6.52 -0.54 6.49*  2.13 0.33 

Hb -15.58**  0.53 -0.54 3.54  1.59 -2.09 

6 
Ht -0.52 9.86* -1.61 21.45**  7.45*  7.32 

Hb -3.02 3.17 -3.17 18.69**  6.88  4.51 

Ort. 
Ht 0.55 11.82 10.70 7.99 5.87 9.50  

Hb -3.42 7.52 7.45 3.82 5.46 5.83  

 
Ort. 

Ht 7.74       

Hb 4.11       

**= %1 d¿zeyinde ºnemli, *= %5 d¿zeyinde ºnemli 
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4.4. Koza Sayēsē (adet/bitki) 

Altē pamuk genotipi; bunlarēn 30 tam diallel F1 melez kombinasyonu ve 30 tam diallel 

F2 melez kombinasyonunun tam (%100)  ve kēsētlē (%50)  sulama koĸullarē altēnda koza sayēsē 

bakēmēndan ºnvaryans analizleri ¢izelge 4.37ô de verilmiĸtir. Yapēlan ºn varyans analizinde 

genotipler arasēnda istatistiki olarak %1 ºnem d¿zeyinde fark olduĵu tespit edilmiĸtir. 

¢izelge 4.37. Kēsētlē sulama ve tam sulama F1 ve F2 koza sayēsē deĵerlerine ait ºn varyans analiz. 

sonu­larē 

 

VK  

 

SD 

 

KO 

 KSF1 KSF2 TSF1 TSF2 

Blok 3 1.25**  0.89 0.30**  0.14 

Genotip 35 1.33**  0.92**  3.78**  2.20**  

Hata 105 0.323 0.536 0.056 0.121 

Genel 143     

**: %1 seviyesinde, *: %5 seviyesinde, KO: Kareler Ortalamasē, SD: Serbestlik Derecesi, VK: Varyansyon 

Kaynaĵē, KS: Kēsētlē Sulama, TS: Tam Sulama. 

 

Ebeveynler karĸēlaĸtērēldēĵēnda kēsētlē sulamada, en fazla koza sayēsēna sahip 4 (6.1 

adet/bitki) numaralē ebeveyn olurken; tam sulama koĸullarēnda 1 (7.4 adet/bitki)  numaralē 

ebeveyn en fazla koza sayēsēna sahip olmuĸtur. Ebeveynler arasēnda en d¿ĸ¿k koza sayēsēna 

sahip ebeveyn kēsētlē sulama koĸullarēnda 5 (4.7 adet/bitki)  numaralē ebeveyn olurken, tam 

sulamada ise aynē istatistik grupta yer alan 4 (6 adet/bitki)  ve 6 (6.2 adet/bitki) numaralē 

ebeveynler olmuĸtur (¢izelge 4.38). 

Altē pamuk genotipi ve bunlarēn 30 tam diallel F1 melez kombinasyonun tam ve kēsētlē 

sulama altēnda koza sayēsēna ait ortalama deĵerleri ¢izelge 4.38ôde verilmiĸtir. Kēsētlē sulama 

altēnda F1 melezleri i­erisinde en fazla koza sayēsēna 6x2 (7 adet/bitki) sahip olurken, en az 

koza sayēsēna sahip melez 1x6 (4.6 adet/bitki); tam sulamada ise en fazla koza sayēsē 1x2 (9.7 

adet/bitki) melezi, en  az  ise 1x6 (6.6 adet/bitki) melezi olmuĸtur (¢izelge 4.38). 
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¢izelge 4.38. Tam ve Kēsētlē Sulama Altēnda altē pamuk genotipi ve bunlarēn resiproklu diallel 

melezlenmesinden elde edilen 30 F1 koza sayēsēna ait ortalama deĵerler ve ºnemlilik gruplarē. 

 
K
ē
s
ē
t
l
ē
 
S
u
l
a
m
a

 

                   ǀ 

ǁ   
Gloria 

(1) 

Nazilli84-S 

(2) 

NP Ege 

(3) 

Nazilli M -503 

(4) 

DAK 66:3 

(5) 

NIAB 999 

(6) 

Gloria           5.6 EJ 5.5 FL 5.7 EJ 5.0 IM 5.3 HM 4.6 M 

Nazilli84-S  5.6 EJ 5.7 EJ 5.6 EJ 5.8 EH 6.8 AC 6.0 DH 

NP Ege    5.8 EH 6.7 AD 5.6 FK 6.2 CF 5.7 EJ 5.2 HM 

Nazilli M -503  5.0 JM 5.4 GL 6.1 CG 6.1 CG 5.8 EI 4.8 KM 

DAK 66:3  5.4  GL 5.7 EJ 5.6 FK 5.9 EH 4.7 LM 5.85 EJ 

NIAB 999     5.9 EH 7.0 A 7.0 AB 5.9 EH 6.4 AE 5.5 FL 

T
a

m
 S

u
la

m
a 

Gloria           7.4 IJ 9.7 A 8.2 F 9.1 BC 8.1 FG 6.6 M 

Nazilli84-S  9.3 B 6.9 L 8.8 CD 7.7 HI 8.8 CD 6.9 LM 

NP Ege    8.3 EF 8.6 DE 6.9 L 7.6 HJ 7.5 HJ 7.4 IK 

Nazilli M -503  7.2 KL 8.2 F 9.8 A 6 N 8.0 FG 7.5 HK 

DAK 66:3  7.5 HK 8.7 D 9.2 B 9.2 B 6.9 L 7.7 HI 

NIAB 999     7.8 GH 9.2 B  9.3 B 7.3 JK 8.6 DE 6.2 N 

KS Ort: 5.70           LSD0.05 KS:   0.797                      TS Ort:8.01                    LSD0.05 TS:0.347 

 

Denemeye ait 30 tam diallel F2 melez kombinasyonlarēnēn tam ve kēsētlē sulama altēnda 

koza sayēsēna ait ortalama deĵerleri ise ¢izelge 4.39ôda gºsterilmiĸtir. Kēsētlē sulama altēnda 

F2 melezlerin koza sayēsē ortalamasē 7.1 adet/bitki (3x2) ile 5.2 adet/bitki (6x5) arasēnda 

deĵiĸiklik gºstermiĸ olup; bu deĵerlerin tam sulamada ise 9.5 adet/bitki (3x2) ve 6.3 adet/bitki 

(6x1) arasēnda olduĵu gºzlemlenmiĸtir (¢izelge 4.39). 

¢izelge 4.39. Tam ve Kēsētlē Sulama Altēnda altē pamuk genotipi ve bunlarēn resiproklu diallel 

melezlenmesinden elde edilen 30 F2 koza sayēsēna ait ortalama deĵerler  ve ºnemlilik gruplarē. 

 

K
ē
s
ē
t
l
ē
 
S
u
l
a
m
a

 

                   ǀ 

ǁ   
Gloria 

(1) 

Nazilli84-S 

(2) 

NP Ege 

(3) 

Nazilli M -503 

(4) 

DAK 66:3 

(5) 

NIAB 999 

(6) 

Gloria           5.6 DF 6.3 AD 5.6 DF 5.4 DF 5.8 CE 5.5 DF 

Nazilli84-S  5.6 DF 5.7 DF 5.7 DF 5.6 DF 5.6 DF 5.9 CE 

NP Ege    6.3 AD 7.1 A 5.6 DF 6.4 AD 6.0 BE 5.9 CE 

Nazilli M -503  6.0 BE 7.0 AB 6.2 AE 6.1 AE 6.8 AC 6.0 BE 

DAK 66:3  5.2 EF 6.0 BE 6.1 AE 6.0 BE 4.7 F 5.4 DF 

NIAB 999     5.4 DF 5.8 CE 5.8 CE 5.8 CE 5.2 EF 5.5 DF 

T
a

m
 S

u
la

m
a 

Gloria           7.4 HL 8.0 EF 7.5 GK 8.0 EF 7.6 FJ 6.8 M 

Nazilli84-S  7.9 EG 6.8 MN 9.0 B 8.0 DF 7.6 DF 8.9 BC 

NP Ege    7.7 FI 9.5 A 6.9 MN 7.4 HL 7.5 GK 7.2 IM 

Nazilli M -503  7.4 HL 7.7 FI 8.2 BE 6.0 O 8.5 CD 8.2 DE 

DAK 66:3  7.6 FI 7.8 EH 7.2 IM 7.9 EG 6.9 MN 7.8 EH 

NIAB 999     6.3 NO 8.2 DE 7.1 JM 7.4 IL 7.7 FI 6.2 O 

KS Ort: 5.82           LSD0.05 KS: 1.02                        TS Ort:  7.57                  LSD0.05 TS: 0.49 
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Tam ve kēsētlē sulama altēnda altē pamuk genotipi ve bunlarēn tam diallel F1 

generasyonunda koza sayēsēna  ait tam diallel tablonun varyans analizi sonu­larē ¢izelge 4.40ô 

da verilmiĸtir. 

Yapēlan varyans analiz sonucuna gºre; kēsētlē sulama i­in, eklemeli gen etkisi (a), bir 

ana­ta dominant allellerin toplanmasēnē belirleyen varyans (b2), ºzel uyum yeteneĵi ve 

dominant genlerin ana­lara daĵēlēmēnē belirleyen (b3), dominantlēk etkisi (b) ve anasal etki 

deĵerleri (c) istatistiki olarak ºnemli bulunurken; ortalama dominantlēk varyansē (b1) ve 

resiprokal etki (d) ºnemsiz olarak bulunmuĸtur (¢izelge 4.40). 

Tam sulama uygulamasē i­in ise; eklemeli gen etkisi varyansē (a), ortalama 

dominantlēk varyansē (b1), bir ana­ta dominant allellerin toplanmasēnē belirleyen varyans (b2), 

ºzel uyum yeteneĵi ve dominant genlerin ana­lara daĵēlēmēnē belirleyen (b3), dominantlēk 

etkisi (b), anasal etki deĵerleri (c) ve resiprokal etki (d) %1 d¿zeyinde ºnemli bulunmuĸtur. 

¢izelge 4.40. Tam Ve Kēsētlē Sulama Koĸullarē Altēnda F1 Generasyonunda koza sayēsē deĵerlerine ait 

Tam Diallel Varyans Analiz Sonu­larē. 

 

VK  

 

SD 

 

 KSF1 TSF1 

KO F KO F 

a 5 1.8318 5.6623** 5.6906 92.7662** 

b1 1 0.9031 2.7916 33.9736 553.8211** 

b2 5 2.0134 6.2236** 0.9678 15.7769** 

b3 9 0.6796 2.1006* 2.0338 33.1535** 

b 15 1.1391 3.5210** 3.8078 62.0725** 

c 5 2.8994 8.9623** 5.6806 92.6022** 

d 10 0.5714 1.7663 2.1185 34.5341** 

 

 

Tam ve kēsētlē sulama altēnda altē pamuk genotipi ve bunlarēn tam diallel F2 

generasyonunda koza sayēsēna ait tam diallel tablonun varyans analizi sonu­larē ¢izelge 4.41ô 

de verilmiĸtir. 

Yapēlan varyans analiz sonucuna gºre; kēsētlē sulama i­in, eklemeli gen etkisi varyansē 

(a), ortalama dominantlēk varyansē (b1) ve anasal etki deĵerleri (c)  ºnemli bulunurken; bir 

ana­ta dominant allellerin toplanmasēnē belirleyen varyans (b2) dominantlēk etkisi (b), ve 

resiprokal etkinin (d) istatistiki olarak ºnemli olmadēĵē tespit edilmiĸtir.  

Tam sulama uygulamasē i­in ise; eklemeli gen etkisi varyansē (a), ortalama 

dominantlēk varyansē (b1), bir ana­ta dominant allellerin toplanmasēnē belirleyen varyans (b2), 
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ºzel uyum yeteneĵi ve dominant genlerin ana­lara daĵēlēmēnē belirleyen (b3), dominantlēk 

etkisi (b), anasal etki deĵerleri (c) ve resiprokal etki (d) %1 d¿zeyinde ºnemli bulunmuĸtur. 

¢izelge 4.41. Tam ve kēsētlē sulama koĸullarē altēnda F2 generasyonunda koza sayēsē deĵerlerine ait 

tam diallel varyans analiz sonu­larē. 

 

VK  

 

SD 

 

KSF2 TSF2 

KO F KO F 

a 5 2.2738 4.2379** 2.8933 23.8456** 

b1 1 2.9261 5.4539* 25.7645 212.3402** 

b2 5 0.6549 1.2206 1.7172 14.1522** 

b3 9 0.2471 0.4606 2.4134 19.8901** 

b 15 0.5616 1.0468 3.7381 30.8075** 

c 5 1.8237 3.3990** 0.5083 4.1895** 

d 10 0.3440 0.6412 0.3928 3.2376** 

 

Tam ve kēsētlē sulamada F1 generasyonunda koza sayēsē bakēmēndan yapēlan analiz 

sonucunda hem tam sulama hem de kēsētlē sulama i­in hesaplanan genetik parametreler 

sonucunda ºnemli bulunan bir deĵer tespit edilmemiĸtir.  

Kēsētlē sulamada dominant ve resesif allellerin oranēnēn (H2/4H1) 0.25ôden farklē 

(0.167) ­ēkmasēndan dolayē bu allellerin eĸit frekansta olmadēklarē, ebeveynlerdeki dominant 

genlerin sayēsēnēn resesif gen sayēsēna oranēnēn (KD/KR) (2.53) 1ôden b¿y¿k olmasē da 

dominant allelerin ­oĵunlukta olduĵunu ve dominant ve resesif allellerin daĵēlēĸ yºn¿ (F) 

deĵerinin pozitif olmasēnē doĵrulamēĸtēr. Dominantlēk derecesinin (H1/D)1/2  (2.214) 1ôden 

b¿y¿k olmasē ¿st¿n dominantlēĵēn bulunduĵuna iĸaret ederken; eklemeli varyans ile 

dominantlēk varyansē arasēndaki farkēn (D-H1) negatif deĵer almasē bu ºzelliĵin kalētēmēnda 

dominant etkilerin daha ºnemli olduĵuna iĸaret etmektedir. Etkili en az gen ­ifti sayēsēnē 

belirleyen h2/H2=K ise 1ôin altēnda kaldēĵē i­in bu parametre bilgi vermek a­ēsēndan yetersiz 

kalmēĸtēr (¢izelge 4.42). 

Tam sulama F1 melezleri i­in yapēlan analiz sonucunda,  koza sayēsē a­ēsēndan oluĸan 

t¿m genetik parametreler ºnemsiz bulunmuĸtur. Yapēlan analiz sonucunda; dominant ve 

resesif allellerin oranēnēn (H2/4H1) 0.25ôden farklē (0.298) ­ēkmasēndan dolayē bu allellerin 

eĸit frekansta olmadēklarē, eklemeli varyans ile dominantlēk varyansē arasēndaki farkēn (D-H1) 

negatif deĵer almasē bu ºzelliĵin kalētēmēnda dominant etkilerin daha ºnemli olduĵunu ve 

dominantlēk derecesinin (H1/D)1/2  (2.229) 1ôden b¿y¿k olmasē ¿st¿n dominantlēĵēn 

bulunduĵunu ortaya koymuĸ;  tam diallel varyans analiz sonu­larēndaki bir ana­ta dominant 

allellerin toplanmasēnē belirleyen varyans (b2) %1 ºnemlilik seviyesinde olmasēyla uyum 
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i­inde sonu­ vermiĸtir. Ebeveynlerdeki dominant genlerin sayēsēnēn resesif gen sayēsēna 

oranēnē gºsteren deĵer  (KD/KR) 1ôin altēnda bulunmuĸ olup; pop¿lasyonda resesif allellerin 

baskēn olduĵunu gºsterirken; dominant ve resesif allellerin daĵēlēĸ yºn¿ (F) negatif olarak 

saptanmēĸtēr. Etkili en az gen ­ifti sayēsēnē belirleyen h2/H2=K ise 1.087 bulunmuĸ ve bu 

deĵerin 1ôden b¿y¿k olmasē bu ºzelliĵin bir gen ­ifti tarafēndan yºnetildiĵini ortaya 

koymaktadēr. (¢izelge 4.42). 

¢izelge 4.42. Koza Sayēsē Ķ­in Bulunmuĸ Genetik Parametreler  (F1).  

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

Altē genotipe ait kēsētlē sulama altēnda tam diallel F1 melez generasyonlarēnēn oluĸturduĵu 

pop¿lasyonda koza sayēsē i­in hesaplanan varyans (Vr) ve kovaryans (Wr) deĵerlerine iliĸkin 

Wr/Vr grafiĵi ķekil 4.13ôde verilmiĸtir. 

Grafik incelendiĵinde, kuramsal dominantlēk ile ger­ek ebeveyn arasēndaki korelasyon 

katsayēsē (Yr,Wr+Vr icin r) pozitif deĵer almēĸtēr. Bu da koza sayēsē k¿­¿k olan ebeveynlerin 

resesif gen taĸēdēĵēna iĸaret etmektedir. Regresyon hattē y eksenini pozitif taraftan kestiĵi ve 

koza sayēsēnēn kalētēmēnda kēsmi dominantlēĵēn etkili olduĵu gºr¿lm¿ĸt¿r. Ancak bu bulgu 

dominantlēk derecesinin (H1/D)1/2 (2.037)  1ôden b¿y¿k olmasē ile ­eliĸmektedir. Bu durum 

incelenen ºzellik a­ēsēndan epistatik gen etkisinin varlēĵēna baĵlanabilir. Kullanēlan 

ebeveynlerin regresyon hattēndan uzak olmasē, incelenen ºzellikte epistatik etkilerin mevcut 

olabileceĵini kanēsēnē g¿­lendirmektedir (Iqbal vd., 1991). Wr/Vr grafiĵinde ebeveynler 

arasēnda en ­ok resesif gen taĸēyan genotipin kēsētlē sulamada 6 noôlu ebeveyn olduĵu 

Genetik Komponentler 

Ortalama Deĵerler 

  Kēsētlē Sulama  

 

 

Tam Sulama 

E 0.087Ñ0.171 0.017Ñ0.498 

D 0.423Ñ0.451 0.731Ñ1.318 

F 0.811Ñ 1.102 -0.050Ñ3.219 

H1 2.070Ñ1.145 3.635Ñ3.345 

H2 1.386Ñ1.023 4.332Ñ2.988 

D-H1 -1.648Ñ1.004 -2.904Ñ2.933 

(H1/D)1/2 2.214 2.229 

H2/4H1 0.167 0.298 

KD/KR  2.53 0.97 

h2 0.077Ñ0.689 4.709Ñ2.011 

h2/H2=K 0.055 1.087 

Kalētēm Derecesi (GH) 0.629 0.715 

Kalētēm Derecesi (DH) 0.208 0.163 
r (Yr, Wr + Vr)  0.298 -0.543 
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gºzlemlenmiĸtir. 6x6 tam diallel melezleme ­alēĸmasēnda yer alan genotiplardan 3 ve 6 noôlu 

genotiplarēn diĵer genotiplara kēyasla daha y¿ksek oranda homozigot olduĵu ve ebeveynlerin 

ise bahsedilen ºzellik i­in y¿ksek oranda resesif gen taĸēdēĵē gºr¿lmektedir (ķekil 4.13). 

 

ķekil 4.13. Kēsētlē Sulama F1 Generasyonu Koza Sayēsēna Ait Wr/Vr Grafiĵi. 

 

6x6  tam diallel F1 melez generasyonlarēnēn tam sulama altēnda oluĸturduĵu 

pop¿lasyonda koza sayēsē i­in hesaplanan varyans (Vr) ve kovaryans (Wr) deĵerlerine iliĸkin 

Wr/Vr grafiĵi ķekil 4.14ôde verilmiĸtir. 

Grafik incelendiĵinde, kuramsal dominantlēk ile ger­ek ebeveyn arasēndaki 

korelasyon katsayēsē (Yr,Wr+Vr icin r) negatif deĵer almēĸtēr. Bu da koza sayēsē y¿ksek olan 

ebeveynlerin dominant, d¿ĸ¿k olanlarēn ise resesif gen taĸēdēĵēna iĸaret etmektedir. Grafik 

incelendiĵinde regresyon hattēnēn y eksenini pozitif yºnde kestiĵi (a=0.004) ve bu sonucunda 

kēsmi dominantlēĵa iĸaret ettiĵi gºr¿lmektedir. (Wr/Vr grafiĵinde ebeveynler arasēnda en ­ok 

resesif gen taĸēyan genotipin 4 olduĵu gºr¿nmektedir. 6x6  tam diallel melezleme 

­alēĸmasēnda yer alan genotiplardan 1, 2 ve 4  noôlu genotiplarēn diĵer genotiplara kēyasla 

daha y¿ksek oranda homozigot olduĵu ve 3 numaralē ebeveynin ise bahsedilen ºzellik i­in 

dominant gen taĸēdēĵē gºr¿lmektedir (ķekil 4.14). 
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ķekil 4.14. Tam Sulama F1 Generasyonu Koza Sayēsēna Ait Wr/Vr Grafiĵi. 

 

Tam ve kēsētlē sulamada F2 generasyonunda koza sayēsē bakēmēndan hem tam sulama 

hem de kēsētlē sulama i­in hesaplanan genetik parametreler sonucunda ºnemli bulunan bir 

deĵer tespit edilmemiĸtir, diallel melez analizi i­in ºnceden kabullenilen varsayēmlarēn ge­erli 

olduĵu ótô deĵerinin ºnemsiz ­ēkmēĸ olmasēndan ºt¿r¿ ge­erlidir.  

Kēsētlē sulama F2 generasyonunda dominant ve resesif allellerin oranēnēn (H2/4H1) 

0.25ôden farklē (0.181) ­ēkmasēndan dolayē bu allellerin eĸit frekansta olmadēklarē, 

ebeveynlerdeki dominant genlerin sayēsēnēn resesif gen sayēsēna oranēnēn (KD/KR) (1.94) 

1ôden b¿y¿k olmasē da dominant allelerin ­oĵunlukta olduĵunu ve dominant ve resesif 

allellerin daĵēlēĸ yºn¿ (F) deĵerinin pozitif olduĵu saptanmēĸtēr. Dominantlēk derecesinin 

(H1/D)1/2  (2.117) 1ôden b¿y¿k olmasē ¿st¿n dominantlēĵēn olduĵunu gºsterirken; eklemeli 

varyans ile dominantlēk varyansē arasēndaki farkēn (D-H1) negatif deĵer almasē bu ºzelliĵin 

kalētēmēnda dominant etkilerin daha ºnemli olduĵuna iĸaret etmektedir. Etkili en az gen ­ifti 

sayēsēnē belirleyen h2/H2=K ise 1ôin altēnda kaldēĵē i­in bu parametre bilgi vermek a­ēsēndan 

yetersiz kalmēĸtēr (¢izelge 4.43). 

Tam sulama F2 melezleri i­in koza sayēsē a­ēsēndan oluĸan t¿m genetik parametreler 

i­in yapēlan analiz sonucunda; dominant ve resesif allellerin oranēnēn (H2/4H1) 0.25ôden farklē 

(0.233) ­ēkmasēndan dolayē bu allellerin eĸit frekansta olmadēklarē, eklemeli varyans ile 

dominantlēk varyansē arasēndaki farkēn (D-H1) negatif deĵer almasē bu ºzelliĵin kalētēmēnda 

dominant etkilerin daha ºnemli olduĵunu ve dominantlēk derecesinin (H1/D)1/2  (3.944) 1ôden 
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b¿y¿k olmasē ¿st¿n dominantlēĵēn bulunduĵunu ortaya koymuĸtur. Ebeveynlerdeki dominant 

genlerin sayēsēnēn resesif gen sayēsēna oranēnē gºsteren deĵer  (KD/KR) 1óden b¿y¿k  

bulunmuĸ olup; pop¿lasyonda dominant allellerin olduĵunu gºsterirken; dominant ve resesif 

allellerin daĵēlēĸ yºn¿ (F) pozitif olarak saptanmēĸtēr. Etkili en az gen ­ifti sayēsēnē belirleyen 

h2/H2=K ise 1ôin altēnda kaldēĵē i­in bu parametre bilgi vermek a­ēsēndan yetersiz kalmēĸtēr 

(¢izelge 4.43). 

¢izelge 4.43 Koza Sayēsē Ķ­in Bulunmuĸ Genetik Parametreler  (F2).  

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

6x6 kēsētlē sulama altēnda tam diallel F2 melez generasyonlarēnēn oluĸturduĵu 

pop¿lasyonda koza sayēsē i­in hesaplanan varyans (Vr) ve kovaryans (Wr) deĵerlerine iliĸkin 

Wr/Vr grafiĵi ķekil 4.15ôde verilmiĸtir. 

Grafik incelendiĵinde, kuramsal dominantlēk ile ger­ek ebeveyn arasēndaki korelasyon 

katsayēsē (Yr,Wr+Vr icin r) negatif deĵer almēĸtēr. Bu da koza sayēsē y¿ksek olan ebeveynlerin 

dominant gen taĸēdēĵēna iĸaret etmektedir. Grafik incelendiĵinde regresyon hattēnēn y eksenini 

pozitif yºnde kestiĵi (a=0.321) ve bu sonu­ta kēsmi dominantlēĵa iĸaret etmektedir. Wr/Vr 

grafiĵinde 4 numaralē ­eĸidin baĸlangē­ noktasēna en uzak ebeveyn olduĵu gºr¿nmektedir 

buradan bu ­eĸidin resesif gen taĸēdēĵē sonucuna ulaĸēlmaktadēr. Tam diallel melezleme 

­alēĸmasēnda yer alan genotiplardan 6 noôlu genotiptēn diĵer genotiplara kēyasla y¿ksek 

Genetik Komponentler 

Ortalama Deĵerler 

  Kēsētlē Sulama  

 

 

Tam Sulama 

E 0.137Ñ 0.344 0.030Ñ4.440 

D 0.424Ñ0.910 0.541Ñ11.747 

F 0.574Ñ2.223 0.604Ñ28.699 

H1 1.903Ñ2.310 8.420Ñ29.821 

H2 1.380Ñ2.064 7.837Ñ26.640 

D-H1 -1.478Ñ2.026 -7.879Ñ26.153 

(H1/D)1/2 2.117 3.944 

H2/4H1 0.181 0.233 

KD/KR  1.94 1.329 

h2 0.331Ñ1.389 0.006Ñ17.931 

h2/H2=K 0.24 0.001 

Kalētēm Derecesi (GH) 0.577 0.897 

Kalētēm Derecesi (DH) 0.185 0.064 

r (Yr, Wr + Vr)  -0.167 -0.553 
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oranda homozigot olduĵu belirlenirken, genotipler koza sayēsē bakēmēndan y¿ksek oranda 

resesif genlere sahip olduĵu sonucuna varēlmaktadēr (ķekil 4.15). 

 

 

ķekil 4.15. Kēsētlē Sulama F2 Generasyonu Koza Sayēsēna Ait Wr/Vr Grafiĵi. 

 

Grafik incelendiĵinde, kuramsal dominantlēk ile ger­ek ebeveyn arasēndaki korelasyon 

katsayēsē (Yr,Wr+Vr icin r) negatif deĵer almēĸtēr. Bu da koza sayēsē y¿ksek olan ebeveynlerin 

dominant gen taĸēdēĵēna iĸaret etmektedir. Grafik incelendiĵinde regresyon hattēnēn y eksenini 

negatif yºnde kestiĵi (a=-0.184) ve bu sonu­ta ¿st¿n dominantlēĵa iĸaret etmektedir. (H1/D)1/2 

(3.94)  deĵeri 1ôden b¿y¿k ­ēkmēĸ olup bu sonucu desteklemektedir. Wr/Vr grafiĵinde 2, 3 ve 

4 numaralē ­eĸidin baĸlangē­ noktasēna en uzak ebeveynler olduĵu gºr¿nmektedir buradan bu 

­eĸitlerin y¿ksek oranda resesif gen taĸēdēĵē sonucuna ulaĸēlmaktadēr. Tam diallel melezleme 

­alēĸmasēnda yer alan genotiplardan 1, 3, 5 ve 6 noôlu genotiplarēn diĵer genotiplara kēyasla 

daha y¿ksek oranda homozigot olduĵu belirlenirken, 5 numaralē genotipin ise koza sayēsē 

bakēmēndan daha y¿ksek oranda dominant genlere sahip olduĵu sonucuna varēlmaktadēr 

(ķekil 4.16). 
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ķekil 4.16. Tam Sulama F2 Generasyonu Koza Sayēsēna Ait Wr/Vr Grafiĵi. 

 

Tam ve kēsētlē sulama altēnda altē pamuk genotipi ve bunlarēn tam diallel F1 ve F2 

generasyonunun koza sayēsē a­ēsēndan gºsterdikleri genel ve ºzel uyum yetenekleri ile 

resiprokal etkiler i­in varyans analizi ¢izelge 4.44ôde verilmiĸtir. 

Ebeveynlerin koza sayēsē ºzelliĵine ait kēsētlē sulama altēnda F1 generasyonunda genel 

kombinasyon yeteneĵi (GKY), ºzel kombinasyon yeteneĵi (¥KY) ve resiprokal etki (RE) 

varyanslarē %1 d¿zeyinde ºnemli bulunmuĸtur. Resiprokal etkinin (RE) ºnemli ­ēkmasē ve c 

komponentinde ºnemli ­ēkmasē birbirini destekler niteliktedir. GKY/¥KY oranēnēn 1ôden 

b¿y¿k olmasē (1.6) koza sayēsē ºzelliĵinin kalētēmēnēn eklemeli genler etkisi altēnda olduĵunu 

gºstermektedir fakat; ºnemsiz bulunmuĸ olmasēna raĵmen diallel melez analizinde D-H1ôin 

negatif bulunmasē ve (H1/D)1/2 deĵerinin 1ôden b¿y¿k oluĸu ¿st¿n dominantlēk ile; grafik 

analizinde regresyon hattēnēn y eksenini negatif taraftan kesmesi ile belirlenen kēsmi 

dominantlēk durumu dominant gen etkilerinin daha ºnemli olduĵunu vurgulamaktadēr.  

Griffing tipi melez analizi yºnteminde Jinks-Hayman tipi analizden farklē olarak ­evre 

varyansē ayrēca hesaplanamamaktadēr. Bundan dolayē ­evre varyansēnēn yaptēĵē katkēyla 

beraber bu analiz yºntemi Jinks-Hayman tipi analiz ile ­eliĸen sonu­larē gºsterebilmektedir. 

Bu durumda ­evre varyansēnēn ayrēca hesaplanabildiĵi analiz yºnteminden elde edilen veriler 

daha g¿ven verici olarak yorumlanabilir ve sonu­lar arasēndaki bu ­eliĸkinin epistatik gen 

etkilerinden de kaynaklanmēĸ olabileceĵi d¿ĸ¿n¿lmektedir. 



108 
 

Tam sulama koĸullarēnda ise genel kombinasyon yeteneĵi (GKY), ºzel kombinasyon 

yeteneĵi (¥KY) ve resiprokal etki (RE) varyanslarē %1 d¿zeyinde ºnemli bulunmuĸtur. 

Resiprokal etkinin (RE) ºnemli ­ēkmasē ve c komponentinde ºnemli ­ēkmasē birbirini 

destekler niteliktedir. GKY/¥KY oranēnēn 1ôden b¿y¿k olmasē (1.49) koza sayēsē ºzelliĵinin 

kalētēmēnēn eklemeli genler etkisi altēnda olduĵunu gºstermektedir fakat; ºnemsiz bulunmuĸ 

olmasēna raĵmen diallel melez analizinde D-H1ôin negatif bulunmasē ve (H1/D)1/2 deĵerinin 

1ôden b¿y¿k oluĸu ¿st¿n dominantlēk ile, grafik analizinde regresyon hattēnēn y eksenini 

pozitif taraftan kesmesi ile belirlenen kēsmi dominantlēk durumu dominant gen etkilerinin 

daha ºnemli olduĵunu vurgulamaktadēr.  Griffing tipi melez analizi yºnteminde Jinks-

Hayman tipi analizden farklē olarak ­evre varyansē ayrēca hesaplanamamaktadēr. Bundan 

dolayē ­evre varyansēnēn yaptēĵē katkēyla beraber bu analiz yºntemi Jinks-Hayman tipi analiz 

ile ­eliĸen sonu­larē gºsterebilmektedir. Bu durumda ­evre varyansēnēn ayrēca 

hesaplanabildiĵi analiz yºnteminden elde edilen veriler daha g¿ven verici olarak 

yorumlanabilir ve sonu­lar arasēndaki bu ­eliĸkinin epistatik gen etkilerinden de 

kaynaklanmēĸ olabileceĵi d¿ĸ¿n¿lmektedir. 

Kēsētlē sulama koĸullarēnda F2 generasyonunda genel kombinasyon yeteneĵi (GKY) 

%1 d¿zeyinde ºnemli bulunurken; ºzel kombinasyon yeteneĵi (¥KY) ve resiprokal etki (RE) 

varyanslarē ºnemli bulunmamēĸtēr. GKY/¥KY oranēnēn 1ôden b¿y¿k olmasē bu ºzelliĵin 

kalētēmēnda eklemeli genlerin daha baskēn olduĵunu gºstermektedir.  Bu sonu­ ile birlikte b 

komponentinin ºnemli bulunmasē; diallel melez analizinde D-H1ôin negatif olmasē ve 

(H1/D)1/2 deĵerinin 1ôden b¿y¿k oluĸu bununla beraber grafik analizinde regresyon hattēnēn y 

eksenini negatif taraftan kesmesi ile belirlenen kēsmi dominantlēk durumu dominant gen 

etkilerinin daha ºnemli olduĵunu gºstermiĸtir ve bu sonu­lar birbiri ile paralellik 

gºstermektedir.  

Tam sulama koĸullarēnda ise genel kombinasyon yeteneĵi (GKY), ºzel kombinasyon 

yeteneĵi (¥KY) ve resiprokal etki (RE) varyanslarē %1 d¿zeyinde ºnemli bulunmuĸtur. 

Resiprokal etkinin (RE) ºnemli ­ēkmasē ve c komponentinde ºnemli bulunmasē koza sayēsēnēn 

kalētēmēnda anasal etkinin varlēĵēna iĸaret etmektedir. GKY/¥KY oranēnēn 1ôden k¿­¿k 

olmasē koza sayēsē ºzelliĵinin kalētēmēnēn eklemeli olmayan genler etkisi altēnda olduĵunu 

gºstermektedir fakat; ºnemsiz bulunmuĸ olmasēna raĵmen diallel melez analizinde D-H1ôin 

negatif bulunmasē ve (H1/D)1/2 deĵerinin 1ôden b¿y¿k oluĸu ile grafik analizinde regresyon 

hattēnēn y eksenini negatif taraftan kesmesi ile belirlenen ¿st¿n dominantlēk durumu dominant 

gen etkilerinin daha ºnemli olduĵunu vurgulamaktadēr.  Griffing tipi melez analizi 
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yºnteminde Jinks-Hayman tipi analizden farklē olarak ­evre varyansē ayrēca 

hesaplanamamaktadēr. Bundan dolayē ­evre varyansēnēn yaptēĵē katkēyla beraber bu analiz 

yºntemi Jinks-Hayman tipi analiz ile ­eliĸen sonu­larē gºsterebilmektedir. Bu durumda ­evre 

varyansēnēn ayrēca hesaplanabildiĵi analiz yºnteminden elde edilen veriler daha g¿ven verici 

olarak yorumlanabilir ve sonu­lar arasēndaki bu ­eliĸkinin epistatik gen etkilerinden de 

kaynaklanmēĸ olabileceĵi d¿ĸ¿n¿lmektedir. 

¢izelge 4.44.  Koza Sayēsēna Ķliĸkin Genel Uyum Yetenekleri ve Melezlere Ķliĸkin ¥zel Uyum 

Yetenekleri Varyans Analiz Sonu­larē. 

 

VK  

 

SD 

 

KO 

 KSF1 KSF2 TSF1 TSF2 

GUY 5 0.458**  0.568**  1.423**  0.7233**  

¥KG 15 0.285**  0.140 0.952**  0.935**  

Resip. Etli 15 0.337**  0.209 0.827**  0.107**  

Hata 105 0.081 0.134 0.015 0.030 

 

 

 

Koza sayēsēna iliĸkin genel ve ºzel uyum yeteneklerinin kombinasyon g¿c¿ etkileri 

¢izelge 4.45ôde verilmiĸtir. 

Kēsētlē sulama F1 generasyonunda en b¿y¿k genel kombinasyon yeteneĵi (GKY) 1 

numaralē ebeveynden (0.312) elde edilirken; en k¿­¿k GKY 5 numaralē ebeveynden ( -0.398) 

elde edilmiĸtir. 4 ve 5 numaralē ebeveynlerin GKY negatif olurken;1, 2, 3 ve 6 numaralē 

ebeveynlerin GKY pozitif olarak tespit edilmiĸtir. GKY bakēmēndan 1, 2 ve 3 numaralē 

genotiplerin istatistiki olarak pozitif yºnde ºnemli olduĵu tespit edilmiĸtir. Melezlerin ºzel 

kombinasyon yeteneklerinin (¥KY) 0.9 (6x3) ile -0.525 (5x2) arasēnda deĵiĸtiĵi 

gºr¿lmektedir. ¥KY incelendiĵinde melezler 2x5 (0.392), 2x6 (0.492), 3x2 (0.525), 6x1 

(0.65), 6x2 (0.525), 6x3 (0.9) ve 6x4 (0.525) pozitif yºnde; 4x6 (-0.394), 5x2 (-0.525) ise 

negatif yºnde  %1 d¿zeyinde ºnemli bulunmuĸtur. Koza sayēsē bakēmēndan kēsētlē sulama F1 

generasyonunda 6 adet kombinasyonun resiprok etki gºsterdiĵi tespit edilmiĸtir (¢izelge 

4.45). 

Tam sulama 6x6 tam diallel melez ­alēĸmasēnēn F1 generasyonunda ise; 2 (0.501) ve 3 

(0.176  pozitif yºnde; 4 numaralē ebeveyn (-0.257) negatif yºnde GKY %1 d¿zeyinde ºnemli 

bulunmuĸtur. 1.5 ve 6 numaralē ebeveynler ise GKY bakēmēndan ºnemli bulunmamēĸtēr. 

Melezlerin ºzel kombinasyon yetenekleri incelendiĵinde, 13 tanesi pozitif yºnde (1x2, 1x4, 

2x5, 3x4, 3x6, 4x2, 4x3, 5x3, 5x6, 6x1, 6x2, 6x3 ve 6x5), 8 tanesi ise negatif yºnde (1x5, 1x6, 

2x4, 2x1, 3x2, 4x1, 5x1 ve 6x4) ºnemli bulunmuĸtur. Tam sulama altēnda resiprok etkiler 
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incelendiĵinde, 13 adet melezin resiprok etki gºsterdiĵi ve bunlarēn 5 tanesinin negatif 8 

tanesinin pozitif yºnde olduĵu tespit edilmiĸtir (¢izelge 4.45). 

¢izelge 4.45. Kēsētlē ve Tam Sulamada koza sayēsē i­in elde edilen verilere uygulanan genel ve ºzel 

kombinasyon yetenekleri; resiprok etkiler analizinden tahmin edilen, ebeveynlere iliĸkin genel 

kombinasyon yetenekleri etkileri (gi) ve F1 kombinasyonlarēna iliĸkin ºzel kombinasyon yetenekleri 

etkileri (sij) ve resiprokal etkiler (rij). 

 

K
ē
s
ē
t
l
ē
 
S
u
l
a
m
a

 

                   ǀ 

ǁ   
Gloria 

(1) 

Nazilli84-S 

(2) 

NP Ege 

(3) 

Nazilli M -503 

(4) 

DAK 66:3 

(5) 

NIAB 999 

(6) 

Gloria           0.312**  -0.081 0.171 -0.379 0.008 -0.242 

Nazilli84-S  0.063 0.229**  0.029 -0.321 0.392* 0.492**  

NP Ege    0.075 0.525**  0.165* 0.294 -0.169 0.156 

Nazilli M -503  -0.025 -0.225 -0.025 -0.035 0.231 -0.394* 

DAK 66:3  0.05 -0.525** -0.05 0.05 -0.098 0.344* 

NIAB 999     0.65**  0.525**  0.9**  0.525**  0.35 0.052 

T
a

m
 S

u
la

m
a 

Gloria           0.008 0.942**  0.055 0.338**  -0.331** -0.378** 

Nazilli84-S  -0.213** 0.501**  0.011 -0.331** 0.163* -0.022 

NP Ege    0.05 -0.1**  0.176**  0.719**  0.076 0.603**  

Nazilli M -503  -0.95**  0.275**  1.1**  -0.257** 0.784**  0.086 

DAK 66:3  -0.3**  -0.037 0.825**  0.6**  0.062 0.542 

NIAB 999     0.6**  1.15**  0.95**  -0.1**  0.475**  -0.49 

Kēsētlē Sulama Tam Sulama 
Kºĸegenler GKY, 

kºĸegen ¿st¿ ¥KY, 

kºĸegen altē RE etkilerini 

gºstermektedir. 

 

 

 

SH 
KD 

SH 
KD 

%5 %1 %5 %1 

[g(i)]  =   0.075 

[S(ij)]  =  0.171 

[r(ij)]  =  0 .201 
 

0.147 

0.335 

0.394 
 

0.188 

0.428 

0.503 
 

[g(i)]  =   0.033 

[S(ij)]  =  0.074 

[r(ij)] =  0 .088 
 

0.065 

0.145 

0.172 
 

0.083 

0.185 

0.220 
 

t  = 1.96 (%5 t cetvel deĵeri) 

t  = 2.50 (%1 t cetvel deĵeri) 

 

 

 

Koza sayēsēna iliĸkin F2 generasyonuna ait genel ve ºzel uyum yeteneklerinin 

kombinasyon g¿c¿ etkileri ¢izelge 4.46ôda verilmiĸtir. 

Kēsētlē sulama F2 generasyonunda genel kombinasyon yeteneĵi (GKY),  4 (0.263) 

numaralē ebeveynde pozitif yºnde, 5 (-0.219) ve 6 (-0.215) numaralē ebeveynlerde ise negatif 

yºnde istatistiksel olarak ºnemli olduĵu tespit edilmiĸtir. Melezlerin ºzel kombinasyon 

yeteneklerinin (¥KY) 0.688 (3x2) ile -0.4 (5x4) arasēnda deĵiĸtiĵi gºr¿lmektedir. ¥KY 

incelendiĵinde melezler 3x2 (0.688), 4x2 (0.663) pozitif yºnde ºnemli bulunmuĸtur ve 

bulunan bu kombinasyonlarēn resiprok melezler olduĵu tespit edilmiĸtir (¢izelge 4.46). 

Tam sulama altēnda ­alēĸmasēnēn F2 generasyonunda ise; 2 (0.413) ve 3 (0.117) 

numaralē ebeveynler pozitif yºnde; 1 (-0.221) ve 6 (-0.258)  numaralē ebeveynler ise negatif 

yºnde GKY gºstermiĸlerdir. F2 generasyonunun ºzel kombinasyon yetenekleri, 1x3, 1x4, 
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2x3, 2x6, 4x5, 4x6, 5x6 ve 4x3 melezlerinde pozitif yºnde; 1x6, 2x5, 3x5, 3x6, 4x1, 5x4, 6x1 

ve 6x2 negatif yºnde ºnemli bulunmuĸtur. Tam sulama koĸullarēnda resiprok etkiler 

incelendiĵinde, 4 melezde (4x1, 4x3, 5x4, 6x2) resiprok etki tespit edilmiĸtir (¢izelge 4.46). 

¢izelge 4.46. Kēsētlē ve Tam Sulamada koza sayēsē i­in elde edilen verilere uygulanan genel ve ºzel 

kombinasyon yetenekleri; resiprok etkiler analizinden tahmin edilen, ebeveynlere iliĸkin genel 

kombinasyon yetenekleri etkileri (gi) ve F2 kombinasyonlarēna iliĸkin ºzel kombinasyon yetenekleri 

etkileri (sij) ve resiprokal etkiler (rij). 

 

K
ē
s
ē
t
l
ē
 
S
u
l
a
m
a

 

                   ǀ 

ǁ   
Gloria 

(1) 

Nazilli84-S 

(2) 

NP Ege 

(3) 

Nazilli M -503 

(4) 

DAK 66:3 

(5) 

NIAB 999 

(6) 

Gloria           -0.15 0.131 0.056 -0.265 0.042 -0.038 

Nazilli84-S  -0.363 0.154 0.24 0.044 -0.013 0.083 

NP Ege    0.35 0.688**  0.167 0.019 0.275 0.021 

Nazilli M -503  0.275 0.663**  -0.075 0.263**  0.479* -0.025 

DAK 66:3  -0.3 0.2 0.05 -0.4 -0.219** -0.094 

NIAB 999     -0.075 -0.05 -0.05 -0.1 -0.1 -0.215* 

T
a

m
 S

u
la

m
a 

Gloria           -0.221** 0.162 0.083 0.346**  0.229* -0.542** 

Nazilli84-S  -0.025 0.413**  1.15**  -0.113 -0.329** 0.775**  

NP Ege    0.1 0.25 0.117**  0.158 -0.358** -0.279** 

Nazilli M -503  -0.3*  -0.175 0.4**  -0.046 0.654**  0.483**  

DAK 66:3  0.025 0.1 -0.125 -0.275* -0.004 0.417**  

NIAB 999     -0.25 -0.35**  -0.05 -0.4 -0.075 -0.258** 

Kēsētlē Sulama Tam Sulama 
Kºĸegenler GKY, 

kºĸegen ¿st¿ ¥KY, 

kºĸegen altē RE etkilerini 

gºstermektedir. 

 

 

 

SH 
KD 

SH 
KD 

%5 %1 %5 %1 

[g(i)]  =   0.097 

[S(ij)]  =  0.22 

[r(ij)]  =  0 .259 
 

0.190 

0.431 

0.508 
 

0.243 

0.550 

0.648 
 

[g(i)]  = 0.046 

[S(ij)] =  0.105 

[r(ij)]  = 0.123 
 

0.090 

0.206 

0.261 
 

0.115 

0.263 

0.333 
 

t  = 1.96 (%5 t cetvel deĵeri) 

t  = 2.50 (%1 t cetvel deĵeri) 

 

Tam ve kēsētlē sulama koĸullarēnda 6x6 tam diallel 30 F1 kombinasyonunun, koza 

sayēsēna iliĸkin heterosis ve heterobeltiosis deĵerleri ¢izelge 4.47ôde verilmiĸtir. 

Kēsētlē sulama altēnda F1 melez pop¿lasyonunda koza sayēsēna ait hesaplanan heterosis 

deĵerleri % 31.07 (5x1) ile %-17.68 (1x6) arasēnda deĵiĸmiĸtir. F1 generasyonunda  

hesaplanan heterosis deĵerlerinde 30 melez i­erisinde 21 tanesi istatistiki olarak ºnemli 

bulunmazken, 6 tanesinde (2x5, 3x2, 5x1, 6x2, 6x3 ve 6x4) pozitif yºnde, 3 tanesi (1x4, 1x6 

ve 4x6) negatif yºnde ºnemli olduĵu tespit edilmiĸtir. Koza sayēsē i­in heterobeltiosis 

deĵerleri %25.68 (6x3) ile %-22.58 (4x6) arasēnda daĵēlmaktadēr. Heterobeltiosis deĵerleri 

bakēmēndan ºnemli olan 6 adet melez (2x5, 3x2, 5x1, 6x3, 6x4 ve 6x5) pozitif ve 3 adet melez 

(1x4, 1x6 ve 4x6) negatif yºnde ºnemli olduĵu sonucuna varēlmēĸtēr. (¢izelge 4.47).  
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¢eĸitlerin ana olarak kullanēldēĵē melez serisinde, koza sayēsē bakēmēndan hesaplanan 

en b¿y¿k heterosis %15.70 ve heterobeltiosis deĵeri %12.09 olarak 6 numaralē ebeveynin 

kullanēldēĵē melez serisinden elde edilirken; en d¿ĸ¿k heterosis %-6.46 ve en d¿ĸ¿k 

heterobeltiosis deĵeri ise %-9.31 ile 1 numaralē ­eĸidin kullanēldēĵē kombinasyonlardan elde 

edilmiĸtir. ¢eĸitlerin baba olarak kullanēldēĵē melez serisinde ise en y¿ksek heterosis deĵeri 

%14.65 ile 5 numaralē hat olurken, en y¿ksek heterobeltiosis deĵeri %5.13 ile 2 numaralē 

ebeveyn olmuĸtur. En d¿ĸ¿k heterosis deĵeri ortalamasē %-4.52 ve en d¿ĸ¿k heterobeltiosis 

ortalamasē %-7.82 olarak  6 numaralē ebeveynin baba olarak kullanēldēĵē melezlerde 

hesaplanmēĸtēr. Ortalama heterosis ve heterobeltiosis deĵerleri ise sērasēyla %5.52 ve %0.82 

olmuĸtur (¢izelge 4.47). 

Tam sulama koĸullarēndaki F1 melezleri i­in koza sayēsēna ait hesaplanan heterosis 

deĵerleri % 52.34 (4x3) ile %-5.19  (2x6) arasēnda deĵiĸmiĸtir. F1 generasyonunda hesaplanan 

heterosis deĵerlerinde 30 melez i­erisinde 27 adet melezin istatistiki olarak ºnemli olduĵu 

tespit edilmiĸtir. Koza sayēsē i­in heterobeltiosis deĵerleri %41.30 (4x3) ile %-16.97 (2x6) 

arasēnda deĵiĸiklik gºstermektedir. Heterobeltiosis deĵerleri incelendiĵinde 20 melez pozitif 

yºnde; 2 melezin ise negatif yºnde ºnemli olduĵu tespit edilmiĸtir (¢izelge 4.47).  

¢eĸitlerin ana olarak kullanēldēĵē melez serisinde, koza sayēsē bakēmēndan hesaplanan 

en b¿y¿k heterosis %26.15 ve heterobeltiosis deĵeri %20.17 olarak 5 numaralē ebeveynin 

kullanēldēĵē melez serisinden elde edilirken; en d¿ĸ¿k heterosis %10.63 ve en d¿ĸ¿k 

heterobeltiosis deĵeri ise %0.18 ile 2 numaralē ­eĸidin kullanēldēĵē melezlerden  elde 

edilmiĸtir. ¢eĸitlerin baba olarak kullanēldēĵē melez serisinde ise en y¿ksek heterosis deĵeri 

%31.41 ve en y¿ksek heterobeltiosis deĵeri %25.09 ile 3 numaralē ebeveyn olmuĸtur. En 

d¿ĸ¿k heterosis deĵeri ortalamasē %8.66 ve en d¿ĸ¿k heterobeltiosis ortalamasē %5.88 ile 6 

numaralē ebeveynin baba olarak kullanēldēĵē melezlerde hesaplanmēĸtēr. Ortalama heterosis ve 

heterobeltiosis deĵerleri ise sērasēyla %19.80 ve %13.23 olmuĸtur (¢izelge 4.47). 
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¢izelge 4.47. Kēsētlē ve tam sulama koĸullarē altēnda F1 Melezlerinde Koza Sayēsē Bakēmēndan 

Heterosis (Ht) ve Heterobeltiosis (Hb) Deĵerleri. 

 Ebeveyn  1 2 3 4 5 6 Ort. 

K
ē
s
ē
t
l
ē
 
S
u
l
a
m
a

 

1 
Ht  -2.67 1.35 -15.25* 1.94 -17.65**  -6.46 

Hb  -3.10 0.89 -19.35**  -6.25 -18.75**  -9.31 

2 
Ht -0.44  0.00 -2.11 30.43**  7.21 7.11 

Hb -0.88  -0.88 -6.45 19.47**  5.31 3.49 

3 
Ht 0.45 18.75**   4.68 10.24 -5.91 5.55 

Hb 0.00 17.70*  -0.81 1.80 -6.76 2.39 

4 
Ht -1.69 -9.70 3.83  5.50 -17.60**  -3.59 

Hb -6.45 -13.71 -1.61  -7.26 -22.58**  -9.03 

5 
Ht 31.07**  10.14 8.29 7.34  11.33 7.42 

Hb 20.54**  0.88 8.29 -5.65  3.67 1.44 

6 
Ht 7.69 26.13**  26.82**  0.43 25.12**   15.70 

Hb 6.25 23.89**  25.68**  -5.65 16.51*  12.09 

Ort. 
Ht 7.41 8.53 8.06 -0.98 14.65 -4.52  

Hb 3.89 5.13 6.47 -7.58 4.86 -7.82  

Ort. 
Ht 5.52       

Hb 0.82       

T
a

m
 S

u
la

m
a 

1 
Ht   23.64**  14.69**  36.09**  12.59**  -3.68 16.67 

Hb   17.27**  10.81* 22.30**  8.78* -11.49* 9.54 

2 
Ht 18.21**    16.17**  8.13* 15.84**  -5.19 10.63 

Hb 12.12*   6.67 -7.27 6.36 -16.97**  0.18 

3 
Ht 23.08**  13.53*   17.97**  8.70* 12.21* 15.10 

Hb 18.92**  4.24   9.42* 8.70* 6.52**  9.56 

4 
Ht 15.04* 15.90**  52.34**    25.00**  23.14**  26.28 

Hb 3.38 -0.61 41.30**    15.94**  20.16**  16.04 

5 
Ht 22.73**  14.85* 32.61**  43.75**    16.79* 26.15 

Hb 18.58**  5.45 32.61**  33.33**    10.87**  20.17 

6 
Ht 0.74 26.64**  41.22**  19.83**  31.30**    23.95 

Hb -7.43 10.91* 34.06**  16.94* 24.64**    15.82 

Ort. 
Ht 15.96 18.91 31.41 25.15 18.68 8.66  

Hb 9.11 17.13 25.09 15.23 14.96 5.88  

 
Ort. 

Ht 19.80       

Hb 13.23       

**= %1 d¿zeyinde ºnemli, *= %5 d¿zeyinde ºnemli 

 

Kēsētlē sulama koĸullarēnda F2 melez pop¿lasyonunda koza sayēsēna ait hesaplanan 

heterosis deĵerleri % 26.34 (3x2) ile %-7.69 (1x4) arasēnda deĵiĸmiĸtir. F2 generasyonunda 

hesaplanan heterosis deĵerlerinde 30 melez i­erisinde 25 tanesi istatistiki olarak ºnemsiz 

bulunurken, 5 tanesinde (4x5, 3x2, 4x2, 5x2 ve 5x3) heterosis deĵeri ºnemli bulunmuĸtur. 

Koza sayēsē i­in heterobeltiosis deĵerleri %25.22 (3x2) ile %-11.48 (1x4) arasēnda 
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daĵēlmaktadēr. Heterobeltiosis deĵerleri bakēmēndan 3x2 (25.22) dēĸēnda istatistiki olarak 

ºnemli melez saptanamamēĸtēr (¢izelge 4.48). 

¢eĸitlerin ana olarak kullanēldēĵē melez serisinde, koza sayēsē bakēmēndan hesaplanan 

en b¿y¿k heterosis %11.76 ve heterobeltiosis deĵeri %10.63 olarak 3 numaralē ebeveynin 

kullanēldēĵē melez serisinden elde edilirken; en d¿ĸ¿k heterosis %2.22 ve en d¿ĸ¿k 

heterobeltiosis deĵeri ise %-0.81 ile 6 numaralē ­eĸitte tespit edilmiĸtir. ¢eĸitlerin baba olarak 

kullanēldēĵē melez serisinde ise en y¿ksek heterosis deĵeri %15.31 ve en y¿ksek 

heterobeltiosis deĵeri %11.81 ile 2 numaralē ebeveynin kullanēldēĵē melez kombinasyonlardan 

elde edilmiĸtir. En d¿ĸ¿k heterosis deĵeri ortalamasē %2.5 ve en d¿ĸ¿k heterobeltiosis 

ortalamasē %-0.48 olarak 1 numaralē ebeveynin baba olarak kullanēldēĵē melezlerde 

hesaplanmēĸtēr. Ortalama heterosis ve heterobeltiosis deĵerleri ise sērasēyla %7.11 ve %2.98 

olmuĸtur (¢izelge 4.48). 

Tam sulama koĸullarēndaki F2 melezleri i­in koza sayēsēna ait hesaplanan heterosis 

deĵerleri % 36.68 (2x6) ile %2.86 (5x3) arasēnda deĵiĸmiĸtir. F2 generasyonunda hesaplanan 

heterosis deĵerlerinde 30 melez i­erisinde 5x3 (2.86) dēĸēnda t¿m melezler ºnemli 

bulunmuĸtur. Koza sayēsē i­in heterobeltiosis deĵerleri %31.45 (4x6) ile %-0.73 (1x6) 

arasēnda deĵiĸiklik gºstermektedir. Heterobeltiosis deĵerleri 1x6 (-0.73), 3x6 (2.13), 5x3 

(2.86) ve 6x3 (0.71) dēĸēnda diĵer t¿m kombinasyonlarēn ºnemli olduĵu tespit edilmiĸtir 

(¢izelge 4.48). 

¢eĸitlerin ana olarak kullanēldēĵē melez serisinde, koza sayēsē bakēmēndan hesaplanan 

en b¿y¿k heterosis %22.36 ve heterobeltiosis deĵeri %16.54 olarak 4 numaralē ebeveynin 

kullanēldēĵē melez serisinden elde edilirken; en d¿ĸ¿k heterosis %11.42 ve en d¿ĸ¿k 

heterobeltiosis deĵeri ise %8.05 ile 5 ­eĸidin kullanēldēĵē melez kombinasyonlardan elde 

edilmiĸtir. ¢eĸitlerin baba olarak kullanēldēĵē melez serisinde ise en y¿ksek heterosis deĵeri 

%23.15 ve en y¿ksek heterobeltiosis deĵeri %19.52 ile 1 numaralē ebeveyn olmuĸtur. En 

d¿ĸ¿k heterosis deĵeri ortalamasē %14.69 ile 5 numaralē ebeveynden ve en d¿ĸ¿k 

heterobeltiosis ortalamasē %10.64 olarak 3 numaralē ebeveynin baba olarak kullanēldēĵē 

melezlerde hesaplanmēĸtēr. Ortalama heterosis ve heterobeltiosis deĵerleri ise sērasēyla 

%19.56 ve %14.75 olmuĸtur (¢izelge 4.48). 

 

 

 



115 
 

¢izelge 4.48.  Kēsētlē ve tam sulama koĸullarē altēnda F2 Melezlerinde Koza Sayēsē Bakēmēndan 

Heterosis (Ht) ve Heterobeltiosis (Hb) Deĵerleri. 

 Ebeveyn  1 2 3 4 5 6 Ort. 

K
ē
s
ē
t
l
ē
 
S
u
l
a
m
a

 

1 
Ht  12.44 -0.45 -7.69 12.62 -0.45 3.29 

Hb  11.95 -0.89 -11.48 3.57 -1.79 0.27 

2 
Ht -0.44  1.79 -4.26 7.25 6.31 2.23 

Hb -0.88  0.88 -7.79 -1.77 4.42 -0.85 

3 
Ht 2.24 26.34**   9.01 17.07 6.36 11.76 

Hb 1.79 25.22**   14.41 8.11 5.41 10.63 

4 
Ht -3.85 18.30* 6.44  25.00**  3.03 10.55 

Hb -7.79 13.93 11.71  10.66 -2.46 6.77 

5 
Ht 7.77 14.98* 19.02* 10.19  6.40 10.12 

Hb -0.89 5.31 9.91 -2.46  -0.92 2.37 

6 
Ht 6.79 4.50 4.55 -0.43 2.46  2.22 

Hb 5.36 2.65 3.60 -5.74 -4.59  -0.81 

Ort. 
Ht 2.50 15.31 6.27 1.36 12.88 4.33  

Hb -0.48 11.81 5.04 -2.61 3.20 0.93  

Ort. 
Ht 7.11       

Hb 2.98       

T
a

m
 S

u
la

m
a 

1 
Ht  16.91**  7.19**  24.22**  9.42**  4.21* 12.39 

Hb  16.06**  5.67* 16.06**  8.63**  -0.73 9.14 

2 
Ht 16.18**   30.43**  25.98**  10.22**  36.68**  20.66 

Hb 15.33**   27.66**  18.52**  8.63**  27.34**  16.43 

3 
Ht 29.50**  37.68**   13.85**  6.43**  8.68**  13.33 

Hb 27.66**  34.75**   4.96**  5.67**  2.13 9.50 

4 
Ht 25.00**  20.48**  26.15**   31.01**  34.16**  22.36 

Hb 16.79**  13.33**  16.31**   21.58**  31.45**  16.54 

5 
Ht 9.42**  13.15**  2.86 22.49**   18.63**  11.42 

Hb 8.63**  11.51**  2.86 13.67**   12.23**  8.05 

6 
Ht 35.63**  25.87**  7.17**  20.99**  16.35**   14.08 

Hb 29.20**  17.27**  0.71 18.55**  10.07**   9.32 

Ort. 
Ht 23.15 22.81 14.76 21.50 14.69 20.47  

Hb 19.52 18.58 10.64 14.35 10.92 14.48  

 
Ort. 

Ht 19.56       

Hb 14.75       

**= %1 d¿zeyinde ºnemli, *= %5 d¿zeyinde ºnemli 
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4.5. Odun dalē sayēsē  (Adet/bitki)  

Altē pamuk genotipi; bunlarēn 30 tam diallel F1 melez kombinasyonu ve 30 tam diallel 

F2 melez kombinasyonunun tam (%100)  ve kēsētlē (%50)  sulama koĸullarē altēnda odun dalē 

sayēsē sayēsē bakēmēndan ºnvaryans analizleri ¢izelge 4.49ô da verilmiĸtir. Yapēlan ºn varyans 

analizinde genotipler arasēnda istatistiki olarak %1 ºnem d¿zeyinde fark olduĵu tespit 

edilmiĸtir. 

¢izelge 4.49. Kēsētlē sulama ve tam sulama F1 ve F2 odun dalē sayēsē deĵerlerine ait ºn varyans analiz 

sonu­larē. 

 

VK  

 

SD 

 

KO 

 KSF1 KSF2 TSF1 TSF2 

Blok 3 1.78 1.38**  0.28**  0.33 

Genotip 35 0.23**  0.32**  0.19**  0.22**  

Hata 105 0.163 0.135 0.073 0.139 

Genel 143     

**: %1 seviyesinde, *: %5 seviyesinde, KO: Kareler Ortalamasē, SD: Serbestlik Derecesi, VK: Varyansyon 

Kaynaĵē, KS: Kēsētlē Sulama, TS: Tam Sulama. 

 

Ebeveynler karĸēlaĸtērēldēĵēnda kēsētlē sulamada, 4 numaralē genotip en y¿ksek odun 

dalē sayēsēna sahip (0.7 adet/bitki) ebeveyn olurken; tam sulama koĸullarēnda 1 (0.9 adet/bitki)  

numaralē ebeveyn en y¿ksek odun dalē sayēsē sayēsēna sahip olmuĸtur. Ebeveynler arasēnda en 

d¿ĸ¿k odun dalē sayēsēna  sahip ebeveyn kēsētlē sulama koĸullarēnda 5 (0.3 adet/bitki)  

numaralē ebeveyn olurken, tam sulamada ise 3 (0.2 adet/bitki)  numaralē ebeveynler olmuĸtur 

(¢izelge 4.50). 

Altē pamuk genotipi ve bunlarēn 30 tam diallel F1 melez kombinasyonunun tam ve 

kēsētlē sulama altēnda odun dalē sayēsē sayēsēna ait ortalama deĵerleri ¢izelge 4.50ôde 

verilmiĸtir. Kēsētlē sulama altēnda F1 melezler i­erisinde en y¿ksek odun dalē sayēsē sayēsēna 

1x2 (1.2 adet/bitki) sahip olurken, en az odun dalē sayēsē sayēsēna sahip melez 3x6 (0.2 

adet/bitki); tam sulamada ise en y¿ksek odun dalē sayēsē sayēsēna 5x4 (1.1 adet/bitki) melezi, 

en az odun dalē sayēsēna ise 4x6 (0.3 adet/bitki) melezi sahip olmuĸtur (¢izelge 4.50). 
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¢izelge 4.50. Tam ve Kēsētlē Sulama Altēnda altē pamuk genotipi ve bunlarēn resiproklu diallel 

melezlenmesinden elde edilen 30 F1 odun dalē sayēsēna ait ortalama deĵerler ve ºnemlilik gruplarē. 

 
K
ē
s
ē
t
l
ē
 
S
u
l
a
m
a

 

                   ǀ 

ǁ   
Gloria 

(1) 

Nazilli84-S 

(2) 

NP Ege 

(3) 

Nazilli M -503 

(4) 

DAK 66:3 

(5) 

NIAB 999 

(6) 

Gloria           0.6 BG 1.2 A 0.7 AG 1.0 AD 1.0 AD 0.9 AE 

Nazilli84-S  0.5 BG 0.4 DG 0.6 BG 0.7 AG 0.8 AF 0.6 BG 

NP Ege    0.5 BG 0.9 AE 0.5 JG 0.5 CG 0.7 AG 0.2 G 

Nazilli M -503  0.3 EG 0.3 FG 0.6 BG 0.7 AG 0.5 CG 0.4 EG 

DAK 66:3  0.3 EG 1.1 AB 0.6 BG 0.6 BG 0.3 EG 0.6 BG 

NIAB 999     1.0 AC 0.7 AG 0.8 AF 0.7 AG 0.6 BG 0.4 EG 

T
a

m
 S

u
la

m
a 

Gloria           0.9 AC 0.7 AF 0.7 BF 0.7 BF 1.0 AB 0.6 CG 

Nazilli84-S  0.7 BF 0.4 FH 0.8 AE 0.7 BF 0.7 BF 0.5 BH 

NP Ege    1.0 AB 0.7 AF 0.2 GH 0.5 CH 0.4 EH 0.4 EH 

Nazilli M -503  0.2 H 0.6 CG 0.5 DH 0.5 DH 0.5 DH 0.3 GH 

DAK 66:3  0.8 AE 0.8 AD 0.6 CG 1.1 A 0.5 DH 0.7 BF 

NIAB 999     0.8 AD 1.0 AB 0.8 AD 0.5 DH 0.5 CH 0.4 FH 

KS Ort:  0.60          LSD0.05 KS:   0.566                     TS Ort:0.60                    LSD0.05 TS: 0.380 

 

 

Denemeye ait 30 tam diallel F2 melez kombinasyonlarēnēn tam ve kēsētlē sulama altēnda 

odun dalē sayēsēna ait ortalama deĵerleri ise ¢izelge 4.51ôde gºsterilmiĸtir. Kēsētlē sulama 

altēnda F2 melezlerin odun dalē sayēsē ortalamasē 1.5  (2x1) ile 0.2 (1x2) arasēnda deĵiĸiklik 

gºstermiĸ olup; bu deĵerlerin tam sulamada ise 1.1 (2x5) ve 0.4 (5x6) arasēnda olduĵu 

gºzlemlenmiĸtir (¢izelge 4.51). 

¢izelge 4.51. Tam ve Kēsētlē Sulama Altēnda altē pamuk genotipi ve bunlarēn resiproklu diallel 

melezlenmesinden elde edilen 30 F1 odun dalē sayēsē aĵērlēĵēna ait ortalama deĵerler ve ºnemlilik 

gruplarē. 

 

K
ē
s
ē
t
l
ē
 
S
u
l
a
m
a

 

                   ǀ 

ǁ   
Gloria 

(1) 

Nazilli84-S 

(2) 

NP Ege 

(3) 

Nazilli M -503 

(4) 

DAK 66:3 

(5) 

NIAB 999 

(6) 

Gloria           0.6 DE 0.2 E 0.7 CE 0.7 BE 0.6 DE 0.8 BD 

Nazilli84-S  1.5 A 0.4 DE 0.8 BD 0.7 CE 0.7 BE 1.4 A 

NP Ege    0.7 CE 0.7 BE 0.5 DE 0.5 DE 0.6 DE 1.2 AC 

Nazilli M -503  0.5 DE 1.2 AB 0.6 DE 0.7 BE 0.5 DE 0.8 BD 

DAK 66:3  0.8 BD 0.4 DE 0.7 BE 1.2 AC 0.3 DE 0.7 BE 

NIAB 999     0.6 DE 0.7 CE 0.7 BE 0.6 DE 0.5 DE 0.4 DE 

T
a

m
 S

u
la

m
a 

Gloria           0.9 AE 0.5 BH 0.7 AG 0.8 AE 1.0 AC 0.8 AF 

Nazilli84-S  0.9 AD 0.4 EH 0.7 AG 0.5 BH 1.1 A 0.8 AE 

NP Ege    1.0 AB 0.4 EH 0.2 GH 0.1 H 0.3 FH 0.4 EH 

Nazilli M -503  0.8 AE 0.8 AE 0.7 AG 0.5 CH 0.5 CH 0.4 DH 

DAK 66:3  0.6 AH 0.5 BH 0.5 CH 0.6 AH 0.5 CH 0.4 EH 

NIAB 999     0.6 BH 0.8 AF 0.5 CH 0.8 AF 0.8 AE 0.4 EH 

KS Ort: 0.68           LSD0.05 KS:   0.516                      TS Ort:0.60                    LSD0.05 TS: 0.523 

 



118 
 

Tam ve kēsētlē sulama altēnda altē pamuk genotipi ve bunlarēn tam diallel F1 

generasyonunda odun dalē sayēsēna ait tam diallel tablonun varyans analizi sonu­larē ¢izelge 

4.52ôde verilmiĸtir. 

Yapēlan varyans analiz sonucuna gºre; kēsētlē sulama i­in, anasal etki deĵerleri (c) 

dēĸēndaki eklemeli gen etkisi varyansē (a), ortalama dominantlēk varyansē (b1), bir ana­ta 

dominant allellerin toplanmasēnē belirleyen varyans (b2), dominant genlerin ana­lara 

daĵēlēmēnē belirleyen (b3), dominantlēk etkisi (b), ve resiprokal etki (d) ºnemli bulunmamēĸtēr. 

Tam sulama uygulamasē i­in ise; eklemeli gen etkisi varyansē (a), ortalama 

dominantlēk varyansē (b1), dominant genlerin ana­lara daĵēlēmēnē belirleyen (b3), dominantlēk 

etkisi (b), anasal etki deĵerleri (c) ºnemli bulunurken bir ana­ta dominant allellerin 

toplanmasēnē belirleyen varyans (b2) ve resiprokal etki (d) ºnemsiz bulunmuĸtur. 

¢izelge 4.52. Tam Ve Kēsētlē Sulama Koĸullarē Altēnda F1 Generasyonunda odun dalē sayēsē 

deĵerlerine ait Tam Diallel Varyans Analiz Sonu­larē. 

 

VK  

 

SD 

 

 KSF1 TSF1 

KO F KO F 

a 5 0.1682 1.0318 0.2929 3.7232* 

b1 1 0.4857 2.9790 0.6969 36.4651**  

b2 5 0.1946 1.1937 0.1466 2.4641 

b3 9 0.1176 0.7211 0.1466 2.2511* 

b 15 0.1678 1.0291 0.1833 3.0455**  

c 5 0.5946 3.6470** 0.3193 4.0708* 

d 10 0.1688 1.0356 0.1228 1.3862 

 

Tam ve kēsētlē sulama altēnda altē pamuk genotipi ve bunlarēn tam diallel F2 

generasyonunda odun dalē sayēsēna ait tam diallel tablonun varyans analizi sonu­larē ¢izelge 

4.53ôde verilmiĸtir. 

Yapēlan varyans analizi sonucuna gºre; kēsētlē sulama F2 generasyonu i­in, ortalama 

dominantlēk varyansē (b1), anasal etki deĵerleri (c) ve resiprokal etki (d) dēĸēndaki; eklemeli 

gen etkisi varyansē (a), bir ana­ta dominant allellerin toplanmasēnē belirleyen varyans (b2) 

dominant genlerin ana­lara daĵēlēmēnē belirleyen (b3), dominantlēk etkisi (b), ºnemli 

bulunmamēĸtēr. 

Tam sulama i­in, eklemeli gen etkisi varyansē (a) dēĸēndaki, ortalama dominantlēk 

varyansē (b1), bir ana­ta dominant allellerin toplanmasēnē belirleyen varyans (b2), dominant 

genlerin ana­lara daĵēlēmēnē belirleyen (b3), dominantlēk etkisi (b), anasal etki deĵerleri (c) ve 

resiprokal etki (d) ºnemli bulunmamēĸtēr. 
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¢izelge 4.53. Tam Ve Kēsētlē Sulama Koĸullarē Altēnda F2 Generasyonunda odun dalē sayēsē 

deĵerlerine ait Tam Diallel Varyans Analiz Sonu­larē. 

 

VK  

 

SD 

 

KSF2 TSF2 

KO F KO F 

a 5 0.1516 1.1150 0.5399 3.8675** 

b1 1 1.3176 9.6932* 0.5336 3.8221 

b2 5 0.1324 0.9744 0.0251 0.1799 

b3 9 0.1720 1.2654 0.1047 0.7498 

b 15 0.2352 1.7302 0.1067 0.7646 

c 5 0.5693 4.1886** 0.2497 1.7885 

d 10 0.4153 3.0556** 0.2307 1.6524 

 

Tam ve kēsētlē sulamada F1generasyonunda odun dalē sayēsē bakēmēndan yapēlan analiz 

sonucunda hem tam sulama hem de kēsētlē sulama i­in hesaplanan genetik parametreler 

sonucunda ºnemli bulunan bir deĵer tespit edilmemiĸtir.  

Kēsētlē sulamada dominant ve resesif allellerin oranēnēn (H2/4H1) 0.25ôden farklē 

(0.162) ­ēkmasēndan dolayē bu allellerin eĸit frekansta olmadēklarē, ebeveynlerdeki dominant 

genlerin sayēsēnēn resesif gen sayēsēna oranēnēn (KD/KR) (2.543) 1ôden b¿y¿k olmasē da 

dominant allelerin ­oĵunlukta olduĵunu ve dominant ve resesif allellerin daĵēlēĸ yºn¿ (F) 

deĵerinin pozitif olmasēnē doĵrulamēĸtēr. Dominantlēk derecesinin (H1/D)1/2  (3.599) 1ôden 

b¿y¿k olmasē ¿st¿n dominantlēĵēn bulunduĵuna iĸaret ederken; eklemeli varyans ile 

dominantlēk varyansē arasēndaki farkēn (D-H1) negatif deĵer almasē bu ºzelliĵin kalētēmēnda 

dominant etkilerin daha ºnemli olduĵuna iĸaret etmektedir. . Etkili en az gen ­ifti sayēsēnē 

belirleyen h2/H2=K ise 1ôin altēnda kaldēĵē i­in bu parametre bilgi vermek a­ēsēndan yetersiz 

kalmēĸtēr (¢izelge 4.54). 

Tam sulama F1 melezleri i­in yapēlan analiz sonucunda,  odun dalē sayēsē a­ēsēndan 

oluĸan t¿m genetik parametreler ºnemsiz bulunmuĸtur. Yapēlan analizde; dominant ve resesif 

allellerin oranēnēn (H2/4H1) 0.25ôden farklē (0.220) ­ēkmasēndan dolayē bu allellerin eĸit 

frekansta olmadēklarē, eklemeli varyans ile dominantlēk varyansē arasēndaki farkēn (D-H1) 

negatif deĵer almasē bu ºzelliĵin kalētēmēnda dominant etkilerin daha ºnemli olduĵunu ve 

dominantlēk derecesinin (H1/D)1/2  (2.168) 1ôden b¿y¿k olmasē ¿st¿n dominantlēĵēn 

bulunduĵunu ortaya koymuĸtur. Ebeveynlerdeki dominant genlerin sayēsēnēn resesif gen 

sayēsēna oranēnē gºsteren deĵer  (KD/KR) 1ôden b¿y¿k olmasē dominant allelerin 

pop¿lasyonda olduĵunu gºsterirken; dominant ve resesif allellerin daĵēlēĸ yºn¿ (F) pozitif 
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olarak saptanmēĸtēr. Etkili en az gen ­ifti sayēsēnē belirleyen h2/H2=K ise 1ôin altēnda kaldēĵē 

i­in bu parametre bilgi vermek a­ēsēndan yetersiz kalmēĸtēr (¢izelge 4.54). 

Dar anlamda kalētēm derecesi kēsētlē sulamada 0.065 ve tam sulamada ise 0.166 olarak 

tahmin edilmiĸtir. Dar anlamda kalētēm derecesinin k¿­¿k oluĸu dominant genetik varyansēn 

fenotipik varyans i­indeki payēnēn etkin oluĸunu ortaya koymaktadēr. Geniĸ anlamda kalētēm 

derecesi ise kēsētlē sulamada 0.518 iken tam sulamada 0.554 olarak tahmin edilmiĸtir. 

¢izelge 4.54. Odun dalē sayēsē Ķ­in Bulunmuĸ Genetik Parametreler  (F1).  

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

6x6 tam diallel F1 melez generasyonlarēnēn kēsētlē sulama altēnda oluĸturduĵu 

pop¿lasyonda odun dalē sayēsē i­in hesaplanan varyans (Vr) ve kovaryans (Wr) deĵerlerine 

iliĸkin Wr/Vr grafiĵi ķekil 4.17ôde verilmiĸtir. 

Grafik incelendiĵinde, kuramsal dominantlēk ile ger­ek ebeveyn arasēndaki korelasyon 

katsayēsē (Yr,Wr+Vr icin r) pozitif deĵer almēĸtēr. Bu da odun dalē sayēsē y¿ksek olan 

ebeveynlerin dominant, d¿ĸ¿k olanlarēn ise resesif gen taĸēdēĵēna iĸaret etmektedir. Grafik 

incelendiĵinde regresyon hattēnēn y eksenini pozitif yºnde kestiĵi (a=0.057) gºr¿lmektedir ve 

bu sonu­ta kēsmi dominantlēĵa iĸaret etmektedir. (KD/KR) (2.543)  deĵeri 1ôden b¿y¿k 

­ēkmēĸ olup bu sonucu desteklemektedir. Wr/Vr grafiĵinde ebeveynler  y¿ksek oranda resesif 

gen taĸēdēĵē gºr¿nmektedir (1, 3, 4, 5 ve 6). 6x6 tam diallel melezleme ­alēĸmasēnda yer alan 

genotiplardan 2 ve 5 noôlu genotiplarēn diĵer genotiplara kēyasla daha y¿ksek oranda 

Genetik Komponentler 

Ortalama Deĵerler 

  Kēsētlē Sulama  

 

 

Tam Sulama 

E 0.052Ñ0.081 0.020Ñ0.028 

D 0.046Ñ0.214 0.069Ñ0.075 

F 0.145Ñ0.522 0.058Ñ0.183 

H1 0.600Ñ0.542 0.324Ñ0.191 

H2 0.390Ñ0.484 0.286Ñ0.170 

D-H1 -0.554Ñ0.476 -0.255Ñ0.167 

(H1/D)1/2 3.599 2.168 

H2/4H1 0.162 0.22 

KD/KR  2.543 1.479 

h2 0.039Ñ0.326 0.086Ñ 0.115 

h2/H2=K 0.099 0.3 

Kalētēm Derecesi (GH) 0.518 0.554 

Kalētēm Derecesi (DH) 0.065 0.166 
r (Yr, Wr + Vr)  0.477 -0.796 
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homozigot olduĵu ve 2 numaralē ebeveynin ise bahsedilen ºzellik i­in dominant gen taĸēdēĵē 

gºr¿lmektedir (ķekil 4.17). 

 

ķekil 4.17. Kēsētlē Sulama F1 Generasyonu Odun dalē sayēsēna Ait Wr/Vr Grafiĵi. 

 

Altē genotipe ait tam sulama altēnda tam diallel F1 melez generasyonlarēnēn 

oluĸturduĵu pop¿lasyonda odun dalē i­in hesaplanan varyans (Vr) ve kovaryans (Wr) 

deĵerlerine iliĸkin Wr/Vr grafiĵi ķekil 4.18ôde verilmiĸtir. 

Grafik incelendiĵinde, kuramsal dominantlēk ile ger­ek ebeveyn arasēndaki korelasyon 

katsayēsē (Yr,Wr+Vr icin r) negatif deĵer almēĸtēr. Bu da odun dalē sayēsē y¿ksek olan 

ebeveynlerin dominant gen  taĸēdēĵēna iĸaret etmektedir. Grafik incelendiĵinde regresyon 

hattēnēn y eksenini pozitif yºnde kestiĵi (a=0.013) ve bu sonu­ta kēsmi dominantlēĵa iĸaret 

etmektedir. (KD/KR)  (1.479)  deĵeri 1ôden b¿y¿k ­ēkmēĸ olup bu sonucu desteklemektedir. 

Wr/Vr grafiĵinde 3 ve 6 numaralē ­eĸidin baĸlangē­ noktasēna en uzak ebeveynler olduĵu 

gºr¿nmektedir buradan bu ­eĸitlerin  resesif gen taĸēdēĵē sonucuna ulaĸēlmaktadēr. 6x6  tam 

diallel melezleme ­alēĸmasēnda yer alan genotiplardan 1 ve 5 noôlu genotiplarēn diĵer 

genotiplara kēyasla daha y¿ksek oranda homozigot olduĵu gºr¿lmektedir (ķekil 4.18). 
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ķekil 4.18. Tam Sulama F1 Generasyonu Odun dalē sayēsēna Ait Wr/Vr Grafiĵi. 

 

Tam ve kēsētlē sulamada F2 generasyonunda odun dalē sayēsē bakēmēndan hem tam 

sulama hem de kēsētlē sulama i­in hesaplanan genetik parametreler sonucunda ºnemli bulunan 

bir deĵer tespit edilmemiĸtir, diallel melez analizi i­in ºnceden kabullenilen varsayēmlarēn 

ge­erli olduĵu ótô deĵerinin ºnemsiz ­ēkmēĸ olmasēndan ºt¿r¿ ge­erlidir.  

Kēsētlē sulamada dominant ve resesif allellerin oranēnēn (H2/4H1) 0.25ôden farklē 

(0.211) ­ēkmasēndan dolayē bu allellerin eĸit frekansta olmadēklarē, ebeveynlerdeki dominant 

genlerin sayēsēnēn resesif gen sayēsēna oranēnēn (KD/KR) (3.23) 1ôden b¿y¿k olmasē da 

dominant allelerin ­oĵunlukta olduĵunu ve dominant ve resesif allellerin daĵēlēĸ yºn¿ (F) 

deĵerinin pozitif olduĵu saptanmēĸtēr. Dominantlēk derecesinin (H1/D)1/2  (2.56) 1ôden b¿y¿k 

olmasē ¿st¿n dominantlēĵēn olduĵunu gºsterirken; eklemeli varyans ile dominantlēk varyansē 

arasēndaki farkēn (D-H1) negatif deĵer almasē bu ºzelliĵin kalētēmēnda dominant etkilerin 

daha ºnemli olduĵuna iĸaret etmektedir. Etkili en az gen ­ifti sayēsēnē belirleyen h2/H2=K ise 

1ôin altēnda kaldēĵē i­in bu parametre bilgi vermek a­ēsēndan yetersiz kalmēĸtēr (¢izelge 4.55). 

Tam sulama F2 melezleri i­in odun dalē sayēsē a­ēsēndan oluĸan t¿m genetik 

parametreler i­in yapēlan analiz sonucunda; dominant ve resesif allellerin oranēnēn (H2/4H1) 

0.25ôden farklē (0.203) ­ēkmasēndan dolayē bu allellerin eĸit frekansta olmadēklarē, eklemeli 

varyans ile dominantlēk varyansē arasēndaki farkēn (D-H1) negatif deĵer almasē bu ºzelliĵin 

kalētēmēnda dominant etkilerin daha ºnemli olduĵunu ve dominantlēk derecesinin (H1/D)1/2  

(2.28) 1ôden b¿y¿k olmasē ¿st¿n dominantlēĵēn bulunduĵunu ortaya koymuĸtur. 

Ebeveynlerdeki dominant genlerin sayēsēnēn resesif gen sayēsēna oranēnē gºsteren deĵer  
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(KD/KR) (1.892) 1ôden b¿y¿k olmasē da dominant allelerin ­oĵunlukta olduĵunu ve 

dominant ve resesif allellerin daĵēlēĸ yºn¿ (F) deĵerinin pozitif olduĵu saptanmēĸtēr. Etkili en 

az gen ­ifti sayēsēnē belirleyen h2/H2=K ise 1ôin altēnda kaldēĵē i­in bu parametre bilgi vermek 

a­ēsēndan yetersiz kalmēĸtēr (¢izelge 4.55). 

Dar anlamda kalētēm derecesi kēsētlē sulamada 0.079 ve tam sulamada ise 0.167 olarak 

tahmin edilmiĸtir. Dar anlamda kalētēm derecesinin k¿­¿k oluĸu dominant genetik varyansēn 

fenotipik varyans i­indeki payēnēn etkin oluĸunu ortaya koymaktadēr. Geniĸ anlamda kalētēm 

derecesi ise kēsētlē sulamada 0.474 iken tam sulamada 0.495 olarak tahmin edilmiĸtir. 

¢izelge 4.55. Odun dalē sayēsē Ķ­in Bulunmuĸ Genetik Parametreler  (F2).  

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

6x6 kēsētlē sulama altēnda tam diallel F2 melez generasyonlarēnēn oluĸturduĵu 

pop¿lasyonda odun dalē sayēsē i­in hesaplanan varyans (Vr) ve kovaryans (Wr) deĵerlerine 

iliĸkin Wr/Vr grafiĵi ķekil 4.19ôda verilmiĸtir. 

Grafik incelendiĵinde, kuramsal dominantlēk ile ger­ek ebeveyn arasēndaki korelasyon 

katsayēsē (Yr,Wr+Vr icin r) negatif deĵer almēĸtēr. Bu da odun dalē sayēsē y¿ksek olan 

ebeveynlerin dominant gen taĸēdēĵēna iĸaret etmektedir. Grafik incelendiĵinde regresyon 

hattēnēn y eksenini pozitif yºnde kestiĵi (a=0.038) ve bu sonu­ta ¿st¿n dominantlēĵa iĸaret 

etmektedir. KD/KR (1.56)  deĵeri 1ôden b¿y¿k ­ēkmēĸ olup bu sonucu desteklemektedir. 

Wr/Vr grafiĵinde 2 numaralē ­eĸidin baĸlangē­ noktasēna en uzak ebeveyn olduĵu 

gºr¿nmektedir. Buradan bu ­eĸidin  resesif gen taĸēdēĵē sonucuna ulaĸēlmaktadēr. Tam diallel 

Genetik Komponentler 

Ortalama Deĵerler 

  Kēsētlē Sulama  

 

 

Tam Sulama 

E 0.043Ñ0.083 0.035Ñ0.040 

D 0.063Ñ0.221 0.119Ñ0.105 

F 0.090Ñ0.539 0.168Ñ0.257 

H1 0.661Ñ0.560 0.623Ñ0.267 

H2 0.558Ñ0.500 0.505Ñ0.239 

D-H1 -0.598Ñ 0.491 -0.504Ñ 0.234 

(H1/D)1/2 3.23 2.288 

H2/4H1 0.211 0.203 

KD/KR  1.56 1.892 

h2 0.159Ñ0.337 0.145Ñ0.161 

h2/H2=K 0.286 0.287 

Kalētēm Derecesi (GH) 0.474 0.495 

Kalētēm Derecesi (DH) 0.079 0.167 

r (Yr, Wr + Vr)  -0.452 -0.707 
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melezleme ­alēĸmasēnda yer alan genotiplardan 4 noôlu genotiptēn diĵer genotiplara kēyasla 

daha y¿ksek oranda homozigot olduĵu belirlenirken, 1 numaralē genotipin ise odun dalē sayēsē 

bakēmēndan daha y¿ksek oranda dominant genlere sahip olduĵu sonucuna varēlmaktadēr 

(ķekil 4.19). 

 

ķekil 4.19. Kēsētlē Sulama F2 Generasyonu Odun dalē sayēsēna Ait Wr/Vr Grafiĵi. 

 

6x6 tam sulama altēnda tam diallel F2 melez generasyonlarēnēn oluĸturduĵu 

pop¿lasyonda odun dalē sayēsē i­in hesaplanan varyans (Vr) ve kovaryans (Wr) deĵerlerine 

iliĸkin Wr/Vr grafiĵi ķekil 4.20ôde verilmiĸtir. 

Tam sulama F2 generasyonu i­in; kuramsal dominantlēk ile ger­ek ebeveyn arasēndaki 

korelasyon katsayēsē (Yr,Wr+Vr icin r) negatif deĵer almēĸtēr. Bu da odun dalē sayēsē y¿ksek 

olan ebeveynlerin dominant, d¿ĸ¿k olanlarēn ise resesif gen taĸēdēĵēna iĸaret etmektedir. 

Grafik incelendiĵinde regresyon hattēnēn y eksenini negatif yºnde kestiĵi (a=-0.03) ve 

(H1/D)1/2 (2.288)  deĵeri 1ôden b¿y¿k ­ēkmēĸ olmasē bu ºzellik i­in ¿st¿n dominantlēĵēn var 

olduĵuna iĸaret etmektedir. Wr/Vr grafiĵinde ebeveynler arasēnda en ­ok resesif gen taĸēyan 

genotipin  2 ve 6 nolu ebeveyn olduĵu gºzlemlenmiĸtir. 6x6  tam diallel melezleme 

­alēĸmasēnda yer alan genotiplardan 2, 4, 5 ve 6 noôlu genotiplarēn diĵer genotiplara kēyasla 

daha y¿ksek oranda homozigot olduĵu gºr¿lmektedir (ķekil 4.20). 



125 
 

 

ķekil 4.20. Tam Sulama F2 Generasyonu Odun dalē sayēsēna Ait Wr/Vr Grafiĵi. 

 

Tam ve kēsētlē sulama altēnda altē pamuk genotipi ve bunlarēn tam diallel F1 ve F2 

generasyonunun odun dalē sayēsē a­ēsēndan gºsterdikleri genel ve ºzel uyum yetenekleri ile 

resiprokal etkiler i­in varyans analizi ¢izelge 4.56ôda verilmiĸtir. 

Ebeveynlerin odun dalē sayēsē ºzelliĵine ait kēsētlē sulama altēnda F1 generasyonunda 

resiprokal etki (RE) %5 d¿zeyinde ºnemli bulunurken; genel kombinasyon yeteneĵi (GKY) 

ve ºzel kombinasyon yeteneĵi (¥KY) varyanslarē ºnemli bulunmamēĸtēr. GKY/¥KY oranēnēn 

1 olmasē bu ºzelliĵin kalētēmēnda eklemeli ve eklemeli olmayan genlerin birlikte olduĵunu 

ortaya koymaktadēr. 

Tam sulama koĸullarēnda ise genel kombinasyon yeteneĵi (GKY), ºzel kombinasyon 

yeteneĵi (¥KY) ve resiprokal etki (RE) varyanslarē %1 d¿zeyinde ºnemli bulunmuĸtur. 

Resiprokal etkinin (RE) ºnemli ­ēkmasē ve c komponentinde ºnemli ­ēkmasē birbirini 

destekler niteliktedir. GKY/¥KY oranēnēn 1ôden b¿y¿k olmasē (1.59) odun dalē sayēsē 

ºzelliĵinin kalētēmēnēn eklemeli genler etkisi altēnda olduĵunu gºstermektedir fakat; ºnemsiz 

bulunmuĸ olmasēna raĵmen diallel melez analizinde D-H1ôin negatif bulunmasē ve (H1/D)1/2 

deĵerinin 1ôden b¿y¿k oluĸu ile grafik analizinde regresyon hattēnēn y eksenini pozitif taraftan 

kesmesi ile belirlenen kēsmi dominantlēk durumu, dominant gen etkilerinin daha ºnemli 

olduĵunu vurgulamaktadēr.  Griffing tipi melez analizi yºnteminde Jinks-Hayman tipi 

analizden farklē olarak ­evre varyansē ayrēca hesaplanamamaktadēr. Bundan dolayē ­evre 

varyansēnēn yaptēĵē katkēyla beraber bu analiz yºntemi Jinks-Hayman tipi analiz ile ­eliĸen 
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sonu­larē gºsterebilmektedir. Bu durumda ­evre varyansēnēn ayrēca hesaplanabildiĵi analiz 

yºnteminden elde edilen veriler daha g¿ven verici olarak yorumlanabilir ve sonu­lar 

arasēndaki bu ­eliĸkinin epistatik gen etkilerinden de kaynaklanmēĸ olabileceĵi 

d¿ĸ¿n¿lmektedir. 

Kēsētlē sulama koĸullarēnda F2 generasyonunda resiprokal etki (RE) %5 d¿zeyinde 

ºnemli bulunurken; genel kombinasyon yeteneĵi (GKY) ve ºzel kombinasyon yeteneĵi 

(¥KY) varyanslarē ºnemli bulunmamēĸtēr.  GKY/¥KY oranēnēn 1ôden k¿­¿k olmasē bu 

ºzelliĵin kalētēmēnda eklemeli olmayan genlerin daha baskēn olduĵunu gºstermektedir.  Bu 

sonu­ ile diallel melez analizinde D-H1ôin negatif olmasē ve (H1/D)1/2 deĵerinin 1ôden b¿y¿k 

oluĸu bununla beraber grafik analizinde regresyon hattēnēn y eksenini pozitif taraftan kesmesi 

ile belirlenen kēsmi dominantlēk durumu dominant gen etkilerinin daha ºnemli olduĵunu 

gºstermiĸtir ve bu sonu­lar birbiri ile paralellik gºstermektedir.  

Tam sulama koĸullarēnda ise genel kombinasyon yeteneĵi (GKY) ve ºzel 

kombinasyon yeteneĵi (¥KY)  ºnemli bulunmuĸtur. GKY/¥KY oranēnēn 1ôden b¿y¿k olmasē 

(1.73) odun dalē sayēsē ºzelliĵinin kalētēmēnēn eklemeli genler etkisi altēnda olduĵunu 

gºstermektedir fakat; ºnemsiz bulunmuĸ olmasēna raĵmen diallel melez analizinde D-H1ôin 

negatif bulunmasē ve (H1/D)1/2 deĵerinin 1ôden b¿y¿k oluĸu ile grafik analizinde regresyon 

hattēnēn y eksenini negatif taraftan kesmesi ile belirlenen ¿st¿n dominantlēk durumu dominant 

gen etkilerinin daha ºnemli olduĵunu vurgulamaktadēr.  Griffing tipi melez analizi 

yºnteminde Jinks-Hayman tipi analizden farklē olarak ­evre varyansē ayrēca 

hesaplanamamaktadēr. Bundan dolayē ­evre varyansēnēn yaptēĵē katkēyla beraber bu analiz 

yºntemi Jinks-Hayman tipi analiz ile ­eliĸen sonu­larē gºsterebilmektedir. Bu durumda ­evre 

varyansēnēn ayrēca hesaplanabildiĵi analiz yºnteminden elde edilen veriler daha g¿ven verici 

olarak yorumlanabilir ve sonu­lar arasēndaki bu ­eliĸkinin epistatik gen etkilerinden de 

kaynaklanmēĸ olabileceĵi d¿ĸ¿n¿lmektedir. 

¢izelge 4.56. Odun dalē sayēsēna Ķliĸkin Genel Uyum Yetenekleri ve Melezlere Ķliĸkin ¥zel Uyum 

Yetenekleri Varyans Analiz Sonu­larē. 

 

VK  

 

SD 

 

KO 

 KSF1 KSF2 TSF1 TSF2 

GUY 5 0.042 0.038 0.073**  0.103* 

¥KG 15 0.042 0.059 0.046**  0.075**  

Resip. Etli 15 0.078* 0.117**  0.047**  0.059 

Hata 105 0.041 0.034 0.018 0.033 
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Odun dalē sayēsēna iliĸkin genel ve ºzel uyum yeteneklerinin kombinasyon g¿c¿ 

etkileri ¢izelge 4.57ôde verilmiĸtir. 

Kēsētlē sulama F1 generasyonunda en b¿y¿k genel kombinasyon yeteneĵi (GKY) 1 

numaralē ebeveynden (0.087) elde edilirken; en k¿­¿k GKY 3 numaralē ebeveynden ( -0.065) 

elde edilmiĸtir. 3, 4, 5 ve 6 numaralē ebeveynlerin GKY negatif olurken;1 ve 2 numaralē 

ebeveynlerin GKY pozitif olarak tespit edilmiĸtir. GKY bakēmēndan ºnemli bulunan ebeveyn 

tespit edilememiĸtir. Melezlerin ºzel kombinasyon yeteneklerinin (¥KY) 0.313 (6x3) ile -

0.350 (2x1) arasēnda deĵiĸtiĵi gºr¿lmektedir. ¥KY incelendiĵinde melezler 1x6 (0.255), 2x5 

(0.255) ve 6x3 (0.313) pozitif yºnde; 4x1 (-0.325) ve5x1 (-0.325) ise negatif yºnde ºnemli 

bulunmuĸtur. Odun dalē sayēsē bakēmēndan kēsētlē sulama F1 melezlerinde resiprok etki 

gºsteren 3 adet melez (4x1, 5x1 ve 6x3)olmamēĸtēr (¢izelge 4.57). 

Tam sulama F1 generasyonunda en b¿y¿k genel kombinasyon yeteneĵi (GKY) 1 

numaralē ebeveynden (0.115) elde edilirken; en k¿­¿k GKY 3 numaralē ebeveynden ( -0.093) 

elde edilmiĸtir. 3, 4 ve 6 numaralē ebeveynlerin GKY negatif olurken;1, 2 ve 5 numaralē 

ebeveynlerin GKY pozitif olarak tespit edilmiĸtir. GKY bakēmēndan 1 numarēlē eneveyn 

pozitif, 4 numaralē ebeveyn ise negatif yºnde ºnemli bulunan ebeveynler olarak tespit 

edilmiĸtir. Melezlerin ºzel kombinasyon yeteneklerinin (¥KY) 0.3 (5x4) ile -0.219 (1x4) 

arasēnda deĵiĸtiĵi gºr¿lmektedir. ¥KY incelendiĵinde melezler 1x5 (0.118), 5x4 (0.3, 6x2 

(0.275)) ve 6x3 (0.2) pozitif yºnde; 1x4 (-0.219) ve 4x1 (-0.125) ise negatif yºnde ºnemli 

bulunmuĸtur. Odun dalē sayēsē bakēmēndan kēsētlē sulama F1 melezlerinde resiprok etki 

gºsteren 4 adet melez (4x1, 5x4, 6x2 ve 6x3) olmamēĸtēr (¢izelge 4.57). 
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¢izelge 4.57. Kēsētlē ve Tam Sulamada odun dalē sayēsē i­in elde edilen verilere uygulanan genel ve 

ºzel kombinasyon yetenekleri; resiprok etkiler analizinden tahmin edilen, ebeveynlere iliĸkin genel 

kombinasyon yetenekleri etkileri (gi) ve F1 kombinasyonlarēna iliĸkin ºzel kombinasyon yetenekleri 

etkileri (sij) ve resiprokal etkiler (rij). 

 

K
ē
s
ē
t
l
ē
 
S
u
l
a
m

a
 

                   ǀ 

ǁ   
Gloria 

(1) 

Nazilli84-S 

(2) 

NP Ege 

(3) 

Nazilli M -503 

(4) 

DAK 66:3 

(5) 

NIAB 999 

(6) 

Gloria           0.087 0.105 -0.051 -0.016 -0.053 0.244* 

Nazilli84-S  -0.35* 0.053 0.107 -0.133 0.255* -0.022 

NP Ege    -0.075 0.15 -0.065 0.011 0.074 -0.066 

Nazilli M -503  -0.325* -0.225 0.05 -0.051 -0.041 -0.018 

DAK 66:3  -0.325* 0.15 -0.05 0.05 -0.013 -0.006 

NIAB 999     0.075 0.075 0.313* 0.175 -0.025 -0.011 

T
a

m
 S

u
la

m
a 

Gloria           0.115**  -0.074 0.139 -0.219** 0.118* 0.014 

Nazilli84-S  -0.025 0.036 0.143 0.06 0.047 0.143 

NP Ege    0.15 -0.025 -0.051 0.022 -0.115 0.106 

Nazilli M -503  -0.25**  -0.05 -0.025 -0.093* 0.201* -0.103 

DAK 66:3  -0.125 0.075 0.075 0.3**  0.044 -0.015 

NIAB 999     0.125 0.275**  0.2*  0.1 -0.075 -0.051 

Kēsētlē Sulama Tam Sulama 
Kºĸegenler GKY, 

kºĸegen ¿st¿ ¥KY, 

kºĸegen altē RE etkilerini 

gºstermektedir. 

 

 

 

SH 
KD 

SH 
KD 

%5 %1 %5 %1 

[g(i)]  =   0.053 

[S(ij)]  =  0.121 

[r(ij)]  =  0 .143 
 

0.104 

0.237 

0.280 
 

0.133 

0.303 

0.358 
 

[g(i)]  =   0.036 

[S(ij)]  =  0.081 

[r(ij)] =  0 .096 
 

0.071 

0.159 

0.188 
 

0.090 

0.203 

0.240 
 

t  = 1.96 (%5 t cetvel deĵeri) 

t  = 2.50 (%1 t cetvel deĵeri) 

 

 

Odun dalē sayēsēna iliĸkin F2 generasyonuna ait genel ve ºzel uyum yeteneklerinin 

kombinasyon g¿c¿ etkileri ¢izelge 4.58ôde verilmiĸtir. 

Kēsētlē sulama F2 generasyonunda en b¿y¿k genel kombinasyon yeteneĵi (GKY) 2 

numaralē ebeveynden (0.069) elde edilirken; en k¿­¿k GKY 5 numaralē ebeveynden ( -0.089) 

elde edilmiĸtir. 2, 4 ve 6 numaralē ebeveynlerin GKY negatif olurken;1, 3 ve 5 numaralē 

ebeveynlerin GKY pozitif olarak tespit edilmiĸtir. GKY bakēmēndan ºnemli bulunan ebeveyn 

tespit edilememiĸtir. Melezlerin ºzel kombinasyon yeteneklerinin (¥KY) 0.65 (2x1) ile -

0.375 (6x2) arasēnda deĵiĸtiĵi gºr¿lmektedir. ¥KY incelendiĵinde melezler 2x6 (0.239), 3x6 

(0.231), 2x1 (0.65) ve 5x4 (0.325) pozitif yºnde; 6x2 (-0.375)  ise negatif yºnde ºnemli 

bulunmuĸtur (¢izelge 4.58). 

Tam sulama altēnda ­alēĸmasēnēn F2 generasyonunda ise; 1 numaralē ebeveyn (0.175) 

pozitif yºnde; 3 (-0.144) numaralē ebeveyn ise negatif yºnde GKY gºstermiĸlerdir. F2 

generasyonunun ºzel kombinasyon yetenekleri, 4x3 (0.3) melezinde pozitif yºnde.5x2 (-0.3) 
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melezinde ise negatif yºnde ºnemli bulunmuĸtur. Tam sulama koĸullarēnda ºnemliolarak 

saptanan melezlerin resiprok melezler olduĵu tespit edilmiĸtir (¢izelge 4.58). 

¢izelge 4.58.  Kēsētlē ve Tam Sulamada odun dalē sayēsē i­in elde edilen verilere uygulanan genel ve 

ºzel kombinasyon yetenekleri; resiprok etkiler analizinden tahmin edilen, ebeveynlere iliĸkin genel 

kombinasyon yetenekleri etkileri (gi) ve F2 kombinasyonlarēna iliĸkin ºzel kombinasyon yetenekleri 

etkileri (sij) ve resiprokal etkiler (rij). 

 

K
ē
s
ē
t
l
ē
 
S
u
l
a
m
a

 

                   ǀ 

ǁ   
Gloria 

(1) 

Nazilli84-S 

(2) 

NP Ege 

(3) 

Nazilli M -503 

(4) 

DAK 66:3 

(5) 

NIAB 999 

(6) 

Gloria           -0.022 0.122 0.014 -0.111 0.081 -0.019 

Nazilli84-S  0.65**  0.069 0.022 0.147 -0.111 0.239* 

NP Ege    0 -0.05 -0.022 -0.136 0.056 0.231* 

Nazilli M -503  -0.125 0.275* 0.05 0.028 0.206 -0.069 

DAK 66:3  0.1 -0.15 0.075 0.325**  -0.089 -0.028 

NIAB 999     -0.075 -0.375** -0.225 -0.075 -0.1 0.036 

T
a

m
 S

u
la

m
a 

Gloria           0.172**  -0.122 0.203 0.061 0.024 -0.076 

Nazilli84-S  0.2 0.056 0.019 0.028 0.165 0.165 

NP Ege    0.175 -0.175 -0.144** -0.022 -0.085 -0.01 

Nazilli M -503  0 0.15 0.3*  -0.028 -0.026 0.049 

DAK 66:3  -0.175 -0.3*  0.1 0.075 -0.015 0.036 

NIAB 999     -0.1 -0.025 0.05 0.175 0.225 -0.04 

Kēsētlē Sulama Tam Sulama 
Kºĸegenler GKY, 

kºĸegen ¿st¿ ¥KY, 

kºĸegen altē RE etkilerini 

gºstermektedir. 

 

 

 

SH 
KD 

SH 
KD 

%5 %1 %5 %1 

[g(i)]  =   0.049 

[S(ij)]  =  0.111 

[r(ij)]  =  0 .13 
 

0.096 

0.218 

0.255 
 

0.123 

0.278 

0.325 
 

[g(i)]  =   0.049 

[S(ij)]  =  0.112 

[r(ij)] =  0 .132 
 

0.096 

0.220 

0.259 
 

0.123 

0.280 

0.330 
 

t  = 1.96 (%5 t cetvel deĵeri) 

t  = 2.50 (%1 t cetvel deĵeri) 

 

Tam ve kēsētlē sulama koĸullarēnda 6x6 tam diallel 30 F1 kombinasyonunun, odun dalē 

sayēsēna iliĸkin heterosis ve heterobeltiosis deĵerleri ¢izelge 4.59ôde verilmiĸtir. 

Kēsētlē sulama altēnda F1 melez pop¿lasyonunda odun dalē sayēsēna ait hesaplanan 

heterosis deĵerleri %180 (5x2) ile %-64.71 (3x6) arasēnda deĵiĸmiĸtir. F1 generasyonund i­in 

hesaplanan heterosis deĵerlerinde 30 melez i­erisinde 3 tanesi (1x2, 1x5 ve 5x2) istatistiki 

olarak ºnemli bulunurken, 27 tanesinde heterosis deĵeri ºnemsiz bulunmuĸtur. Odun dalē 

sayēsē i­in heterobeltiosis deĵerleri %162.5 (5x2) ile %-66.67 (3x6) arasēnda daĵēlmaktadēr. 

Heterobeltiosis deĵerleri bakēmēndan ºnemli olan 2 adet melez (1x2 ve 5x2) saptanmēĸ olup 

bu melezlerin etki yºn¿ pozitiftir (¢izelge 4.59).  

¢eĸitlerin ana olarak kullanēldēĵē melez serisinde, odun dalē sayēsē bakēmēndan 

hesaplanan en b¿y¿k heterosis %84.52 ve heterobeltiosis deĵeri %59.87 olarak 1 numaralē 

ebeveynin kullanēldēĵē melez serisinden elde edilirken; en d¿ĸ¿k heterosis %-21.59 ile 6 ve en 
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d¿ĸ¿k heterobeltiosis deĵeri ise %-28.73 ile 4 ­eĸidin kullanēldēĵē melez kombinasyonlardan 

elde edilmiĸtir. ¢eĸitlerin baba olarak kullanēldēĵē melez serisinde ise en y¿ksek heterosis 

deĵeri %91.06 ve en y¿ksek heterobeltiosis deĵeri %76.89 ile 2 numaralē ebeveyn olmuĸtur. 

En d¿ĸ¿k heterosis deĵeri ortalamasē %9.12 ve en d¿ĸ¿k heterobeltiosis ortalamasē %4.24 

olarak  6 numaralē ebeveynin baba olarak kullanēldēĵē melezlerde hesaplanmēĸtēr. Ortalama 

heterosis ve heterobeltiosis deĵerleri ise sērasēyla %40.31 ve %27.67 olmuĸtur (¢izelge 4.59). 

¢izelge 4.59. Kēsētlē ve tam sulama koĸullarē altēnda F1 Melezlerinde Odun dalē sayēsē Sayēsē 

Bakēmēndan Heterosis (Ht) ve Heterobeltiosis (Hb) Deĵerleri. 

 Ebeveyn  1 2 3 4 5 6 Ort. 

K
ē
s
ē
t
l
ē
 
S
u
l
a
m
a

 

1 
Ht  152.6**  36.84 52.00 111.1*  70.00 84.52 

Hb  118.18* 18.18 35.71 72.73 54.55 59.87 

2 
Ht 5.26  37.50 27.27 100.00 29.41 38.84 

Hb -9.09  37.50 0.00 87.50 22.22 29.44 

3 
Ht 15.79 112.50  -18.18 73.33 -64.71 20.59 

Hb 0.00 112.5  -35.71 62.50 -66.67 14.52 

4 
Ht 12.00 -54.55 0.00  -14.29 -39.13 -21.59 

Hb 0.00 -64.29 -21.43  -35.71 -22.22 -28.73 

5 
Ht 66.67 180.0**  46.67 4.76  50.00 56.29 

Hb 36.36 162.5*  46.67 -21.43  33.33 44.21 

6 
Ht 10.00 64.71 82.35 21.74 37.50  41.26 

Hb 0.00 55.56 72.22 55.56 22.22  41.11 

Ort. 
Ht 21.94 91.06 40.67 17.5 61.53 9.12  

Hb 5.45 76.89 30.63 6.83 41.85 4.24  

Ort. 
Ht 40.31       

Hb 27.65       

T
a

m
 S

u
la

m
a 

1 
Ht  -23.1 23.8 23.1 46.2 25.0 19.0 

Hb  -41.2 -23.5 -5.9 11.8 -11.8 -14.1 

2 
Ht 38.5  115.4*  11.1 144.4**  100.0*  74.2 

Hb 5.9  55.6 11.1 144.4**  77.8 57.8 

3 
Ht 33.3 7.7  -69.2 -23.1 27.3 -11.5 

Hb -17.6 -22.2  -77.8 -44.4 0.0 -28.9 

4 
Ht -23.1 77.8*  115.4*   0.0 0.0 38.6 

Hb -41.2 77.8 55.6  0.0 -11.1 24.4 

5 
Ht 69.2**  11.1 38.5 33.3  -12.5 14.1 

Hb 29.4 11.1 38.5 33.3  -22.2 12.1 

6 
Ht 33.3 87.5*  63.6 87.5*  100.0**   67.7 

Hb -5.9 66.7 28.6 66.7 77.8  47.9 

Ort. 
Ht 30.3 32.2 71.3 17.2 53.5 28.0  

Hb -5.9 18.4 30.9 5.5 37.9 6.5  

 
Ort. 

Ht 38.7       

Hb 15.6       

**= %1 d¿zeyinde ºnemli, *= %5 d¿zeyinde ºnemli 



131 
 

Tam ve kēsētlē sulama koĸullarēnda tam diallel 30 F2 kombinasyonunun, odun dalē 

sayēsēna iliĸkin heterosis ve heterobeltiosis deĵerleri ¢izelge 4.60ôde verilmiĸtir. 

Kēsētlē sulama koĸullarēnda F2 melez pop¿lasyonunda odun dalē sayēsēna ait hesaplanan 

heterosis deĵerleri % 250 (2x6) ile %-57.89 (1x2) arasēnda deĵiĸmiĸtir. F2 generasyonunda 

hesaplanan heterosis deĵerlerinde 30 melez i­erisinde 6 tanesi (2x6, 3x5.2x1, 4x2, 5x4 ve6x1) 

istatistiki olarak ºnemli bulunurken, 24 tanesinde  heterosis deĵeri ºnemsiz bulunmuĸtur. 

Odun dalē sayēsē i­in heterobeltiosis deĵerleri %250 (2x6) ile %-63.64 (1x2) arasēnda 

daĵēlmaktadēr. Heterobeltiosis deĵerleri bakēmēndan ºnemli olan 4 adet melez (2x6, 3x6, 2x1 

ve 6x1) saptanmēĸ olup bu melezlerin etki yºn¿ pozitiftir (¢izelge 4.60).  

¢eĸitlerin ana olarak kullanēldēĵē melez serisinde, odun dalē sayēsē bakēmēndan 

hesaplanan en b¿y¿k heterosis %91.28 ve heterobeltiosis deĵeri %79.13 olarak 2 numaralē 

ebeveynin kullanēldēĵē melez serisinden elde edilirken; en d¿ĸ¿k heterosis %14.28 ve en 

d¿ĸ¿k heterobeltiosis deĵeri ise %-1.82 ile 1 numaralē ­eĸitte tespit edilmiĸtir. ¢eĸitlerin baba 

olarak kullanēldēĵē melez serisinde ise en y¿ksek heterosis deĵeri %122.97 ve en y¿ksek 

heterobeltiosis deĵeri %104.81  ile 6 numaralē ebeveyn olmuĸtur. En d¿ĸ¿k heterosis deĵeri 

ortalamasē %31.25 ve en d¿ĸ¿k heterobeltiosis ortalamasē %2.86 olarak 4 numaralē ebeveynin 

baba olarak kullanēldēĵē melezlerde hesaplanmēĸtēr. Ortalama heterosis ve heterobeltiosis 

deĵerleri ise sērasēyla %66.83 ve %44.78 olmuĸtur (¢izelge 4.60). 

Tam sulama koĸullarēndaki F2 melezleri i­in odun dalē sayēsēna ait hesaplanan 

heterosis deĵerleri % 76.92 (3x1) ile %-71.43  (5x6) arasēnda deĵiĸmiĸtir. F2 generasyonunda 

hesaplanan heterosis deĵerlerinde 30 melez i­erisinde 2 adet melez (2x3 ve 3x1) pozitif, 2 

melez (3x6 ve 5x6 ) ise negatif yºnde istatistiki olarak ºnemli olduĵu tespit edilmiĸtir. Odun 

dalē sayēsē i­in heterobeltiosis deĵerleri %80 (2x4 ve 5x1) ile %-77.78 (5x6) arasēnda 

deĵiĸiklik gºstermektedir. Heterobeltiosis deĵerleri incelendiĵinde 2x4, pozitif yºnde, 6x1 ise 

negatif yºnde ºnemli olduĵu tespit edilmiĸtir (¢izelge 4.60).  

¢eĸitlerin ana olarak kullanēldēĵē melez serisinde, odun dalē sayēsē bakēmēndan 

hesaplanan en b¿y¿k heterosis %14.70 ve heterobeltiosis deĵeri %7.03 olarak 1 numaralē 

ebeveynin kullanēldēĵē melez serisinden elde edilirken; en d¿ĸ¿k heterosis %-13.82 ile 5 

numaralē ­eĸit ve en d¿ĸ¿k heterobeltiosis deĵeri ise %-23.61 ile 3 ­eĸidin kullanēldēĵē melez 

kombinasyonlardan elde edilmiĸtir. ¢eĸitlerin baba olarak kullanēldēĵē melez serisinde ise en 

y¿ksek heterosis deĵeri %20.17 ve en y¿ksek heterobeltiosis deĵeri %14.31 ile 5 numaralē 

ebeveyn olmuĸtur. En d¿ĸ¿k heterosis deĵeri ortalamasē %-10.48 ve en d¿ĸ¿k heterobeltiosis 
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ortalamasē %-19.14 olarak 4 numaralē ebeveynin baba olarak kullanēldēĵē melezlerde 

hesaplanmēĸtēr. Ortalama heterosis ve heterobeltiosis deĵerleri ise sērasēyla %-1.05 ve %-

11.53 olmuĸtur (¢izelge 4.60). 

¢izelge 4.60. Kēsētlē ve tam sulama koĸullarē altēnda F2 Melezlerinde Odun dalē sayēsē Sayēsē 

Bakēmēndan Heterosis (Ht) ve Heterobeltiosis (Hb) Deĵerleri. 

 Ebeveyn  1 2 3 4 5 6 Ort. 

K
ē
s
ē
t
l
ē
 
S
u
l
a
m
a

 

1 
Ht  -57.89 30.00 12.00 29.41 57.89 14.28 

Hb  -63.64 18.18 0.00 0.00 36.36 -1.82 

2 
Ht 215.79**   88.24 18.18 100.00 250.00**  91.28 

Hb 172.73**   77.78 -7.14 75.00 250.00**  79.13 

3 
Ht 60.00 64.71  -13.04 46.67 170.59**  53.78 

Hb 45.45 55.56  -28.57 22.22 155.56**  40.95 

4 
Ht 4.00 118.18**  4.35  0.00 36.36 31.78 

Hb -7.14 71.43 -14.29  -28.57 7.14 7.14 

5 
Ht 64.71 14.29 86.67 130.00**   100.00 66.19 

Hb 27.27 0.00 55.56 64.29  75.00 38.97 

6 
Ht 194.74**  62.50 64.71 9.09 42.86  35.83 

Hb 154.55**  62.50 55.56 -14.29 25.00  25.75 

Ort. 
Ht 107.85 40.36 54.79 31.25 43.79 122.97  

Hb 78.57 25.17 38.56 2.86 18.73 104.81  

Ort. 
Ht 66.83       

Hb 44.78       

T
a

m
 S

u
la

m
a 

1 
Ht  70.00 -30.77 -20.00 40.00 14.29 14.70 

Hb  70.00 -43.75 -20.00 40.00 -11.11 7.03 

2 
Ht -20.00  76.92* -70.00 80.00 -50.00 7.38 

Hb -20.00  43.75 -70.00 80.00* -61.11 -1.47 

3 
Ht 76.92* -7.69  46.15 -46.15 -52.94* -12.13 

Hb 43.75 -25.00  18.75 -56.25 -55.56 -23.61 

4 
Ht -70.00 -10.00 23.08  30.00 -28.57 2.90 

Hb -70.00 -10.00 0.00  30.00 -44.44 -4.89 

5 
Ht 80.00 -10.00 -7.69 20.00  -71.43* -13.82 

Hb 80.00 -10.00 -25.00 20.00  -77.78 -18.56 

6 
Ht -50.00 14.29 -29.41 -28.57 0.00  -8.74 

Hb -61.11* -11.11 -33.33 -44.44 -22.22  -22.22 

Ort. 
Ht 3.38 11.32 6.43 -10.48 20.77 -37.73  

Hb -5.47 2.78 -11.67 -19.14 14.31 -50.00  

 
Ort. 

Ht -1.05       

Hb -11.53       

**= %1 d¿zeyinde ºnemli, *= %5 d¿zeyinde ºnemli 
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4.6. Meyve Dalē (bitki/adet) 

Altē pamuk genotipi; bunlarēn 30 tam diallel F1 melez kombinasyonu ve 30 tam diallel 

F2 melez kombinasyonunun tam (%100)  ve kēsētlē (%50)  sulama koĸullarē altēnda meyve dalē 

bakēmēndan ºnvaryans analizleri ¢izelge 4.61ôde verilmiĸtir. Yapēlan ºn varyans analizinde 

genotipler arasēnda istatistiki olarak %1 ºnem d¿zeyinde fark olduĵu tespit edilmiĸtir. 

¢izelge 4.61. Kēsētlē ve tam sulama koĸullarēnda altē pamuk ebeveynlerinin, F1 ve F2 melezlerinin 

meyve dalē deĵerlerine ait ºn varyans analiz sonu­larē. 

 

VK  

 

SD 

 

KO 

 KSF1 KSF2 TSF1 TSF2 

Blok 3 1.52**  5.25**  0.06 0.56 

Genotip 35 0.56**  0.62**  0.48**  0.81**  

Hata 105 0.331 0.301 0.053 0.379 

Genel 143     

**: %1 seviyesinde, *: %5 seviyesinde, KO: Kareler Ortalamasē, SD: Serbestlik Derecesi, VK: Varyansyon 

Kaynaĵē, KS: Kēsētlē Sulama, TS: Tam Sulama. 

 

Ebeveynler karĸēlaĸtērēldēĵēnda kēsētlē sulamada, en y¿ksek meyve dalēna sahip 2 (5.3 

adet/bitki) numaralē ebeveyn olurken; tam sulama koĸullarēnda yine 2 (7 adet/bitki)  numaralē 

ebeveyn en y¿ksek meyve dalēna sahip olmuĸtur. Ebeveynler arasēnda en d¿ĸ¿k meyve dalēna 

sahip ebeveyn kēsētlē sulama koĸullarēnda 5 (4.5 adet/bitki)  numaralē ebeveyn olurken, tam 

sulamada ise yer alan 3 (6 adet/bitki)  numaralē ebeveyn olmuĸtur (¢izelge 4.62 ve 4.63). 

Altē pamuk genotipi ve bunlarēn 30 tam diallel F1 melez kombinasyonun tam ve kēsētlē 

sulama altēnda meyve dalēna ait ortalama deĵerleri ¢izelge 4.62ôde verilmiĸtir. Kēsētlē sulama 

altēnda F1 melezler i­erisinde en y¿ksek meyve dalēna 5x4 (6.1 adet/bitki) sahip olurken, en az 

meyve dalēna sahip melez 1x4 (1x4 adet/bitki); tam sulamada ise en y¿ksek meyve dalē 5x6 

(7.6 adet/bitki) melezi, en  kēsa meyve dalē ise aynē istatistik grupta yer alan  1x3 ve 2x3  (6.5 

adet/bitki) melezleri olmuĸtur (¢izelge 4.62). 
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¢izelge 4.62. Tam ve Kēsētlē Sulama Altēnda altē pamuk genotipi ve bunlarēn resiproklu diallel 
melezlenmesinden elde edilen 30 F1 meyve dalēna ait ortalama deĵerler ve ºnemlilik gruplarē. 

 
K
ē
s
ē
t
l
ē
 
S
u
l
a
m
a

 

                   ǀ 

ǁ   
Gloria 

(1) 

Nazilli84-S 

(2) 

NP Ege 

(3) 

Nazilli M -503 

(4) 

DAK 66:3 

(5) 

NIAB 999 

(6) 

1 4.9 BH 4.9 BH 4.7 CH 4.4 H 4.7 DH 4.7 CH 

2 4.8 CH 5.3 AF  5.3 AF 5.7 AB 5.4 AE 4.8 CH 

3 5.0 BH 5.1 BH 5.2 BH 4.5 FH 4.9 BH 4.9 BH 

4 5.1 BH 5.5 AC 5.5 AD 5.3 BG 5.4 AD 5.5 AC 

5 5.1 BH 5.1 BH 4.9 BH 6.1 A 4.5 GH 5.2 BG 

6 5.2 BG 5.2 BH 4.6 EH 5.5 AC 5.2 BH 4.9 BH 

T
a

m
 S

u
la

m
a 

1 6.4 KL 7.1 BE 6.5 JK 7.2 BJ 7.1 BE 7.4 AB 

2 7.4 AB 7 CF 6.5 JK 6.7 GK 6.6 IK 6.4 KL 

3 6.5 JL 6.7 GK 6.0 M 6.6 IK 6.9 CH 6.9 DI 

4 7.1 BD 7.0 CF 6.9 DI 6.5 JK 6.6 HK 6.9 CH 

5 6.7 GK 7.1 BD 7.0 CG 7.1 BD 6.2 LM 7.6 A 

6 6.9 DI 7.0 CG 6.9 CH 6.8 EC 6.4 KL 6.7 FJ 

KS Ort: 5.06           LSD0.05 KS:  0.797                       TS Ort:6.80                    LSD0.05 TS: 0.320 

 

Denemeye ait 30 tam diallel F2 melez kombinasyonlarēnēn  tam ve kēsētlē sulama 

altēnda meyve dalēna ait ortalama deĵerleri ise ¢izelge 4.63ôde gºsterilmiĸtir. Kēsētlē sulama 

altēnda F2 melezlerin meyve dalē ortalamasē 6.4 adet/bitki (4x5) ile 6.8 adet/bitki (1x6 ve 3x6) 

arasēnda deĵiĸiklik gºstermiĸ olup; bu deĵerlerin tam sulamada ise 7.4 adet/bitki (2x4) ve 5.8 

adet/bitki (1x6) arasēnda olduĵu gºzlemlenmiĸtir (¢izelge 4.63). 

¢izelge 4.63. Tam ve Kēsētlē Sulama Altēnda altē pamuk genotipi ve bunlarēn resiproklu diallel 
melezlenmesinden elde edilen 30 F1 meyve dalēna ait ortalama deĵerler ve ºnemlilik gruplarē. 

 

K
ē
s
ē
t
l
ē
 
S
u
l
a
m
a

 

                   ǀ 

ǁ   
Gloria 

(1) 

Nazilli84-S 

(2) 

NP Ege 

(3) 

Nazilli M -503 

(4) 

DAK 66:3 

(5) 

NIAB 999 

(6) 

1 4.9 FH 5.9 AB 5.5 BG 5.3 BG 5.4 BG 4.8 GH 

2 5.3 BG 5.3 BG 5.6 BF 5.0 CH 5.7 AE 4.9 EH 

3 5.4 BG 5.0 CH 5.2 BH 5.2 BH 5.0 DH 4.8 FH 

4 5.6 BF 5.7 AD 5.9 AB 5.3 BG 6.4 A 5.8 AC 

5 5.4 BG 5.7 AE 5.7 AD 5.7 AD 4.5 H 5.4 BG 

6 5.1 CH 5.2 BH 4.9 EH 5.4 BG 5.4 BG 4.9 EH 

T
a

m
 S

u
la

m
a 

1 6.4 DH 6.6 AH 6.9 AF 6.8 AG 6.8 AG 5.8 H 

2 6.8 AG 7.0 AF 6.9 AF 7.4 A 7.0 AF 7.3 AB 

3 6.4 CH 7.4 A 6.0 GH 6.0 GH 7.2 AD 7.0 AF 

4 7.2 AE 7.0 AF 7.1 AE 6.5 AH 7.3 AB  6.7 AG 

5 6.2 FH 6.5 BH 6.7 AG 7.3 AC 6.2 FH 6.3 EH 

6 6.7 AG 7.2 AD 6.2 FH 6.0 GH 6.7 AG 6.7 AG 

KS Ort: 5.31          LSD0.05 KS:   0.770                      TS Ort:  6.69                  LSD0.05 TS: 0.863 
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Tam ve kēsētlē sulama altēnda altē pamuk genotipi ve bunlarēn tam diallel F1 

generasyonunda meyve dalēna ait tam diallel tablonun varyans analizi sonu­larē ¢izelge 4.64ô 

de verilmiĸtir. 

Yapēlan varyans analiz sonucuna gºre; kēsētlē sulama i­in,  eklemeli gen etkisi varyansē 

(a)  %1 d¿zeyinde ºnemliyken, ortalama dominantlēk varyansē (b1), bir ana­ta dominant 

allellerin toplanmasēnē belirleyen varyans (b2), dominant genlerin ana­lara daĵēlēmēnē 

belirleyen (b3), dominantlēk etkisi (b), anasal etki deĵerleri (c) ve resiprokal etki (d) ºnemli 

bulunmamēĸtēr. 

Tam sulama uygulamasē i­in ise; eklemeli gen etkisi varyansē (a), ortalama 

dominantlēk varyansē (b1), bir ana­ta dominant allellerin toplanmasēnē belirleyen varyans (b2), 

dominant genlerin ana­lara daĵēlēmēnē belirleyen (b3), dominantlēk etkisi (b), anasal etki 

deĵerleri (c) ve resiprokal etki (d) %1 d¿zeyinde ºnemli bulunmuĸtur. 

¢izelge 4.64. Tam Ve Kēsētlē Sulama Koĸullarē Altēnda F1 Generasyonunda meyve dalē deĵerlerine ait 

Tam Diallel Varyans Analiz Sonu­larē. 

 

VK  

 

SD 

 

 KSF1 TSF1 

KO F KO F 

a 5 1.2361 3.7287** 0.5719 10.9572** 

b1 1 0.2420 0.7300 2.8627 54.8486** 

b2 5 0.6895 2.0800 0.3694 7.0784** 

b3 9 0.4464 1.3465 0.3208 6.1460** 

b 15 0.5138 1.5499 0.5065 9.7036** 

c 5 0.3514 1.0601 0.5253 10.0652** 

d 10 0.3840 1.1585 0.3873 7.4212** 

 

Tam ve kēsētlē sulama altēnda altē pamuk genotipi ve bunlarēn tam diallel F2 

generasyonunda meyve dalēna ait tam diallel tablonun varyans analizi sonu­larē ¢izelge 

4.65ôde verilmiĸtir. 

Yapēlan varyans analiz sonucuna gºre; kēsētlē sulama i­in,  eklemeli gen etkisi varyansē 

(a)  %1 d¿zeyinde ºnemliyken, ortalama dominantlēk varyansē (b1), bir ana­ta dominant 

allellerin toplanmasēnē belirleyen varyans (b2), dominant genlerin ana­lara daĵēlēmēnē 

belirleyen (b3), dominantlēk etkisi (b), anasal etki deĵerleri (c) ve resiprokal etki (d) ºnemli 

bulunmamēĸtēr. 

Tam sulama uygulamasē i­in ise; eklemeli gen etkisi varyansē (a), ortalama 

dominantlēk varyansē (b1), bir ana­ta dominant allellerin toplanmasēnē belirleyen varyans (b2), 
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dominant genlerin ana­lara daĵēlēmēnē belirleyen (b3), dominantlēk etkisi (b), anasal etki 

deĵerleri (c) ve resiprokal etki (d) %1 d¿zeyinde ºnemli bulunmuĸtur. 

¢izelge 4.65. Tam Ve Kēsētlē Sulama Koĸullarē Altēnda F2 Generasyonunda meyve dalē deĵerlerine ait 

Tam Diallel Varyans Analiz Sonu­larē. 

 

VK  

 

SD 

 

KSF2 TSF2 

KO F KO F 

a 5 0.9467 3.1363* 1.4836 3.9144** 

b1 1 3.1205 10.3381** 2.9902 7.8898** 

b2 5 0.8153 2.7012* 0.2383 0.6287 

b3 9 0.3769 1.2486 0.7449 1.9656* 

b 15 0.7059 2.3388** 0.7257 1.9149* 

c 5 0.9163 3.0358* 0.5433 1.4336 

d 10 0.1663 0.5511 0.7158 1.8887 

 

Altē genotipe ait kēsētlē sulama altēnda tam diallel F1 melez generasyonlarēnēn meyve 

dalē i­in bulunmuĸ genetik parametreler ­izelge 4.65ôde verilmiĸtir. 

Tam ve kēsētlē sulamada F1generasyonunda meyve dalē bakēmēndan yapēlan analiz 

sonucunda hem tam sulama hem de kēsētlē sulama i­in hesaplanan genetik parametreler 

sonucunda ºnemli bulunan bir deĵer tespit edilmemiĸtir.  

Kēsētlē sulamada dominant ve resesif allellerin oranēnēn (H2/4H1) 0.25ôden farklē 

(0.216) ­ēkmasēndan dolayē bu allellerin eĸit frekansta olmadēklarē, ebeveynlerdeki dominant 

genlerin sayēsēnēn resesif gen sayēsēna oranēnēn (KD/KR) (1.511) 1ôden b¿y¿k olmasē da 

dominant allelerin ­oĵunlukta olduĵunu ve dominant ve resesif allellerin daĵēlēĸ yºn¿ (F) 

deĵerinin pozitif olmasēnē doĵrulamēĸtēr. Dominantlēk derecesinin (H1/D)1/2  (2.027) 1ôden 

b¿y¿k olmasē ¿st¿n dominantlēĵēn bulunduĵuna iĸaret ederken; eklemeli varyans ile 

dominantlēk varyansē arasēndaki farkēn (D-H1) negatif deĵer almasē bu ºzelliĵin kalētēmēnda 

dominant etkilerin daha ºnemli olduĵuna iĸaret etmektedir.  Etkili en az gen ­ifti sayēsēnē 

belirleyen h2/H2=K ise 1ôin altēnda kaldēĵē i­in bu parametre bilgi vermek a­ēsēndan yetersiz 

kalmēĸtēr (¢izelge 4.65). 

Tam sulama F1 melezleri i­in yapēlan analiz sonucunda,  meyve dalē a­ēsēndan oluĸan 

t¿m genetik parametreler ºnemsiz bulunmuĸtur. Yapēlan analiz sonucunda; dominant ve 

resesif allellerin oranēnēn (H2/4H1) 0.25ôden farklē (0.266) ­ēkmasēndan dolayē bu allellerin 

eĸit frekansta olmadēklarē, eklemeli varyans ile dominantlēk varyansē arasēndaki farkēn (D-H1) 

negatif deĵer almasē bu ºzelliĵin kalētēmēnda dominant etkilerin daha ºnemli olduĵunu ve 

dominantlēk derecesinin (H1/D)1/2  (1.617) 1ôden b¿y¿k olmasē ¿st¿n dominantlēĵēn 
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bulunduĵunu ortaya koymuĸ;  tam diallel varyans analiz sonu­larēndaki bir ana­ta dominant 

allellerin toplanmasēnē belirleyen varyans (b2) %1 ºnemlilik seviyesinde olmasēyla uyum 

i­inde sonu­ vermiĸtir. Ebeveynlerdeki dominant genlerin sayēsēnēn resesif gen sayēsēna 

oranēnē gºsteren deĵer  (KD/KR) 1 b¿y¿k olup; pop¿lasyonda dominant allellerin ­oĵunlukta 

olduĵunu gºsterirken; dominant ve resesif allellerin daĵēlēĸ yºn¿ (F) pozitif olarak 

saptanmēĸtēr. Etkili en az gen ­ifti sayēsēnē belirleyen h2/H2=K ise 1ôin altēnda kaldēĵē i­in bu 

parametre bilgi vermek a­ēsēndan yetersiz kalmēĸtēr (¢izelge 4.65). 

Dar anlamda kalētēm derecesi kēsētlē sulamada 0.179 ve tam sulamada ise 0.304 olarak 

tahmin edilmiĸtir. Dar anlamda kalētēm derecesinin k¿­¿k oluĸu dominant genetik varyansēn 

fenotipik varyans i­indeki payēnēn etkin oluĸunu ortaya koymaktadēr. Geniĸ anlamda kalētēm 

derecesi ise kēsētlē sulamada 0.527 iken tam sulamada 0.640 olarak tahmin edilmiĸtir. 

¢izelge 4.66. Meyve Dalē Ķ­in Bulunmuĸ Genetik Parametreler  (F1).  

 

 

 

 

 

 
 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

Altē genotipe ait kēsētlē sulama altēnda tam diallel F1 melez generasyonlarēnēn 

oluĸturduĵu pop¿lasyonda meyve dalē i­in hesaplanan varyans (Vr) ve kovaryans (Wr) 

deĵerlerine iliĸkin Wr/Vr grafiĵi ķekil 4.21ôde verilmiĸtir. 

Grafik incelendiĵinde, kuramsal dominantlēk ile ger­ek ebeveyn arasēndaki korelasyon 

katsayēsē (Yr,Wr+Vr icin r) negatif deĵer almēĸtēr. Bu da meyve dalē y¿ksek olan ebeveynlerin 

dominant gen  taĸēdēĵēna iĸaret etmektedir. Grafik incelendiĵinde regresyon hattēnēn y 

eksenini negatif yºnde kestiĵi (a=-0.062) ve bu sonu­ta ¿st¿n dominantlēĵa iĸaret etmektedir. 

Genetik Komponentler 

Ortalama Deĵerler 

  Kēsētlē Sulama  

 

 

Tam Sulama 

E 0.091Ñ 0.095 0.013Ñ0.054 

D 0.278Ñ0.251 0.195Ñ0.143 

F 0.229Ñ0.614 0.116Ñ0.349 

H1 1.143Ñ 0.638 0.511Ñ0.363 

H2 0.989Ñ0.570 0.544Ñ0.324 

D-H1 -0.864Ñ0.559 -0.316Ñ0.318 

(H1/D)1/2 2.027 1.617 

H2/4H1 0.216 0.266 

KD/KR  1.511 1.45 

h2 -0.017Ñ0.383 0.390Ñ0.218 

h2/H2=K -0.017 0.718 

Kalētēm Derecesi (GH) 0.527 0.64 

Kalētēm Derecesi (DH) 0.179 0.304 
r (Yr, Wr + Vr)  -0.585 -0.217 
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(H1/D)1/2 (2.027)  deĵeri 1ôden b¿y¿k ­ēkmēĸ olup bu sonucu desteklemektedir. Wr/Vr 

grafiĵinde 5 numaralē ­eĸidin baĸlangē­ noktasēna en uzak ebeveyn olduĵu gºr¿nmektedir 

buradan bu ­eĸidin resesif gen taĸēdēĵē sonucuna ulaĸēlmaktadēr. 6x6  tam diallel melezleme 

­alēĸmasēnda yer alan genotiplardan 1, 2 ve 6 noôlu genotiplarēn diĵer genotiplara kēyasla daha 

y¿ksek oranda homozigot olduĵu gºr¿lmektedir (ķekil 4.21). 

 

ķekil 4.21 Kēsētlē Sulama F1 Generasyonu Meyve Dalēna Ait Wr/Vr Grafiĵi. 

 

6x6 tam diallel F1 melez generasyonlarēnēn tam sulama altēnda oluĸturduĵu 

pop¿lasyonda meyve dalē i­in hesaplanan varyans (Vr) ve kovaryans (Wr) deĵerlerine iliĸkin 

Wr/Vr grafiĵi ķekil 4.22ôde verilmiĸtir. 

Grafik incelendiĵinde, kuramsal dominantlēk ile ger­ek ebeveyn arasēndaki korelasyon 

katsayēsē (Yr,Wr+Vr icin r) negatif deĵer almēĸtēr. Bu da meyve dalē y¿ksek olan ebeveynlerin 

dominant gen taĸēdēĵēna iĸaret etmektedir. Grafik incelendiĵinde regresyon hattēnēn y eksenini 

pozitif yºnde kestiĵi (a=0.038) ve bu sonu­ta kēsmi dominantlēĵa iĸaret etmektedir. (H1/D)1/2 

(1.617)  deĵeri 1ôden b¿y¿k ­ēkmēĸ olup bu sonucu desteklemektedir. Wr/Vr grafiĵinde 5 

numaralē ­eĸidin baĸlangē­ noktasēna en uzak ebeveyn olduĵu gºr¿nmektedir buradan bu 

­eĸidin resesif gen taĸēdēĵē sonucuna ulaĸēlmaktadēr. 6x6 tam diallel melezleme ­alēĸmasēnda 

yer alan genotiplardan 1, 2 ve 3 noôlu genotiplarēn diĵer genotiplara kēyasla daha y¿ksek 

oranda homozigot olduĵu gºr¿lmektedir (ķekil 4.22). 
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ķekil 4.22. Tam Sulama F1 Generasyonu Meyve Dalēna Ait Wr/Vr Grafiĵi. 

 

Tam ve kēsētlē sulamada F2generasyonunda meyve dalē bakēmēndan hem tam sulama 

hem de kēsētlē sulama i­in hesaplanan genetik parametreler sonucunda ºnemli bulunan bir 

deĵer tespit edilmemiĸtir, diallel melez analizi i­in ºnceden kabullenilen varsayēmlarēn ge­erli 

olduĵu ótô deĵerinin ºnemsiz ­ēkmēĸ olmasēndan ºt¿r¿ ge­erlidir.  

Kēsētlē sulamada dominant ve resesif allellerin oranēnēn (H2/4H1) 0.25ôden farklē 

(0.159) ­ēkmasēndan dolayē bu allellerin eĸit frekansta olmadēklarē, ebeveynlerdeki dominant 

genlerin sayēsēnēn resesif gen sayēsēna oranēnēn (KD/KR) (2.802) 1ôden b¿y¿k olmasē da 

dominant allelerin ­oĵunlukta olduĵunu ve dominant ve resesif allellerin daĵēlēĸ yºn¿ (F) 

deĵerinin pozitif olduĵu saptanmēĸtēr. Dominantlēk derecesinin (H1/D)1/2  (2, 287) 1ôden b¿y¿k 

olmasē ¿st¿n dominantlēĵēn olduĵunu gºsterirken; eklemeli varyans ile dominantlēk varyansē 

arasēndaki farkēn (D-H1) negatif deĵer almasē bu ºzelliĵin kalētēmēnda dominant etkilerin 

daha ºnemli olduĵuna iĸaret etmektedir. Etkili en az gen ­ifti sayēsēnē belirleyen h2/H2=K ise 

1ôin altēnda kaldēĵē i­in bu parametre bilgi vermek a­ēsēndan yetersiz kalmēĸtēr (¢izelge 4.67). 

Tam sulama F2 melezleri i­in meyve dalē a­ēsēndan oluĸan t¿m genetik parametreler 

i­in yapēlan analiz sonucunda; dominant ve resesif allellerin oranēnēn (H2/4H1) 0.25ôden 

farklē (0.239) ­ēkmasēndan dolayē bu allellerin eĸit frekansta olmadēklarē, eklemeli varyans ile 

dominantlēk varyansē arasēndaki farkēn (D-H1) negatif deĵer almasē bu ºzelliĵin kalētēmēnda 

dominant etkilerin daha ºnemli olduĵunu ve dominantlēk derecesinin (H1/D)1/2  (4.726) 1ôden 

b¿y¿k olmasē ¿st¿n dominantlēĵēn bulunduĵunu ortaya koymuĸtur. Ebeveynlerdeki dominant 
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genlerin sayēsēnēn resesif gen sayēsēna oranēnē gºsteren deĵer  (KD/KR) 1 b¿y¿k bulunmuĸ 

olup; pop¿lasyonda dominant allellerin y¿ksek olduĵunu gºsterirken; dominant ve resesif 

allellerin daĵēlēĸ yºn¿ (F) pozitif olarak saptanmēĸtēr. Etkili en az gen ­ifti sayēsēnē belirleyen 

h2/H2=K ise 1ôin altēnda kaldēĵē i­in bu parametre bilgi vermek a­ēsēndan yetersiz kalmēĸtēr 

(¢izelge 4.67). 

Dar anlamda kalētēm derecesi kēsētlē sulamada 0.178 ve tam sulamada ise 0.041 olarak 

tahmin edilmiĸtir. Dar anlamda kalētēm derecesinin k¿­¿k oluĸu dominant genetik varyansēn 

fenotipik varyans i­indeki payēnēn etkin oluĸunu ortaya koymaktadēr. Geniĸ anlamda kalētēm 

derecesi ise kēsētlē sulamada 0.492 iken tam sulamada 0.704 olarak tahmin edilmiĸtir. 

¢izelge 4.67. Meyve Dalē Ķ­in Bulunmuĸ Genetik Parametreler  (F2).  

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

Grafik incelendiĵinde, kuramsal dominantlēk ile ger­ek ebeveyn arasēndaki korelasyon 

katsayēsē (Yr,Wr+Vr icin r) negatif deĵer almēĸtēr. Bu da meyve dalē y¿ksek olan ebeveynlerin 

dominant gen taĸēdēĵēna iĸaret etmektedir. Grafik incelendiĵinde regresyon hattēnēn y eksenini 

negatif yºnde kestiĵi (a=-0.037) ve bu sonu­ta ¿st¿n dominantlēĵa iĸaret etmektedir. (H1/D)1/2 

(2.287)  deĵeri 1ôden b¿y¿k ­ēkmēĸ olup bu sonucu desteklemektedir. Wr/Vr grafiĵinde 4 ve 5 

numaralē ­eĸitlerin baĸlangē­ noktasēna en uzak ebeveyn olduĵu gºr¿nmektedir buradan bu 

­eĸitlerin resesif gen taĸēdēĵē sonucuna ulaĸēlmaktadēr. Tam diallel melezleme ­alēĸmasēnda 

yer alan genotiplardan 1 ve 6 noôlu genotiplarēn diĵer genotiplara kēyasla daha y¿ksek oranda 

Genetik Komponentler 

Ortalama Deĵerler 

  Kēsētlē Sulama  

 

 

Tam Sulama 

E 0.110Ñ 0.213 0.096Ñ3.061 

D 0.285Ñ0.564 0.281Ñ8.099 

F 0.618Ñ1.377 0.099Ñ19.786 

H1 1.490Ñ1.431 6.279Ñ20.560 

H2 0.945Ñ1.278 6.006Ñ18.367 

D-H1 -1.205Ñ1.255 -5.998Ñ18.031 

(H1/D)1/2 2.287 4.726 

H2/4H1 0.159 0.239 

KD/KR  2.802 1.077 

h2 0.372Ñ0.860 -0.029Ñ12.362 

h2/H2=K 0.394 -0.005 

Kalētēm Derecesi (GH) 0.492 0.704 

Kalētēm Derecesi (DH) 0.178 0.041 

r (Yr, Wr + Vr)  -0.811 -0.735 
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homozigot olduĵu belirlenirken, 3 numaralē genotipin ise meyve dalē bakēmēndan daha y¿ksek 

oranda dominant genlere sahip olduĵu sonucuna varēlmaktadēr.(ķekil 4.23). 

 

ķekil 4.23. Kēsētlē Sulama F2 Generasyonu Meyve Dalēna Ait Wr/Vr Grafiĵi. 

 

Tam sulama F2 generasyonu i­in; kuramsal dominantlēk ile ger­ek ebeveyn arasēndaki 

korelasyon katsayēsē (Yr,Wr+Vr icin r) negatif deĵer almēĸtēr. Bu da meyve dalē y¿ksek olan 

ebeveynlerin dominant, d¿ĸ¿k olanlarēn ise resesif gen taĸēdēĵēna iĸaret etmektedir. Grafik 

incelendiĵinde regresyon hattēnēn y eksenini negatif yºnde kestiĵi (a=-0.019) ve (H1/D)1/2 

(4.727)  deĵeri 1ôden b¿y¿k ­ēkmēĸ olmasē bu ºzellik i­in ¿st¿n dominantlēĵēn var olduĵuna 

iĸaret etmektedir. Wr/Vr grafiĵinde ebeveynler arasēnda en ­ok resesif gen taĸēyan genotipin 3 

nolu ebeveyn olduĵu gºzlemlenmiĸtir. 6x6 tam diallel melezleme ­alēĸmasēnda yer alan 

genotiplardan 3, 4 ve 6 noôlu genotiplarēn diĵer genotiplara kēyasla daha y¿ksek oranda 

homozigot olduĵu ve 2, 5 ve 5 numaralē ebeveynlerin ise bahsedilen ºzellik i­in dominant gen 

taĸēdēĵē gºr¿lmektedir (ķekil 4.24). 



142 
 

 

ķekil 4.24. Tam Sulama F2 Generasyonu Meyve Dalēna Ait Wr/Vr Grafiĵi. 

 

Tam ve kēsētlē sulama altēnda altē pamuk genotipi ve bunlarēn tam diallel F1 ve F2 

generasyonunun meyve dalē a­ēsēndan gºsterdikleri genel ve ºzel uyum yetenekleri ile 

resiprokal etkiler i­in varyans analizi ¢izelge 4.68ôde verilmiĸtir. 

Ebeveynlerin meyve dalē ºzelliĵine ait kēsētlē sulama altēnda F1 generasyonunda genel 

kombinasyon yeteneĵi (GKY) %1 d¿zeyinde ºnemli bulunurken; ºzel kombinasyon yeteneĵi 

(¥KY) ve resiprokal etki (RE) varyanslarē ºnemli bulunmamēĸtēr. GKY/¥KY oranēnēn 1ôden 

b¿y¿k olmasē bu ºzelliĵin kalētēmēnda eklemeli genlerin daha baskēn olduĵunu ortaya 

koymaktadēr. Bu sonu­ ile birlikte diallel melez analizinde D-H1ôin negatif bulunmasē ve 

(H1/D)1/2 deĵerinin 1ôden b¿y¿k oluĸu ile grafik analizinde regresyon hattēnēn y eksenini 

negatif taraftan kesmesi ile belirlenen ¿st¿n dominantlēk durumu dominant gen etkilerinin 

daha ºnemli olduĵunu vurgulamakta olup bu sonu­lar birbiri ters d¿ĸmektedir. 

Tam sulama koĸullarēnda ise genel kombinasyon yeteneĵi (GKY), ºzel kombinasyon 

yeteneĵi (¥KY) ve resiprokal etki (RE) varyanslarē %1 d¿zeyinde ºnemli bulunmuĸtur. 

Resiprokal etkinin (RE) ºnemli ­ēkmasē ve c komponentinde ºnemli ­ēkmasē birbirini 

destekler niteliktedir. GKY/¥KY oranēnēn 1ôden b¿y¿k olmasē (1.12) meyve dalē ºzelliĵinin 

kalētēmēnēn eklemeli genler etkisi altēnda olduĵunu gºstermektedir fakat; ºnemsiz bulunmuĸ 

olmasēna raĵmen diallel melez analizinde D-H1ôin negatif bulunmasē ve (H1/D)1/2 deĵerinin 

1ôden b¿y¿k oluĸu ile grafik analizinde regresyon hattēnēn y eksenini negatif taraftan kesmesi 

ile belirlenen ¿st¿n dominantlēk durumu dominant gen etkilerinin daha ºnemli olduĵunu 



143 
 

vurgulamaktadēr.  Griffing tipi melez analizi yºnteminde Jinks-Hayman tipi analizden farklē 

olarak ­evre varyansē ayrēca hesaplanamamaktadēr. Bundan dolayē ­evre varyansēnēn yaptēĵē 

katkēyla beraber bu analiz yºntemi Jinks-Hayman tipi analiz ile ­eliĸen sonu­larē 

gºsterebilmektedir. Bu durumda ­evre varyansēnēn ayrēca hesaplanabildiĵi analiz 

yºnteminden elde edilen veriler daha g¿ven verici olarak yorumlanabilir ve sonu­lar 

arasēndaki bu ­eliĸkinin epistatik gen etkilerinden de kaynaklanmēĸ olabileceĵi 

d¿ĸ¿n¿lmektedir. 

Kēsētlē sulama koĸullarēnda F2 generasyonunda genel kombinasyon yeteneĵi (GKY) ve 

ºzel kombinasyon yeteneĵi (¥KY) ºnemli bulunurken; resiprokal etki (RE) varyanslarē 

ºnemli bulunmamēĸtēr. GKY/¥KY oranēnēn 1ôden b¿y¿k olmasē bu ºzelliĵin kalētēmēnda 

eklemeli genlerin daha baskēn olduĵunu gºstermektedir.   

Tam sulama koĸullarēnda ise genel kombinasyon yeteneĵi (GKY), ºzel kombinasyon 

yeteneĵi (¥KY) ºnemli bulunurken; resiprokal etki (RE) varyansē ºnemli bulunmamēĸtēr. 

GKY/¥KY oranēnēn 1ôden b¿y¿k olmasē meyve dalē ºzelliĵinin kalētēmēnēn eklemeli genler 

etkisi altēnda olduĵunu gºstermektedir fakat; ºnemsiz bulunmuĸ olmasēna raĵmen diallel 

melez analizinde D-H1ôin negatif bulunmasē ve (H1/D)1/2 deĵerinin 1ôden b¿y¿k oluĸu ile 

grafik analizinde regresyon hattēnēn y eksenini negatif taraftan kesmesi ile belirlenen ¿st¿n 

dominantlēk durumu dominant gen etkilerinin daha ºnemli olduĵunu vurgulamaktadēr.  

Griffing tipi melez analizi yºnteminde Jinks-Hayman tipi analizden farklē olarak ­evre 

varyansē ayrēca hesaplanamamaktadēr. Bundan dolayē ­evre varyansēnēn yaptēĵē katkēyla 

beraber bu analiz yºntemi Jinks-Hayman tipi analiz ile ­eliĸen sonu­larē gºsterebilmektedir. 

Bu durumda ­evre varyansēnēn ayrēca hesaplanabildiĵi analiz yºnteminden elde edilen veriler 

daha g¿ven verici olarak yorumlanabilir ve sonu­lar arasēndaki bu ­eliĸkinin epistatik gen 

etkilerinden de kaynaklanmēĸ olabileceĵi d¿ĸ¿n¿lmektedir. 

¢izelge 4.68. Meyve Dalēna Ķliĸkin Genel Uyum Yetenekleri ve Melezlere Ķliĸkin ¥zel Uyum 

Yetenekleri Varyans Analiz Sonu­larē. 

 

VK  

 

SD 

 

KO 

 KSF1 KSF2 TSF1 TSF2 

GUY 5 0.309**  0.237* 0.143**  0.370**  

¥KG 15 0.129 0.177**  0.127**  0.181* 

Resip. Etli 15 0.093 0.104 0.108**  0164 

Hata 105 0.083 0.076 0.013 0.095 
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Meyve dalēna iliĸkin genel ve ºzel uyum yeteneklerinin kombinasyon g¿c¿ etkileri 

¢izelge 4.69ôda verilmiĸtir. 

Kēsētlē sulama F1 generasyonunda en b¿y¿k genel kombinasyon yeteneĵi (GKY) 4 

numaralē ebeveynden (0.233) elde edilirken; en k¿­¿k GKY 1 numaralē ebeveynden ( -0.217) 

elde edilmiĸtir. 1, 3 ve 6 numaralē ebeveynlerin GKY negatif olurken; 2, 4 ve 5 numaralē 

ebeveynlerin GKY pozitif olarak tespit edilmiĸtir. GKY bakēmēndan ºnemli bulunan 

ebeveynler 1 ve 4 olarak tespit edilmiĸtir. Melezlerin ºzel kombinasyon yeteneklerinin (¥KY) 

0.475 (4x3) ile -0.375 (1x4) arasēnda deĵiĸtiĵi gºr¿lmektedir. ¥KY incelendiĵinde melezler 

3x5 (0.456), ve 4x3 (0.273) pozitif yºnde; 1x4 (-0.375) ise negatif yºnde ºnemli bulunmuĸtur. 

Meyve dalē bakēmēndan kēsētlē sulama F1 melezlerinde 4x3 dēĸēnda resiprok etki gºsteren 

melez olmamēĸtēr. 

Tam sulama 6x6 tam diallel melez ­alēĸmasēnēn F1 generasyonunda ise; 1(0.106), 2 

(0.064)  ve 6  (0.064)  pozitif yºnde; 3 numaralē ebeveyn (-0.199) negatif yºnde GKY %1 

d¿zeyinde ºnemli bulunmuĸtur. 4 ve 5 numaralē ebeveynler ise GKY bakēmēndan ºnemli 

bulunmamēĸtēr. Melezlerin ºzel kombinasyon yetenekleri, 1x2 (0.24), 1x4 (0.261), 3x5 

(0.361), 3x6 (0.219), 4x2 (0.175), 5x4 (0.25) ve 6x 2(0.3) pozitif yºnde, 1x3 (-0.222), 2x6 (-

0.268), 5x1 (-0.2), 6x1 (-0.25) ve 6x5 (-625) negatif yºnde ºnemli bulunmuĸtur.  
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¢izelge 4.69. Kēsētlē ve Tam Sulamada meyve dalē i­in elde edilen verilere uygulanan genel ve ºzel 
kombinasyon yetenekleri; resiprok etkiler analizinden tahmin edilen, ebeveynlere iliĸkin genel 

kombinasyon yetenekleri etkileri (gi) ve F1 kombinasyonlarēna iliĸkin ºzel kombinasyon yetenekleri 

etkileri (sij) ve resiprokal etkiler (rij). 

 

K
ē
s
ē
t
l
ē
 
S
u
l
a
m
a

 

                   ǀ 

ǁ   
Gloria 

(1) 

Nazilli84-S 

(2) 

NP Ege 

(3) 

Nazilli M -503 

(4) 

DAK 66:3 

(5) 

NIAB 999 

(6) 

Gloria           -0.217** -0.14 0.113 -0.375* 0.031 0.146 

Nazilli84-S  -0.075 0.123 0.098 0.16 0.042 -0.156 

NP Ege    0.15 -0.125 -0.104 -0.212 -0.081 -0.217 

Nazilli M -503  0.35 -0.075 0.475* 0.233**  0.456**  0.246 

DAK 66:3  0.225 -0.125 -0.025 0.35 0.002 0.165 

NIAB 999     0.25 0.163 -0.15 0 -0.037 -0.037 

T
a

m
 S

u
la

m
a 

Gloria           0.106**  0.24**  -0.222** 0.261**  -0.018 0.14 

Nazilli84-S  0.15 0.064* -0.081 -0.022 -0.001 -0.268** 

NP Ege    -0.025 0.075 -0.199** 0.115 0.361**  0.219**  

Nazilli M -503  -0.05 0.175* 0.15 -0.007 0.094 -0.022 

DAK 66:3  -0.2*  0.275**  0.025 0.25**  -0.028 0.149* 

NIAB 999     -0.25**  0.3**  0.025 -0.075 -0.625** 0.064* 

Kēsētlē Sulama Tam Sulama 

Kºĸegenler GKY, 

kºĸegen ¿st¿ ¥KY, 

kºĸegen altē RE etkilerini 

gºstermektedir. 

 

 

 

SH 
KD 

SH 
KD 

%5 %1 %5 %1 

[g(i)]  =   0.076 

[S(ij)]  =  0.173 

[r(ij)]  =  0 .204 
 

0.149 

0.339 

0.400 
 

0.190 

0.433 

0.510 
 

[g(i)]  =   0.03 

[S(ij)]  =  0.069 

[r(ij)] =  0 .081 
 

0.059 

0.135 

0.159 
 

0.075 

0.173 

0.203 
 

t  = 1.96 (%5 t cetvel deĵeri) 

t  = 2.50 (%1 t cetvel deĵeri) 

 

Meyve dalēna iliĸkin F2 generasyonuna ait genel ve ºzel uyum yeteneklerinin 

kombinasyon g¿c¿ etkileri ¢izelge 4.70ôda verilmiĸtir. 

Kēsētlē sulama F2 generasyonunda genel kombinasyon yeteneĵi (GKY),  4 (0.204)  

numaralē ebeveynde pozitif yºnde, 6 (-0.313) numaralē ebeveynde ise negatif yºnde 

istatistiksel olarak ºnemli olduĵu tespit edilmiĸtir. Melezlerin ºzel kombinasyon 

yeteneklerinin (¥KY) 0.375 (5x3) ile -0.350 (5x4) arasēnda deĵiĸtiĵi gºr¿lmektedir. ¥KY 

incelendiĵinde meyve dalē bakēmēndan kēsētlē sulama F2 generasyonunda ºnemli bulunan 

kombinasyon tespit edilememiĸtir ( ¢izelge 4.70). 

Tam sulama altēnda ­alēĸmasēnēn F2 generasyonunda ise; 2 ve 4 numaralē ebeveynler 

pozitif yºnde; 1, 3, 5 ve 6 numaralē ebeveynler ise negatif yºnde GKY gºstermiĸlerdir. GKY 

bakēmēndan ºnemli ­eĸit tespit edilememiĸtir. F2 generasyonunun ºzel kombinasyon 

yetenekleri bakēmēndan 4 tane melez (2x6, 4x5, 4x3 ve 6x1) dēĸēnda ºnemli bulunan 

kombinasyon tespit edilememiĸtir (¢izelge 4.70). 



146 
 

¢izelge 4.70. Kēsētlē ve Tam Sulamada meyve dalē i­in elde edilen verilere uygulanan genel ve ºzel 

kombinasyon yetenekleri; resiprok etkiler analizinden tahmin edilen, ebeveynlere iliĸkin genel 

kombinasyon yetenekleri etkileri (gi) ve F2 kombinasyonlarēna iliĸkin ºzel kombinasyon yetenekleri 

etkileri (sij) ve resiprokal etkiler (rij). 

 

K
ē
s
ē
t
l
ē
 
S
u
l
a
m
a

 

                   ǀ 

ǁ   
Gloria 

(1) 

Nazilli84-S 

(2) 

NP Ege 

(3) 

Nazilli M -503 

(4) 

DAK 66:3 

(5) 

NIAB 999 

(6) 

Gloria           -0.05 0.283 0.242 -0.067 0.054 -0.15 

Nazilli84-S  -0.3 0.054 -0.037 -0.221 0.225 -0.129 

NP Ege    -0.05 -0.275 -0.054 0.037 0.008 -0.196 

Nazilli M -503  0.15 0.35 0.35 0.204**  0.475 0.246 

DAK 66:3  0.025 0 0.375 -0.35 0.058 0.217 

NIAB 999     0.15 0.125 0.05 -0.2 -0.025 -0.213** 

T
a

m
 S

u
la

m
a 

Gloria           -0.143 -0.169 0.156 0.293 -0.078 -0.14 

Nazilli84-S  0.075 0.29 0.197 0.085 -0.286 0.451* 

NP Ege    -0.25 0.225 -0.06 -0.19 0.314 0.151 

Nazilli M -503  0.2 -0.175 0.55**  0.103 0.476**  -0.261 

DAK 66:3  -0.275 -0.25 -0.25 -0.025 -0.001 -0.032 

NIA B 999     0.475* -0.05 -0.4 -0.35 0.175 -0.189 

Kēsētlē Sulama Tam Sulama 

Kºĸegenler GKY, 

kºĸegen ¿st¿ ¥KY, 

kºĸegen altē RE etkilerini 

gºstermektedir. 

 

 

 

SH 
KD 

SH 
KD 

%5 %1 %5 %1 

[g(i)]  =   0.072 

[S(ij)]  =  0.165 

[r(ij)]  =  0 .194 
 

0.141 

0.323 

0.380 
 

0.180 

0.413 

0.485 
 

[g(i)]  =   0.081 

[S(ij)]  =  0.185 

[r(ij)] =  0 .218 
 

0.159 

0.363 

0.427 
 

0.203 

0.463 

0.545 
 

t  = 1.96 (%5 t cetvel deĵeri) 

t  = 2.50 (%1 t cetvel deĵeri) 

 

Tam ve kēsētlē sulama koĸullarēnda 6x6 tam diallel 30 F1 kombinasyonunun, meyve 

dalēna iliĸkin heterosis ve heterobeltiosis deĵerleri ¢izelge 4.71ôde verilmiĸtir. 

Kēsētlē sulama altēnda F1 melez pop¿lasyonunda meyve dalēna ait hesaplanan heterosis 

deĵerleri % 25.77 (5x4) ile %-13.86 (1x4) arasēnda deĵiĸmiĸtir. F1 generasyonunda meyve 

dalē i­in hesaplanan heterosis deĵerlerinde 30 melez i­erisinde 28 tanesi istatistiki olarak 

ºnemsiz bulunurken, 2 tanesinde (5x1 ve 5x4) heterosis deĵeri ºnemli bulunmuĸtur. Meyve 

dalē i­in heterobeltiosis deĵerleri %16.19 (5x4) ile %-17.14 (1x4) arasēnda daĵēlmaktadēr. 

Heterobeltiosis deĵerleri bakēmēndan ºnemli olan 5x4 (16.19) dēĸēnda melez saptanmamēĸ 

olup bu melezin etki yºn¿ pozitiftir (¢izelge 4.71).  

¢eĸitlerin ana olarak kullanēldēĵē melez serisinde, meyve dalē bakēmēndan hesaplanan 

en b¿y¿k heterosis %8.88 ve heterobeltiosis deĵeri %4.46 olarak 5 numaralē ebeveynin 

kullanēldēĵē melez serisinden elde edilirken; en d¿ĸ¿k heterosis %-5.18 ve en d¿ĸ¿k 

heterobeltiosis deĵeri ise %-8.13 ile 1 ­eĸidin kullanēldēĵē melez kombinasyonlardan elde 

edilmiĸtir. ¢eĸitlerin baba olarak kullanēldēĵē melez serisinde ise en y¿ksek heterosis deĵeri 
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%6.90 ile 5 numaralē hat olurken, en y¿ksek heterobeltiosis deĵeri %1.99 ile 1 numaralē 

ebeveyn olmuĸtur. En d¿ĸ¿k heterosis deĵeri ortalamasē %-1.45 ve en d¿ĸ¿k heterobeltiosis 

ortalamasē %-3.11 olarak 3 numaralē ebeveynin baba olarak kullanēldēĵē melezlerde 

hesaplanmēĸtēr. Ortalama heterosis ve heterobeltiosis deĵerleri ise sērasēyla %2.86 ve %-0.89 

olmuĸtur (¢izelge 4.71). 

Tam sulama koĸullarēndaki F1 melezleri i­in meyve dalē ait hesaplanan heterosis 

deĵerleri % 17.55 (3x5) ile %-5.14 (6x4) arasēnda deĵiĸmiĸtir. F1 generasyonunda hesaplanan 

heterosis deĵerlerinde 30 melez i­erisinde 21 adet melez istatistiki olarak ºnemli ve bunlarēn 

etki yºn¿n¿n pozitif olduĵu tespit edilmiĸtir. Meyvce dalē i­in heterobeltiosis deĵerleri 

%14.96 (6x1) ile %-9.45 (1x6) arasēnda deĵiĸiklik gºstermektedir. Heterobeltiosis deĵerleri 

incelendiĵinde 1x2, 1x4, 2x4, 3x5, 4x5, 3x1, 3x2, 4x1, 4x3, 5x1, 5x3, 5x4, 6x1 ve 6x5 pozitif 

yºnde ºnemli olduĵu tespit edilmiĸtir (¢izelge 4.71).  

¢eĸitlerin ana olarak kullanēldēĵē melez serisinde, meyve dalē bakēmēndan hesaplanan 

en b¿y¿k heterosis %8.63 ve heterobeltiosis deĵeri %5.08 olarak 3 numaralē ebeveynin 

kullanēldēĵē melez serisinden elde edilirken; en d¿ĸ¿k heterosis %2.73 ve en d¿ĸ¿k 

heterobeltiosis deĵeri ise %0.31 ile 6 ­eĸidin kullanēldēĵē melez kombinasyonlardan elde 

edilmiĸtir. ¢eĸitlerin baba olarak kullanēldēĵē melez serisinde ise en y¿ksek heterosis deĵeri 

%10.88 ve en y¿ksek heterobeltiosis deĵeri %8.52 ile 1 numaralē ebeveyn olmuĸtur. En d¿ĸ¿k 

heterosis deĵeri ortalamasē %3.70 ile 4 numaralē ­eĸit olurken, d¿ĸ¿k heterobeltiosis 

ortalamasē %-1.14 olarak 2 numaralē ebeveynin baba olarak kullanēldēĵē melezlerde 

hesaplanmēĸtēr. Ortalama heterosis ve heterobeltiosis deĵerleri ise sērasēyla %7.19 ve %3.93 

olmuĸtur (¢izelge 4.71). 
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¢izelge 4.71. Kēsētlē ve tam sulama koĸullarē altēnda F1 Melezlerinde Meyve Dalē Sayēsē Bakēmēndan 

Heterosis (Ht) ve Heterobeltiosis (Hb) Deĵerleri. 

 Ebeveyn  1 2 3 4 5 6 Ort. 

K
ē
s
ē
t
l
ē
 
S
u
l
a
m
a

 

1 
Ht  -3.45 -6.00 -13.86 0.00 -2.59 -5.18 

Hb  -7.55 -8.74 -17.14 -4.12 -3.09 -8.13 

2 
Ht -6.40  1.44 7.11 9.74 -4.46 2.77 

Hb -10.38  0.00 6.60 0.94 -8.96 -0.28 

3 
Ht 6.00 -3.35  -13.46 2.08 -2.51 -3.45 

Hb 2.91 -4.72  -14.29 -4.85 -5.83 -5.94 

4 
Ht 11.88 4.27 4.81  11.34 9.45 5.97 

Hb 7.62 3.77 3.81  2.86 4.76 3.04 

5 
Ht 15.05* 4.62 1.04 25.77**   12.97 8.88 

Hb 10.31 -3.77      0.95 16.19*  8.85 4.46 

6 
Ht 0.00 1.98 -8.54 9.45 11.35  2.85 

Hb -0.52 -2.83 -11.65 4.76 7.29  -0.49 

Ort. 
Ht 5.31 0.81 -1.45 3.00 6.90 2.57  

Hb 1.99 -3.02 -3.11 -0.77 0.42 -0.85  

Ort. 
Ht 2.86       

Hb -0.89       

T
a

m
 S

u
la

m
a 

1 
Ht  -1.12 12.20**  5.06* 6.72**  -8.00 2.97 

Hb  -5.71 8.66**  3.85 6.30* -9.45 0.73 

2 
Ht 1.12  6.56**  8.89**  4.51* 11.03**  6.20 

Hb -3.57  -1.43 5.00* -0.71 4.29 1.43 

3 
Ht 12.20**  13.51**   -3.61 17.55**  15.70**  8.63 

Hb 8.66**  5.00*  -7.69 14.29**  13.82 5.08 

4 
Ht 14.40**  3.70 14.06**   14.06**  5.93**  7.55 

Hb 13.08**  0.00 9.23**   12.31**  3.08 4.92 

5 
Ht 9.88**  -3.01 9.39**  13.28**   1.20 4.17 

Hb 9.45**  -7.86 6.35* 11.54**   0.00 2.61 

6 
Ht 16.80**  9.51**  2.48 -5.14 6.83**   2.73 

Hb 14.96**  2.86 0.81 -7.69 5.56*  0.31 

Ort. 
Ht 10.88 4.52 8.94 3.70 9.93 5.17  

Hb 8.52 -1.14 5.33 1.00 7.55 2.35  

   7.19       

   3.93       

 

Tam ve kēsētlē sulama koĸullarēnda tam diallel 30 F2 kombinasyonunun, meyve dalēna 

iliĸkin heterosis ve heterobeltiosis deĵerleri ¢izelge 4.72ôde verilmiĸtir. 

Kēsētlē sulama koĸullarēnda F2 melez pop¿lasyonunda meyve dalēna ait hesaplanan 

heterosis deĵerleri % 31.96 (4x5) ile %-5.21 (2x4) arasēnda deĵiĸmiĸtir. F2 generasyonunda 

hesaplanan heterosis deĵerlerinde 30 melez i­erisinde 9 tanesi(1x2.1x5, 2x5, 4x5, 4x6, 5x6, 

5x1, 5x2, 5x3, 5x4 ve 6x5)  istatistiki olarak ºnemli bulunurken, 21 tanesinde heterosis deĵeri 
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ºnemsiz bulunmuĸtur. Meyve dalē i­in heterobeltiosis deĵerleri %21.90 (4x5) ile %-7.55 

(2x6) arasēnda daĵēlmaktadēr. Heterobeltiosis deĵerleri bakēmēndan ºnemli olan 4x5 ve 5x1 

dēĸēnda ºnemli olan kombinasyona rastlanmamēĸ olup bu melezlerin etki yºn¿ pozitiftir 

(¢izelge 4.72).  

¢eĸitlerin ana olarak kullanēldēĵē melez serisinde, meyve dalē bakēmēndan hesaplanan 

en b¿y¿k heterosis %13.54 ile 5 numaralē ebeveyn ve heterobeltiosis deĵeri %10.08 olarak 4 

numaralē ebeveynin kullanēldēĵē melez serisinden elde edilirken; en d¿ĸ¿k heterosis %-1.32 ve 

en d¿ĸ¿k heterobeltiosis deĵeri ise %-3.65 ile 3 numaralē ­eĸitte tespit edilmiĸtir. ¢eĸitlerin 

baba olarak kullanēldēĵē melez serisinde ise en y¿ksek heterosis deĵeri %16.09 ve en y¿ksek 

heterobeltiosis deĵeri %8.82 ile 5 numaralē ebeveyn olmuĸtur. En d¿ĸ¿k heterosis deĵeri 

ortalamasē %3.57 ve en d¿ĸ¿k heterobeltiosis ortalamasē %0.46 olarak  6 numaralē ebeveynin 

baba olarak kullanēldēĵē melezlerde hesaplanmēĸtēr. Ortalama heterosis ve heterobeltiosis 

deĵerleri ise sērasēyla %7.91 ve %3.82 olmuĸtur (¢izelge 4.72). 

Tam sulama koĸullarēndaki F2 melezleri i­in meyve dalēna ait hesaplanan heterosis 

deĵerleri % 12.78 (1x2) ile %-8.70  (4x3) arasēnda deĵiĸmiĸtir. F2 generasyonunda hesaplanan 

heterosis deĵerlerinde 30 melez 1x2 dēĸēnda ºnemli melez tespit edilememiĸtir. Meyve dalē 

i­in heterobeltiosis deĵerleri %7.91 (4x1) ile %-12.23 (5x4) arasēnda deĵiĸiklik 

gºstermektedir. Heterobeltiosis deĵerleri incelendiĵinde ºnemli bulunanan melez 

kombinasyonu tespit edilememiĸtir (¢izelge 4.72).  

¢eĸitlerin ana olarak kullanēldēĵē melez serisinde, meyve dalē bakēmēndan hesaplanan 

en b¿y¿k heterosis %3.96 ve heterobeltiosis deĵeri %2.76 olarak 2 numaralē ebeveynin 

kullanēldēĵē melez serisinden elde edilirken; en d¿ĸ¿k heterosis %-2.98 ve en d¿ĸ¿k 

heterobeltiosis deĵeri ise %-4.23 ile 5 ­eĸidin kullanēldēĵē melez kombinasyonlardan elde 

edilmiĸtir. ¢eĸitlerin baba olarak kullanēldēĵē melez serisinde ise en y¿ksek heterosis deĵeri 

%5.76 ve en y¿ksek heterobeltiosis deĵeri %4.42 ile 1 numaralē ebeveyn olmuĸtur. En d¿ĸ¿k 

heterosis deĵeri ortalamasē %-1.58 ve en d¿ĸ¿k heterobeltiosis ortalamasē %-2.93 olarak 5 

numaralē ebeveynin baba olarak kullanēldēĵē melezlerde hesaplanmēĸtēr. Ortalama heterosis ve 

heterobeltiosis deĵerleri ise sērasēyla %1.20 ve %-0.39olmuĸtur (¢izelge 4.72). 

 

 

 

 



150 
 

¢izelge 4.72. Kēsētlē ve tam sulama koĸullarē altēnda F2 Melezlerinde Meyve Dalē Sayēsē Bakēmēndan 

Heterosis (Ht) ve Heterobeltiosis (Hb) Deĵerleri. 

 Ebeveyn  1 2 3 4 5 6 Ort. 

K
ē
s
ē
t
l
ē
 
S
u
l
a
m
a

 

1 
Ht  16.26* 10.00 3.96 15.05* -2.56 8.54 

Hb  11.32 6.80 0.00 10.31 -3.06 5.07 

2 
Ht 4.43  6.22 -5.21 15.90* -3.92 2.60 

Hb 0.00  4.72 -5.66 6.60 -7.55 -0.38 

3 
Ht 11.00 -4.31  -0.96 3.13 -4.48 -1.32 

Hb 7.77 -5.66  -1.90 -3.88 -6.80 -3.65 

4 
Ht -0.99 8.06 12.50  31.96**  13.30* 13.16 

Hb -4.76 7.55 11.43  21.90**  9.52 10.08 

5 
Ht 21.51**  15.90* 18.75**  17.53*  15.51* 13.54 

Hb 16.49* 6.60 10.68 8.57  10.20 7.21 

6 
Ht 0.51 0.98 -2.49 5.42 14.44*  3.67 

Hb 0.00 -2.83 -4.85 1.90 9.18  0.68 

Ort. 
Ht 7.29 7.38 9.00 4.15 16.09 3.57  

Hb 3.90 3.40 5.75 0.58 8.82 0.46  

Ort. 
Ht 7.91       

Hb 3.82       

T
a

m
 S

u
la

m
a 

1 
Ht  12.78* 5.58 -1.11 2.66 -1.53 3.68 

Hb  11.94 3.65 -3.60 2.27 -2.27 2.40 

2 
Ht 6.02  4.06 9.89 2.64 3.03 3.92 

Hb 5.22  2.92 7.91 1.49 1.49 2.76 

3 
Ht 4.83 3.32  0.00 -8.21 -3.37 -1.65 

Hb 2.92 2.19  -0.72 -10.22 -5.84 -2.92 

4 
Ht 10.70 -0.37 -8.70  0.00 4.83 -0.85 

Hb 7.91 -2.16 -9.35  -2.88 1.44 -2.59 

5 
Ht 3.42 -2.64 -1.49 -9.63  -1.15 -2.98 

Hb 3.03 -3.73 -3.65 -12.23  -1.53 -4.23 

6 
Ht 3.82 6.82 -2.62 -2.60 -4.98  -0.68 

Hb 3.03 5.22 -5.11 -5.76 -5.34  -2.20 

Ort. 
Ht 5.76 3.98 -0.63 -0.69 -1.58 0.36  

Hb 4.42 2.69 -2.31 -2.88 -2.93 -1.34  

   1.20       

   -0.39       
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4.7. Lif Uzunluĵu (mm) 

Altē pamuk genotipi; bunlarēn 30 tam diallel F1 melez kombinasyonu ve 30 tam diallel 

F2 melez kombinasyonunun tam (%100)  ve kēsētlē (%50)  sulama koĸullarē altēnda lif 

uzunluĵu bakēmēndan ºnvaryans analizleri ¢izelge 4.73ôde verilmiĸtir. Yapēlan ºn varyans 

analizinde genotipler arasēnda istatistiki olarak %1 ºnem d¿zeyinde fark olduĵu tespit 

edilmiĸtir. 

¢izelge 4.73. Kēsētlē sulama F1 ve F2 lif uzunluĵu deĵerlerine ve tam sulama F1 ve F2 lif uzunluĵu 

deĵerlerine ait ºn varyans analiz sonu­larē. 

 

VK  

 

SD 

 

KO 

 KSF1 KSF2 TSF1 TSF2 

Blok 3 0.38 2.12 3.32 1.23 

Genotip 35 1.73**  2.48**  1.35* 2.48**  

Hata 105 0.74 0.78 0.061 0.45 

Genel 143     

**: %1 seviyesinde, *: %5 seviyesinde, KO: Kareler Ortalamasē, SD: Serbestlik Derecesi, VK: Varyansyon 

Kaynaĵē, KS: Kēsētlē Sulama, TS: Tam Sulama. 

 

Ebeveynler karĸēlaĸtērēldēĵēnda kēsētlē sulamada, en y¿ksek lif uzunluĵuna sahip 1 

(28.1 mm) numaralē ebeveyn olurken; tam sulama koĸullarēnda yine 1 (29.9)  numaralē 

ebeveyn en uzun lif boyuna sahip olmuĸtur. Ebeveynler arasēnda en d¿ĸ¿k lif uzunluĵuna 

sahip ebeveyn kēsētlē sulama koĸullarēnda 5 (25.1 mm)  numaralē ebeveyn olurken, tam 

sulamada ise aynē istatistik grupta yer alan 4 ve 5(27.6 mm)   ebeveynler olmuĸtur (¢izelge 

4.74 ve 4.75).  

Altē pamuk genotipi ve bunlarēn 30 tam diallel F1 melez kombinasyonun tam ve kēsētlē 

sulama altēnda lif uzunluĵuna ait ortalama deĵerleri ¢izelge 4.74ôde verilmiĸtir. Kēsētlē sulama 

altēnda F1 melezler i­erisinde en y¿ksek lif uzunluĵuna sahip 6x2 (28.6 mm) sahip olurken, en 

az lif uzunluĵuna sahip melez 1x4 (25.7); tam sulamada ise en y¿ksek lif uzunluĵu 6x4 (6x4) 

melezi, en  kēsa lif uzunluĵu ise 1x5 (28.1) melezi olmuĸtur (¢izelge 4.74). 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 



152 
 

¢izelge 4.74. Tam ve Kēsētlē Sulama Altēnda altē pamuk genotipi ve bunlarēn resiproklu diallel 

melezlenmesinden elde edilen 30 F1 lif uzunluĵuna ait ortalama deĵerler ve ºnemlilik gruplarē. 

 
K
ē
s
ē
t
l
ē
 
S
u
l
a
m
a

 

                   ǀ 

ǁ   
Gloria 

(1) 

Nazilli84-S 

(2) 

NP Ege 

(3) 

Nazilli M -503 

(4) 

DAK 66:3 

(5) 

NIAB 999 

(6) 

Gloria           28.1 AB 26.7 CH 27.0 BG 25.7 HI 26.8 CH 27.1 BF 

Nazilli84-S  26.9 BC 27.2 BF 27.8 AC 27.5 AE 26.9 BG 27.9 AC 

NP Ege    27.7 AD 26.8 CH 26.3 EI 27.3 BF 27.1 BG 27.2 BF 

Nazilli M -503  26.9 BG 27.3 BF 26.9 BH 27.7 AD 26.7 CH 27.9 AC 

DAK 66:3  27.0 BG 25.9 GI 26.6 DI 27.4 BF 25.4 I 26.2 FI 

NIAB 999     27.1 BF 28.6 A 27.7 AD 27.3 BF 27.3 BF 26.9 BG 

T
a

m
 S

u
la

m
a 

Gloria           29.9 A 29.4 BC 28.6 GK 29.2 CD 28.1 MN 29.2 CD 

Nazilli84-S  29.4 BC 28.5 HL 28.4 IM 29.6 AB 28.7 GJ 28.9 DG 

NP Ege    28.3 KN 28.7 GJ 28.0 MN 28.2 KN 28.3 KN 28.3 KN 

Nazilli M -503  28.7 GJ 29.1 CE 29.4 BC 27.6 P 28.1 LN 29.4 BC 

DAK 66:3  28.4 HL 28.5 HL 28.5 HL 28.7 FH 27.6 OP 28.8EH 

NIAB 999     28.2 LN 29.3 BC 29.1 CF 29.8 A 28.7 GI 28.3 KN 

KS Ort: 27.08          LSD0.05 KS: 1.205                        TS Ort: 28.68                   LSD0.05 TS: 0.349 

 

Denemeye ait 30 tam diallel F2 melez kombinasyonlarēnēn  tam ve kēsētlē sulama 

altēnda lif uzunluĵuna ait ortalama deĵerleri ise ¢izelge 4.75ôde gºsterilmiĸtir. Kēsētlē sulama 

altēnda F2 melezlerin lif uzunluĵuna ortalamasē 29.4 mm (2x4) ile 25.9 mm (6x5) arasēnda 

deĵiĸiklik gºstermiĸ olup; bu deĵerlerin tam sulamada ise 30 mm (2x3) ve 27.2 (5x3) arasēnda 

olduĵu gºzlemlenmiĸtir (¢izelge 4.75). 

 

¢izelge 4.75. Tam ve Kēsētlē Sulama Altēnda altē pamuk genotipi ve bunlarēn resiproklu diallel 
melezlenmesinden elde edilen 30 F1 Lif Uzunluĵuna ait ortalama deĵerler ve ºnemlilik gruplarē. 

 

K
ē
s
ē
t
l
ē
 
S
u
l
a
m
a

 

                   ǀ 

ǁ   
Gloria 

(1) 

Nazilli84-S 

(2) 

NP Ege 

(3) 

Nazilli M -503 

(4) 

DAK 66:3 

(5) 

NIAB 999 

(6) 

1 28.1 AC 26.8 FL 27.1 DL 27.7 BH 26.6 GM 27.8 BH 

2 27.4 BK 27.2CK 28.5 AB 29.4A 26.5 HM 27.2 CK 

3 27.1 DL 27.4 BK 26.3 JM 28.0 BE 27.0 DL 27.5 BJ 

4 27.3 BK 27.9 BF 27.7 AH 27.7 BH 26.2 KM 27.7 BH 

5 26.7 FL 27.3 BK 27.0 DL 27.8 BG 25.4 M 26.2 KM 

6 27.4 BK 28.2 AD 27.6 BI 26.4 IM 25.9 LM 26.9 EL 

T
a

m
 S

u
la

m
a 

1 29.9 AB 28.7 DJ 28.7 DK 28.9 BG 28.0 HM 28.9 CI 

2 29.8 AB 28.4 FL 30.0 A 29.2 AF 27.9 JM 29.0 BG 

3 27.7 LM 29.5 AD 28.0 HM 29.0 BG 28.4 FL 29.9 AB 

4 28.9 CH 29.7 AC 27.8 KM 27.6 LM 28.2 GL 29.0 BG 

5 27.6 LM 29.1 BG 27.2 M 27.8 JM  27.6 LM 28.4 EL 

6 29.5  AD 28.2 GL 28.8 CI 29.3 AE 27.9 JM 28.3 FL 

KS Ort: 27.26           LSD0.05 KS: 1.291                        TS Ort:  28.62                  LSD0.05 TS:0.944 
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Tam ve kēsētlē sulama altēnda altē pamuk genotipi ve bunlarēn tam diallel F1 lif 

uzunluĵuna  ait tam diallel tablonun varyans analizi sonu­larē ¢izelge 4.76ô da verilmiĸtir. 

Yapēlan varyans analiz sonucuna gºre; kēsētlē sulama i­in, eklemeli gen etkisi (a), bir 

ana­ta dominant allellerin toplanmasēnē belirleyen varyans (b2) ve dominantlēk etkisi (b) 

ºnemli bulunurken; ortalama dominantlēk varyansē (b1), ºzel uyum yeteneĵi ve dominant 

genlerin ana­lara daĵēlēmēnē belirleyen (b3),  anasal etki deĵerleri (c) ve resiprokal etki (d) 

ºnemsiz olarak bulunmuĸtur. 

Tam sulama uygulamasē i­in ise; eklemeli gen etkisi varyansē (a), ortalama 

dominantlēk varyansē (b1), bir ana­ta dominant allellerin toplanmasēnē belirleyen varyans (b2), 

dominant genlerin ana­lara daĵēlēmēnē belirleyen (b3), dominantlēk etkisi (b), anasal etki 

deĵerleri (c) ve resiprokal etki (d) %1 d¿zeyinde ºnemli bulunmuĸtur. 

¢izelge 4.76. Tam ve Kēsētlē Sulama Koĸullarē Altēnda F1 Generasyonunda Lif Uzunluĵu Deĵerlerine 

Ait Tam Diallel Varyans Analiz Sonu­larē. 

 

VK  

 

SD 

 

 KSF1 TSF1 

KO F KO F 

a 5 3.5867 4.8530** 2.8503 42.6762** 

b1 1 0.6026 0.8154 5.4288 81.2829** 

b2 5 2.9045 3.9300** 2.8500 42.6715** 

b3 9 1.3861 1.8754 0.5024 7.5216** 

b 15 1.8400 2.4896** 1.6133 24.1556** 

c 5 0.9382 1.2695 0.5332 7.9833** 

d 10 1.0170 1.3760 0.5936 8.8882** 

 

Tam ve kēsētlē sulama altēnda altē pamuk genotipi ve bunlarēn tam diallel F2 lif 

uzunluĵuna  ait tam diallel tablonun varyans analizi sonu­larē ¢izelge 4.77ô te verilmiĸtir. 

Yapēlan varyans analiz sonucuna gºre; kēsētlē sulama i­in, eklemeli gen etkisi (a), bir 

ana­ta dominant allellerin toplanmasēnē belirleyen varyans (b2) ve dominantlēk etkisi (b) 

ºnemli bulunurken; ortalama dominantlēk varyansē (b1), ºzel uyum yeteneĵi ve dominant 

genlerin ana­lara daĵēlēmēnē belirleyen (b3),  anasal etki deĵerleri (c) ve resiprokal etki (d) 

ºnemsiz olarak bulunmuĸtur. 

Tam sulama uygulamasē i­in ise; eklemeli gen etkisi varyansē (a), ortalama 

dominantlēk varyansē (b1), bir ana­ta dominant allellerin toplanmasēnē belirleyen varyans (b2), 

dominant genlerin ana­lara daĵēlēmēnē belirleyen (b3), dominantlēk etkisi (b), anasal etki 

deĵerleri (c) ve resiprokal etki (d) %1 d¿zeyinde ºnemli bulunmuĸtur. 
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¢izelge 4.77. Tam ve Kēsētlē Sulama Koĸullarē Altēnda F2 Generasyonunda  Lif Uzunluĵu Deĵerlerine 

Ait Tam Diallel Varyans Analiz Sonu­larē. 

 

VK  

 

SD 

 

KSF2 TSF2 

KO F KO F 

a 5 8.0667 10.3177** 5.6496 12.4609** 

b1 1 2.2023 2.8168 3.3361 7.3582** 

b2 5 2.4807 3.1730** 4.2720 9.4223** 

b3 9 1.3245 1.6941 1.5621 3.4455** 

b 15 1.7684 2.2619** 2.5837 5.6986** 

c 5 1.1369 1.4541 0.4626 1.0204 

d 10 1.4322 1.8319 1.7699 3.9038** 

 

Altē genotipe ait kēsētlē sulama altēnda tam diallel F1 melez generasyonlarēnēn lif 

uzunluĵu i­in bulunmuĸ genetik parametreler ¢izelge 4.78ôda verilmiĸtir. 

Tam ve kēsētlē sulamada F1generasyonunda lif uzunluĵu bakēmēndan yapēlan analiz 

sonucunda hem tam sulama hem de kēsētlē sulama i­in hesaplanan genetik parametreler 

sonucunda ºnemli bulunan bir deĵer tespit edilmemiĸtir.  

Kēsētlē sulamada dominant ve resesif allellerin oranēnēn (H2/4H1) 0.25ôden farklē 

(0.185) ­ēkmasēndan dolayē bu allellerin eĸit frekansta olmadēklarē, ebeveynlerdeki dominant 

genlerin sayēsēnēn resesif gen sayēsēna oranēnēn (KD/KR) (2.449) 1ôden b¿y¿k olmasē da 

dominant allelerin ­oĵunlukta olduĵunu ve dominant ve resesif allellerin daĵēlēĸ yºn¿ (F) 

deĵerinin pozitif olmasēnē doĵrulamēĸtēr. Dominantlēk derecesinin (H1/D)1/2  (1.707) 1ôden 

b¿y¿k olmasē ¿st¿n dominantlēĵēn bulunduĵuna iĸaret ederken; eklemeli varyans ile 

dominantlēk varyansē arasēndaki farkēn (D-H1) negatif deĵer almasē bu ºzelliĵin kalētēmēnda 

dominant etkilerin daha ºnemli olduĵuna iĸaret etmektedir. Etkili en az gen ­ifti sayēsēnē 

belirleyen h2/H2=K ise 1ôin altēnda kaldēĵē i­in bu parametre bilgi vermek a­ēsēndan yetersiz 

kalmēĸtēr (¢izelge 4.78). 

Tam sulama F1 melezleri i­in yapēlan analiz sonucunda,  lif uzunluĵu a­ēsēndan oluĸan 

t¿m genetik parametreler ºnemsiz bulunmuĸtur. Yapēlan analiz sonucunda; dominant ve 

resesif allellerin oranēnēn (H2/4H1) 0.25ôden farklē (0.174) ­ēkmasēndan dolayē bu allellerin 

eĸit frekansta olmadēklarē, eklemeli varyans ile dominantlēk varyansē arasēndaki farkēn (D-H1) 

negatif deĵer almasē bu ºzelliĵin kalētēmēnda dominant etkilerin daha ºnemli olduĵunu ve 

dominantlēk derecesinin (H1/D)1/2  (1.558) 1ôden b¿y¿k olmasē ¿st¿n dominantlēĵēn 

bulunduĵunu ortaya koymuĸ;  tam diallel varyans analiz sonu­larēndaki bir ana­ta dominant 

allellerin toplanmasēnē belirleyen varyans (b2) %1 ºnemlilik seviyesinde olmasēyla uyum 
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i­inde sonu­ vermiĸtir. Ebeveynlerdeki dominant genlerin sayēsēnēn resesif gen sayēsēna 

oranēnē gºsteren deĵer  (KD/KR) 1ôden b¿y¿k  bulunmuĸ olup; pop¿lasyonda dominant 

allellerin daha ­ok olduĵunu gºsterirken; dominant ve resesif allellerin daĵēlēĸ yºn¿ (F) 

pozitif olarak saptanmēĸtēr. Etkili en az gen ­ifti sayēsēnē belirleyen h2/H2=K ise 1ôin altēnda 

kaldēĵē i­in bu parametre bilgi vermek a­ēsēndan yetersiz kalmēĸtēr (¢izelge 4.78). 

Dar anlamda kalētēm derecesi kēsētlē sulamada 0.33 ve tam sulamada ise 0.483 olarak 

tahmin edilmiĸtir. Dar anlamda kalētēm derecesinin k¿­¿k oluĸu dominant genetik varyansēn 

fenotipik varyans i­indeki payēnēn etkin oluĸunu ortaya koymaktadēr. Geniĸ anlamda kalētēm 

derecesi ise kēsētlē sulamada 0.539 iken tam sulamada 0.628 olarak tahmin edilmiĸtir. 

¢izelge 4.78. Lif Uzunluĵu Ķ­in Bulunmuĸ Genetik Parametreler  (F1).  

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

Altē genotipe ait kēsētlē sulama altēnda tam diallel F1 melez generasyonlarēnēn 

oluĸturduĵu pop¿lasyonda lif uzunluĵu i­in hesaplanan varyans (Vr) ve kovaryans (Wr) 

deĵerlerine iliĸkin Wr/Vr grafiĵi ķekil 4.25ôde verilmiĸtir. 

Grafik incelendiĵinde, kuramsal dominantlēk ile ger­ek ebeveyn arasēndaki korelasyon 

katsayēsē (Yr,Wr+Vr icin r) negatif deĵer almēĸtēr. Bu da lif uzunluĵu y¿ksek olan 

ebeveynlerin dominant gen taĸēdēĵēna iĸaret etmektedir. Grafik incelendiĵinde regresyon 

hattēnēn y eksenini pozitif yºnde kestiĵi (a=0.044) ve bu sonu­ta kēsmi dominantlēĵa iĸaret 

etmektedir. (H1/D)1/2 (1.707)  deĵeri 1ôden b¿y¿k ­ēkmēĸ olup bu sonucu desteklemektedir. 

Genetik Komponentler 

Ortalama Deĵerler 

  Kēsētlē Sulama  

 

 

Tam Sulama 

E 0.182Ñ0.379 0.038Ñ 0.327 

D 1.323Ñ1.004 0.729Ñ0.866 

F 1.897Ñ2.452 1.141Ñ2.116 

H1 3.853Ñ2.548 1.769Ñ2.199 

H2 2.852Ñ2.277 1.229Ñ1.964 

D-H1 -2.531Ñ2.235 -1.041Ñ1.928 

(H1/D)1/2 1.707 1.558 

H2/4H1 0.185 0.174 

KD/KR  2.449 3.019 

h2 -0.018Ñ1.532 0.721Ñ1.322 

h2/H2=K -0.006 0.587 

Kalētēm Derecesi (GH) 0.539 0.628 

Kalētēm Derecesi (DH) 0.33 0.483 

r (Yr, Wr + Vr)  -0.368 0.572 
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Wr/Vr grafiĵinde 5 ve 6 numaralē ­eĸitlerin  baĸlangē­ noktasēna en uzak ebeveynler olduĵu 

gºr¿nmektedir buradan bu ­eĸidin  resesif gen taĸēdēĵē sonucuna ulaĸēlmaktadēr. 6x6 tam 

diallel melezleme ­alēĸmasēnda yer alan genotiplardan 1, 2, 3 ve 4 noôlu genotiplarēn diĵer 

genotiplara kēyasla daha y¿ksek oranda homozigot olduĵu gºr¿lmektedir (ķekil 4.25). 

 

ķekil 4.25. Kēsētlē Sulama F1 Generasyonu Lif Uzunluĵuna Ait Wr/Vr Grafiĵi. 

 

6x6 tam diallel F1 melez generasyonlarēnēn tam sulama altēnda oluĸturduĵu 

pop¿lasyonda bitki boyu i­in hesaplanan varyans (Vr) ve kovaryans (Wr) deĵerlerine iliĸkin 

Wr/Vr grafiĵi ķekil 4.26ôda verilmiĸtir. 

Grafik incelendiĵinde, kuramsal dominantlēk ile ger­ek ebeveyn arasēndaki korelasyon 

katsayēsē (Yr,Wr+Vr icin r) negatif deĵer almēĸtēr. Bu da lif uzunluĵu y¿ksek olan 

ebeveynlerin dominant, d¿ĸ¿k olanlarēn ise resesif gen taĸēdēĵēna iĸaret etmektedir. Grafik 

incelendiĵinde regresyon hattēnēn y eksenini pozitif yºnde kestiĵi (a=0.059) ve bu sonu­ta 

kēsmi dominantlēĵa iĸaret etmektedir. (H1/D)1/2 (1.558)  deĵeri 1ôden b¿y¿k ­ēkmēĸ olup bu 

sonucu desteklemektedir. Wr/Vr grafiĵinde ebeveynler arasēnda en ­ok resesif gen taĸēyan 

genotipin 4 olduĵu gºr¿nmektedir. 6x6 tam diallel melezleme ­alēĸmasēnda yer alan 

genotiplardan 2, 3 ve 5 noôlu genotiplarēn diĵer genotiplara kēyasla daha y¿ksek oranda 

homozigot olduĵu ve 3 numaralē ebeveynin ise bahsedilen ºzellik i­in dominant gen taĸēdēĵē 

gºr¿lmektedir (ķekil 4.26). 
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ķekil 4.26. Tam Sulama F1 Generasyonu Lif Uzunluĵuna Ait Wr/Vr Grafiĵi. 

 

 

Tam ve kēsētlē sulamada F2generasyonunda lif uzunluĵu bakēmēndan hem tam sulama 

hem de kēsētlē sulama i­in hesaplanan genetik parametreler sonucunda ºnemli bulunan bir 

deĵer tespit edilmemiĸtir, diallel melez analizi i­in ºnceden kabullenilen varsayēmlarēn ge­erli 

olduĵu ótô deĵerinin ºnemsiz ­ēkmēĸ olmasēndan ºt¿r¿ ge­erlidir.  

Kēsētlē sulamada dominant ve resesif allellerin oranēnēn (H2/4H1) 0.25ôden farklē 

(0.251) ­ēkmasēndan dolayē bu allellerin eĸit frekansta olmadēklarē, ebeveynlerdeki dominant 

genlerin sayēsēnēn resesif gen sayēsēna oranēnēn (KD/KR) (1.671) 1ôden b¿y¿k olmasē da 

dominant allelerin ­oĵunlukta olduĵunu ve dominant ve resesif allellerin daĵēlēĸ yºn¿ (F) 

deĵerinin pozitif olduĵu saptanmēĸtēr. Dominantlēk derecesinin (H1/D)1/2  (1.548) 1ôden b¿y¿k 

olmasē ¿st¿n dominantlēĵēn olduĵunu gºsterirken; eklemeli varyans ile dominantlēk varyansē 

arasēndaki farkēn (D-H1) negatif deĵer almasē bu ºzelliĵin kalētēmēnda dominant etkilerin 

daha ºnemli olduĵuna iĸaret etmektedir. Etkili en az gen ­ifti sayēsēnē belirleyen h2/H2=K ise 

1ôin altēnda kaldēĵē i­in bu parametre bilgi vermek a­ēsēndan yetersiz kalmēĸtēr (¢izelge 4.79). 

Tam sulama F2 melezleri i­in lif uzunluĵu a­ēsēndan oluĸan t¿m genetik parametreler 

i­in yapēlan analiz sonucunda; dominant ve resesif allellerin oranēnēn (H2/4H1) 0.25ôden 

farklē (0.207) ­ēkmasēndan dolayē bu allellerin eĸit frekansta olmadēklarē, eklemeli varyans ile 

dominantlēk varyansē arasēndaki farkēn (D-H1) negatif deĵer almasē bu ºzelliĵin kalētēmēnda 

dominant etkilerin daha ºnemli olduĵunu ve dominantlēk derecesinin (H1/D)1/2  (1.962) 1ôden 

b¿y¿k olmasē ¿st¿n dominantlēĵēn bulunduĵunu ortaya koymuĸtur. Ebeveynlerdeki dominant 
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genlerin sayēsēnēn resesif gen sayēsēna oranēnē gºsteren deĵer  (KD/KR) óden b¿y¿k bulunmuĸ 

olup; pop¿lasyonda dominant allellerin baskēn olduĵunu gºsterirken; dominant ve resesif 

allellerin daĵēlēĸ yºn¿ (F) pozitif olarak saptanmēĸtēr. Etkili en az gen ­ifti sayēsēnē belirleyen 

h2/H2=K ise 1ôin altēnda kaldēĵē i­in bu parametre bilgi vermek a­ēsēndan yetersiz kalmēĸtēr 

(¢izelge 4.79). 

Dar anlamda kalētēm derecesi kēsētlē sulamada 0.275 ve tam sulamada ise 0.247 olarak 

tahmin edilmiĸtir. Dar anlamda kalētēm derecesinin k¿­¿k oluĸu dominant genetik varyansēn 

fenotipik varyans i­indeki payēnēn etkin oluĸunu ortaya koymaktadēr. Geniĸ anlamda kalētēm 

derecesi ise kēsētlē sulamada 0.493 iken tam sulamada 0.589 olarak tahmin edilmiĸtir. 

¢izelge 4.79. Lif uzunluĵu Ķ­in Bulunmuĸ Genetik Parametreler  (F2).  

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

6x6 kēsētlē sulama altēnda tam diallel F2 melez generasyonlarēnēn oluĸturduĵu 

pop¿lasyonda lif uzunluĵu i­in hesaplanan varyans (Vr) ve kovaryans (Wr) deĵerlerine iliĸkin 

Wr/Vr grafiĵi ķekil 4.27ôda verilmiĸtir. 

Grafik incelendiĵinde, kuramsal dominantlēk ile ger­ek ebeveyn arasēndaki korelasyon 

katsayēsē (Yr,Wr+Vr icin r) negatif deĵer almēĸtēr. Bu da lif uzunluĵu y¿ksek olan 

ebeveynlerin dominant gen taĸēdēĵēna iĸaret etmektedir. Grafik incelendiĵinde regresyon 

hattēnēn y eksenini pozitif yºnde kestiĵi (a=0.378) ve bu sonu­ta kēsmi dominantlēĵa iĸaret 

etmektedir. (H1/D)1/2 (1.671)  deĵeri 1ôden b¿y¿k ­ēkmēĸ olup bu sonucu desteklemektedir. 

Genetik Komponentler 

Ortalama Deĵerler 

  Kēsētlē Sulama  

 

 

Tam Sulama 

E 0.205Ñ0.445 0.119Ñ0.573 

D 1.453Ñ1.177 0.951Ñ1.516 

F 1.044Ñ2.876 1.237Ñ3.704 

H1 4.059Ñ2.989 3.661Ñ3.849 

H2 4.069Ñ2.670 3.034Ñ3.439 

D-H1 -2.606Ñ2.621 -2.709Ñ3.376 

(H1/D)1/2 1.671 1.962 

H2/4H1 0.251 0.207 

KD/KR  1.548 1.991 

h2 0.192Ñ1.797 0.397Ñ2.314 

h2/H2=K 0.047 0.131 

Kalētēm Derecesi (GH) 0.493 0.589 

Kalētēm Derecesi (DH) 0.275 0.247 

r (Yr, Wr + Vr)  -0.488 0.066 

 



159 
 

Wr/Vr grafiĵinde 2 ve 5 numaralē ­eĸitlerin baĸlangē­ noktasēna en uzak ebeveyn olduĵu 

gºr¿nmektedir buradan bu ­eĸilerin resesif gen taĸēdēĵē sonucuna ulaĸēlmaktadēr. Tam diallel 

melezleme ­alēĸmasēnda yer alan genotiplardan 2, 4 ve 6 noôlu genotiplarēn diĵer genotiplara 

kēyasla daha y¿ksek oranda homozigot olduĵu belirlenirken, 1 numaralē genotipin ise lif 

uzunluĵu bakēmēndan daha y¿ksek oranda dominant genlere sahip olduĵu sonucuna 

varēlmaktadēr.(ķekil 4.27). 

 

ķekil 4.27. Kēsētlē Sulama F2 Generasyonu Lif Uzunluĵuna Ait Wr/Vr Grafiĵi. 

 

Tam sulama F2 generasyonu i­in; kuramsal dominantlēk ile ger­ek ebeveyn arasēndaki 

korelasyon katsayēsē (Yr,Wr+Vr icin r) negatif deĵer almēĸtēr. Bu da lif uzunluĵu y¿ksek olan 

ebeveynlerin dominant, d¿ĸ¿k olanlarēn ise resesif gen taĸēdēĵēna iĸaret etmektedir. Grafik 

incelendiĵinde regresyon hattēnēn y eksenini pozitif yºnde kestiĵi (a=0.734) ve (H1/D)1/2 

(1.962)  deĵeri 1ôden b¿y¿k ­ēkmēĸ olmasēbu ºzellik i­in ¿st¿n dominantlēĵēn var olduĵuna 

iĸaret etmektedir. Wr/Vr grafiĵinde ebeveynler arasēnda en ­ok resesif gen taĸēyan genotipin 

kēsētlē sulamada olduĵu gibi 3 nolu ebeveyn olduĵu gºzlemlenmiĸtir. 6x6  tam diallel 

melezleme ­alēĸmasēnda yer alan genotiplardan 1 ve 6 noôlu genotiplarēn diĵer genotiplara 

kēyasla daha y¿ksek oranda homozigot olduĵu gºr¿lmektedir (ķekil 4.28). 
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ķekil 4.28. Tam Sulama F2 Generasyonu Lif Uzunluĵuna Ait Wr/Vr Grafiĵi. 

 

Tam ve kēsētlē sulama altēnda altē pamuk genotipi ve bunlarēn tam diallel F1 ve F2 

generasyonunun lif uzunluĵu a­ēsēndan gºsterdikleri genel ve ºzel uyum yetenekleri ile 

resiprokal etkiler i­in varyans analizi ¢izelge 4.80ôde verilmiĸtir. 

Ebeveynlerin lif uzunluĵu ºzelliĵine ait kēsētlē sulama altēnda F1 generasyonunda genel 

kombinasyon yeteneĵi (GKY) ve ºzel kombinasyon yeteneĵi (¥KY) %1 d¿zeyinde ºnemli 

bulunurken; resiprokal etki (RE) varyanslarē ºnemli bulunmamēĸtēr. GKY/¥KY oranēnēn 

1ôden b¿y¿k olmasē bu ºzelliĵin kalētēmēnda eklemeli genlerin daha baskēn olduĵunu ortaya 

koymaktadēr. Bu sonu­ ile birlikte diallel melez analizinde D-H1ôin negatif bulunmasē ve 

(H1/D)1/2 deĵerinin 1ôden b¿y¿k oluĸu ile grafik analizinde regresyon hattēnēn y eksenini 

pozitif taraftan kesmesi ile belirlenen kēsmi dominantlēk durumu dominant gen etkilerinin 

daha ºnemli olduĵunu vurgulamakta olup bu sonu­lar birbiri ile ­eliĸmektedir (¢izelge 4.80).  

Tam sulama koĸullarēnda ise genel kombinasyon yeteneĵi (GKY), ºzel kombinasyon 

yeteneĵi (¥KY) ve resiprokal etki (RE) varyanslarē %1 d¿zeyinde ºnemli bulunmuĸtur. 

Resiprokal etkinin (RE) ºnemli ­ēkmasē ve c komponentinde ºnemli ­ēkmasē birbirini 

destekler niteliktedir. GKY/¥KY oranēnēn 1ôden b¿y¿k olmasē lif uzunluĵu ºzelliĵinin 

kalētēmēnēn eklemeli genler etkisi altēnda olduĵunu gºstermektedir fakat; ºnemsiz bulunmuĸ 

olmasēna raĵmen diallel melez analizinde D-H1ôin negatif bulunmasē ve (H1/D)1/2 deĵerinin 

1ôden b¿y¿k oluĸu ile grafik analizinde regresyon hattēnēn y eksenini pozitif taraftan kesmesi 

ile belirlenen kēsmi dominantlēk durumu dominant gen etkilerinin daha ºnemli olduĵunu 
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vurgulamaktadēr.  Griffing tipi melez analizi yºnteminde Jinks-Hayman tipi analizden farklē 

olarak ­evre varyansē ayrēca hesaplanamamaktadēr. Bundan dolayē ­evre varyansēnēn yaptēĵē 

katkēyla beraber bu analiz yºntemi Jinks-Hayman tipi analiz ile ­eliĸen sonu­larē 

gºsterebilmektedir. Bu durumda ­evre varyansēnēn ayrēca hesaplanabildiĵi analiz 

yºnteminden elde edilen veriler daha g¿ven verici olarak yorumlanabilir ve sonu­lar 

arasēndaki bu ­eliĸkinin epistatik gen etkilerinden de kaynaklanmēĸ olabileceĵi 

d¿ĸ¿n¿lmektedir (¢izelge 4.80). 

Kēsētlē sulama koĸullarēnda F2 generasyonunda genel kombinasyon yeteneĵi (GKY) ve 

ºzel kombinasyon yeteneĵi (¥KY) %1 d¿zeyinde ºnemli bulunurken; resiprokal etki (RE) 

varyansē ºnemli bulunmamēĸtēr. GKY/¥KY oranēnēn 1ôden b¿y¿k olmasē bu ºzelliĵin 

kalētēmēnda eklemeli  genlerin daha baskēn olduĵunu gºstermektedir.  Bu sonu­ ile birlikte b 

komponentinin ºnemli bulunmasē; diallel melez analizinde D-H1ôin negatif olmasē ve 

(H1/D)1/2 deĵerinin 1ôden b¿y¿k oluĸu bununla beraber grafik analizinde regresyon hattēnēn y 

eksenini pozitif taraftan kesmesi ile belirlenen kēsmi dominantlēk durumu dominant gen 

etkilerinin daha ºnemli olduĵunu gºstermiĸtir ve bu sonu­lar birbiri ile paralellik 

gºstermemektedir (¢izelge 4.80). 

Tam sulama koĸullarēnda ise genel kombinasyon yeteneĵi (GKY), ºzel kombinasyon 

yeteneĵi (¥KY) ve resiprokal etki (RE) varyanslarē %1 d¿zeyinde ºnemli bulunmuĸtur. 

Resiprokal etkinin (RE) ºnemli ­ēkmasē ve c komponentinde ºnemli bulunmasē lif uzunluĵu 

kalētēmēnda anasal etkinin varlēĵēna iĸaret etmektedir. GKY/¥KY oranēnēn 1ôden b¿y¿k 

olmasē lif uzunluĵu ºzelliĵinin kalētēmēnēn eklemeli genler etkisi altēnda olduĵunu 

gºstermektedir fakat; ºnemsiz bulunmuĸ olmasēna raĵmen diallel melez analizinde D-H1ôin 

negatif bulunmasē ve (H1/D)1/2 deĵerinin 1ôden b¿y¿k oluĸu ile grafik analizinde regresyon 

hattēnēn y eksenini negatif taraftan kesmesi ile belirlenen ¿st¿n dominantlēk durumu dominant 

gen etkilerinin daha ºnemli olduĵunu vurgulamaktadēr.  Griffing tipi melez analizi 

yºnteminde Jinks-Hayman tipi analizden farklē olarak ­evre varyansē ayrēca 

hesaplanamamaktadēr. Bundan dolayē ­evre varyansēnēn yaptēĵē katkēyla beraber bu analiz 

yºntemi Jinks-Hayman tipi analiz ile ­eliĸen sonu­larē gºsterebilmektedir. Bu durumda ­evre 

varyansēnēn ayrēca hesaplanabildiĵi analiz yºnteminden elde edilen veriler daha g¿ven verici 

olarak yorumlanabilir ve sonu­lar arasēndaki bu ­eliĸkinin epistatik gen etkilerinden de 

kaynaklanmēĸ olabileceĵi d¿ĸ¿n¿lmektedir (¢izelge 4.80). 
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¢izelge 4.80. Lif Uzunluĵuna Ķliĸkin Genel Uyum Yetenekleri ve Melezlere Ķliĸkin ¥zel Uyum 

Yetenekleri Varyans Analiz Sonu­larē. 

 

VK  

 

SD 

 

KO 

 KSF1 KSF2 TSF1 TSF2 

GUY 5 0.897**  2.017**  0.726**  1.412**  

¥KG 15 0.460**  0.442**  0.411**  0.646**  

Resip. Etli 15 0.248 0.333 0.143**  0.334**  

Hata 105 0.185 0.196 0.016 0.113 

 

Lif uzunluĵuna iliĸkin genel ve ºzel uyum yeteneklerinin kombinasyon g¿c¿ etkileri 

¢izelge 4.81ôda verilmiĸtir. 

Kēsētlē sulama F1 generasyonunda en b¿y¿k genel kombinasyon yeteneĵi (GKY) 6 

numaralē ebeveynden (0.267) elde edilirken; en k¿­¿k GKY 5 numaralē ebeveynden ( -0.516) 

elde edilmiĸtir. 3 ve 5 numaralē ebeveynlerin GKY negatif olurken;1, 2, 4ve 6 numaralē 

ebeveynlerin GKY pozitif olarak tespit edilmiĸtir. GKY bakēmēndan ºnemli bulunan 5 

numaralē ebeveyn negatif yºnde, 6 numaralē (0.267) ­eĸit ise %1 d¿zeyinde ºnemli olmuĸtur. 

Melezlerin ºzel kombinasyon yeteneklerinin (¥KY) 0.613 (4x1) ile -893 (1x4) arasēnda 

deĵiĸtiĵi gºr¿lmektedir. ¥KY incelendiĵinde 1x4 ve 4x1 dēĸēnda ºnemli etki gºsteren melez 

olmamēĸtēr. 

Tam sulama 6x6 tam diallel melez ­alēĸmasēnēn F1 generasyonunda ise; 1(0.228) , 2 

(0.195) .4 (0.083) ve 6  (0.102)  pozitif yºnde; 3 (-0.232) ve 5 numaralē ebeveynler (-0.376) 

negatif yºnde GKY %1 d¿zeyinde ºnemli bulunmuĸtur. Melezlerin ºzel kombinasyon 

yetenekleri, 10 adet melez (2x4, 3x4, 3x5, 5x6, 4x3, 5x1, 5x4, 6x2, 6x3 ve 6x4) pozitif yºnde, 

6 adet melez negatif yºnde ºnemli bulunmuĸtur.  
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¢izelge 4.81. Kēsētlē ve Tam Sulamada lif uzunluĵu i­in elde edilen verilere uygulanan genel ve ºzel 

kombinasyon yetenekleri; resiprok etkiler analizinden tahmin edilen, ebeveynlere iliĸkin genel 

kombinasyon yetenekleri etkileri (gi) ve F1 kombinasyonlarēna iliĸkin ºzel kombinasyon yetenekleri 

etkileri (sij) ve resiprokal etkiler (rij). 

 

K
ē
s
ē
t
l
ē
 
S
u
l
a
m
a

 

                   ǀ 

ǁ   
Gloria 

(1) 

Nazilli84-S 

(2) 

NP Ege 

(3) 

Nazilli M -503 

(4) 

DAK 66:3 

(5) 

NIAB 999 

(6) 

Gloria           0.018 -0.455 0.287 -0.893** 0.338 -0.237 

Nazilli84-S  0.074 0.156 0.092 0.072 -0.299 0.741 

NP Ege    0.31 -0.533 -0.03 -0.077 0.31 0.107 

Nazilli M -503  0.613**  -0.065 -0.176 0.105 0.368 0.129 

DAK 66:3  0.128 -0.509 -0.27 0.347 -0.516** -0.049 

NIAB 999     -0.008 0.391 0.236 -0.271 0.558 0.267**  

T
a

m
 S

u
la

m
a
 Gloria           0.228**  0.247**  -0.275** -0.096 -0.312** -0.352** 

Nazilli84-S  -0.009 0.195**  -0.148 0.359**  0.038 0.109 

NP Ege    -0.154 0.169 -0.232** 0.245**  0.264**  0.14 

Nazilli M -503  -0.229** -0.229** 0.565**  0.083**  0.025 0.722**  

DAK 66:3  0.184* -0.091 0.09 0.299**  -0.376** 0.305**  

NIAB 999     -0.484** 0.215* 0.378**  0.189* -0.038 0.102**  

Kēsētlē Sulama Tam Sulama 
Kºĸegenler GKY, 

kºĸegen ¿st¿ ¥KY, 

kºĸegen altē RE etkilerini 

gºstermektedir. 

 

 

 

SH 
KD 

SH 
KD 

%5 %1 %5 %1 

[g(i)]  =   0.113 

[S(ij)]  =  0.258 

[r(ij)]  =  0 .304 
 

0.221 

0.506 

0.596 
 

0.283 

0.645 

0.760 
 

[g(i)]  =   0.033 

[S(ij)]  =  0.076 

[r(ij)] =  0 .089 
 

0.065 

0.149 

0.174 
 

0.083 

0.190 

0.223 
 

t  = 1.96 (%5 t cetvel deĵeri) 

t  = 2.50 (%1 t cetvel deĵeri) 

 

 

 

Lif uzunluĵuna iliĸkin F2 generasyonuna ait genel ve ºzel uyum yeteneklerinin 

kombinasyon g¿c¿ etkileri ¢izelge 4.82ôde verilmiĸtir. Kēsētlē sulama F2 generasyonunda 

genel kombinasyon yeteneĵi (GKY), 1( 0.128),  2 (0.338), 3 (0.035) ve 4 (0.364)  numaralē 

ebeveynde pozitif yºnde, 5 (-0.75) ve 6 (-0.115) numaralē ebeveynde ise negatif yºnde 

istatistiksel olarak ºnemli olduĵu tespit edilmiĸtir. Melezlerin ºzel kombinasyon 

yeteneklerinin (¥KY) 0.789 (5x4) ile -0.753 (4x2) arasēnda deĵiĸtiĵi gºr¿lmektedir. ¥KY 

incelendiĵinde melezler 2x4 (0.689) ve 5x4 (0.789) pozitif yºnde, 1x2 (-0.631) ve 4x2 (-

0.753) negatif yºnde ºnemli bulunmuĸtur.   

Tam sulama altēnda ­alēĸmasēnēn F2 generasyonunda ise; 1 (0.267) ve 2 numaralē 

ebeveyn (0.294) pozitif yºnde; 5 (-0.632)  numaralē ebeveyn ise negatif yºnde GKY 

gºstermiĸlerdir. F2 generasyonunun ºzel kombinasyon yetenekleri, 2x3 (0.89), 2x4 (0.593) ve 

3x6 (0.61) melezlerinde pozitif yºnde ºnemli bulunmuĸtur. Tam sulama koĸullarēnda resiprok 

etkiler incelendiĵinde, 4x3 (-0.644) negatif yºnde etki yaptēĵ tespit edilmiĸtir (¢izelge 4.82). 
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¢izelge 4.82. Kēsētlē ve Tam Sulamada lif uzunluĵu i­in elde edilen verilere uygulanan genel ve ºzel 

kombinasyon yetenekleri; resiprok etkiler analizinden tahmin edilen, ebeveynlere iliĸkin genel 

kombinasyon yetenekleri etkileri (gi) ve F2 kombinasyonlarēna iliĸkin ºzel kombinasyon yetenekleri 

etkileri (sij) ve resiprokal etkiler (rij). 

 

K
ē
s
ē
t
l
ē
 
S
u
l
a
m
a

 

                   ǀ 

ǁ   
Gloria 

(1) 

Nazilli84-S 

(2) 

NP Ege 

(3) 

Nazilli M -503 

(4) 

DAK 66:3 

(5) 

NIAB 999 

(6) 

Gloria           0.128 -0.631* -0.314 -0.233 0.009 0.312 

Nazilli84-S  0.317 0.338**  0.323 0.689**  0.077 0.241 

NP Ege    0.004 -0.532 0.035 0.176 0.471 0.374 

Nazilli M -503  -0.174 -0.753* -0.184 0.364**  0.153 -0.488 

DAK 66:3  0.056 0.391 0 0.789**  -0.75**  -0.328 

NIAB 999     -0.165 0.491 0.016 -0.65 -0.129 -0.115 

T
a

m
 S

u
la

m
a 

Gloria           0.267**  0.098 -0.672** 0.067 -0.49 0.108 

Nazilli84-S  0.556 0.294**  0.89**  0.593**  0.175 -0.483 

NP Ege    -0.496 -0.278 -0.053 -0.134 -0.171 0.61* 

Nazilli M -503  -0.027 0.247 -0.644* -0.041 0.053 0.412 

DAK 66:3  -0.22 0.611 -0.589 -0.165 -0.632** -0.033 

NIAB 999     0.312 -0.374 -0.515 0.156 -0.264 0.166 

Kēsētlē Sulama Tam Sulama 
Kºĸegenler GKY, 

kºĸegen ¿st¿ ¥KY, 

kºĸegen altē RE etkilerini 

gºstermektedir. 

 

 

 

SH 
KD 

SH 
KD 

%5 %1 %5 %1 

[g(i)]  =   0.117 

[S(ij)]  =  0.266 

[r(ij)]  =  0 .313 
 

0.229 

0.521 

0.613 
 

0.293 

0.665 

0.783 
 

[g(i)]  =   0.089 

[S(ij)]  =  0.202 

[r(ij)] =  0 .238 
 

0.174 

0.396 

0.466 
 

0.223 

0.505 

0.595 
 

t  = 1.96 (%5 t cetvel deĵeri) 

t  = 2.50 (%1 t cetvel deĵeri) 

 

Tam ve kēsētlē sulama koĸullarēnda 6x6 tam diallel 30 F1 kombinasyonunun, lif 

uzunluĵuna iliĸkin heterosis ve heterobeltiosis deĵerleri ¢izelge 4.83ôde verilmiĸtir. 

Kēsētlē sulama altēnda F1 melez pop¿lasyonunda lif uzunluĵuna ait hesaplanan 

heterosis deĵerleri % 5.74 (6x2) ile %-7.84 (1x4) arasēnda deĵiĸmiĸtir. F1 generasyonunda  

hesaplanan heterosis deĵerlerinde 30 melez i­erisinde 24 tanesi istatistiki olarak ºnemsiz 

bulunurken, 6 tanesinde (1x4, 2x3, 3x5, 6x2, 6x3 ve 6x5) heterosis deĵeri ºnemli 

bulunmuĸtur. Lif uzunluĵu i­in heterobeltiosis deĵerleri %5.12 (6x2) ile %-8.47 (1x4) 

arasēnda daĵēlmaktadēr. Heterobeltiosis deĵerleri bakēmēndan ºnemli olan 1x4 ve 6x2 dēĸēnda 

ºnemli melez tespit edilmemiĸtir (¢izelge 4.83). 

¢eĸitlerin ana olarak kullanēldēĵē melez serisinde, lif uzunluĵu bakēmēndan hesaplanan 

en b¿y¿k heterosis %2.85 ve en b¿y¿k heterobeltiosis %1.61 ile 6 numaralē ­eĸitte, en d¿ĸ¿k 

heterosis %-2.56 ve heterobeltiosis deĵeri ise %-4.97 ile 1 ­eĸidin kullanēldēĵē melez 

kombinasyonlardan elde edilmiĸtir. ¢eĸitlerin baba olarak kullanēldēĵē melez serisinde ise en 

y¿ksek heterosis deĵeri %2.53 ile 5 numaralē hat olurken, en y¿ksek heterobeltiosis deĵeri 
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%0.24  ile 3 numaralē ebeveyn olmuĸtur. En d¿ĸ¿k heterosis deĵeri ortalamasē %-0.73 ve en 

d¿ĸ¿k heterobeltiosis ortalamasē %-2.66 olarak 4 numaralē ebeveynin baba olarak kullanēldēĵē 

melezlerde hesaplanmēĸtēr. Ortalama heterosis ve heterobeltiosis deĵerleri ise sērasēyla %0.84 

ve %-1.29 olmuĸtur (¢izelge 4.83). 

Tam sulama koĸullarēndaki F1 melezleri i­in lif uzunluĵuna ait hesaplanan heterosis 

deĵerleri % 7.38 (2x3) ile %-3.76 (5x1) arasēnda deĵiĸmiĸtir. F1 generasyonunda hesaplanan 

heterosis deĵerlerinde 30 melez i­erisinde 17 adet pozitif yºnde istatistiki olarak ºnemli 

melez olduĵu tespit edilmiĸtir. Lif uzunluĵu i­in heterobeltiosis deĵerleri %7.27 (2x3) ile %-

7.31 (5x1) arasēnda deĵiĸiklik gºstermektedir. Heterobeltiosis deĵerleri incelendiĵinde 2x3, 

2x4, 2x6, 3x4, 3x5, 3x6, 4x6.3x2, 4x2, 5x2, 6x3 ve 6x4  pozitif yºnde; 5x1 ise negatif yºnde 

ºnemli olduĵu tespit edilmiĸtir (¢izelge 4.83).  

¢eĸitlerin ana olarak kullanēldēĵē melez serisinde, lif uzunluĵu bakēmēndan hesaplanan 

en b¿y¿k heterosis %3.51 ve heterobeltiosis deĵeri %3.39 olarak 3 numaralē ebeveynin 

kullanēldēĵē melez serisinden elde edilirken; en d¿ĸ¿k heterosis %-1.22 ve en d¿ĸ¿k 

heterobeltiosis deĵeri ise %-4.70 ile 1 ­eĸidin kullanēldēĵē melez kombinasyonlardan elde 

edilmiĸtir. ¢eĸitlerin baba olarak kullanēldēĵē melez serisinde ise en y¿ksek heterosis deĵeri 

%3.23 ve en y¿ksek heterobeltiosis deĵeri %2.18 ile 2 numaralē ebeveyn olmuĸtur. En d¿ĸ¿k 

heterosis deĵeri ortalamasē %-0.17 ile 5numaralē ebeveyn  ve en d¿ĸ¿k heterobeltiosis 

ortalamasē %-2.87 olarak  1 numaralē ebeveynin baba olarak kullanēldēĵē melezlerde 

hesaplanmēĸtēr. Ortalama heterosis ve heterobeltiosis deĵerleri ise sērasēyla %1.76 ve %0.25 

olmuĸtur (¢izelge 4.83). 

 

 

 

 

 

 

 

 

 



166 
 

¢izelge 4.83. Kēsētlē Ve Tam Sulama Koĸullarē Altēnda F1 Melezlerinde Lif Uzunluĵu Bakēmēndan 

Heterosis (Ht) Ve Heterobeltiosis (Hb) Deĵerleri. 

 Ebeveyn  1 2 3 4 5 6 Ort. 

K
ē
s
ē
t
l
ē
 
S
u
l
a
m
a

 

1 
Ht   -3.37 -0.53 -7.84* 0.24 -1.32 -2.56 

Hb   -4.81 -3.67 -8.47* -4.57 -3.35 -4.97 

2 
Ht -2.84   3.95* 0.04 2.36 2.85 1.84 

Hb -4.28   2.17 -0.78 -1.14 2.25 0.50 

3 
Ht 2.36 -0.02   0.95 4.93* 2.16 1.60 

Hb -0.87 -1.74   -1.58 3.09 0.98 0.15 

4 
Ht -1.46 -0.43 -0.35   0.58 2.00 0.36 

Hb -2.13 -1.25 -2.85   -3.62 0.58 -1.43 

5 
Ht 0.76 -1.51 2.84 3.20   0.28 0.96 

Hb -4.08 -4.87 0.85 -1.11   -2.59 -1.15 

6 
Ht 1.29 5.74**  3.94* 0.01 4.55*   2.85 

Hb -0.79 5.12* 2.74 -1.38 1.55   1.61 

Ort. 
Ht 0.02 0.08 1.97 -0.73 2.53 1.19  

Hb -2.43 -1.51 0.24 -2.66 -0.94 -0.43  

Ort. 
Ht 0.84       

Hb -1.29       

T
a

m
 S

u
la

m
a 

1 
Ht   -0.92 -1.24 0.50 -3.27 -1.17 -1.22 

Hb   -4.39 -4.61 -3.67 -6.85 -3.98 -4.70 

2 
Ht 2.92**    7.38**  5.32**  -0.12 2.96**  3.11 

Hb -0.69   7.27**  4.59**  -0.32 2.23**  2.75 

3 
Ht 3.48**  5.39**    4.55**  1.59**  6.01**  3.51 

Hb -0.05 5.29**    3.72**  1.29* 6.66**  3.39 

4 
Ht 1.47**  7.10**  -0.08   1.73**  3.78**  2.51 

Hb -2.75 6.36**  -0.87   1.23 2.34**  1.81 

5 
Ht -3.76 4.26**  -2.62 0.54   1.09* 0.65 

Hb -7.31* 4.05**  -2.92 0.04   0.17 0.27 

6 
Ht -0.75 0.31 2.35**  4.90**  -0.79   1.35 

Hb -3.57 -0.41 2.98**  3.44**  -1.69   0.86 

Ort. 
Ht 0.67 3.23 1.16 3.16 -0.17 2.53  

Hb -2.87 2.18 0.37 1.63 -1.27 1.48  

   1.76       

   0.25       

 

Kēsētlē sulama koĸullarēnda F2 melez pop¿lasyonunda lif uzunluĵuna ait hesaplanan 

heterosis deĵerleri %7.06 (2x4) ile %-3.42 (6x4) arasēnda deĵiĸmiĸtir. F2 generasyonunda 

hesaplanan heterosis deĵerlerinde 30 melez i­erisinde 24 tanesi istatistiki olarak ºnemsiz 

bulunurken, 6 tanesinde (2x3, 2x4, 3x5, 3x1, 4x1, ve 6x2) heterosis deĵeri ºnemli 

bulunmuĸtur. Lif uzunluĵu i­in heterobeltiosis deĵerleri %6.18 (2x4) ile %-6.48 (5x1) 
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arasēnda daĵēlmaktadēr. Heterobeltiosis deĵerleri bakēmēndan ºnemli olan 8 adet melez (1x2, 

1x3, 1x5, 2x3, 2x4, 4x5, 5x1, 6x4) tespit edilmiĸtir (¢izelge 4.84).  

¢eĸitlerin ana olarak kullanēldēĵē melez serisinde, lif uzunluĵu bakēmēndan hesaplanan 

en b¿y¿k heterosis %2.98 ve heterobeltiosis deĵeri %1.63 olarak 2 numaralē ebeveynin 

kullanēldēĵē melez serisinden elde edilirken; en d¿ĸ¿k heterosis %-1.29 ve en d¿ĸ¿k 

heterobeltiosis deĵeri ise %-4.19 ile 1 numaralē ­eĸitte tespit edilmiĸtir. ¢eĸitlerin baba olarak 

kullanēldēĵē melez serisinde ise en y¿ksek heterosis deĵeri %2.21ile 4 numaralē ebeveyn ve en 

y¿ksek heterobeltiosis deĵeri %1.02 ile 3 numaralē ebeveyn olmuĸtur. En d¿ĸ¿k heterosis 

deĵeri ortalamasē %0.48 ve en d¿ĸ¿k heterobeltiosis ortalamasē %-3.01 olarak 5 numaralē 

ebeveynin baba olarak kullanēldēĵē melezlerde hesaplanmēĸtēr. Ortalama heterosis ve 

heterobeltiosis deĵerleri ise sērasēyla %1.63 ve %-0.74 olmuĸtur (¢izelge 4.84). 

Tam sulama koĸullarēndaki F2 melezleri i­in lif uzunluĵuna ait hesaplanan heterosis 

deĵerleri % 3.31 (1x4) ile %-4.11  (6x4) arasēnda deĵiĸmiĸtir. F2 generasyonunda hesaplanan 

heterosis deĵerlerinde 30 melez i­erisinde 3 adet melez (1x2, 1x3 ve 6x4) ºnemli olduĵu 

tespit edilmiĸtir. Lif uzunluĵu i­in heterobeltiosis deĵerleri %2.87 (1x4) ile %-4.29 (6x4) 

arasēnda deĵiĸiklik gºstermektedir. Heterobeltiosis deĵerleri incelendiĵinde 6x4 dēĸēnda 

ºnemli melez tespit edilmemiĸtir (¢izelge 4.84).  

¢eĸitlerin ana olarak kullanēldēĵē melez serisinde, lif uzunluĵu bakēmēndan hesaplanan 

en b¿y¿k heterosis %2.12 ve heterobeltiosis deĵeri %1.68 olarak 1 numaralē ebeveynin 

kullanēldēĵē melez serisinden elde edilirken; en d¿ĸ¿k heterosis %-0.90 ve en d¿ĸ¿k 

heterobeltiosis deĵeri ise %-1.27 ile 6 ­eĸidin kullanēldēĵē melez kombinasyonlardan elde 

edilmiĸtir. ¢eĸitlerin baba olarak kullanēldēĵē melez serisinde ise en y¿ksek heterosis deĵeri 

%1.10 ve en y¿ksek heterobeltiosis deĵeri %0.57 ile 2 numaralē ebeveyn olmuĸtur. En d¿ĸ¿k 

heterosis deĵeri ortalamasē %-0.31 ve en d¿ĸ¿k heterobeltiosis ortalamasē %-0.55 olarak 4 

numaralē ebeveynin baba olarak kullanēldēĵē melezlerde hesaplanmēĸtēr. Ortalama heterosis ve 

heterobeltiosis deĵerleri ise sērasēyla %0.37 ve %-0.15 olmuĸtur (¢izelge 4.84). 
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¢izelge 4.84. Kēsētlē Ve Tam Sulama Koĸullarē Altēnda F2 Melezlerinde Lif Uzunluĵu Bakēmēndan 

Heterosis (Ht) Ve Heterobeltiosis (Hb) Deĵerleri. 

 Ebeveyn  1 2 3 4 5 6 Ort. 

K
ē
s
ē
t
l
ē
 
S
u
l
a
m
a

 

1 
Ht  -3.70 -0.85 -1.21 -1.06 0.38 -1.29 

Hb  -5.62* -4.47* -2.40 -6.28**  -2.19 -4.19 

2 
Ht -1.41  6.42**  7.06**  0.86 0.57 2.98 

Hb -3.38  4.59* 6.18**  -2.59 -0.02 1.63 

3 
Ht 4.21* 2.44  3.79 4.55* 3.49 2.85 

Hb 0.41 0.68  1.18 2.72 2.29 1.37 

4 
Ht 4.89* 1.58 2.43  -1.12 1.34 0.85 

Hb 3.63 0.75 -0.14  -5.25* -0.07 -0.94 

5 
Ht -1.27 3.83 4.55* 4.83*  0.18 2.68 

Hb -6.48**  0.28 2.72 0.45  -2.69 0.15 

6 
Ht -1.50 4.20* 3.61 -3.42 -0.81  0.71 

Hb -4.02 3.59 2.41 -4.77* -3.65  -0.48 

Ort. 
Ht 0.98 1.67 3.23 2.21 0.48 1.19  

Hb -1.97 -0.06 1.02 0.13 -3.01 -0.54  

Ort. 
Ht 1.63       

Hb -0.74       

T
a

m
 S

u
la

m
a 

1 
Ht  2.73 3.31* 2.90* 0.16 1.47 2.12 

Hb  2.24 2.09 2.87 -0.06 1.25 1.68 

2 
Ht 2.80  2.57 -0.20 -0.98 1.44 0.57 

Hb 2.31  1.85 -0.64 -1.67 1.17 0.14 

3 
Ht 2.07 2.38  1.50 -0.20 -1.23 0.49 

Hb 0.87 1.65  0.33 -1.59 -2.18 -0.36 

4 
Ht -0.67 -1.32 -1.84  -1.09 0.76 -0.70 

Hb -0.70 -1.76 -2.97  -0.46 0.57 -0.92 

5 
Ht -1.45 2.51 0.80 -1.65  -2.11 -0.09 

Hb -1.67 1.79 -0.62 -1.02  -2.55 -0.48 

6 
Ht 0.95 -0.82 -2.15 -4.11**  2.58  -0.90 

Hb 0.73 -1.08 -3.09 -4.29* 2.13  -1.27 

Ort. 
Ht 0.74 1.10 0.54 -0.31 0.10 0.07  

Hb 0.31 0.57 -0.55 -0.55 -0.33 -0.35  

   0.37       

   -0.15       
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4.8. Lif Ķnceliĵi (microner) 

Altē pamuk genotipi; bunlarēn 30 tam diallel F1 melez kombinasyonu ve 30 tam diallel 

F2 melez kombinasyonunun tam (%100)  ve kēsētlē (%50)  sulama koĸullarē altēnda lif 

uzunluĵu bakēmēndan ºnvaryans analizleri ¢izelge 4.85ôde verilmiĸtir. Yapēlan ºn varyans 

analizinde genotipler arasēnda istatistiki olarak %1 ºnem d¿zeyinde fark olduĵu tespit 

edilmiĸtir. 

¢izelge 4.85. Kēsētlē sulama ve tam sulama F1 ve F2 lif inceliĵi deĵerlerine ait ºn varyans analiz 

sonu­larē. 

 

VK  

 

SD 

 

KO 

 KSF1 KSF2 TSF1 TSF2 

Blok 3 0.13 0.24 0.004 0.05 

Genotip 35 0.28**  0.33**  0.19**  0.29**  

Hata 105 0.043 0.042 0.017 0.041 

Genel 143     

**: %1 seviyesinde, *: %5 seviyesinde, KO: Kareler Ortalamasē, SD: Serbestlik Derecesi, VK: Varyansyon 

Kaynaĵē, KS: Kēsētlē Sulama, TS: Tam Sulama. 

 

 

Ebeveynler karĸēlaĸtērēldēĵēnda kēsētlē sulamada, en y¿ksek lif inceliĵine sahip 4 (5.5 

mic) numaralē ebeveyn olurken; tam sulama koĸullarēnda yine 4 (5.5 mic) numaralē ebeveyn 

en en y¿ksek lif inceliĵine sahip olmuĸtur. Ebeveynler arasēnda en ince life sahip ebeveyn 

kēsētlē sulama koĸullarēnda 2 (4.8 mic)  numaralē ebeveyn olurken, tam sulamada ise 1 (4.8 

mic) numaralē ebeveynler olmuĸtur (¢izelge 4.86 ve 4.87). 

Altē pamuk genotipi ve bunlarēn 30 tam diallel F1 melez kombinasyonun tam ve kēsētlē 

sulama altēnda lif inceliĵine ait ortalama deĵerleri ¢izelge 4.86ôda verilmiĸtir. Kēsētlē sulama 

altēnda F1 melezler i­erisinde en y¿ksek lif inceliĵine 5x4 (5.4 mic) sahip olurken, en ince life 

sahip melez 6x2 (4.3 mic); tam sulamada ise en y¿ksek lif inceliĵi 5x4 (5x1 mic) melezi, enaz 

lif inceliĵi ise 2x3 (4.7 mic) melezi olmuĸtur (¢izelge 4.86). 
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¢izelge 4.86. Tam ve Kēsētlē Sulama Altēnda altē pamuk genotipi ve bunlarēn resiproklu diallel 

melezlenmesinden elde edilen 30 F1 lif incaliĵine ait ortalama deĵerler ve ºnemlilik gruplarē. 

 

K
ē
s
ē
t
l
ē
 
S
u
l
a
m
a

 

                   ǀ 

ǁ   
Gloria 

(1) 

Nazilli84-S 

(2) 

NP Ege 

(3) 

Nazilli M -503 

(4) 

DAK 66:3 

(5) 

NIAB 999 

(6) 

Gloria           4.9 DK 5.1 BE 4.7 GM 4.9 CI 5.1 BE 4.6 LO 

Nazilli84-S  4.9 DJ 4.8 EL 4.5 MO 4.6 JN 4.7 HN 4.4 NO 

NP Ege    4.7 HN 4.6 LO 5.1 BD 4.8 EL 4.8 FL 4.7 IN 

Nazilli M -503  5.1 BF 4.7 HN 4.7 IN 5.5 A 5.1 BE 5.1 BD 

DAK 66:3  5.0 BG 5.0 BH 4.9 DJ 5.4 A 5.2 AC 4.9 DJ 

NIAB 999     4.7 GM 4.3 O 4.6 KO 4.8 FM 4.8 FM 5.2 AB 

T
a

m
 S

u
la

m
a 

Gloria           4.8 P 4.8 LO 4.7 NO 5.0 EJ 5.0 EJ 4.9 KO 

Nazilli84-S  5.1 CG 4.8 LO 4.7 O 5.0 EK 5.1 DH 4.8 LO 

NP Ege    5.1 EH 4.9 GM 5.1 EH 4.9 GM 5.0 EK 4.8 KO 

Nazilli M -503  5.1 CG 4.8 LO 5.1 EH 5.5 A 5.3 BC 4.8 LO 

DAK 66:3  5.4 AB 4.9 JN 5.0 EK 5.1 CF 5.1 CG 4.9 IN 

NIAB 999     4.8 MO 5.0 FL 4.7 NO 5.3 BD 5.0 EK 5.1 CG 

KS Ort: 4.86           LSD0.05 KS:   0.291                      TS Ort:   4.97                 LSD0.05 TS: 0.182 

 

Denemeye ait 30 tam diallel F2 melez kombinasyonlarēnēn  tam ve kēsētlē sulama 

altēnda lif inceliĵine ait ortalama deĵerleri ise ¢izelge 4.87ôde gºsterilmiĸtir. Kēsētlē sulama 

altēnda F2 melezlerin lif inceliĵi ortalamasē 5.4 mic (5x4) ile 4.3 mic (2x3) arasēnda deĵiĸiklik 

gºstermiĸ olup; bu deĵerlerin tam sulamada ise 5.5 mic (5x1) ve 4.6 mic (3x6) arasēnda 

olduĵu gºzlemlenmiĸtir (¢izelge 4.87). 

¢izelge 4.87. Tam ve Kēsētlē Sulama Altēnda altē pamuk genotipi ve bunlarēn resiproklu diallel 

melezlenmesinden elde edilen 30 F1 lif incaliĵine ait ortalama deĵerler ve ºnemlilik gruplarē. 

 

K
ē
s
ē
t
l
ē
 
S
u
l
a
m
a

 

                   ǀ 

ǁ   
Gloria 

(1) 

Nazilli84-S 

(2) 

NP Ege 

(3) 

Nazilli M -503 

(4) 

DAK 66:3 

(5) 

NIAB 999 

(6) 

Gloria           4.9 HN 5.3 AD 4.8 KO 5.0 FL 5.2 BH 5.1 CK 

Nazilli84-S  4.8 JO 4.8 JO 4.3 R 4.4 QR 4.7 LP 4.8 KO 

NP Ege    4.9 IO 4.8 KO 5.1 CJ 4.6 OQ 4.5 PR 4.8 KO 

Nazilli M -503  5.3 AE 5.1CK 5.3 AE 5.5 A 5.2 AG 5.0GM 

DAK 66:3  5.0EK 4.8 KO 4.7 MP 5.4 AB 5.2 AG 5.1 BI 

NIAB 999     5.0 DK 4.7 NQ 4.6 NQ 4.9 HN 4.7 LP 5.2 AG 

T
a

m
 S

u
la

m
a 

Gloria           4.8 NO 5.5 AB 5.1 GM 5.0 IN 5.2 DJ 5.0 HN 

Nazilli84-S  5.0 HN 4.8 MO 4.8 NO 5.1 FL 5.4 AF 5.2 DJ 

NP Ege    4.9 KM 4.9 KO 5.1 EK 5.2 BJ 5.0 JN 4.6 O 

Nazilli M -503  5.3 BH 4.9 KO 5.2 BJ 5.5 A 5.3 AG 5.4 AD 

DAK 66:3  5.5 AC 5.1 GL 5.1 FL 5.4 AF 5.1 GM 5.2 CJ 

NIAB 999     5.4 AE 4.8 LO 4.8 NO 5.0 HN 5.3 BI 5.1 EK 

KS Ort: 4.93           LSD0.05 KS:  0.287                       TS Ort: 5.09                   LSD0.05 TS: 0.282 
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Tam ve kēsētlē sulama altēnda altē pamuk genotipi ve bunlarēn tam diallel F1 

generasyonundalif inceliĵine ait tam diallel tablonun varyans analizi sonu­larē ¢izelge 4.89ô 

te verilmiĸtir. 

Yapēlan varyans analiz sonucuna gºre; kēsētlē sulama i­in, eklemeli gen etkisi varyansē 

(a), ortalama dominantlēk varyansē (b1), bir ana­ta dominant allellerin toplanmasēnē belirleyen 

varyans (b2), dominant genlerin ana­lara daĵēlēmēnē belirleyen (b3), dominantlēk etkisi (b), 

anasal etki deĵerleri ºnemli bulunurken;  anasal etki deĵerleri (c) ve resiprokal etki (d) 

ºnemsiz olarak bulunmuĸtur. 

Tam sulama uygulamasē i­in ise; eklemeli gen etkisi varyansē (a), ortalama 

dominantlēk varyansē (b1), bir ana­ta dominant allellerin toplanmasēnē belirleyen varyans (b2), 

dominant genlerin ana­lara daĵēlēmēnē belirleyen (b3), dominantlēk etkisi (b), anasal etki 

deĵerleri (c) ve resiprokal etki (d) ºnemli bulunmuĸtur 

¢izelge 4.88. Tam Ve Kēsētlē Sulama Koĸullarē Altēnda F1 Generasyonunda Lif Ķnceliĵi Deĵerlerine 

Ait Tam Diallel Varyans Analiz Sonu­larē. 

 

VK  

 

SD 

 

 KSF1 TSF1 

KO F KO F 

a 5 0.8112 18.7941** 0.4821 28.3598** 

b1 1 2.0941 48.5174** 0.0095 0.5608* 

b2 5 0.2868 6.6455** 0.4890 28.7671** 

b3 9 0.1475 3.4179** 0.0336 1.9756* 

b 15 0.3237 7.5004** 0.1838 10.8118** 

c 5 0.0779 1.8050 0.1229 7.2294** 

d 10 0.0612 1.4189 0.1019 5.9963** 

 

Tam ve kēsētlē sulama altēnda altē pamuk genotipi ve bunlarēn tam diallel F2 

generasyonunda lif inceliĵine  ait tam diallel tablonun varyans analizi sonu­larē ¢izelge 4.89ô 

te verilmiĸtir. 

Yapēlan varyans analiz sonucuna gºre; kēsētlē sulama i­in, eklemeli gen etkisi varyansē 

(a), ortalama dominantlēk varyansē (b1), bir ana­ta dominant allellerin toplanmasēnē belirleyen 

varyans (b2) Dominant genlerin ana­lara daĵēlēmēnē belirleyen (b3), dominantlēk etkisi (b), 

anasal etki deĵerleri (c) ve resiprokal etki (d) istatistiki olarak ºnemli bulunmuĸtur. 

Tam sulama uygulamasē i­in ise; eklemeli gen etkisi varyansē (a), ortalama 

dominantlēk varyansē (b1), bir ana­ta dominant allellerin toplanmasēnē belirleyen varyans (b2) 

Dominant genlerin ana­lara daĵēlēmēnē belirleyen (b3), dominantlēk etkisi (b), anasal etki 

deĵerleri (c) ve resiprokal etki (d) istatistiki olarak ºnemli bulunmuĸtur. 
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¢izelge 4.89. Tam Ve Kēsētlē Sulama Koĸullarē Altēnda F2 Generasyonunda Lif Ķnceliĵi Deĵerlerine 

Ait Tam Diallel Varyans Analiz Sonu­larē. 

 

VK  

 

SD 

 

KSF2 TSF2 

KO F KO F 

a 5 0.7452 17.7587** 0.5766 14.2191* 

b1 1 1.3992 33.3420** 0.2649 6.5323** 

b2 5 0.3003 7.1555** 0.7107 17.5265** 

b3 9 0.1420 3.3845** 0.1414 3.4867** 

b 15 0.2786 6.6387** 0.3394 8.3697** 

c 5 0.4112 9.7991** 0.0343 0.8456 

d 10 0.1582 3.7699** 0.1912 4.7150** 

 

 

Altē genotipe ait kēsētlē sulama altēnda tam diallel F1 melez generasyonlarēnēn lif 

inceliĵi i­in bulunmuĸ genetik parametreler ¢izelge 4.90ôda verilmiĸtir. 

Tam ve kēsētlē sulamada F1generasyonunda lif inceliĵi bakēmēndan yapēlan analiz 

sonucunda sadece kēsētlē sulamadaki dominantlēk etkisi (h2 ) %5 d¿zeyinde istatistiki olarak 

ºnemli bulunmuĸ; onun dēĸēnda hem tam sulama hem de kēsētlē sulama i­in hesaplanan 

genetik parametreler sonucunda ºnemli bulunan bir deĵer tespit edilmemiĸtir.  

Kēsētlē sulamada dominant ve resesif allellerin oranēnēn (H2/4H1) 0.25ôden farklē 

(0.219) ­ēkmasēndan dolayē bu allellerin eĸit frekansta olmadēklarē, ebeveynlerdeki dominant 

genlerin sayēsēnēn resesif gen sayēsēna oranēnēn (KD/KR) (1.63) 1ôden b¿y¿k olmasē da 

dominant allelerin ­oĵunlukta olduĵunu ve dominant ve resesif allellerin daĵēlēĸ yºn¿ (F) 

deĵerinin pozitif olmasēnē doĵrulamēĸtēr. Dominantlēk derecesinin (H1/D)1/2  (2.017) 1ôden 

b¿y¿k olmasē ¿st¿n dominantlēĵēn bulunduĵuna iĸaret ederken; eklemeli varyans ile 

dominantlēk varyansē arasēndaki farkēn (D-H1) negatif deĵer almasē bu ºzelliĵin kalētēmēnda 

dominant etkilerin daha ºnemli olduĵuna iĸaret etmektedir. . Etkili en az gen ­ifti sayēsēnē 

belirleyen h2/H2=K ise 1ôin altēnda kaldēĵē i­in bu parametre bilgi vermek a­ēsēndan yetersiz 

kalmēĸtēr (¢izelge 4.90). 

Tam sulama F1 melezleri i­in yapēlan analiz sonucunda,  lif inceliĵi a­ēsēndan oluĸan 

t¿m genetik parametreler ºnemsiz bulunmuĸtur. Yapēlan analiz sonucunda; dominant ve 

resesif allellerin oranēnēn (H2/4H1) 0.25ôden farklē (0.168) ­ēkmasēndan dolayē bu allellerin 

eĸit frekansta olmadēklarē, eklemeli varyans ile dominantlēk varyansē arasēndaki farkēn (D-H1) 

negatif deĵer almasē bu ºzelliĵin kalētēmēnda dominant etkilerin daha ºnemli olduĵunu ve 

dominantlēk derecesinin (H1/D)1/2  (1.857) 1ôden b¿y¿k olmasē ¿st¿n dominantlēĵēn 
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bulunduĵunu ortaya koymuĸ;  tam diallel varyans analiz sonu­larēndaki bir ana­ta dominant 

allellerin toplanmasēnē belirleyen varyans (b2) %1 ºnemlilik seviyesinde olmasēyla uyum 

i­inde sonu­ vermiĸtir. Ebeveynlerdeki dominant genlerin sayēsēnēn resesif gen sayēsēna 

oranēnē gºsteren deĵer  (KD/KR) óden b¿y¿k bulunmuĸ olup; pop¿lasyonda dominant 

allellerin baskēn olduĵunu gºsterirken; dominant ve resesif allellerin daĵēlēĸ yºn¿ (F) pozitif 

olarak saptanmēĸtēr. Etkili en az gen ­ifti sayēsēnē belirleyen h2/H2=K ise 1ôin altēnda kaldēĵē 

i­in bu parametre bilgi vermek a­ēsēndan yetersiz kalmēĸtēr (¢izelge 4.90). 

¢izelge 4.90. Lif Ķnceliĵi Ķ­in Bulunmuĸ Genetik Parametreler  (F1).  

 

 

 

 

 

 

 

 
 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

Altē genotipe ait kēsētlē sulama altēnda tam diallel F1 melez generasyonlarēnēn 

oluĸturduĵu pop¿lasyonda lif inceli i­in hesaplanan varyans (Vr) ve kovaryans (Wr) 

deĵerlerine iliĸkin Wr/Vr grafiĵi ķekil 4.29ôda verilmiĸtir. 

Grafik incelendiĵinde, kuramsal dominantlēk ile ger­ek ebeveyn arasēndaki korelasyon 

katsayēsē (Yr,Wr+Vr icin r) pozitif deĵer almēĸtēr. Bu da lif inceliĵi y¿ksek olan ebeveynlerin 

dominant gen  taĸēdēĵēna iĸaret etmektedir. Grafik incelendiĵinde regresyon hattēnēn y 

eksenini negatif yºnde kestiĵi (a=-0.045) ve bu sonu­ta ¿st¿n dominantlēĵa iĸaret etmektedir. 

(H1/D)1/2 deĵeri 1ôden b¿y¿k ­ēkmēĸ olup bu sonucu desteklemektedir. Wr/Vr grafiĵinde 4 ve 

6 numaralē ­eĸidin baĸlangē­ noktasēna en uzak ebeveyn olduĵu gºr¿nmektedir buradan bu 

­eĸidin  resesif gen taĸēdēĵē sonucuna ulaĸēlmaktadēr. 6x6  tam diallel melezleme ­alēĸmasēnda 

Genetik Komponentler 
Ortalama Deĵerler 

Kēsētlē Sulama 

 

 

Tam Sulama 

E 0.011Ñ0.024 0.004Ñ0.042 

D 0.081Ñ0.063 0.183Ñ0.112 

F 0.078Ñ 0.154 0.267Ñ0.275 

H1 0.329Ñ0.160 0.308Ñ0.285 

H2 0.288Ñ 0.143 0.207Ñ0.255 

D-H1 -0.248Ñ0.140 -0.125Ñ0.250 

(H1/D)1/2 2.017 1.296 

H2/4H1 0.219 0.168 

KD/KR  1.63 3.569 

h2 0.285*Ñ0.096 -0.001Ñ0.172 

h2/H2=K 0.988 -0.005 

Kalētēm Derecesi (GH) 0.656 0.68 

Kalētēm Derecesi (DH) 0.214 0.761 
r (Yr, Wr + Vr)  0.945 -0.386 
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yer alan genotiplardan 1, 3 4 ve 6 noôlu genotiplarēn diĵer genotiplara kēyasla daha y¿ksek 

oranda homozigot olduĵu gºr¿lmektedir (ķekil 4.29). 

 

ķekil 4.29. Kēsētlē Sulama F1 Generasyonu Lif Ķnceliĵine Ait Wr/Vr Grafiĵi. 

 

6x6 tam diallel F1 melez generasyonlarēnēn tam sulama altēnda oluĸturduĵu 

pop¿lasyonda lif inceliĵi i­in hesaplanan varyans (Vr) ve kovaryans (Wr) deĵerlerine iliĸkin 

Wr/Vr grafiĵi ķekil 4.30ôda verilmiĸtir. 

Grafik incelendiĵinde, kuramsal dominantlēk ile ger­ek ebeveyn arasēndaki korelasyon 

katsayēsē (Yr,Wr+Vr icin r) negatif deĵer almēĸtēr. Bu da lif inceliĵi y¿ksek olan ebeveynlerin 

dominant, d¿ĸ¿k olanlarēn ise resesif gen taĸēdēĵēna iĸaret etmektedir. Grafik incelendiĵinde 

regresyon hattēnēn y eksenini negatif yºnde kestiĵi (a=-0.069) ve bu sonu­ta ¿st¿n 

dominantlēĵa iĸaret etmektedir. (H1/D)1/2 deĵeri 1ôden b¿y¿k ­ēkmēĸ olup bu sonucu 

desteklemektedir. Wr/Vr grafiĵinde ebeveynler arasēnda en ­ok resesif gen taĸēyan genotipin 

1olduĵu gºr¿nmektedir. 6x6 tam diallel melezleme ­alēĸmasēnda yer alan genotiplardan 2, 3 

ve 4 noôlu genotiplarēn diĵer genotiplara kēyasla daha y¿ksek oranda homozigot olduĵu ve 2 

ve 3 numaralē ebeveynlerin ise bahsedilen ºzellik i­in dominant gen taĸēdēĵē gºr¿lmektedir 

(ķekil 4.30). 
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ķekil 4.30. Tam Sulama F1 Generasyonu Lif Ķnceliĵine Ait Wr/Vr Grafiĵi. 

 

Tam ve kēsētlē sulamada F2generasyonunda lif inceliĵi bakēmēndan hem tam sulama 

hem de kēsētlē sulama i­in hesaplanan genetik parametreler sonucunda ºnemli bulunan bir 

deĵer tespit edilmemiĸtir, diallel melez analizi i­in ºnceden kabullenilen varsayēmlarēn ge­erli 

olduĵu ótô deĵerinin ºnemsiz ­ēkmēĸ olmasēndan ºt¿r¿ ge­erlidir.  

Kēsētlē sulamada dominant ve resesif allellerin oranēnēn (H2/4H1) 0.25ôden farklē 

(0.169) ­ēkmasēndan dolayē bu allellerin eĸit frekansta olmadēklarē, ebeveynlerdeki dominant 

genlerin sayēsēnēn resesif gen sayēsēna oranēnēn (KD/KR) (2.29) 1ôden b¿y¿k olmasē da 

dominant allelerin ­oĵunlukta olduĵunu ve dominant ve resesif allellerin daĵēlēĸ yºn¿ (F) 

deĵerinin pozitif olduĵu saptanmēĸtēr. Dominantlēk derecesinin (H1/D)1/2  (2.174) 1ôden b¿y¿k 

olmasē ¿st¿n dominantlēĵēn olduĵunu gºsterirken; eklemeli varyans ile dominantlēk varyansē 

arasēndaki farkēn (D-H1) negatif deĵer almasē bu ºzelliĵin kalētēmēnda dominant etkilerin 

daha ºnemli olduĵuna iĸaret etmektedir. Etkili en az gen ­ifti sayēsēnē belirleyen h2/H2=K ise 

1ôin altēnda kaldēĵē i­in bu parametre bilgi vermek a­ēsēndan yetersiz kalmēĸtēr (¢izelge 4.91). 

Tam sulama F2 melezleri i­in lif inceliĵi a­ēsēndan oluĸan t¿m genetik parametreler 

i­in yapēlan analiz sonucunda; dominant ve resesif allellerin oranēnēn (H2/4H1) 0.25ôden 

farklē (0.182) ­ēkmasēndan dolayē bu allellerin eĸit frekansta olmadēklarē, eklemeli varyans ile 

dominantlēk varyansē arasēndaki farkēn (D-H1) negatif deĵer almasē bu ºzelliĵin kalētēmēnda 

dominant etkilerin daha ºnemli olduĵunu ve dominantlēk derecesinin (H1/D)1/2  (1.497) 1ôden 

b¿y¿k olmasē ¿st¿n dominantlēĵēn bulunduĵunu ortaya koymuĸtur. Ebeveynlerdeki dominant 
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genlerin sayēsēnēn resesif gen sayēsēna oranēnē gºsteren deĵer  (KD/KR) 1.497 bulunmuĸ olup; 

pop¿lasyonda dominant allellerin baskēn olduĵunu gºsterirken; dominant ve resesif allellerin 

daĵēlēĸ yºn¿ (F) pozitif olarak saptanmēĸtēr. Etkili en az gen ­ifti sayēsēnē belirleyen h2/H2=K 

ise 1ôin altēnda kaldēĵē i­in bu parametre bilgi vermek a­ēsēndan yetersiz kalmēĸtēr (¢izelge 

4.91). 

Dar anlamda kalētēm derecesi kēsētlē sulamada 0.215 ve tam sulamada ise 0.499 olarak 

tahmin edilmiĸtir. Dar anlamda kalētēm derecesinin k¿­¿k oluĸu dominant genetik varyansēn 

fenotipik varyans i­indeki payēnēn etkin oluĸunu ortaya koymaktadēr. Geniĸ anlamda kalētēm 

derecesi ise kēsētlē sulamada 0.726 iken tam sulamada 0.627 olarak tahmin edilmiĸtir. 

¢izelge 4.91. Lif Ķnceliĵi Ķ­in Bulunmuĸ Genetik Parametreler  (F2).  

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

6x6 kēsētlē sulama altēnda tam diallel F2 melez generasyonlarēnēn oluĸturduĵu 

pop¿lasyonda lif inceliĵi i­in hesaplanan varyans (Vr) ve kovaryans (Wr) deĵerlerine iliĸkin 

Wr/Vr grafiĵi ķekil 4.31ôda verilmiĸtir. 

Grafik incelendiĵinde, kuramsal dominantlēk ile ger­ek ebeveyn arasēndaki korelasyon 

katsayēsē (Yr,Wr+Vr icin r) negatif deĵer almēĸtēr. Bu da lifi kalēn olan ebeveynlerin dominant 

gen taĸēdēĵēna iĸaret etmektedir. Grafik incelendiĵinde regresyon hattēnēn y eksenini negatif 

yºnde kestiĵi (a=-0.038) ve bu sonu­ta ¿st¿n dominantlēĵa iĸaret etmektedir. (H1/D)1/2 deĵeri 

1ôden b¿y¿k ­ēkmēĸ olup bu sonucu desteklemektedir. Wr/Vr grafiĵinde 5ve 6 numaralē 

Genetik Komponentler 

Ortalama Deĵerler 

  Kēsētlē Sulama  

 

 

Tam Sulama 

E 0.012Ñ 0.030 0.010Ñ 0.057 

D 0.076Ñ  0.080 0.201Ñ  0.151 

F 0.130Ñ 0.195 0.289Ñ0.368 

H1 0.359Ñ0.203 0.450Ñ 0.382 

H2 0.243Ñ0.181 0.327Ñ0.342 

D-H1 -0.283Ñ 0.178 -0.249Ñ0.335 

(H1/D)1/2 2.174 1.497 

H2/4H1 0.169 0.182 

KD/KR  2.29 2.854 

h2 0.188Ñ0.122 0.031Ñ0.230 

h2/H2=K 0.772 0.095 

Kalētēm Derecesi (GH) 0.726 0.627 

Kalētēm Derecesi (DH) 0.215 0.499 

r (Yr, Wr + Vr)  0.422 =-0.589 
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­eĸitlerin baĸlangē­ noktasēna en uzak ebeveyn olduĵu gºr¿nmektedir buradan bu ­eĸidin  

resesif gen taĸēdēĵē sonucuna ulaĸēlmaktadēr. Tam diallel melezleme ­alēĸmasēnda yer alan 

genotiplardan 1 ve 6 noôlu genotiplarēn diĵer genotiplara kēyasla daha y¿ksek oranda 

homozigot olduĵu belirlenirken, 4 numaralē genotipin ise lif inceliĵi bakēmēndan daha y¿ksek 

oranda dominant genlere sahip olduĵu sonucuna varēlmaktadēr.(ķekil 4.31). 

 

ķekil 4.31. Kēsētlē Sulama F2 Generasyonu Lif Ķnceliĵine Ait Wr/Vr Grafiĵi. 

 

Tam sulama F2 generasyonu i­in; kuramsal dominantlēk ile ger­ek ebeveyn arasēndaki 

korelasyon katsayēsē (Yr,Wr+Vr icin r) negatif deĵer almēĸtēr. Bu da lifi kalēn olan 

ebeveynlerin dominant, d¿ĸ¿k olanlarēn ise resesif gen taĸēdēĵēna iĸaret etmektedir. Grafik 

incelendiĵinde regresyon hattēnēn y eksenini negatif yºnde kestiĵi (a=-0.030) ve (H1/D)1/2 

deĵeri 1ôden b¿y¿k ­ēkmēĸ olmasē bu ºzellik i­in ¿st¿n dominantlēĵēn var olduĵuna iĸaret 

etmektedir. Wr/Vr grafiĵinde ebeveynler arasēnda en ­ok resesif gen taĸēyan genotipin kēsētlē 

sulamada olduĵu gibi 1 nolu ebeveyn olduĵu gºzlemlenmiĸtir. 6x6  tam diallel melezleme 

­alēĸmasēnda yer alan genotiplardan 1, 2 ve 5 noôlu genotiplarēn diĵer genotiplara kēyasla daha 

y¿ksek oranda homozigot olduĵu ve 5 numaralē ebeveynlerin ise bahsedilen ºzellik i­in 

dominant gen taĸēdēĵē gºr¿lmektedir (ķekil 4.32). 
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ķekil 4.32. Tam Sulama F2 Generasyonu Lif Ķnceliĵine Ait Wr/Vr Grafiĵi. 

 

Tam ve kēsētlē sulama altēnda altē pamuk genotipi ve bunlarēn tam diallel F1 ve F2 

generasyonunun lif inceliĵi a­ēsēndan gºsterdikleri genel ve ºzel uyum yetenekleri ile 

resiprokal etkiler i­in varyans analizi ¢izelge 4.92ôda verilmiĸtir. 

Ebeveynlerin lif inceliĵi ºzelliĵine ait kēsētlē sulama altēnda F1 generasyonunda genel 

kombinasyon yeteneĵi (GKY) ve ºzel kombinasyon yeteneĵi (¥KY) varyanslarē %1 

d¿zeyinde ºnemli bulunurken; resiprokal etki (RE) ºnemli bulunmamēĸtēr. GKY/¥KY 

oranēnēn 1ôden b¿y¿k olmasē bu ºzelliĵin kalētēmēnda eklemeli genlerin daha baskēn olduĵunu 

ortaya koymaktadēr. Bu sonu­ ile birlikte diallel melez analizinde D-H1ôin negatif bulunmasē 

ve (H1/D)1/2 deĵerinin 1ôden b¿y¿k oluĸu ile grafik analizinde regresyon hattēnēn y eksenini 

negatif taraftan kesmesi ile belirlenen ¿st¿n dominantlēk durumu dominant gen etkilerinin 

daha ºnemli olduĵunu vurgulamakta olup bu sonu­lar birbiri ile uyuĸmamaktadēr (¢izelge 

4.92). 

Tam sulama koĸullarēnda ise genel kombinasyon yeteneĵi (GKY), ºzel kombinasyon 

yeteneĵi (¥KY) ve resiprokal etki (RE) varyanslarē %1 d¿zeyinde ºnemli bulunmuĸtur. 

Resiprokal etkinin (RE) ºnemli ­ēkmasē ve c komponentinde ºnemli ­ēkmasē birbirini 

destekler niteliktedir. GKY/¥KY oranēnēn 1ôden b¿y¿k olmasē lif inceliĵi ºzelliĵinin 

kalētēmēnēn eklemeli genler etkisi altēnda olduĵunu gºstermektedir fakat; ºnemsiz bulunmuĸ 

olmasēna raĵmen diallel melez analizinde D-H1ôin negatif bulunmasē ve (H1/D)1/2 deĵerinin 

1ôden b¿y¿k oluĸu ile grafik analizinde regresyon hattēnēn y eksenini negatif taraftan kesmesi 
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ile belirlenen ¿st¿n dominantlēk durumu dominant gen etkilerinin daha ºnemli olduĵunu 

vurgulamaktadēr.  Griffing tipi melez analizi yºnteminde Jinks-Hayman tipi analizden farklē 

olarak ­evre varyansē ayrēca hesaplanamamaktadēr. Bundan dolayē ­evre varyansēnēn yaptēĵē 

katkēyla beraber bu analiz yºntemi Jinks-Hayman tipi analiz ile ­eliĸen sonu­larē 

gºsterebilmektedir. Bu durumda ­evre varyansēnēn ayrēca hesaplanabildiĵi analiz 

yºnteminden elde edilen veriler daha g¿ven verici olarak yorumlanabilir ve sonu­lar 

arasēndaki bu ­eliĸkinin epistatik gen etkilerinden de kaynaklanmēĸ olabileceĵi 

d¿ĸ¿n¿lmektedir (¢izelge 4.92). 

Kēsētlē sulama koĸullarēnda F2 generasyonunda kombinasyon yeteneĵi (GKY), ºzel 

kombinasyon yeteneĵi (¥KY) ve resiprokal etki (RE) varyanslarē %1 d¿zeyinde ºnemli 

bulunmuĸtur.  GKY/¥KY oranēnēn 1ôden b¿y¿k olmasē bu ºzelliĵin kalētēmēnda eklemeli 

genlerin daha baskēn olduĵunu gºstermektedir.  Bu sonu­ ile birlikte b komponentinin ºnemli 

bulunmasē; diallel melez analizinde D-H1ôin negatif olmasē ve (H1/D)1/2 deĵerinin 1ôden 

b¿y¿k oluĸu bununla beraber grafik analizinde regresyon hattēnēn y eksenini negatif taraftan 

kesmesi ile belirlenen ¿st¿n dominantlēk durumu dominant gen etkilerinin daha ºnemli 

olduĵunu gºstermiĸtir ve bu sonu­lar birbiri ile paralellik gºstermemektedir (¢izelge 4.92). 

Tam sulama koĸullarēnda ise genel kombinasyon yeteneĵi (GKY), ºzel kombinasyon 

yeteneĵi (¥KY) ve resiprokal etki (RE) varyanslarē %1 d¿zeyinde ºnemli bulunmuĸtur. 

Resiprokal etkinin (RE) ºnemli ­ēkmasē ve c komponentinde ºnemli bulunmasē lif inceliĵinin 

kalētēmēnda anasal etkinin varlēĵēna iĸaret etmektedir. GKY/¥KY oranēnēn 1ôden b¿y¿k 

olmasē bu ºzelliĵin kalētēmēnēn eklemeli genler etkisi altēnda olduĵunu gºstermektedir fakat; 

ºnemsiz bulunmuĸ olmasēna raĵmen diallel melez analizinde D-H1ôin negatif bulunmasē ve 

(H1/D)1/2 deĵerinin 1ôden b¿y¿k oluĸu ile grafik analizinde regresyon hattēnēn y eksenini 

negatif taraftan kesmesi ile belirlenen ¿st¿n dominantlēk durumu dominant gen etkilerinin 

daha ºnemli olduĵunu vurgulamaktadēr.  Griffing tipi melez analizi yºnteminde Jinks-

Hayman tipi analizden farklē olarak ­evre varyansē ayrēca hesaplanamamaktadēr. Bundan 

dolayē ­evre varyansēnēn yaptēĵē katkēyla beraber bu analiz yºntemi Jinks-Hayman tipi analiz 

ile ­eliĸen sonu­larē gºsterebilmektedir. Bu durumda ­evre varyansēnēn ayrēca 

hesaplanabildiĵi analiz yºnteminden elde edilen veriler daha g¿ven verici olarak 

yorumlanabilir ve sonu­lar arasēndaki bu ­eliĸkinin epistatik gen etkilerinden de 

kaynaklanmēĸ olabileceĵi d¿ĸ¿n¿lmektedir (¢izelge 4.92). 
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¢izelge 4.92. Lif Ķnceliĵine Ķliĸkin Genel Uyum Yetenekleri ve Melezlere Ķliĸkin ¥zel Uyum 

Yetenekleri Varyans Analiz Sonu­larē. 

 

VK  

 

SD 

 

KO 

 KSF1 KSF2 TSF1 TSF2 

GUY 5 0.203**  0.186**  0.121**  0.144**  

¥KG 15 0.081**  0.070**  0.046**  0.085**  

Resip. Etli 15 0.017 0.061**  0.027**  0.035**  

Hata 105 0.011 0.011 0.004 0.010 

 

Lif inceliĵine iliĸkin genel ve ºzel uyum yeteneklerinin kombinasyon g¿c¿ etkileri 

¢izelge 4.93ôda verilmiĸtir. 

Kēsētlē sulama F1 generasyonunda en b¿y¿k genel kombinasyon yeteneĵi (GKY) 4 

numaralē ebeveynden (0.159) elde edilirken; en k¿­¿k GKY 2 numaralē ebeveynden ( -0.155) 

elde edilmiĸtir. 2, 3 ve 6 numaralē ebeveynlerin GKY negatif olurken; 1, 4 ve 5 numaralē 

ebeveynlerin GKY pozitif olarak tespit edilmiĸtir. GKY bakēmēndan ºnemli bulunmayan tek 

ebeveyn 1 numaralē (0.019) ­eĸit olmuĸtur. Melezlerin ºzel kombinasyon yeteneklerinin 

(¥KY) 0.259 (1x2) ile -0.252 (2x6) arasēnda deĵiĸtiĵi gºr¿lmektedir. ¥KY incelendiĵinde 

melezler 1x6 (-0.148), 2x4 (-0.206), 2x6 (-0.252), 3x4 (-0.170) ve 6x4 (-0.181) negatif yºnde; 

1x2 (0.259) ise pozitif yºnde  %1 d¿zeyinde ºnemli bulunmuĸtur. Lif inceliĵi bakēmēndan 

kēsētlē sulama F1 melezlerinde 6x4 dēĸēnda, resiprok etki gºsteren melez olmamēĸtēr. 

Tam sulama 6x6 tam diallel melez ­alēĸmasēnēn F1 generasyonunda ise; 5  (0.097)  

pozitif yºnde; 1 (-0.096), 2 (-0.082) ve 6 (-0.04) numaralē ebeveyn negatif yºnde GKY %1 

d¿zeyinde ºnemli bulunmuĸtur. 3 ve 4 numaralē ebeveynler ise GKY bakēmēndan ºnemli 

bulunmamēĸtēr. Melezlerin ºzel kombinasyon yetenekleri, 1x2 (0.162), 1x5 (-0.127), 2x1 

(0.146) ve 3x1 (0.18), 3x2 (0.131), 5x1 (0.166) ve 6x4 (0.231) pozitif yºnde 2x4 (-0.127), 3x6 

(-0.124), 4x2 (-0.106), 5x2 (-0.105) negatif yºnde %1d¿zeyinde ºnemli bulunmuĸtur.  
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¢izelge 4.93. Kēsētlē ve Tam Sulamada lif inceliĵi i­in elde edilen verilere uygulanan genel ve ºzel 

kombinasyon yetenekleri; resiprok etkiler analizinden tahmin edilen, ebeveynlere iliĸkin genel 

kombinasyon yetenekleri etkileri (gi) ve F1 kombinasyonlarēna iliĸkin ºzel kombinasyon yetenekleri 

etkileri (sij) ve resiprokal etkiler (rij). 

 

K
ē
s
ē
t
l
ē
 
S
u
l
a
m
a

 

                   ǀ 

ǁ   
Gloria 

(1) 

Nazilli84-S 

(2) 

NP Ege 

(3) 

Nazilli M -503 

(4) 

DAK 66:3 

(5) 

NIAB 999 

(6) 

Gloria           0.019 0.259**  -0.074 -0.043 0.025 -0.148** 

Nazilli84-S  -0.089 -0.155** -0.083 -0.206**  -0.014 -0.252** 

NP Ege    -0.018 0.05 -0.086** -0.17**  -0.077 -0.059 

Nazilli M -503  0.069 0.029 -0.084 0.159**  0.108 0.02 

DAK 66:3  -0.035 0.139 0.063 0.175**  0.144**  -0.094 

NIAB 999     0.081 -0.053 -0.045 -0.181** -0.052 -0.081** 

T
a

m
 S

u
la

m
a 

Gloria           -0.096** 0.162**  0.051 0.052 0.231**  -0.017 

Nazilli84-S  0.146**  -0.082** -0.049 -0.127** -0.009 0.039 

NP Ege    0.18**  0.131**  -0.03 -0.099** -0.029 -0.124** 

Nazilli M -503  0.038 -0.106* 0.079 0.15 -0.011 -0.049 

DAK 66:3  0.166**  -0.105* 0.01 -0.073 0.097**  -0.077 

NIAB 999     -0.031 0.085 -0.064 0.231**  0.067 -0.04* 

Kēsētlē Sulama Tam Sulama 
Kºĸegenler GKY, 

kºĸegen ¿st¿ ¥KY, 

kºĸegen altē RE etkilerini 

gºstermektedir. 

 

 

 

SH 
KD 

SH 
KD 

%5 %1 %5 %1 

[g(i)]  =   0.027 

[S(ij)]  =  0.062 

[r(ij)]  =  0 .073 
 

0.053 

0.122 

0.143 
 

0.068 

0.155 

0.183 
 

[g(i)]  =   0.017 

[S(ij)]  =  0.039 

[r(ij)] =  0 .046 
 

0.033 

0.076 

0.090 
 

0.043 

0.098 

0.115 
 

t  = 1.96 (%5 t cetvel deĵeri) 

t  = 2.50 (%1 t cetvel deĵeri) 

 

 

 

Lif inceliĵine iliĸkin F2 generasyonuna ait genel ve ºzel uyum yeteneklerinin 

kombinasyon g¿c¿ etkileri ¢izelge 4.94ôda verilmiĸtir. 

Kēsētlē sulama F2 generasyonunda genel kombinasyon yeteneĵi (GKY), 1 (0.078), 4 

(0.152) ve 5 (0.054)  numaralē ebeveynde pozitif yºnde, 2 (-0.158) ve 3 (-0.118) numaralē 

ebeveynde ise negatif yºnde istatistiksel olarak ºnemli olduĵu tespit edilmiĸtir. Melezlerin 

ºzel kombinasyon yeteneklerinin (¥KY) 0.340 (4x2) ile ï0.263 (2x4) arasēnda deĵiĸtiĵi 

gºr¿lmektedir. ¥KY incelendiĵinde melezler 1x2 (0.222), 3x2 (0.256), 4x1 (0.145), 4x2 

(0.34), 4x3 (0.338)  pozitif yºnde; 2x3 (-0.105), 2x4 (-0.203), 3x5 (-263), 4x6 (-0.169), 2x1 (-

234), 6x5 (-204) negatif yºnde ºnemli bulunmuĸtur.   

Tam sulama altēnda ­alēĸmasēnēn F2 generasyonunda ise; 4(0.157) ve 5 (0.11) numaralē 

ebeveynler pozitif yºnde; 1 (-0.057), 2 (-0.077) ve 3(-0.118)  numaralē ebeveynler ise negatif 

yºnde GKY gºstermiĸlerdir. F2 generasyonunun ºzel kombinasyon yetenekleri, 6 melezde 
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(1x2, 1x5, 1x6, 4x1, 5x1, 6x1) pozitif, 6 melezde (2x4, 3x6, 2x1, 5x2, 6x2, 6x4) negatif yºnde 

ºnemli bulunmuĸtur.  

¢izelge 4.94. Kēsētlē ve Tam Sulamada lif inceliĵi i­in elde edilen verilere uygulanan genel ve ºzel 

kombinasyon yetenekleri; resiprok etkiler analizinden tahmin edilen, ebeveynlere iliĸkin genel 

kombinasyon yetenekleri etkileri (gi) ve F2 kombinasyonlarēna iliĸkin ºzel kombinasyon yetenekleri 

etkileri (sij) ve resiprokal etkiler (rij). 

 

K
ē
s
ē
t
l
ē
 
S
u
l
a
m
a

 

                   ǀ 

ǁ   
Gloria 

(1) 

Nazilli84-S 

(2) 

NP Ege 

(3) 

Nazilli M -503 

(4) 

DAK 66:3 

(5) 

NIAB 999 

(6) 

Gloria           0.078**  0.222**  -0.041 -0.032 0.02 0.017 

Nazilli84-S  -0.234** -0.158** -0.105* -0.203** -0.075 -0.066 

NP Ege    0.036 0.256**  -0.142** 0.006 -0.263** -0.072 

Nazilli M -503  0.145* 0.34**  0.338**  0.152**  0.169**  -0.169** 

DAK 66:3  -0.069 0.045 0.094 0.107 0.054* -0.071 

NIAB 999     -0.017 -0.061 -0.096 -0.026 -0.204** 0.016 

T
a

m
 S

u
la

m
a 

Gloria           -0.057* 0.304**  0.054 -0.055 0.185**  0.19**  

Nazilli84-S  -0.235** -0.077** -0.08 -0.182** 0.095 0.008 

NP Ege    -0.089 0.063 -0.118** 0.098 -0.055 -0.283** 

Nazilli M -503  0.143* -0.113 0.005 0.157**  -0.018 -0.016 

DAK 66:3  0.15* -0.143* 0.058 0.021 0.11**  0.042 

NIAB 999     0.185**  -0.17**  0.076 -0.21**  0.029 -0.015 

Kēsētlē Sulama Tam Sulama 
Kºĸegenler GKY, 

kºĸegen ¿st¿ ¥KY, 

kºĸegen altē RE etkilerini 

gºstermektedir. 

 

 

 

SH 
KD 

SH 
KD 

%5 %1 %5 %1 

[g(i)]  =   0.027 

[S(ij)]  =  0.062 

[r(ij)]  =  0 .072 
 

0.053 

0.122 

0.141 
 

0.068 

0.155 

0.180 
 

[g(i)]  =   0.027 

[S(ij)]  =  0.061 

[r(ij)] =  0 .071 
 

0.053 

0.120 

0.139 
 

0.068 

0.153 

0.178 
 

t  = 1.96 (%5 t cetvel deĵeri) 

t  = 2.50 (%1 t cetvel deĵeri) 

 

 

Tam ve kēsētlē sulama koĸullarēnda 6x6 tam diallel 30 F1 kombinasyonunun, lif 

inceliĵine iliĸkin heterosis ve heterobeltiosis deĵerleri ¢izelge 4.95ôde verilmiĸtir. 

Kēsētlē sulama altēnda F1 melez pop¿lasyonunda lif inceliĵine ait hesaplanan heterosis 

deĵerleri % 4.30 (1x2) ile %-14.30 (6x2) arasēnda deĵiĸmiĸtir. F1 generasyonunda hesaplanan 

heterosis deĵerlerinde 30 melez i­erisinde istatistiki olarak ºnemli bulunan melez 

kombinasyonu olmamēĸtēr. Lif inceliĵi i­in heterobeltiosis deĵerleri %3.95 (1x2) ile %-17.46 

(6x2) arasēnda daĵēlmaktadēr. Heterobeltiosis deĵerleri bakēmēndan ºnemli olan melez 

kombinasyonu tespit edilememiĸtir. (¢izelge 4.95).  

¢eĸitlerin ana olarak kullanēldēĵē melez serisinde, lif inceliĵi bakēmēndan hesaplanan 

en b¿y¿k heterosis %-2.12 ve heterobeltiosis deĵeri %-3.35 olarak 5 numaralē ebeveynin 

kullanēldēĵē melez serisinden elde edilirken; en d¿ĸ¿k heterosis %-7.85 ve en d¿ĸ¿k 
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heterobeltiosis deĵeri ise %-10.69 ile 2 ­eĸidin kullanēldēĵē melez kombinasyonlardan elde 

edilmiĸtir. ¢eĸitlerin baba olarak kullanēldēĵē melez serisinde ise en y¿ksek heterosis deĵeri 

%-5.25, en y¿ksek heterobeltiosis deĵeri %-7.13 ile 5 numaralē ebeveyn olmuĸtur. En d¿ĸ¿k 

heterosis deĵeri ortalamasē %-8.92 ile 3 numaralē ­eĸit olurken, en d¿ĸ¿k heterobeltiosis 

ortalamasē %-10.63 olarak 1 numaralē ebeveynin baba olarak kullanēldēĵē melezlerde 

hesaplanmēĸtēr. Ortalama heterosis ve heterobeltiosis deĵerleri ise sērasēyla %-7.12 ve %-9.54 

olmuĸtur (¢izelge 4.95). 

Tam sulama koĸullarēndaki F1 melezleri i­in lif uzunluĵuna ait hesaplanan heterosis 

deĵerleri % 20.92 (1x2) ile %-5.95 (4x2) arasēnda deĵiĸmiĸtir. F1 generasyonunda hesaplanan 

heterosis deĵerlerinde 30 melez i­erisinde 11 adet melez (1x2, 1x3, 1x5, 1x6, 2x5, 2x6, 2x1, 

4x1, 5x1, 6x1, 6x5) pozitif yºnde istatistiki olarak ºnemli olduĵu tespit edilmiĸtir. Lif inceliĵi 

i­in heterobeltiosis deĵerleri %14.71 (1x2) ile %-12.59 (4x2) arasēnda deĵiĸiklik 

gºstermektedir. Heterobeltiosis deĵerleri incelendiĵinde ºnemli bulunan melez kombinasyon 

tespit edilememiĸtir (¢izelge 4.95).  

¢eĸitlerin ana olarak kullanēldēĵē melez serisinde, lif inceliĵi bakēmēndan hesaplanan 

en b¿y¿k heterosis %9.36 ve heterobeltiosis deĵeri %0.68 olarak 1 numaralē ebeveynin 

kullanēldēĵē melez serisinden elde edilirken; en d¿ĸ¿k heterosis %-3.39 ile 3 numaralē ebeveyn 

ve en d¿ĸ¿k heterobeltiosis deĵeri ise %-5.23 ile 4 ­eĸidin kullanēldēĵē melez 

kombinasyonlardan elde edilmiĸtir. ¢eĸitlerin baba olarak kullanēldēĵē melez serisinde ise en 

y¿ksek heterosis deĵeri %7.86 ile 1 numaralē ebeveyn ve en y¿ksek heterobeltiosis deĵeri 

%0.66 ile 5 numaralē ebeveyn olmuĸtur. En d¿ĸ¿k heterosis deĵeri ortalamasē %-1.70 ve en 

d¿ĸ¿k heterobeltiosis ortalamasē %-7.91 olarak 4 numaralē ebeveynin baba olarak kullanēldēĵē 

melezlerde hesaplanmēĸtēr. Ortalama heterosis ve heterobeltiosis deĵerleri ise sērasēyla %2.12 

ve %-2.76 olmuĸtur (¢izelge 4.95). 
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¢izelge 4.95. Kēsētlē ve tam sulama koĸullarē altēnda F1 Melezlerinde Lif Ķnceliĵi Bakēmēndan 

Heterosis (Ht) ve Heterobeltiosis (Hb) Deĵerleri. 

 Ebeveyn  1 2 3 4 5 6 Ort. 

K
ē
s
ē
t
l
ē
 
S
u
l
a
m
a

 

1 
Ht  4.30 -5.56 -4.79 0.87 -9.63 -2.96 

Hb  3.95 -8.06 -9.93 -2.26 -12.67 -5.79 

2 
Ht 0.64  -10.26 -10.26 -6.52 -12.21 -7.85 

Hb 0.31  -12.92 -15.37 -9.72 -15.45 -10.69 

3 
Ht -10.55 -8.26  -8.74 -7.68 -9.88 -6.91 

Hb -12.92 -10.98  -11.39 -8.13 -10.57 -8.21 

4 
Ht -10.54 -9.14 -11.90  -4.48 -3.95 -5.89 

Hb -15.37 -14.32 -14.46  -6.82 -6.04 -8.33 

5 
Ht -6.83 -1.00 -5.27 2.09  -6.43 -2.12 

Hb -9.72 -4.38 -5.27 -0.41  -6.70 -3.35 

6 
Ht -12.50 -14.30 -11.61 -10.73 -8.44  -9.02 

Hb -15.45 -17.46 -12.29 -12.67 -8.70  -10.22 

Ort. 
Ht -7.95 -5.68 -8.92 -6.49 -5.25 -8.42  

Hb -10.63 -8.64 -10.60 -9.95 -7.13 -10.28  

Ort. 
Ht -7.12       

Hb -9.54       

T
a

m
 S

u
la

m
a 

1 
Ht  20.92**  7.40**  1.11 10.65**  6.69**  9.36 

Hb  14.71 -1.22 10.48 2.32 -1.90 0.68 

2 
Ht 10.59**   -4.08 -1.61 8.83**  4.46**  1.52 

Hb 4.90  -7.17 -8.56 5.93 1.07 -1.75 

3 
Ht 0.93 -1.56  -2.36 -2.36 -10.18 -3.29 

Hb -7.17 -4.73  -6.36 -2.93 -10.20 -4.84 

4 
Ht 3.29* -5.95 -2.17  -0.02 1.45 -1.34 

Hb -8.56 -12.59 -6.18  -4.66 -2.73 -5.23 

5 
Ht 14.55**  3.04 -0.10 0.78  2.14 1.17 

Hb 5.93 0.30 -0.68 -3.90  1.51 -0.55 

6 
Ht 9.93**  -2.40 -7.20 -6.40 3.27*  -2.55 

Hb 1.07 -5.56 -7.22 10.26 2.64  -4.08 

Ort. 
Ht 7.86 2.81 -1.23 -1.70 4.07 0.91  

Hb -0.77 -1.58 -4.50 -7.91 0.66 -2.45  

   2.12       

   -2.76       

 

 

Tam ve kēsētlē sulama koĸullarēnda tam diallel 30 F2 kombinasyonunun, lif inceliĵine 

iliĸkin heterosis ve heterobeltiosis deĵerleri ¢izelge 4.96ôde verilmiĸtir. 

Kēsētlē sulama koĸullarēnda F2 melez pop¿lasyonunda lif inceliĵine ait hesaplanan 

heterosis deĵerleri %8.96 (1x2) ile %-15.44 (4x1) arasēnda deĵiĸmiĸtir. F2 generasyonunda 

hesaplanan heterosis deĵerlerinde 30 melez i­erisinde 20 tanesi istatistiki olarak ºnemli 
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bulunurken, 10 tanesinde (1x3, 1x4, 1x5, 1x6, 4x5, 2x1, 3x2, 4x2, 4x3, 5x4,) heterosis deĵeri 

ºnemsiz bulunmuĸtur. Lif inceliĵi i­in heterobeltiosis deĵerleri %8.32 (1x2) ile %-19.81 (2x4 

ve 4x1) arasēnda daĵēlmaktadēr. Heterobeltiosis deĵerleri bakēmēndan ºnemli olmayan 7 adet 

melez ( 1x5, 1x6, 4x5, 5x6, 2x1, 4x3, 5x4 ) saptanmēĸ olup bu melezlerin etki yºn¿ pozitiftir 

(¢izelge 4.96).  

¢eĸitlerin ana olarak kullanēldēĵē melez serisinde, lif inceliĵi bakēmēndan hesaplanan 

en b¿y¿k heterosis %0.23 ve heterobeltiosis deĵeri %-2.79 olarak 1 numaralē ebeveynin 

kullanēldēĵē melez serisinden elde edilirken; en d¿ĸ¿k heterosis %-8.38 ve en d¿ĸ¿k 

heterobeltiosis deĵeri ise %-11.41 ile 2 numaralē ­eĸitte tespit edilmiĸtir. ¢eĸitlerin baba 

olarak kullanēldēĵē melez serisinde ise en y¿ksek heterosis deĵeri %-2.02 ve en y¿ksek 

heterobeltiosis deĵeri %-5.38 ile 2 numaralē ebeveyn olmuĸtur. En d¿ĸ¿k heterosis deĵeri 

ortalamasē %-8.92 ve en d¿ĸ¿k heterobeltiosis ortalamasē %-11.66 olarak 1 numaralē 

ebeveynin baba olarak kullanēldēĵē melezlerde hesaplanmēĸtēr. Ortalama heterosis ve 

heterobeltiosis deĵerleri ise sērasēyla %-6.42 ve %-9.04 olmuĸtur (¢izelge 4.96). 

Tam sulama koĸullarēndaki F2 melezleri i­in lif inceliĵine ait hesaplanan heterosis 

deĵerleri % 4.24 (2x5) ile %-10.32  (6x5) arasēnda deĵiĸmiĸtir. F2 generasyonunda hesaplanan 

heterosis deĵerlerinde 30 melez i­erisinde 5 adet melezin (1x2, 1x4, 1x5, 1x6, 6x5) negatif 

yºnde istatistiki olarak ºnemli olduĵu tespit edilmiĸtir. Lif inceliĵi i­in heterobeltiosis 

deĵerleri %2.81 (3x5) ile %-10.96 (1x2) arasēnda deĵiĸiklik gºstermektedir. Heterobeltiosis 

deĵerleri incelendiĵinde 1x2, 1x3, 1x4, 1x5, 1x6, 2x1, 3x1, 4x1 ve 6x5 negatif yºnde ºnemli 

olduĵu tespit edilmiĸtir (¢izelge 4.96).  

¢eĸitlerin ana olarak kullanēldēĵē melez serisinde, lif inceliĵi bakēmēndan hesaplanan 

en b¿y¿k heterosis %2.09 ve heterobeltiosis deĵeri %1.90 olarak 2 numaralē ebeveynin 

kullanēldēĵē melez serisinden elde edilirken; en d¿ĸ¿k heterosis %-5.44 ve en d¿ĸ¿k 

heterobeltiosis deĵeri ise %-8.80 ile 1 ­eĸidin kullanēldēĵē melez kombinasyonlardan elde 

edilmiĸtir. ¢eĸitlerin baba olarak kullanēldēĵē melez serisinde ise en y¿ksek heterosis deĵeri 

%-0.42 ve en y¿ksek heterobeltiosis deĵeri %-1.37 ile 3 numaralē ebeveyn olmuĸtur. En 

d¿ĸ¿k heterosis deĵeri ortalamasē %-1.85 ile 5 numaralē ebeveyn ve en d¿ĸ¿k heterobeltiosis 

ortalamasē %-5.21 olarak 1 numaralē ebeveynin baba olarak kullanēldēĵē melezlerde 

hesaplanmēĸtēr. Ortalama heterosis ve heterobeltiosis deĵerleri ise sērasēyla %-1.21 ve %-

2.57olmuĸtur (¢izelge 4.96). 
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¢izelge 4.96. Kēsētlē ve tam sulama koĸullarē altēnda F2 Melezlerinde Lif Ķnceliĵi Bakēmēndan 

Heterosis (Ht) ve Heterobeltiosis (Hb) Deĵerleri. 

 Ebeveyn  1 2 3 4 5 6 Ort. 

K
ē
s
ē
t
l
ē
 
S
u
l
a
m
a

 

1 
Ht  8.96**  -4.42 -3.81 1.43 -1.00 0.23 

Hb  8.32**  -6.49* -8.78**  -2.04 -4.93 -2.79 

2 
Ht -0.64  -14.30**  -14.96**  -6.81**  -5.85* -8.38 

Hb -1.22  -16.64**  -19.81**  -10.50**  -10.10**  -11.41 

3 
Ht -14.79**  -4.01  -12.92**  -13.56**  -7.52**  -7.60 

Hb -16.64**  -6.64*  -15.65**  -14.69**  -9.25**  -9.24 

4 
Ht -15.44**  -1.77 -0.17  -3.03 -8.09**  -2.61 

Hb -19.81**  -7.37**  -3.29  -4.85 -9.29**  -4.96 

5 
Ht -7.33* -5.02* -9.94**  0.98  -2.95 -3.39 

Hb -10.50**  -8.79**  -11.12**  -0.91  -3.52 -4.87 

6 
Ht -6.38* -8.26**  -11.20**  -9.06**  -10.65**   -7.84 

Hb -10.10**  -12.40**  -12.87**  -10.25**  -11.18**   -9.34 

Ort. 
Ht -8.92 -2.02 -8.01 -7.95 -6.52 -5.08  

Hb -11.66 -5.38 -10.08 -11.08 -8.65 -7.42  

Ort. 
Ht -6.42       

Hb -9.04       

T
a

m
 S

u
la

m
a 

1 
Ht  -7.60**  -2.27 -4.87* -6.33***  -6.13**  -5.44 

Hb  -10.96**  -5.96* -8.46**  -9.14**  -9.50**  -8.80 

2 
Ht -3.59  0.98 1.67 4.24 3.58 2.09 

Hb -7.09**   0.83 1.52 3.53 3.63 1.90 

3 
Ht -2.84 -0.69  -0.69 3.66 1.52 0.76 

Hb -6.50* -0.83  -0.69 2.81 1.42 0.54 

4 
Ht -2.17 0.29 -0.74  -0.49 -0.49 -0.28 

Hb -5.87* 0.15 -0.74  -1.31 -0.59 -0.50 

5 
Ht 0.33 0.29 -1.95 -0.20  -3.36 -1.04 

Hb -2.68 -0.39 -2.76 -1.02  -3.97 -1.63 

6 
Ht -0.33 -0.74 1.87 1.13 -10.32**   -1.61 

Hb -3.91 -0.69 1.77 1.03 -10.89**   -1.76 

Ort. 
Ht -1.72 -1.69 -0.42 -0.59 -1.85 -0.98  

Hb -5.21 -2.54 -1.37 -1.52 -3.00 -1.80  

   -1.21       

   -2.57       
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4.9. Lif Kopma Dayanēklēlēĵē (gr/tex) 

Altē pamuk genotipi; bunlarēn 30 tam diallel F1 melez kombinasyonu ve 30 tam diallel 

F2 melez kombinasyonunun tam (%100)  ve kēsētlē (%50)  sulama koĸullarē altēnda lif kopma 

dayanēklēlēĵē bakēmēndan ºnvaryans analizleri ¢izelge 4.97ô de verilmiĸtir. Yapēlan ºn 

varyans analizinde genotipler arasēnda istatistiki olarak %1 ºnem d¿zeyinde fark olduĵu tespit 

edilmiĸtir. 

¢izelge 4.97. Kēsētlē sulama F1 ve F2 lif kopma dayanēklēlēĵē deĵerlerine ve tam sulama F1 ve F2 lif 

kopma dayanēklēlēĵē deĵerlerine ait ºn varyans analiz sonu­larē. 

 

VK  

 

SD 

 

KO 

 KSF1 KSF2 TSF1 TSF2 

Blok 3 2.20 11.40 9.32 26.7 

Genotip 35 7.91**  10.85**  8.08**  7.41**  

Hata 105 3.52 3.05 4.57 3.84 

Genel 143     

**: %1 seviyesinde, *: %5 seviyesinde, KO: Kareler Ortalamasē, SD: Serbestlik Derecesi, VK: Varyansyon 

Kaynaĵē, KS: Kēsētlē Sulama, TS: Tam Sulama. 

 

Ebeveynler karĸēlaĸtērēldēĵēnda kēsētlē sulamada, en y¿ksek lif kopma daynaēklēlēĵēna 

sahip 6 (31.4 gr/tex) numaralē ebeveyn olurken; tam sulama koĸullarēnda yine 6 (33.3 gr/tex)  

numaralē ebeveyn en y¿ksek lif kopma daynaēklēlēĵēna sahip olmuĸtur. Ebeveynler arasēnda en 

d¿ĸ¿k lif kopma daynēklēlēĵēna sahip ebeveyn kēsētlē sulama koĸullarēnda 3 (24.2 gr/tex)  

numaralē ebeveyn olurken, tam sulamada ise 4 (28.9 gr/tex)  numaralē ebeveyn olmuĸtur 

(¢izelge4.98ve 4.99). 

Altē pamuk genotipi ve bunlarēn 30 tam diallel F1 melez kombinasyonun tam ve kēsētlē 

sulama altēnda lif kopma dayanēklēlēĵēna ait ortalama deĵerleri ¢izelge 4.98ôde verilmiĸtir. 

Kēsētlē sulama altēnda F1 melezler i­erisinde en y¿ksek lif kopma dayanēklēlēĵē 6x2 (29.8 

gr/tex) sahip olurken, en d¿ĸ¿k lif kopma daynēklēlēĵēna sahip melez 3x4 (25.7 gr/tex); tam 

sulamada ise en y¿ksek lif kopma dayanēklēlēĵē 6x3 (33.2 gr/tex) melezi, en d¿ĸ¿k lif kopma 

dayanēklēlēĵē ise 5x3 (27.2 gr/tex) melezi olmuĸtur (¢izelge 4.98). 
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¢izelge 4.98. Tam ve Kēsētlē Sulama Altēnda altē pamuk genotipi ve bunlarēn resiproklu diallel 

melezlenmesinden elde edilen 30 F1 lif kopma dayanēklēlēĵēna ait ortalama deĵerler ve ºnemlilik 

gruplarē. 

 

K
ē
s
ē
t
l
ē
 
S
u
l
a
m
a

 

                   ǀ 

ǁ   
Gloria 

(1) 

Nazilli84-S 

(2) 

NP Ege 

(3) 

Nazilli M -503 

(4) 

DAK 66:3 

(5) 

NIAB 999 

(6) 

Gloria           28.5 BG 28.2 BH 27.4 BI 26.3 GJ 26.5 FJ 27.3 BI 

Nazilli84-S  28.6 BG 28.9 AF 26.9 DJ 28.1 BI 27.8 BI 29.2 AE 

NP Ege    26.5 FJ 26.9 DI 24.2 J 25.7 HJ 26.6 FJ 28.2 BH 

Nazilli M -503  27.4 BI 26.6 EJ 26.6 FJ 27.5 BI 26.5 FJ 29.4 AD 

DAK 66:3  26.8 DJ 27.6 BI 27.2 CI 29.7AC 25.5 IJ 28.6 BG 

NIAB 999     28.5 BG 29.8 AB 27.1 CI 28.4 AG 29.3 AD 31.4 A 

T
a

m
 S

u
la

m
a 

Gloria           31.6 AH 31.6 AH 29.2 EI 31.0 AH 31.5 AH 31.9 AF 

Nazilli84-S  32.5 AC 32.1 AE 29.7 CI 29.5 EI 29.5 EI 29.5 EI 

NP Ege    29.1 FI 29.6 CI 28.9 FI 28.7 HI 30.8 AH 29.1 FI 

Nazilli M -503  31.8 AG 29.5 DI 31.0 AH 28.9 GI 29.9 CI 32.5 AD 

DAK 66:3  30.0 CI 30.8 AH 27.2 I 30.9 AH 29.4 EI 31.3 AH 

NIAB 999     30.2 BH 30.5 AH 33.2 AB 32.6 AC 30.6 AH 33.3 A 

KS Ort:  27.64          LSD0.05 KS:  2.633                       TS Ort: 30.52                   LSD0.05 TS: 2.996 

 

Denemeye ait 30 tam diallel F2 melez kombinasyonlarēnēn tam ve kēsētlē sulama altēnda 

lif kopma dayanēklēlēĵēna ait ortalama deĵerleri ise ¢izelge 4.99ôda gºsterilmiĸtir. Kēsētlē 

sulama altēnda F2 melezlerin lif kopma dayanēklēlēĵē ortalamasē 32.4 gr/tex (2x4) ile 24.7 

gr/tex (1x3) arasēnda deĵiĸiklik gºstermiĸ olup; bu deĵerlerin tam sulamada ise 33.6 gr/tex 

(6x1) ve 28.2 gr/tex (3x4) arasēnda olduĵu gºzlemlenmiĸtir (¢izelge 4.99). 

¢izelge 4.99.  Tam ve Kēsētlē Sulama Altēnda altē pamuk genotipi ve bunlarēn resiproklu diallel 

melezlenmesinden elde edilen 30 F1 lif kopma dayanēklēlēĵēna ait ortalama deĵerler ve ºnemlilik 

gruplarē. 

 

K
ē
s
ē
t
l
ē
 
S
u
l
a
m
a

 

                   ǀ 

ǁ   
Gloria 

(1) 

Nazilli84-S 

(2) 

NP Ege 

(3) 

Nazilli M -503 

(4) 

DAK 66:3 

(5) 

NIAB 999 

(6) 

Gloria           28.5 CH 27.5 DI 24.7 JK 29.0 BG 28.8 CH 29.3 BF 

Nazilli84-S  28.3 CH 28.9 CH 29.8 BE 32.4 A 27.5 DI 27.3 FI 

NP Ege    27.2 FJ 26.9 FJ 24.2 K 28.0 CH 26.6 GK 26.9 FJ 

Nazilli M -503  28.0 CH 29.3 BF 27.3 EI 27.5 EI 26.5 HK 29.8 AE 

DAK 66:3  27.5 EI 30.2 AC 27.0 FJ 28.8 CH 25.5 IK 28.6 CH 

NIAB 999     28.5 CH 30.0 AD 27.9 CI 28.8 CH 28.1 CH 31.4 AB 

T
a

m
 S

u
la

m
a 

Gloria           31.6 AG 30.4 CJ 30.6 BJ 29.2 EJ 31.7 AG 31.7 AF 

Nazilli84-S  30.2 CJ 32.1 AD 30.3 CJ 32.6 AC 30.2 CJ 30.9 AJ 

NP Ege    28.3 IJ 28.6 HJ 28.9 FJ 28.2 J 29.7 DJ 31.0 AI  

Nazilli M -503  31.9 AD 31.3 AH 30.0 CJ 28.9 GJ 29.9 DJ 31.8 AE 

DAK 66:3  30.7 AJ 32.0 AD 30.5 CJ 30.6 BJ 29.4 DJ 32.1 AD 

NIAB 999     33.6 A 28.4 IJ 30.4 CJ 31.0 AI  30.3 CJ 33.3 AB 

KS Ort: 28.11           LSD0.05 KS:  2.450                       TS Ort:30.60                    LSD0.05 TS: 2.748 
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Tam ve kēsētlē sulama altēnda altē pamuk genotipi ve bunlarēn tam diallel F1 

generasyonunda lif kopma dayanēklēlēĵēna ait tam diallel tablonun varyans analizi sonu­larē 

¢izelge 4.100ô te verilmiĸtir. 

Yapēlan varyans analiz sonucuna gºre; kēsētlē sulama i­in, eklemeli gen etkisi varyansē 

(a) ºnemli bulunurken; ortalama dominantlēk varyansē (b1), bir ana­ta dominant allellerin 

toplanmasēnē belirleyen varyans (b2), dominant genlerin ana­lara daĵēlēmēnē belirleyen (b3), 

dominantlēk etkisi (b), anasal etki deĵerleri (c) ve resiprokal etki (d) ºnemli bulunmamēĸtēr. 

Tam sulama uygulamasē i­in ise; eklemeli gen etkisi varyansē (a) ºnemli bulunurken; 

ortalama dominantlēk varyansē (b1), bir ana­ta dominant allellerin toplanmasēnē belirleyen 

varyans (b2), dominant genlerin ana­lara daĵēlēmēnē belirleyen (b3), dominantlēk etkisi (b), 

anasal etki deĵerleri (c) ve resiprokal etki (d) ºnemli bulunmamēĸtēr. 

¢izelge 4.100. Tam Ve Kēsētlē Sulama Koĸullarē Altēnda F1 Generasyonunda Lif Kopma 

Dayanēklēlēĵēna Deĵerlerine Ait Tam Diallel Varyans Analiz Sonu­larē. 

 

VK  

 

SD 

 

 KSF1 TSF1 

KO F KO F 

a 5 36.3794 10.3079** 20.5578 4.4981** 

b1 1 0.0036 0.0010 0.7801 0.1707 

b2 5 6.3984 1.8130 6.0648 1.3270 

b3 9 2.5324 0.7176 6.2951 1.3774 

b 15 3.6525 1.0349 5.8507 1.2801 

c 5 1.4350 0.4066 1.9446 0.4255 

d 10 3.3243 0.9419 8.2560 1.8064 

  

Tam ve kēsētlē sulama altēnda altē pamuk genotipi ve bunlarēn tam diallel F2 

generasyonunda lif kopma dayanēklēlēĵēna ait tam diallel tablonun varyans analizi sonu­larē 

­izelge 4.101ô te verilmiĸtir. 

Yapēlan varyans analiz sonucuna gºre; kēsētlē sulama i­in, eklemeli gen etkisi varyansē 

(a), bir ana­ta dominant allellerin toplanmasēnē belirleyen varyans (b2) ve dominantlēk etkisi 

(b) istatistiki olarak resiprokal etki (d) ºnemli bulunurken; ortalama dominantlēk varyansē 

(b1), dominant genlerin ana­lara daĵēlēmēnē belirleyen (b3) ve anasal etki deĵerleri (c) 

istatistiki olarak ºnemli bulunmamēĸtēr.  

Tam sulama uygulamasē i­in ise; eklemeli gen etkisi varyansē (a) ºnemli bulunurken; 

ortalama dominantlēk varyansē (b1), bir ana­ta dominant allellerin toplanmasēnē belirleyen 

varyans (b2), dominant genlerin ana­lara daĵēlēmēnē belirleyen (b3), dominantlēk etkisi (b), 

anasal etki deĵerleri (c) ve resiprokal etki (d) ºnemli bulunmamēĸtēr 
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¢izelge 4.101. Tam Ve Kēsētlē Sulama Koĸullarē Altēnda F2 Generasyonunda Lif Kopma 

Dayanēklēlēĵēna Deĵerlerine Ait Tam Diallel Varyans Analiz Sonu­larē. 

 

VK  

 

SD 

 

KSF2 TSF2 

KO F KO F 

a 5 36.9381 12.0907** 18.3231 4.7689** 

b1 1 5.3389 1.7475 0.1837 0.0478 

b2 5 10.0182 3.2792** 6.2429 1.6248 

b3 9 4.3072 1.4098 6.3295 1.6474 

b 15 6.2796 2.0555* 5.8909 1.5332 

c 5 4.3717 1.4310 6.2044 1.6148 

d 10 7.9019 2.5865** 4.8403 1.2598 

 

Tam ve kēsētlē sulamada F1generasyonunda lif kopma dayanēklēlēĵē bakēmēndan 

yapēlan analiz sonucunda, tam sulama hem kēsētlē sulama i­in hesaplanan genetik parametreler 

sonucunda ºnemli bulunan bir deĵer tespit edilmemiĸtir.  

Kēsētlē sulamada dominant ve resesif allellerin oranēnēn (H2/4H1) 0.25ôden farklē 

(0.247) ­ēkmasēndan dolayē bu allellerin eĸit frekansta olmadēklarē, ebeveynlerdeki dominant 

genlerin sayēsēnēn resesif gen sayēsēna oranēnēn (KD/KR) (1.77) 1ôden b¿y¿k olmasē da 

dominant allelerin ­oĵunlukta olduĵunu ve dominant ve resesif allellerin daĵēlēĸ yºn¿ (F) 

deĵerinin pozitif olmasēnē doĵrulamēĸtēr. Dominantlēk derecesinin (H1/D)1/2  (1.333) 1ôden 

b¿y¿k olmasē ¿st¿n dominantlēĵēn bulunduĵuna iĸaret ederken; eklemeli varyans ile 

dominantlēk varyansē arasēndaki farkēn (D-H1) negatif deĵer almasē bu ºzelliĵin kalētēmēnda 

dominant etkilerin daha ºnemli olduĵuna iĸaret etmektedir. Etkili en az gen ­ifti sayēsēnē 

belirleyen h2/H2=K ise 1ôin altēnda kaldēĵē i­in bu parametre bilgi vermek a­ēsēndan yetersiz 

kalmēĸtēr (¢izelge 4.102). 

Tam sulama F1 melezleri i­in yapēlan analiz sonucunda,  lif kopma dayanēklēlēĵē 

a­ēsēndan oluĸan t¿m genetik parametreler ºnemsiz bulunmuĸtur. Yapēlan analiz sonucunda; 

dominant ve resesif allellerin oranēnēn (H2/4H1) 0.25ôden farklē (0.199) ­ēkmasēndan dolayē bu 

allellerin eĸit frekansta olmadēklarē, eklemeli varyans ile dominantlēk varyansē arasēndaki 

farkēn (D-H1) negatif deĵer almasē bu ºzelliĵin kalētēmēnda dominant etkilerin daha ºnemli 

olduĵunu ve dominantlēk derecesinin (H1/D)1/2  (1.929) 1ôden b¿y¿k olmasē ¿st¿n dominantlēĵēn 

bulunduĵunu ortaya koymuĸtur. Ebeveynlerdeki dominant genlerin sayēsēnēn resesif gen 

sayēsēna oranēnē gºsteren deĵer  (KD/KR) 1.954 bulunmuĸ olup; pop¿lasyonda dominant 

allellerin ¿st¿n olduĵunu gºsterirken; dominant ve resesif allellerin daĵēlēĸ yºn¿ (F) pozitif 



191 
 

olarak saptanmēĸtēr. Etkili en az gen ­ifti sayēsēnē belirleyen h2/H2=K ise 1ôin altēnda kaldēĵē 

i­in bu parametre bilgi vermek a­ēsēndan yetersiz kalmēĸtēr (¢izelge 4.102). 

Dar anlamda kalētēm derecesi kēsētlē sulamada 0.399 ve tam sulamada ise 0.227 olarak 

tahmin edilmiĸtir. Dar anlamda kalētēm derecesinin k¿­¿k oluĸu dominant genetik varyansēn 

fenotipik varyans i­indeki payēnēn etkin oluĸunu ortaya koymaktadēr. Geniĸ anlamda kalētēm 

derecesi ise kēsētlē sulamada 0.545 iken tam sulamada 0.522 olarak tahmin edilmiĸtir. 

¢izelge 4.102. Lif kopma dayanēklēlēĵē Ķ­in Bulunmuĸ Genetik Parametreler  (F1).  

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

Altē genotipe ait kēsētlē sulama altēnda tam diallel F1 melez generasyonlarēnēn 

oluĸturduĵu pop¿lasyonda lif kopma dayanēklēlēĵē i­in hesaplanan varyans (Vr) ve kovaryans 

(Wr) deĵerlerine iliĸkin Wr/Vr grafiĵi ķekil 4.33ôda verilmiĸtir. 

Grafik incelendiĵinde, kuramsal dominantlēk ile ger­ek ebeveyn arasēndaki korelasyon 

katsayēsē (Yr,Wr+Vr icin r) pozitif deĵer almēĸtēr. Bu da lif kopma dayanēklēlēĵē d¿ĸ¿k olan 

ebeveynlerin resesif gen taĸēdēĵēna iĸaret etmektedir. Grafik incelendiĵinde regresyon hattēnēn 

y eksenini pozitif yºnde kestiĵi (a=1.373) ve bu sonu­ta kēsmi dominantlēĵa iĸaret etmektedir. 

(H1/D)1/2 (1.997)  deĵeri 1ôden b¿y¿k ­ēkmēĸ olup bu sonucu desteklemektedir. Wr/Vr 

grafiĵinde 6 numaralē ­eĸidin baĸlangē­ noktasēna en uzak ebeveyn olduĵu gºr¿nmektedir 

buradan bu ­eĸidin  resesif gen taĸēdēĵē sonucuna ulaĸēlmaktadēr. 6x6 tam diallel melezleme 

­alēĸmasēnda yer alan genotiplardan 3 ve 5 noôlu genotiplarēn diĵer genotiplara kēyasla daha 

y¿ksek oranda homozigot olduĵu gºr¿lmektedir (ķekil 4.33). 

Genetik Komponentler 

Ortalama Deĵerler 

  Kēsētlē Sulama  

 

 

Tam Sulama 

E 0.873Ñ1.337 1.176Ñ1.544 

D 7.396Ñ3.537 5.071Ñ4.085 

F 5.482Ñ8.640 6.317Ñ9.979 

H1 13.139Ñ8.978 18.862Ñ10.369 

H2 12.957Ñ8.020 15.043Ñ9.263 

D-H1 -5.743Ñ7.873 -13.791Ñ9.094 

(H1/D)1/2 1.333 1.929 

H2/4H1 0.247 0.199 

KD/KR  1.77 1.954 

h2 -0.485Ñ5.398 -0.545Ñ6.235 

h2/H2=K -0.037 -0.036 

Kalētēm Derecesi (GH) 0.545 0.522 

Kalētēm Derecesi (DH) 0.399 0.227 
r (Yr, Wr + Vr)  0.494 -0.637 
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ķekil 4.33. Kēsētlē Sulama F1 Generasyonu Lif Kopma Dayanēklēlēĵēna Ait Wr/Vr Grafiĵi. 

 

Grafik incelendiĵinde, kuramsal dominantlēk ile ger­ek ebeveyn arasēndaki korelasyon 

katsayēsē (Yr,Wr+Vr icin r) negatif deĵer almēĸtēr. Bu da lif kopma dayanēklēlēĵē y¿ksek olan 

ebeveynlerin dominant gen taĸēdēĵēna iĸaret etmektedir. Grafik incelendiĵinde regresyon 

hattēnēn y eksenini pozitif yºnde kestiĵi (a=10.728) ve bu sonu­ta kēsmi dominantlēĵa iĸaret 

etmektedir. (H1/D)1/2 deĵeri 1ôden b¿y¿k ­ēkmēĸ olup bu sonucu desteklemektedir. Wr/Vr 

grafiĵinde t¿m ebeveynler baĸlangē­ noktasēna uzak olduĵu gºr¿nmektedir buradan bu 

­eĸitlerin resesif gen taĸēdēĵē sonucuna ulaĸēlmaktadēr. 6x6 tam diallel melezleme 

­alēĸmasēnda yer alan genotiplardan 2, 3 ve 5 noôlu genotiplarēn diĵer genotiplara kēyasla daha 

y¿ksek oranda homozigot olduĵu gºr¿lmektedir (ķekil 4.34). 
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ķekil 4.34. Tam Sulama F1 Generasyonu Lif Kopma Dayanēklēlēĵēna Ait Wr/Vr Grafiĵi. 

 

Tam ve kēsētlē sulamada F2generasyonunda lif kopma dayanēklēlēĵē bakēmēndan hem 

tam sulama hem de kēsētlē sulama i­in hesaplanan genetik parametreler sonucunda ºnemli 

bulunan bir deĵer tespit edilmemiĸtir, diallel melez analizi i­in ºnceden kabullenilen 

varsayēmlarēn ge­erli olduĵu ótô deĵerinin ºnemsiz ­ēkmēĸ olmasēndan ºt¿r¿ ge­erlidir.  

Kēsētlē sulamada dominant ve resesif allellerin oranēnēn (H2/4H1) 0.25ôden farklē 

(0.248) ­ēkmasēndan dolayē bu allellerin eĸit frekansta olmadēklarē, ebeveynlerdeki dominant 

genlerin sayēsēnēn resesif gen sayēsēna oranēnēn (KD/KR) (1.713) 1ôden b¿y¿k olmasē da 

dominant allelerin ­oĵunlukta olduĵunu ve dominant ve resesif allellerin daĵēlēĸ yºn¿ (F) 

deĵerinin pozitif olduĵu saptanmēĸtēr. Dominantlēk derecesinin (H1/D)1/2  (1.439) 1ôden b¿y¿k 

olmasē ¿st¿n dominantlēĵēn olduĵunu gºsterirken; eklemeli varyans ile dominantlēk varyansē 

arasēndaki farkēn (D-H1) negatif deĵer almasē bu ºzelliĵin kalētēmēnda dominant etkilerin 

daha ºnemli olduĵuna iĸaret etmektedir. Etkili en az gen ­ifti sayēsēnē belirleyen h2/H2=K ise 

1ôin altēnda kaldēĵē i­in bu parametre bilgi vermek a­ēsēndan yetersiz kalmēĸtēr (¢izelge 

4.103). 

Tam sulama F2 melezleri i­in lif kopma dayanēklēlēĵē a­ēsēndan oluĸan t¿m genetik 

parametreler i­in yapēlan analiz sonucunda; dominant ve resesif allellerin oranēnēn (H2/4H1) 

0.25ôden farklē (0.222) ­ēkmasēndan dolayē bu allellerin eĸit frekansta olmadēklarē, eklemeli 

varyans ile dominantlēk varyansē arasēndaki farkēn (D-H1) negatif deĵer almasē bu ºzelliĵin 

kalētēmēnda dominant etkilerin daha ºnemli olduĵunu ve dominantlēk derecesinin (H1/D)1/2  

(1.718) 1ôden b¿y¿k olmasē ¿st¿n dominantlēĵēn bulunduĵunu ortaya koymuĸtur. 
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Ebeveynlerdeki dominant genlerin sayēsēnēn resesif gen sayēsēna oranēnē gºsteren deĵer  

(KD/KR) 1.712 bulunmuĸ olup; pop¿lasyonda dominant allellerin ¿st¿n olduĵunu 

gºsterirken; dominant ve resesif allellerin daĵēlēĸ yºn¿ (F) pozitif olarak saptanmēĸtēr. Etkili 

en az gen ­ifti sayēsēnē belirleyen h2/H2=K ise 1ôin altēnda kaldēĵē i­in bu parametre bilgi 

vermek a­ēsēndan yetersiz kalmēĸtēr (¢izelge 4.103). 

Dar anlamda kalētēm derecesi kēsētlē sulamada 0.363 ve tam sulamada ise 0.255 olarak 

tahmin edilmiĸtir. Dar anlamda kalētēm derecesinin k¿­¿k oluĸu dominant genetik varyansēn 

fenotipik varyans i­indeki payēnēn etkin oluĸunu ortaya koymaktadēr. Geniĸ anlamda kalētēm 

derecesi ise kēsētlē sulamada 0.543 iken tam sulamada 0.496 olarak tahmin edilmiĸtir. 

¢izelge 4.103. Lif  kopma dayanēklēlēĵē Ķ­in Bulunmuĸ Genetik Parametreler  (F2).  

 

 

 

 

  

 

 

 

 

 

 

 

 

6x6 kēsētlē sulama altēnda tam diallel F2 melez generasyonlarēnēn oluĸturduĵu 

pop¿lasyonda lif kopma dayanēklēlēĵē i­in hesaplanan varyans (Vr) ve kovaryans (Wr) 

deĵerlerine iliĸkin Wr/Vr grafiĵi ķekil 4.35ôda verilmiĸtir. 

Grafik incelendiĵinde, kuramsal dominantlēk ile ger­ek ebeveyn arasēndaki korelasyon 

katsayēsē (Yr,Wr+Vr icin r) pozitif deĵer almēĸtēr. Bu da lif kopma dayanēklēlēĵē k¿­¿kolan 

ebeveynlerin resesif gen taĸēdēĵēna iĸaret etmektedir. Grafik incelendiĵinde regresyon hattēnēn 

y eksenini pozitif yºnde kestiĵi (a=2.820) ve bu sonu­ta kēsmi dominantlēĵa iĸaret etmektedir. 

(H1/D)1/2 deĵeri 1ôden b¿y¿k ­ēkmēĸ olup bu sonucu desteklemektedir. Wr/Vr grafiĵinde 5 

Genetik Komponentler 

Ortalama Deĵerler 

  Kēsētlē Sulama  

 

 

Tam Sulama 

E 0.822Ñ2.674 1.119Ñ2.311 

D 7.459Ñ7.075 5.127Ñ6.114 

F 5.643Ñ17.284 4.625Ñ14.937 

H1 15.449Ñ 7.960 15.136Ñ15.521 

H2 15.309Ñ16.044 13.434Ñ13.866 

D-H1 -7.990Ñ15.751 -10.010Ñ13.612 

(H1/D)1/2 1.439 1.718 

H2/4H1 0.248 0.222 

KD/KR  1.713 1.712 

h2 0.285Ñ10.799 -0.596Ñ9.332 

h2/H2=K 0.019 -0.044 

Kalētēm Derecesi (GH) 0.543 0.496 

Kalētēm Derecesi (DH) 0.363 0.255 

r (Yr, Wr + Vr)  0.021 0.016 
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numaralē ­eĸidin baĸlangē­ noktasēna en uzak ebeveyn olduĵu gºr¿nmektedir buradan bu 

­eĸidin  resesif gen taĸēdēĵē sonucuna ulaĸēlmaktadēr. Tam diallel melezleme ­alēĸmasēnda yer 

alan genotiplardan 3 ve 4 noôlu genotiplarēn diĵer genotiplara kēyasla daha y¿ksek oranda 

homozigot olduĵu belirlenirken, 3 numaralē genotipin ise lif kopma dayanēklēlēĵē bakēmēndan 

daha y¿ksek oranda dominant genlere sahip olduĵu sonucuna varēlmaktadēr.(ķekil 4.35). 

 

ķekil 4.35. Kēsētlē Sulama F2 Generasyonu Lif Kopma Dayanēklēlēĵēna Ait Wr/Vr Grafiĵi. 

 

Tam sulama F2 generasyonu i­in; kuramsal dominantlēk ile ger­ek ebeveyn arasēndaki 

korelasyon katsayēsē (Yr,Wr+Vr icin r) pozitif deĵer almēĸtēr. Bu da lif kopma dayanēklēlēĵē 

k¿­¿kolan ebeveynlerin resesif gen taĸēdēĵēna iĸaret etmektedir.  Grafik incelendiĵinde 

regresyon hattēnēn y eksenini pozitifyºnde kestiĵi (a=0.205) bu ºzellik i­in kēsmi 

dominantlēĵēn var olduĵuna iĸaret etmektedir. Wr/Vr grafiĵinde ebeveynler arasēnda en ­ok 

resesif gen taĸēyan genotipin kēsētlē sulamada olduĵu gibi 6 nolu ebeveyn olduĵu 

gºzlemlenmiĸtir. 6x6 tam diallel melezleme ­alēĸmasēnda yer alan genotiplardan 1, 3 ve 5 

noôlu genotiplarēn diĵer genotiplara kēyasla daha y¿ksek oranda homozigot olduĵu ve 1, 2 ve 

3 numaralē ebeveynlerin ise bahsedilen ºzellik i­in dominant gen taĸēdēĵē gºr¿lmektedir (ķekil 

4.36). 
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ķekil 4.36. Tam Sulama F2 Generasyonu Lif Kopma Dayanēklēlēĵēna Ait Wr/Vr Grafiĵi. 

 

Tam ve kēsētlē sulama altēnda altē pamuk genotipi ve bunlarēn tam diallel F1 ve F2 

generasyonunun lif kopma dayanēklēlēĵē a­ēsēndan gºsterdikleri genel ve ºzel uyum 

yetenekleri ile resiprokal etkiler i­in varyans analizi ¢izelge 4.104ôda verilmiĸtir. 

Ebeveynlerin lif kopma dayanēklēlēĵē ºzelliĵine ait kēsētlē sulama altēnda F1 

generasyonunda genel kombinasyon yeteneĵi (GKY) %1 d¿zeyinde ºnemli bulunurken; ºzel 

kombinasyon yeteneĵi (¥KY) ve resiprokal etki (RE) varyanslarē ºnemli bulunmamēĸtēr. 

GKY/¥KY oranēnēn 1ôden b¿y¿k olmasē bu ºzelliĵin kalētēmēnda eklemeli genlerin daha 

baskēn olduĵunu ortaya koymaktadēr. Bu sonu­ ile birlikte diallel melez analizinde D-H1ôin 

negatif bulunmasē ve (H1/D)1/2 deĵerinin 1ôden b¿y¿k oluĸu ile grafik analizinde regresyon 

hattēnēn y eksenini negatif taraftan kesmesi ile belirlenen kēsmi dominantlēk durumu dominant 

gen etkilerinin daha ºnemli olduĵunu vurgulamakta olup bu sonu­lar birbirini 

desteklememektedir (¢izelge 4.104). 

Tam sulama koĸullarēnda ise genel kombinasyon yeteneĵi (GKY) %1 d¿zeyinde 

ºnemli bulunurken; ºzel kombinasyon yeteneĵi (¥KY) ve resiprokal etki (RE) varyanslarē 

ºnemli bulunmamēĸtēr. GKY/¥KY oranēnēn 1ôden b¿y¿k olmasē lif kopma dayanēklēlēĵē 

ºzelliĵinin kalētēmēnēn eklemeli genler etkisi altēnda olduĵunu gºstermektedir fakat; ºnemsiz 

bulunmuĸ olmasēna raĵmen diallel melez analizinde D-H1ôin negatif bulunmasē ve (H1/D)1/2 

deĵerinin 1ôden b¿y¿k oluĸu ile grafik analizinde regresyon hattēnēn y eksenini pozitif taraftan 

kesmesi ile belirlenen kēsmi dominantlēk durumu dominant gen etkilerinin daha ºnemli 

olduĵunu vurgulamaktadēr. Griffing tipi melez analizi yºnteminde Jinks-Hayman tipi 
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analizden farklē olarak ­evre varyansē ayrēca hesaplanamamaktadēr. Bundan dolayē ­evre 

varyansēnēn yaptēĵē katkēyla beraber bu analiz yºntemi Jinks-Hayman tipi analiz ile ­eliĸen 

sonu­larē gºsterebilmektedir. Bu durumda ­evre varyansēnēn ayrēca hesaplanabildiĵi analiz 

yºnteminden elde edilen veriler daha g¿ven verici olarak yorumlanabilir ve sonu­lar 

arasēndaki bu ­eliĸkinin epistatik gen etkilerinden de kaynaklanmēĸ olabileceĵi 

d¿ĸ¿n¿lmektedir (¢izelge 4.104). 

Kēsētlē sulama koĸullarēnda F2 generasyonunda genel kombinasyon yeteneĵi (GKY) 

ºzel kombinasyon yeteneĵi (¥KY) ve resiprokal etki (RE) varyanslarē ºnemli bulunmuĸtur. 

GKY/¥KY oranēnēn 1ôden b¿y¿k olmasē bu ºzelliĵin kalētēmēnda eklemeli genlerin daha 

baskēn olduĵunu gºstermektedir.  Bu sonu­ ile birlikte diallel melez analizinde D-H1ôin 

negatif olmasē ve (H1/D)1/2 deĵerinin 1ôden b¿y¿k oluĸu bununla beraber grafik analizinde 

regresyon hattēnēn y eksenini pozitif taraftan kesmesi ile belirlenen kēsmi dominantlēk durumu 

dominant gen etkilerinin daha ºnemli olduĵunu gºstermiĸtir ve bu sonu­lar birbiri ile 

paralellik gºstermektedir (¢izelge 4.104).  

Tam sulama koĸullarēnda ise genel kombinasyon yeteneĵi (GKY) %1 d¿zeyinde 

ºnemli bulunurken; ºzel kombinasyon yeteneĵi (¥KY) ve resiprokal etki (RE) varyanslarē 

ºnemli bulunmamēĸtēr. GKY/¥KY oranēnēn 1ôden b¿y¿k olmasē lif kopma dayanēklēlēĵē 

ºzelliĵinin kalētēmēnēn eklemeli genler etkisi altēnda olduĵunu gºstermektedir fakat, ºnemsiz 

bulunmuĸ olmasēna raĵmen diallel melez analizinde D-H1ôin negatif bulunmasē ve (H1/D)1/2 

deĵerinin 1ôden b¿y¿k oluĸu ile grafik analizinde regresyon hattēnēn y eksenini pozitif taraftan 

kesmesi ile belirlenen kēsmi dominantlēk durumu dominant gen etkilerinin daha ºnemli 

olduĵunu vurgulamaktadēr. Griffing tipi melez analizi yºnteminde Jinks-Hayman tipi 

analizden farklē olarak ­evre varyansē ayrēca hesaplanamamaktadēr. Bundan dolayē ­evre 

varyansēnēn yaptēĵē katkēyla beraber bu analiz yºntemi Jinks-Hayman tipi analiz ile ­eliĸen 

sonu­larē gºsterebilmektedir. Bu durumda ­evre varyansēnēn ayrēca hesaplanabildiĵi analiz 

yºnteminden elde edilen veriler daha g¿ven verici olarak yorumlanabilir ve sonu­lar 

arasēndaki bu ­eliĸkinin epistatik gen etkilerinden de kaynaklanmēĸ olabileceĵi 

d¿ĸ¿n¿lmektedir (¢izelge 4.104). 
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¢izelge 4.104. Lif Kopma Dayanēklēlēĵēna Ķliĸkin Genel Uyum Yetenekleri ve Melezlere Ķliĸkin ¥zel 

Uyum Yetenekleri Varyans Analiz Sonu­larē. 

 

VK  

 

SD 

 

KO 

 KSF1 KSF2 TSF1 TSF2 

GUY 5 9.095**  9.235**  5.140**  4.581**  

¥KG 15 0.913 1.570* 1.463 1.473 

Resip. Etli 15 0.674 1.681* 1.538 1.324 

Hata 105 0.882 0.764 1.143 0.961 

 

 

Lif kopma dayanēklēlēĵēna iliĸkin genel ve ºzel uyum yeteneklerinin kombinasyon 

g¿c¿ etkileri ¢izelge 4.105ôda verilmiĸtir. 

Kēsētlē sulama F1 generasyonunda en b¿y¿k genel kombinasyon yeteneĵi (GKY) 6 

numaralē ebeveynden (1.399) elde edilirken; en k¿­¿k GKY 3 numaralē ebeveynden ( -1.193) 

elde edilmiĸtir. 3, 4 ve 5 numaralē ebeveynlerin GKY negatif olurken;1, 2, ve 6 numaralē 

ebeveynlerin GKY pozitif olarak tespit edilmiĸtir. Melezlerin ºzel kombinasyon 

yeteneklerinin (¥KY) 1.588 (5x4) ile -1.042 (1x6) arasēnda deĵiĸtiĵi gºr¿lmektedir. ¥KY 

incelendiĵinde melezler 5x4 (1.588) dēĸēnda ºnemli bulunan melez kombinasyonu tespit 

edilememiĸtir. Lif kopma dayanēklēlēĵē bakēmēndan kēsētlē sulama F1 melezlerinde resiprok 

etki gºsteren melez olmamēĸtēr. 

Tam sulama 6x6 tam diallel melez ­alēĸmasēnēn F1 generasyonunda ise;  6  (0.95)  

pozitif yºnde; 3 numaralē ebeveyn (-0.906) negatif yºnde GKY %1 d¿zeyinde ºnemli 

bulunmuĸtur. Melezlerin ºzel kombinasyon yetenekleri incelendiĵinde, 2x6 (-1.565) ve 5x3 (-

1.838) dēĸēnda ºnemli olan kombinasyon tespit edilmemiĸtir. 
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¢izelge 4.105.  Kēsētlē ve Tam Sulamada lif kopma dayanēklēlēĵē i­in elde edilen verilere uygulanan 

genel ve ºzel kombinasyon yetenekleri; resiprok etkiler analizinden tahmin edilen, ebeveynlere iliĸkin 

genel kombinasyon yetenekleri etkileri (gi) ve F1 kombinasyonlarēna iliĸkin ºzel kombinasyon 

yetenekleri etkileri (sij) ve resiprokal etkiler (rij). 

 

K
ē
s
ē
t
l
ē
 
S
u
l
a
m
a

 

                   ǀ 

ǁ   
Gloria 

(1) 

Nazilli84-S 

(2) 

NP Ege 

(3) 

Nazilli M -503 

(4) 

DAK 66:3 

(5) 

NIAB 999 

(6) 

Gloria           -0.12 0.356 0.649 -0.503 -0.511 -1.042 

Nazilli84-S  0.2 0.476 -0.047 -0.574 -0.057 0.012 

NP Ege    -0.45 0.025 -1.193** -0.142 0.774 -0.207 

Nazilli M -503  0.563 -0.737 0.45 -0.203 0.985 0.016 

DAK 66:3  0.175 -0.1 0.288 1.588* -0.358 0.258 

NIAB 999     0.6 0.3 -0.537 -0.5 0.337 1.399**  

T
a

m
 S

u
la

m
a 

Gloria           0.465 1.033 -0.931 0.506 0.181 -0.888 

Nazilli84-S  0.462 0.042 -0.008 -0.971 -0.008 -1.565* 

NP Ege    -0.075 -0.025 -0.906** 0.365 -0.198 0.558 

Nazilli M -503  0.375 0.025 1.138 -0.119 0.39 1.146 

DAK 66:3  -0.788 0.675 -1.838* 0.512 -0.431 -0.104 

NIAB 999     -0.825 0.5 2.025 0.05 -0.362 0.95**  

Kēsētlē Sulama Tam Sulama 
Kºĸegenler GKY, 

kºĸegen ¿st¿ ¥KY, 

kºĸegen altē RE etkilerini 

gºstermektedir. 

 

 

 

SH 
KD 

SH 
KD 

%5 %1 %5 %1 

[g(i)]  =   0.248 

[S(ij)]  =  0.564 

[r(ij)]  =  0 .664 
 

0.486 

1.105 

1.301 
 

0.620 

1.410 

1.660 
 

[g(i)]  =   0.282 

[S(ij)]  =  0.642 

[r(ij)] =  0 .756 
 

0.553 

1.258 

1.482 
 

0.705 

1.605 

1.890 
 

t  = 1.96 (%5 t cetvel deĵeri) 

t  = 2.50 (%1 t cetvel deĵeri) 

 

 

 

Lif kopma dayanēklēlēĵēna iliĸkin F2 generasyonuna ait genel ve ºzel uyum 

yeteneklerinin kombinasyon g¿c¿ etkileri ¢izelge 4.106ôda verilmiĸtir. 

Kēsētlē sulama F2 generasyonunda genel kombinasyon yeteneĵi (GKY),  2 (0.784) ve 6 

(0.865)  numaralē ebeveynde pozitif yºnde, 3 (-1.391) numaralē ebeveynde ise negatif yºnde 

istatistiksel olarak ºnemli olduĵu tespit edilmiĸtir. Melezlerin ºzel kombinasyon 

yeteneklerinin (¥KY) 1.483 (2x4) ile -1.483 (3x2) arasēnda deĵiĸtiĵi gºr¿lmektedir. ¥KY 

incelendiĵinde melezler 2x4 (1.485), 3x4 (0.495), 3x1 (1.213) pozitif yºnde, 2x6 (-1.163), 

3x2 (-1.485) negatif yºnde ºnemli bulunmuĸtur.  Lif kopma dayanēklēlēĵē bakēmēndan kēsētlē 

sulama F2 generasyonunda 5x2 dēĸēnda resiprok etki gºsteren melez olmamēĸtēr. 

Tam sulama altēnda ­alēĸmasēnēn F2 generasyonunda ise; 1(1.449) ve 6 (0.46) numaralē 

ebeveynler pozitif yºnde; 2 (-0.489) ve 5 (-1.24)  numaralē ebeveynler ise negatif yºnde GKY 

gºstermiĸlerdir.  F2 generasyonunun ºzel kombinasyon yetenekleri, 2x4 (0.987), 4x6 (1.844) 
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melezlerinde pozitif, 4x5 (-1.37), 5x2 (-1.505), 5x4 (-1.324) melezlerinde negatif yºnde 

ºnemli bulunmuĸtur. (¢izelge 4.106). 

¢izelge 4.106. Kēsētlē ve Tam Sulamada lif kopma dayanēklēlēĵē i­in elde edilen verilere uygulanan 

genel ve ºzel kombinasyon yetenekleri; resiprok etkiler analizinden tahmin edilen, ebeveynlere iliĸkin 

genel kombinasyon yetenekleri etkileri (gi) ve F2 kombinasyonlarēna iliĸkin ºzel kombinasyon 

yetenekleri etkileri (sij) ve resiprokal etkiler (rij). 

 

K
ē
s
ē
t
l
ē
 
S
u
l
a
m
a

 

                   ǀ 

ǁ   
Gloria 

(1) 

Nazilli84-S 

(2) 

NP Ege 

(3) 

Nazilli M -503 

(4) 

DAK 66:3 

(5) 

NIAB 999 

(6) 

Gloria           -0.122 -0.888 -0.663 0.039 0.701 0.031 

Nazilli84-S  0.387 0.784**  0.806 1.483**  0.545 -1.163* 

NP Ege    1.213* -1.438* -1.391** 0.495**  0.645 -0.176 

Nazilli M -503  -0.525 -1.525 -0.338 0.444 -0.315 -0.149 

DAK 66:3  -0.663 1.363* 0.237 1.163 -0.581** -0.099 

NIAB 999     -0.362 1.35 0.512 -0.475 -0.25 0.865**  

T
a

m
 S

u
la

m
a 

Gloria           1.449**  0.346 0.309 -0.466 0.028 -0.35 

Nazilli84-S  -0.505 -0.489* 0.175 0.987* -0.395 0.883 

NP Ege    0.051 0.146 -0.114 0.406 -0.706 -0.35 

Nazilli M -503  0.131 0.154 0.961 -0.065 -1.37**  1.844**  

DAK 66:3  0.121 -1.505** -0.071 -1.324* -1.24**  -1.319** 

NIAB 999     -0.25 -0.17 -0.593 0.572 0.085 0.46**  

Kēsētlē Sulama Tam Sulama 
Kºĸegenler GKY, 

kºĸegen ¿st¿ ¥KY, 

kºĸegen altē RE etkilerini 

gºstermektedir. 

 

 

 

SH 
KD 

SH 
KD 

%5 %1 %5 %1 

[g(i)]  =   0.23 

[S(ij)]  =  0.525 

[r(ij)]  =  0 .618 
 

0.451 

1.029 

1.211 
 

0.575 

1.313 

1.545 
 

[g(i)]  =   0.216 

[S(ij)]  =  0.492 

[r(ij)] =  0 .579 
 

0.423 

0.964 

1.135 
 

0.540 

1.230 

1.448 
 

t  = 1.96 (%5 t cetvel deĵeri) 

t  = 2.50 (%1 t cetvel deĵeri) 

 

 

Tam ve kēsētlē sulama koĸullarēnda 6x6 tam diallel 30 F1 kombinasyonunun, lif kopma 

dayanēklēlēĵēna iliĸkin heterosis ve heterobeltiosis deĵerleri ¢izelge 4.107ôde verilmiĸtir. 

Kēsētlē sulama altēnda F1 melez pop¿lasyonunda lif kopma dayanēklēlēĵēna ait 

hesaplanan heterosis deĵerleri %12.05 (5x4) ile %-8.86 (1x6) arasēnda deĵiĸmiĸtir. F1 

generasyonunda hesaplanan heterosis deĵerlerinde 30 melez i­erisinde 2 tanesi (5x3, 5x4) 

istatistiki olarak ºnemli bulunurken, 28 tanesinde heterosis deĵeri ºnemsiz bulunmuĸtur. Lif 

kopma dayanēklēlēĵē i­in heterobeltiosis deĵerleri %9.26 (5x3) ile %-13.14 (1x6) arasēnda 

daĵēlmaktadēr. Heterobeltiosis deĵerleri bakēmēndan ºnemli olan melez tespit edilememiĸtir 

(¢izelge 4.107).  

¢eĸitlerin ana olarak kullanēldēĵē melez serisinde, lif kopma dayanēklēlēĵē bakēmēndan 

hesaplanan en b¿y¿k heterosis %4.68 ve heterobeltiosis deĵeri %0.77 olarak 5 numaralē 
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ebeveynin kullanēldēĵē melez serisinden elde edilirken; en d¿ĸ¿k heterosis %-2.89 ve en d¿ĸ¿k 

heterobeltiosis deĵeri ise %6.80 ile 1 ­eĸidin kullanēldēĵē melez kombinasyonlardan elde 

edilmiĸtir. ¢eĸitlerin baba olarak kullanēldēĵē melez serisinde ise en y¿ksek heterosis deĵeri 

%2.93 ile 3 numaralē hat olurken, en y¿ksek heterobeltiosis deĵeri %-3.35 ile 5 numaralē 

ebeveyn olmuĸtur. En d¿ĸ¿k heterosis deĵeri ortalamasē %-2.06 ve en d¿ĸ¿k heterobeltiosis 

ortalamasē %-7.55 olarak 6 numaralē ebeveynin baba olarak kullanēldēĵē melezlerde 

hesaplanmēĸtēr. Ortalama heterosis ve heterobeltiosis deĵerleri ise sērasēyla %0.43 ve %-4.26 

olmuĸtur (¢izelge 4.107). 

Tam sulama koĸullarēndaki F1 melezleri i­in lif kopma dayanēklēlēĵēna ait hesaplanan 

heterosis deĵerleri %6.85 (2x4) ile %-13.23 (6x2) arasēnda deĵiĸmiĸtir. F1 generasyonunda 

hesaplanan heterosis deĵerlerinde istatistiki olarak ºnemli melez tespit edilememiĸtir. Lif 

kopma dayanēklēlēĵē i­in heterobeltiosis deĵerleri %4.08 (5x4) ile %-14.73 (6x2) arasēnda 

deĵiĸiklik gºstermektedir. Heterobeltiosis deĵerleri incelendiĵinde ºnemli melez tespit 

edilememiĸtir (¢izelge 4.107).  

¢eĸitlerin ana olarak kullanēldēĵē melez serisinde, lif kopma dayanēklēlēĵē bakēmēndan 

hesaplanan en b¿y¿k heterosis %3.24 ve heterobeltiosis deĵeri %0.80 olarak 5 numaralē 

ebeveynin kullanēldēĵē melez serisinden elde edilirken; en d¿ĸ¿k heterosis %-3.75 ve en d¿ĸ¿k 

heterobeltiosis deĵeri ise %-7.78 ile 6 ­eĸidin kullanēldēĵē melez kombinasyonlardan elde 

edilmiĸtir. ¢eĸitlerin baba olarak kullanēldēĵē melez serisinde ise en y¿ksek heterosis deĵeri 

%1.35 ve en y¿ksek heterobeltiosis deĵeri %-2.28 ile 4 numaralē ebeveyn olmuĸtur. En d¿ĸ¿k 

heterosis deĵeri ortalamasē %-3.46 ve en d¿ĸ¿k heterobeltiosis ortalamasē %-6.79 olarak 2 

numaralē ebeveynin baba olarak kullanēldēĵē melezlerde hesaplanmēĸtēr. Ortalama heterosis ve 

heterobeltiosis deĵerleri ise sērasēyla %-0.28 ve %-3.77 olmuĸtur (¢izelge 4.107). 
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¢izelge 4.107. Kēsētlē ve tam sulama koĸullarē altēnda F1 Melezlerinde Lif  Kopma Dayanēklēlēĵē 

Bakēmēndan Heterosis (Ht) ve Heterobeltiosis (Hb) Deĵerleri. 

 Ebeveyn  1 2 3 4 5 6 Ort. 

K
ē
s
ē
t
l
ē
 
S
u
l
a
m
a

 

1 
Ht  -1.83 4.13 -6.08 -1.81 -8.86 -2.89 

Hb  -2.60 -3.60 -7.73 -6.94 -13.14 -6.80 

2 
Ht -0.44  1.08 -0.35 2.25 -3.07 -0.02 

Hb -1.21  -7.09 -2.85 -3.81 1.12 -2.53 

3 
Ht 1.95 1.27  -0.73 6.94 1.30 1.76 

Hb -5.62 -6.92  -6.56 4.32 -10.27 -3.89 

4 
Ht 0.45 -5.59 2.76  0.05 -0.25 -0.61 

Hb -1.32 -7.96 -3.28  -3.55 -6.53 -4.26 

5 
Ht 3.11 1.52 9.26* 12.05**   0.57 4.68 

Hb -2.28 -4.50 9.26 8.01  -8.92 0.77 

6 
Ht -2.34 -1.08 -2.56 -3.65 2.95  -0.87 

Hb -6.93 3.20 -13.69 -9.71 -6.77  -5.39 

Ort. 
Ht 0.54 -1.14 2.93 0.25 2.08 -2.06  

Hb -3.47 -3.75 -3.68 -3.77 -3.35 -7.55  

Ort. 
Ht 0.43       

Hb -4.26       

T
a

m
 S

u
la

m
a 

1 
Ht  -4.44 1.12 -3.48 3.53 -2.35 -1.12 

Hb  -5.29 -3.09 -7.61 0.00 -4.88 -4.17 

2 
Ht -5.14  -0.82 6.85 -1.99 -5.66 -0.32 

Hb -5.99  -5.76 1.40 -6.15 -7.29 -3.56 

3 
Ht 0.12 -6.31  -2.38 1.76 -0.32 -1.45 

Hb -4.04 -10.97  -2.51 0.94 -6.84 -3.88 

4 
Ht 7.86 2.67 3.94  2.75 2.21 2.31 

Hb 3.25 -2.57 3.80  1.79 -4.58 -0.31 

5 
Ht -1.07 4.02 4.67 5.06  2.43 3.24 

Hb -4.44 -0.39 3.83 4.08  -3.53 0.80 

6 
Ht -4.82 -13.23 -2.17 -0.12 -3.23  -3.75 

Hb -7.29 -14.73 -8.56 -6.76 -8.87  -7.78 

Ort. 
Ht -0.61 -3.46 1.35 1.19 0.56 -0.74  

Hb -3.70 -6.79 -1.96 -2.28 -2.46 -5.42  

   -0.28       

   -3.77       

 

Tam ve kēsētlē sulama koĸullarēnda tam diallel 30 F2 kombinasyonunun, lif kopma 

dayanēklēlēĵēna iliĸkin heterosis ve heterobeltiosis deĵerleri ¢izelge 4.108ôde verilmiĸtir. 

Kēsētlē sulama koĸullarēnda F2 melez pop¿lasyonunda lif kopma dayanēklēlēĵēna ait 

hesaplanan heterosis deĵerleri %15.33 (4x1) ile %-9.62 (2x6) arasēnda deĵiĸmiĸtir. F2 

generasyonunda hesaplanan heterosis deĵerlerinde 30 melez i­erisinde 9 tanesi (2x3, 2x4, 

2x6, 3x1, 4x1, 5x2, 5x3, 5x4, 6x1,  istatistiki olarak ºnemli bulunurken, 21 tanesinde 
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heterosis deĵeri ºnemsiz bulunmuĸtur. Lif kopma dayanēklēlēĵē i­in heterobeltiosis deĵerleri 

%12.91 (4x1) ile %-14.33 (3x6) arasēnda daĵēlmaktadēr. Heterobeltiosis deĵerleri bakēmēndan 

ºnemli olan 10 adet melez (1x3, 2x4, 2x6, 3x6, 5x6, 4x1, 6x1, 6x3, 6x4, 6x5) saptanmēĸ olup 

bu melezlerin etki yºn¿ negatiftir (¢izelge 4.108).  

¢eĸitlerin ana olarak kullanēldēĵē melez serisinde, lif kopma dayanēklēlēĵē bakēmēndan 

hesaplanan en b¿y¿k heterosis %5.85 ve heterobeltiosis deĵeri %1.32 olarak 5 numaralē 

ebeveynin kullanēldēĵē melez serisinden elde edilirken; en d¿ĸ¿k heterosis %-0.76 ve en d¿ĸ¿k 

heterobeltiosis deĵeri ise %-4.75 ile 1 numaralē ­eĸitte tespit edilmiĸtir. ¢eĸitlerin baba olarak 

kullanēldēĵē melez serisinde ise en y¿ksek heterosis deĵeri %6.68 ve en y¿ksek heterobeltiosis 

deĵeri %2.38 ile 4 numaralē ebeveyn olmuĸtur. En d¿ĸ¿k heterosis deĵeri ortalamasē %-2.80 

ve en d¿ĸ¿k heterobeltiosis ortalamasē %-9.75 olarak 6 numaralē ebeveynin baba olarak 

kullanēldēĵē melezlerde hesaplanmēĸtēr. Ortalama heterosis ve heterobeltiosis deĵerleri ise 

sērasēyla %2.76 ve %-2.68 olmuĸtur (¢izelge 4.108). 

Tam sulama koĸullarēndaki F2 melezleri i­in lif kopma dayanēklēlēĵēna ait hesaplanan 

heterosis deĵerleri %5.66 (1x3) ile %-4.94  (1x4) arasēnda deĵiĸmiĸtir. F2 generasyonunda 

hesaplanan heterosis deĵerlerinde 30 melez i­erisinde istatistiki olarak ºnemli melez tespit 

edilememiĸtir. Lif kopma dayanēklēlēĵē i­in heterobeltiosis deĵerleri %4.18 (1x3) ile %-7.83 

(6x3) arasēnda deĵiĸiklik gºstermektedir. Heterobeltiosis deĵerleri incelendiĵinde ºnemli 

melez tespit edilememiĸtir (¢izelge 4.108).  

¢eĸitlerin ana olarak kullanēldēĵē melez serisinde, lif kopma dayanēklēlēĵē bakēmēndan 

hesaplanan en b¿y¿k heterosis %1.43 ile 4 numaralē ebeveyn ve heterobeltiosis deĵeri %-1.06 

olarak 1 numaralē ebeveynin kullanēldēĵē melez serisinden elde edilirken; en d¿ĸ¿k heterosis 

%-2.20 ve en d¿ĸ¿k heterobeltiosis deĵeri ise %-3.28 ile 6 ­eĸidin kullanēldēĵē melez 

kombinasyonlardan elde edilmiĸtir. ¢eĸitlerin baba olarak kullanēldēĵē melez serisinde ise en 

y¿ksek heterosis deĵeri %1.28 ile 3 numaralē ebeveyn ve en y¿ksek heterobeltiosis deĵeri %-

0.84 ile 2 numaralē ebeveyn olmuĸtur. En d¿ĸ¿k heterosis deĵeri ortalamasē %-2.23 ve en 

d¿ĸ¿k heterobeltiosis ortalamasē %-4.04 olarak 6 numaralē ebeveynin baba olarak kullanēldēĵē 

melezlerde hesaplanmēĸtēr. Ortalama heterosis ve heterobeltiosis deĵerleri ise sērasēyla %-0.37 

ve %-2.17olmuĸtur (¢izelge 4.108). 
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¢izelge 4.108. Kēsētlē ve tam sulama koĸullarē altēnda F2 Melezlerinde Lif  Dayanēklēlēĵē Bakēmēndan 

Heterosis (Ht) ve Heterobeltiosis (Hb) Deĵerleri. 

 Ebeveyn  1 2 3 4 5 6 Ort. 

K
ē
s
ē
t
l
ē
 
S
u
l
a
m
a

 

1 
Ht  -4.43 -6.48 3.39 6.33 -2.58 -0.76 

Hb  -4.84 -13.70**  1.22 0.44 -6.85 -4.75 

2 
Ht -1.74  12.00**  14.82**  1.15 -9.62**  3.67 

Hb -2.16  2.94 11.94**  -4.84 -13.22**  -0.64 

3 
Ht 12.53**  1.18  8.37* 6.84 -3.28 2.62 

Hb 3.84 -7.01  2.00 4.22 -14.33**  -3.02 

4 
Ht 15.33**  3.99 5.76  0.14 1.10 2.20 

Hb 12.91**  1.38 -0.46  -3.46 -5.25 -1.56 

5 
Ht 1.62 11.17**  8.75* 8.93*  0.40 5.85 

Hb -4.01 4.58 6.08 5.01  -9.08* 1.32 

6 
Ht -9.24* -0.66 0.40 -2.12 -1.36  -0.75 

Hb -13.22**  -4.62 -11.07**  -8.28* -10.67**   -6.93 

Ort. 
Ht 3.70 2.25 4.09 6.68 2.62 -2.80  

Hb -0.53 -2.10 -3.24 2.38 -2.86 -9.75  

Ort. 
Ht 2.76       

Hb -2.68       

T
a

m
 S

u
la

m
a 

1 
Ht  3.04 5.66 -4.94 0.16 -3.30 0.12 

Hb  2.95 4.18 -5.09 -2.19 -5.14 -1.06 

2 
Ht 2.79  -0.17 2.22 -4.41 -1.05 -0.68 

Hb 2.71  -1.48 1.97 -6.58 -2.85 -1.79 

3 
Ht -0.08 1.91  4.58 -0.65 -3.02 0.57 

Hb -1.31 0.57  2.95 -4.15 -6.01 -1.33 

4 
Ht 2.30 1.56 4.25  3.69 -2.34 1.43 

Hb -2.66 -3.29 -2.04  1.10 -4.35 -1.72 

5 
Ht -4.33 -0.16 0.65 -6.18  -1.42 -1.42 

Hb -5.69 -1.50 -1.98 -7.67  -1.88 -2.61 

6 
Ht -0.97 -4.75 -4.00 -1.13 -1.10  -2.20 

Hb 0.82 -2.95 -7.83 -4.07 -1.57  -3.28 

Ort. 
Ht -0.06 0.32 1.28 -1.09 -0.46 -2.23  

Hb -1.23 -0.84 -1.83 -2.38 -2.68 -4.04  

   -0.37       

   -2.17       

 

 

 

 

 

 



205 
 

4.10. Lif Elastikiyeti  

Altē pamuk genotipi; bunlarēn 30 tam diallel F1 melez kombinasyonu ve 30 tam diallel 

F2 melez kombinasyonunun tam (%100)  ve kēsētlē (%50)  sulama koĸullarē altēnda lif 

elastikiyeti bakēmēndan  ºnvaryans analizleri ¢izelge 4.109ôde verilmiĸtir. Yapēlan ºn varyans 

analizinde genotipler arasēnda istatistiki olarak %1 ºnem d¿zeyinde fark olduĵu tespit 

edilmiĸtir. 

¢izelge 4.109.  Kēsētlē sulama F1 ve F2 lif elastikiyeti deĵerlerine ve tam sulama F1 ve F2 lif elastikiyeti 

deĵerlerine ait ºn varyans analiz sonu­larē. 

 

VK  

 

SD 

 

KO 

 KSF1 KSF2 TSF1 TSF2 

Blok 3 0.36 0.40 0.03 0.47 

Genotip 35 1.20**  1.12**  1.57**  1.44**  

Hata 105 0.24 0.32 0.163 0.265 

Genel 143     

**: %1 seviyesinde, *: %5 seviyesinde, KO: Kareler Ortalamasē, SD: Serbestlik Derecesi, VK: Varyansyon 

Kaynaĵē, KS: Kēsētlē Sulama, TS: Tam Sulama. 

 

Ebeveynler karĸēlaĸtērēldēĵēnda kēsētlē sulamada, lif elastikiyetina sahip 4 (6.1 elg) 

numaralē ebeveyn olurken; tam sulama koĸullarēnda 2 (6.6 elg)  numaralē ebeveyn en y¿ksek 

lif elastikiyetina sahip olmuĸtur. Ebeveynler arasēnda en d¿ĸ¿k d¿ĸ¿k lif elastikiyetina sahip 

ebeveyn kēsētlē sulama koĸullarēnda aynē istatistik grupta yer alan 1 ve 3 (5.4 elg)  numaralē 

ebeveynler olurken, tam sulamada ise 1 (4.8 elg) numaralē ebeveynler olmuĸtur (¢izelge 

4.110 ve 4.111). 

Altē pamuk genotipi ve bunlarēn 30 tam diallel F1 melez kombinasyonun tam ve kēsētlē 

sulama altēnda lif elastikiyetina ait ortalama deĵerleri ¢izelge 4.110ôda verilmiĸtir. Kēsētlē 

sulama altēnda F1 melezler i­erisinde en y¿ksek lif elastikiyetina 1x2 ve 2x3 (7.4 elg) sahip 

olurken, en d¿ĸ¿k lif elastikiyetina sahip melez 6x5 (5.5 elg); tam sulamada ise en y¿ksek lif 

elastikiyetina 2x3 ve 3x2 (7.2 elg) melezi, en d¿ĸ¿k lif elastikiyeti ise 6x1 ve 4x6 (5.1 elg) 

melezleri olmuĸtur (¢izelge 4.110). 
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¢izelge 4.110. Tam ve Kēsētlē Sulama Altēnda altē pamuk genotipi ve bunlarēn resiproklu diallel 

melezlenmesinden elde edilen 30 F1 lif elastikiyetina ait ortalama deĵerler ve ºnemlilik gruplarē. 

 
K
ē
s
ē
t
l
ē
 
S
u
l
a
m
a

 

                   ǀ 

ǁ   
Gloria 

(1) 

Nazilli84-S 

(2) 

NP Ege 

(3) 

Nazilli M -503 

(4) 

DAK 66:3 

(5) 

NIAB 999 

(6) 

Gloria           5.4 K 7.4 A 6.2 CH 5.9 FK 6.1 DK 5.5 JK 

Nazilli84-S  6.3 CG 5.9 EK 7.4 A 6.7 AD 6.4 CF 6.3 CG 

NP Ege    6.0 EK 7.2 AB 5.4 K 6.2 CI 6.3 CG 6.0 EK 

Nazilli M -503  5.9 FK 6.1 CJ 7.2 AB 6.1 DK 6.0 EK 5.7 GK 

DAK 66:3  5.8 FK 6.6 BE 6.8 AC 5.8 FK 5.8 FK 5.8 FK 

NIAB 999     5.5 JK 6.1 DK 5.8 FK 5.5 IK 5.5 JK 5.6 HK 

T
a

m
 S

u
la

m
a 

Gloria           4.8 Q 6.3 BG 6.0 FK 5.7 HM 5.7 IM 5.1 NQ 

Nazilli84-S  6.8 AC 6.6 BE 7.2 A 6.5 BF 6.9 AB 5.8 HM 

NP Ege    5.9 GL 7.2 A 5.7 IN 6.0 FK 6.3 BG 6.1 EJ 

Nazilli M -503  5.6 JP 6.8 AD 6.6 BE 5.6 JP 5.9 FL 5.1 PQ 

DAK 66:3  5.7 IO 6.3 BG 6.3 CH 6.2 DI 5.7 HM 5.4 LQ 

NIAB 999     5.1 PQ 6.2 EI 5.2 MQ 5.5 KP 5.1 OQ 5.1 PQ 

KS Ort:  6.11          LSD0.05 KS:  0.694                      TS Ort:  5.92                LSD0.05 TS: 0.567 

 

Denemeye ait 30 tam diallel F2 melez kombinasyonlarēnēn tam ve kēsētlē sulama altēnda 

lif elastikiyetina ait ortalama deĵerleri ise ¢izelge 4.111ôde gºsterilmiĸtir. Kēsētlē sulama 

altēnda F2 melezlerin lif elastikiyeti ortalamasē 7.6 elg (2x1) ile 5.4 elg (4x6) arasēnda 

deĵiĸiklik gºstermiĸ olup; bu deĵerlerin tam sulamada ise 7.1 elg (2x5) ve 4.9 elg (6x1) 

arasēnda olduĵu gºzlemlenmiĸtir (¢izelge 4.111). 

¢izelge 4.111. Tam ve Kēsētlē Sulama Altēnda altē pamuk genotipi ve bunlarēn resiproklu diallel 

melezlenmesinden elde edilen 30 F1 lif elastikiyetina ait ortalama deĵerler ve ºnemlilik gruplarē. 

 

K
ē
s
ē
t
l
ē
 
S
u
l
a
m
a

 

                   ǀ 

ǁ   
Gloria 

(1) 

Nazilli84-S 

(2) 

NP Ege 

(3) 

Nazilli M -503 

(4) 

DAK 66:3 

(5) 

NIAB 999 

(6) 

Gloria           5.4 I 5.8 GI 6.5 BG 7.2 AC 5.9 FI 6.0 EI 

Nazilli84-S  7.6 A 5.9 FI  7.2 AB 6.4 CH 6.9 AD 7.3 AB 

NP Ege    6.0 EI 6.6 BF 5.4 I 6.2 DI 6.0 EI 6.6 BF 

Nazilli M -503  6.8 AE 6.5 BG 6.5 BG 6.1 DI 6.4 CH 5.4 I 

DAK 66:3  6.0 EI 6.7 BF 6.6 BG 6.0 EI 5.8 GI 5.9 FI 

NIAB 999     6.0 EI 6.5 BG 6.0 EI 6.0 EI 5.9 FI 5.6 HI 

T
a

m
 S

u
la

m
a 

Gloria           4.8 L 6.3 AF 6.6 AC 6.3 BF 5.8 EI 5.7 FJ 

Nazilli84-S  6.4 BE 6.6 AD 6.9 AB 5.9 DH 7.1 A 5.9 DH 

NP Ege    6.7 AC 6.7 AC 5.7 FJ 6.1 CG 6.1 CG 6.9 AB 

Nazilli M -503  6.1 CG 6.7 AC 6.1 CG 5.6 GK 6.1 CG 5.3 HL 

DAK 66:3  5.7 EJ 6.1 CG 6.2 CG 5.2 HL 5.7 EJ 5.3 HL 

NIAB 999     4.9 KL 6.2 BG 5.8 EJ 5.2 HL 5.1 IL 5.1 KL 

KS Ort: 6.25           LSD0.05 KS:  804                       TS Ort: 5.97                   LSD0.05 TS: 722 

 

Tam ve kēsētlē sulama altēnda altē pamuk genotipi ve bunlarēn tam diallel F1 lif 

elastikiyetina  ait tam diallel tablonun varyans analizi sonu­larē ¢izelge 4.112ô te verilmiĸtir. 
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Yapēlan varyans analiz sonucuna gºre; kēsētlē sulama i­in, eklemeli gen etkisi (a), 

ortalama dominantlēk varyansē (b1), bir ana­ta dominant allellerin toplanmasēnē belirleyen 

varyans (b2) ve dominantlēk etkisi (b) istatistiki olarak %1 d¿zeyinde ºnemli bulunurken; ºzel 

uyum yeteneĵi ve dominant genlerin ana­lara daĵēlēmēnē belirleyen (b3), anasal etki deĵerleri 

(c) ve resiprokal etki (d)ºnemsiz olarak bulunmuĸtur. 

Tam sulama uygulamasē i­in ise; eklemeli gen etkisi (a), ortalama dominantlēk 

varyansē (b1), bir ana­ta dominant allellerin toplanmasēnē belirleyen varyans (b2) ve 

dominantlēk etkisi (b) istatistiki olarak %1 d¿zeyinde ºnemli bulunurken; ºzel uyum yeteneĵi 

ve dominant genlerin ana­lara daĵēlēmēnē belirleyen (b3), anasal etki deĵerleri (c) ve resiprokal 

etki (d)ºnemsiz olarak bulunmuĸtur. 

¢izelge 4.112. Tam Ve Kēsētlē Sulama Koĸullarē Altēnda F1 Generasyonunda Lif elastikiyetina 

Deĵerlerine Ait Tam Diallel Varyans Analiz Sonu­larē. 

 

VK  

 

SD 

 

 KSF1 TSF1 

KO F KO F 

a 5 3.8154 15.5562** 8.4504 51.6894** 

b1 1 4.6080 18.7877** 3.7267 22.7956** 

b2 5 1.7841 7.2740** 0.7749 4.7397** 

b3 9 0.3223 1.3141 0.0891 0.5449 

b 15 1.0953 4.4657** 0.5602 3.4265** 

c 5 0.4932 2.0111 0.0155 0.0948 

d 10 0.4145 1.6900 0.4348 2.6593 

 

Tam ve kēsētlē sulama altēnda altē pamuk genotipi ve bunlarēn tam diallel F2 

generasyonunda lif elastikiyetina ait tam diallel tablonun varyans analizi sonu­larē ¢izelge 

4.113ô te verilmiĸtir. 

Yapēlan varyans analiz sonucuna gºre; kēsētlē sulama i­in, eklemeli gen etkisi varyansē 

(a), ortalama dominantlēk varyansē (b1), ve dominantlēk etkisi (b), resiprokal etki (d), 

dominant genlerin ana­lara daĵēlēmēnē belirleyen (b3) ve anasal etki deĵerleri (c) istatistiki 

olarak ºnemli bulunurken; bir ana­ta dominant allellerin toplanmasēnē belirleyen varyans (b2) 

istatistiki olarak ºnemli bulunmamēĸtēr.  

Tam sulama uygulamasē i­in ise; kēsētlē sulama i­in, eklemeli gen etkisi varyansē (a), 

ortalama dominantlēk varyansē (b1), ve dominantlēk etkisi (b), resiprokal etki (d), bir ana­ta 

dominant allellerin toplanmasēnē belirleyen varyans (b2)) ve anasal etki deĵerleri (c) istatistiki 

olarak ºnemli bulunurken; dominant genlerin ana­lara daĵēlēmēnē belirleyen (b3istatistiki 

olarak ºnemli bulunmamēĸtēr.  



208 
 

¢izelge 4.113. Tam Ve Kēsētlē Sulama Koĸullarē Altēnda F2 Generasyonunda Lif elastikiyetina 

Deĵerlerine Ait Tam Diallel Varyans Analiz Sonu­larē. 

 

VK  

 

SD 

 

KSF2 TSF2 

KO F KO F 

a 5 1.5993 4.8514** 5.3636 20.2231** 

b1 1 8.9334 27.0987** 4.5920 17.3138** 

b2 5 0.7029 2.1323 1.0765 4.0588** 

b3 9 0.7828 2.3747* 0.4772 1.7991 

b 15 1.2996 3.9421** 0.9513 3.5866** 

c 5 0.9001 2.7303* 0.6880 2.5940* 

d 10 0.7363 2.2336* 0.5944 2.2410* 

 

Tam ve kēsētlē sulamada F1generasyonunda lif elastikiyeti bakēmēndan yapēlan analiz 

sonucunda kēsētlē hem tam sulama hem de kēsētlē sulama i­in hesaplanan genetik parametreler 

sonucunda ºnemli bulunan bir deĵer tespit edilmemiĸtir.  

Kēsētlē sulamada dominant ve resesif allellerin oranēnēn (H2/4H1) 0.25ôden farklē 

(0.208) ­ēkmasēndan dolayē bu allellerin eĸit frekansta olmadēklarē, ebeveynlerdeki dominant 

genlerin sayēsēnēn resesif gen sayēsēna oranēnēn (KD/KR) (3.215) 1ôden b¿y¿k olmasē da 

dominant allelerin ­oĵunlukta olduĵunu ve dominant ve resesif allellerin daĵēlēĸ yºn¿ (F) 

deĵerinin pozitif olmasēnē doĵrulamēĸtēr. Dominantlēk derecesinin (H1/D)1/2  (1.997) 1ôden 

b¿y¿k olmasē ¿st¿n dominantlēĵēn bulunduĵuna iĸaret ederken, eklemeli varyans ile 

dominantlēk varyansē arasēndaki farkēn (D-H1) negatif deĵer almasē bu ºzelliĵin kalētēmēnda 

dominant etkilerin daha ºnemli olduĵuna iĸaret etmektedir. Etkili en az gen ­ifti sayēsēnē 

belirleyen h2/H2=K ise 1ôin atēnda bulunmuĸtur (¢izelge 4.114). 

Tam sulama F1 melezleri i­in yapēlan analiz sonucunda,  lif elastikiyeti a­ēsēndan 

oluĸan t¿m genetik parametreler ºnemsiz bulunmuĸtur. Yapēlan analiz sonucunda; dominant 

ve resesif allellerin oranēnēn (H2/4H1) 0.25ôden farklē (0.346) ­ēkmasēndan dolayē bu allellerin 

eĸit frekansta olmadēklarē, eklemeli varyans ile dominantlēk varyansē arasēndaki farkēn (D-H1) 

negatif deĵer almasē bu ºzelliĵin kalētēmēnda dominant etkilerin daha ºnemli olduĵunu ve 

dominantlēk derecesinin (H1/D)1/2  (1.434) 1ôden b¿y¿k olmasē ¿st¿n dominantlēĵēn 

bulunduĵunu ortaya koymuĸ;  tam diallel varyans analiz sonu­larēndaki bir ana­ta dominant 

allellerin toplanmasēnē belirleyen varyans (b2) %1 ºnemlilik seviyesinde olmasēyla uyum 

i­inde sonu­ vermiĸtir. Ebeveynlerdeki dominant genlerin sayēsēnēn resesif gen sayēsēna 

oranēnē gºsteren deĵer  (KD/KR) 3.215 bulunmuĸ olup; pop¿lasyonda dominant allellerin 

¿st¿n olduĵunu gºsterirken; dominant ve resesif allellerin daĵēlēĸ yºn¿ (F) pozitif olarak 
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saptanmēĸtēr. Etkili en az gen ­ifti sayēsēnē belirleyen h2/H2=K ise 1ôin altēnda kaldēĵē i­in bu 

parametre bilgi vermek a­ēsēndan yetersiz kalmēĸtēr (¢izelge 4.114). 

Dar anlamda kalētēm derecesi kēsētlē sulamada 0.095 ve tam sulamada ise 0.266 olarak 

tahmin edilmiĸtir. Dar anlamda kalētēm derecesinin k¿­¿k oluĸu dominant genetik varyansēn 

fenotipik varyans i­indeki payēnēn etkin oluĸunu ortaya koymaktadēr. Geniĸ anlamda kalētēm 

derecesi ise kēsētlē sulamada 0.581 iken tam sulamada 0.755 olarak tahmin edilmiĸtir. 

¢izelge 4.114. Lif elastikiyeti Ķ­in Bulunmuĸ Genetik Parametreler  (F1).  

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

Altē genotipe ait kēsētlē sulama altēnda tam diallel F1 melez generasyonlarēnēn 

oluĸturduĵu pop¿lasyonda lif elastikiyeti i­in hesaplanan varyans (Vr) ve kovaryans (Wr) 

deĵerlerine iliĸkin Wr/Vr grafiĵi ķekil 4.37ôda verilmiĸtir. 

Grafik incelendiĵinde, kuramsal dominantlēk ile ger­ek ebeveyn arasēndaki korelasyon 

katsayēsē (Yr,Wr+Vr icin r) negatif deĵer almēĸtēr. Bu da lif elastikiyeti y¿ksek olan 

ebeveynlerin dominant gen taĸēdēĵēna iĸaret etmektedir. Grafik incelendiĵinde regresyon 

hattēnēn y eksenini negatif yºnde kestiĵi (a=-0.099) ve bu sonu­ta ¿st¿n dominantlēĵa iĸaret 

etmektedir. (H1/D)1/2 deĵeri 1ôden b¿y¿k ­ēkmēĸ olup bu sonucu desteklemektedir. Wr/Vr 

grafiĵinde 1 numaralē ­eĸidin baĸlangē­ noktasēna en uzak ebeveyn olduĵu gºr¿nmektedir 

buradan bu ­eĸidin resesif gen taĸēdēĵē sonucuna ulaĸēlmaktadēr. 6x6 tam diallel melezleme 

Genetik Komponentler 

Ortalama Deĵerler 

  Kēsētlē Sulama  

 

 

Tam Sulama 

E 0.062Ñ0.163 0.040Ñ0.138 

D 0.187Ñ0.431 0.444Ñ0.364 

F 0.313Ñ1.054 -0.154Ñ0.890 

H1 1.831Ñ1.095 0.913Ñ0.925 

H2 1.533Ñ0.978 1.265Ñ0.826 

D-H1 -1.645Ñ0.960 -0.469Ñ0.811 

(H1/D)1/2 3.134 1.434 

H2/4H1 0.209 0.346 

KD/KR  1.731 0.784 

h2 0.606Ñ0.658 0.495Ñ0.556 

h2/H2=K 0.395 0.392 

Kalētēm Derecesi (GH) 0.581 0.755 

Kalētēm Derecesi (DH) 0.095 0.266 

r (Yr, Wr + Vr)  

-0.075 

 

 

-0.454 
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­alēĸmasēnda yer alan genotiplardan 3 dēĸēndaki genotiplarēn y¿ksek oranda homozigot olduĵu 

gºr¿lmektedir (ķekil 4.37). 

 

ķekil 4.37. Kēsētlē Sulama F1 Generasyonu Lif elastikiyeti Ait Wr/Vr Grafiĵi. 

 

6x6 tam diallel F1 melez generasyonlarēnēn tam sulama altēnda oluĸturduĵu 

pop¿lasyonda lif elastikiyeti i­in hesaplanan varyans (Vr) ve kovaryans (Wr) deĵerlerine 

iliĸkin Wr/Vr grafiĵi ķekil 38ôda verilmiĸtir. 

Grafik incelendiĵinde, kuramsal dominantlēk ile ger­ek ebeveyn arasēndaki korelasyon 

katsayēsē (Yr,Wr+Vr icin r) negatif deĵer almēĸtēr. Bu da lif elastikiyeti y¿ksek olan 

ebeveynlerin dominant, d¿ĸ¿k olanlarēn ise resesif gen taĸēdēĵēna iĸaret etmektedir. Grafik 

incelendiĵinde regresyon hattēnēn y eksenini negatif yºnde kestiĵi (a=0.170) ve bu sonu­ta 

kēsmi dominantlēĵa iĸaret etmektedir. Wr/Vr grafiĵinde ebeveynler arasēnda en ­ok resesif 

gen taĸēyan genotipin 4 olduĵu gºr¿nmektedir. 6x6 tam diallel melezleme ­alēĸmasēnda yer 

alan genotiplardan 1, 4 ve 6 noôlu genotiplarēn diĵer genotiplara kēyasla daha y¿ksek oranda 

homozigot olduĵu ve 2ve 5 numaralē ebeveynlerin ise bahsedilen ºzellik i­in dominant gen 

taĸēdēĵē gºr¿lmektedir (ķekil 4.38). 
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ķekil 4.38. Tam Sulama F1 Generasyonu Lif elastikiyeti Ait Wr/Vr Grafiĵi. 

 

 

Tam ve kēsētlē sulamada F2generasyonunda lif elastikiyeti bakēmēndan hem tam 

sulama hem de kēsētlē sulama i­in hesaplanan genetik parametreler sonucunda ºnemli bulunan 

bir deĵer tespit edilmemiĸtir, diallel melez analizi i­in ºnceden kabullenilen varsayēmlarēn 

ge­erli olduĵu ótô deĵerinin ºnemsiz ­ēkmēĸ olmasēndan ºt¿r¿ ge­erlidir.  

Kēsētlē sulamada dominant ve resesif allellerin oranēnēn (H2/4H1) 0.25ôden farklē 

(0.199) ­ēkmasēndan dolayē bu allellerin eĸit frekansta olmadēklarē, ebeveynlerdeki dominant 

genlerin sayēsēnēn resesif gen sayēsēna oranēnēn (KD/KR) (1.768) 1ôden b¿y¿k olmasē da 

dominant allelerin ­oĵunlukta olduĵunu ve dominant ve resesif allellerin daĵēlēĸ yºn¿ (F) 

deĵerinin pozitif olduĵu saptanmēĸtēr. Dominantlēk derecesinin (H1/D)1/2  (3.134) 1ôden b¿y¿k 

olmasē ¿st¿n dominantlēĵēn olduĵunu gºsterirken; eklemeli varyans ile dominantlēk varyansē 

arasēndaki farkēn (D-H1) negatif deĵer almasē bu ºzelliĵin kalētēmēnda dominant etkilerin 

daha ºnemli olduĵuna iĸaret etmektedir. Etkili en az gen ­ifti sayēsēnē belirleyen h2/H2=K ise 

1ôin altēnda kaldēĵē i­in bu parametre bilgi vermek a­ēsēndan yetersiz kalmēĸtēr (¢izelge 

4.115). 

Tam sulama F2 melezleri i­in lif elastikiyeti a­ēsēndan oluĸan t¿m genetik parametreler 

i­in yapēlan analiz sonucunda; dominant ve resesif allellerin oranēnēn (H2/4H1) 0.25ôden 

farklē (0.248) ­ēkmasēndan dolayē bu allellerin eĸit frekansta olmadēklarē, eklemeli varyans ile 

dominantlēk varyansē arasēndaki farkēn (D-H1) negatif deĵer almasē bu ºzelliĵin kalētēmēnda 

dominant etkilerin daha ºnemli olduĵunu ve dominantlēk derecesinin (H1/D)1/2  (1.236) 1ôden 
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b¿y¿k olmasē ¿st¿n dominantlēĵēn bulunduĵunu ortaya koymuĸtur. Ebeveynlerdeki dominant 

genlerin sayēsēnēn resesif gen sayēsēna oranēnē gºsteren deĵer  (KD/KR) 0.422 bulunmuĸ olup; 

pop¿lasyonda dominant allellerin ¿st¿n olduĵunu gºsterirken; dominant ve resesif allellerin 

daĵēlēĸ yºn¿ (F) pozitif olarak saptanmēĸtēr. Etkili en az gen ­ifti sayēsēnē belirleyen h2/H2=K 

ise 1ôin altēnda kaldēĵē i­in bu parametre bilgi vermek a­ēsēndan yetersiz kalmēĸtēr (¢izelge 

4.115). 

¢izelge 4.115. Lif elastikiyeti Ķ­in Bulunmuĸ Genetik Parametreler  (F2).  

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

6x6 kēsētlē sulama altēnda tam diallel F2 melez generasyonlarēnēn oluĸturduĵu 

pop¿lasyonda lif elastikiyeti i­in hesaplanan varyans (Vr) ve kovaryans (Wr) deĵerlerine 

iliĸkin Wr/Vr grafiĵi ķekil 4.39ôda verilmiĸtir. 

Grafik incelendiĵinde, kuramsal dominantlēk ile ger­ek ebeveyn arasēndaki korelasyon 

katsayēsē (Yr,Wr+Vr icin r) negatif deĵer almēĸtēr. Bu da lif elastikiyeti y¿ksek olan 

ebeveynlerin dominant gen taĸēdēĵēna iĸaret etmektedir. Grafik incelendiĵinde regresyon 

hattēnēn y eksenini pozitif yºnde kestiĵi (a=0.021) ve bu sonu­ta kēsmi dominantlēĵa iĸaret 

etmektedir. Wr/Vr grafiĵinde 2 ve 4 numaralē ­eĸitlerin baĸlangē­ noktasēna en uzak 

ebeveynler olduĵu gºr¿nmektedir buradan bu ­eĸitlerin  resesif gen taĸēdēĵē sonucuna 

ulaĸēlmaktadēr. Tam diallel melezleme ­alēĸmasēnda yer alan genotiplardan 3, 5 ve 6 noôlu 

Genetik Komponentler 

Ortalama Deĵerler 

  Kēsētlē Sulama  

 

 

Tam Sulama 

E 0.083Ñ0.211 0.068Ñ 0.210 

D 0.186Ñ0.558 0.416Ñ0.555 

F 0.323Ñ1.363 0.163Ñ1.356 

H1 1.828Ñ1.416 1.434Ñ1.409 

H2 1.453Ñ1.265 1.421Ñ1.258 

D-H1 -1.642Ñ1.242 -1.018Ñ1.235 

(H1/D)1/2 3.134 1.857 

H2/4H1 0.199 0.248 

KD/KR  1.768 1.236 

h2 1.195Ñ0.851 0.600Ñ0.847 

h2/H2=K 0.822 0.422 

Kalētēm Derecesi (GH) 0.589 0.663 

Kalētēm Derecesi (DH) 0.092 0.212 

r (Yr, Wr + Vr)  0.460 -0.321 
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genotiplarēn diĵer genotiplara kēyasla daha y¿ksek oranda homozigot olduĵu sonucuna 

varēlmaktadēr.(ķekil 4.39). 

 

ķekil 4.39. Kēsētlē Sulama F2 Generasyonu Lif elastikiyeti Ait Wr/Vr Grafiĵi. 

 

Tam sulama F2 generasyonu i­in; kuramsal dominantlēk ile ger­ek ebeveyn arasēndaki 

korelasyon katsayēsē (Yr,Wr+Vr icin r) negatif deĵer almēĸtēr. Bu da lif  elastikiyeti y¿ksek 

olan ebeveynlerin dominant, d¿ĸ¿k olanlarēn ise resesif gen taĸēdēĵēna iĸaret etmektedir. 

Grafik incelendiĵinde regresyon hattēnēn y eksenini pozitif yºnde kestiĵi (a=0.182) bu ºzellik 

i­in kēsmi dominantlēĵēn var olduĵuna iĸaret etmektedir. Wr/Vr grafiĵinde ebeveynler 

arasēnda en ­ok resesif gen taĸēyan genotipin kēsētlē sulamada olduĵu gibi 1 ve 2 nolu 

ebeveynler olduĵu gºzlemlenmiĸtir. 6x6 tam diallel melezleme ­alēĸmasēnda yer alan 

genotiplardan 2 ve 5 noôlu genotiplarēn diĵer genotiplara kēyasla daha y¿ksek oranda 

homozigot olduĵu gºr¿lmektedir (ķekil 4.40). 
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ķekil 4.40. Tam Sulama F2 Generasyonu Lif elastikiyeti Ait Wr/Vr Grafiĵi. 

 

Tam ve kēsētlē sulama altēnda altē pamuk genotipi ve bunlarēn tam diallel F1 ve F2 

generasyonunun li f elastikiyeti a­ēsēndan gºsterdikleri genel ve ºzel uyum yetenekleri ile 

resiprokal etkiler i­in varyans analizi ¢izelge 4.116ôda verilmiĸtir. 

Ebeveynlerin lif elastikiyeti ºzelliĵine ait kēsētlē sulama altēnda F1 generasyonunda 

genel kombinasyon yeteneĵi (GKY), ºzel kombinasyon yeteneĵi (¥KY) ve resiprokal etki 

(RE) varyanslarē ºnemli bulunmuĸtur. GKY/¥KY oranēnēn 1ôden b¿y¿k olmasē bu ºzelliĵin 

kalētēmēnda eklemeli genlerin daha baskēn olduĵunu ortaya koymaktadēr. Bu sonu­ ile birlikte 

diallel melez analizinde D-H1ôin negatif bulunmasē ve (H1/D)1/2 deĵerinin 1ôden b¿y¿k oluĸu 

ile grafik analizinde regresyon hattēnēn y eksenini negatif taraftan kesmesi ile belirlenen ¿st¿n 

dominantlēk durumu, dominant gen etkilerinin daha ºnemli olduĵunu vurgulamakta olup bu 

sonu­lar birbirini desteklemektedir (¢izelge 4.116). 

Tam sulama koĸullarēnda ise genel kombinasyon yeteneĵi (GKY), ºzel kombinasyon 

yeteneĵi (¥KY) ve resiprokal etki (RE) varyanslarē %1 d¿zeyinde ºnemli bulunmuĸtur. 

Resiprokal etkinin (RE) ºnemli ­ēkmasē ve c komponentinde ºnemli ­ēkmasē birbirini 

destekler niteliktedir. GKY/¥KY oranēnēn 1ôden b¿y¿k olmasē bu ºzelliĵinin kalētēmēnēn 

eklemeli genler etkisi altēnda olduĵunu gºstermektedir fakat; ºnemsiz bulunmuĸ olmasēna 

raĵmen diallel melez analizinde D-H1ôin negatif bulunmasē ve (H1/D)1/2 deĵerinin 1ôden 

b¿y¿k oluĸu ile grafik analizinde regresyon hattēnēn y eksenini pozitif taraftan kesmesi ile 

belirlenen kēsmi dominantlēk durumu dominant gen etkilerinin daha ºnemli olduĵunu 
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vurgulamaktadēr.  Griffing tipi melez analizi yºnteminde Jinks-Hayman tipi analizden farklē 

olarak ­evre varyansē ayrēca hesaplanamamaktadēr. Bundan dolayē ­evre varyansēnēn yaptēĵē 

katkēyla beraber bu analiz yºntemi Jinks-Hayman tipi analiz ile ­eliĸen sonu­larē 

gºsterebilmektedir. Bu durumda ­evre varyansēnēn ayrēca hesaplanabildiĵi analiz 

yºnteminden elde edilen veriler daha g¿ven verici olarak yorumlanabilir ve sonu­lar 

arasēndaki bu ­eliĸkinin epistatik gen etkilerinden de kaynaklanmēĸ olabileceĵi 

d¿ĸ¿n¿lmektedir (¢izelge 4.116). 

Kēsētlē sulama koĸullarēnda F2 generasyonunda genel kombinasyon yeteneĵi (GKY) ve 

ºzel kombinasyon yeteneĵi (¥KY) ve resiprokal etki (RE) varyanslarē ºnemli bulunmuĸtur. 

GKY/¥KY oranēnēn 1ôden b¿y¿k olmasē bu ºzelliĵin kalētēmēnda eklemeli  genlerin daha 

baskēn olduĵunu gºstermektedir.  Bu sonu­ ile birlikte b komponentinin ºnemli bulunmasē; 

diallel melez analizinde D-H1ôin negatif olmasē ve (H1/D)1/2 deĵerinin 1ôden b¿y¿k oluĸu 

bununla beraber  grafik analizinde regresyon hattēnēn y eksenini pozitif taraftan kesmesi ile 

belirlenen kēsmi dominantlēk durumu dominant gen etkilerinin daha ºnemli olduĵunu 

gºstermiĸtir ve bu sonu­lar birbiri ile paralellik gºstermemektedir (¢izelge 4.116).  

Tam sulama koĸullarēnda ise genel kombinasyon yeteneĵi (GKY), ºzel kombinasyon 

yeteneĵi (¥KY) ve resiprokal etki (RE) varyanslarē %1 d¿zeyinde ºnemli bulunmuĸtur. 

Resiprokal etkinin (RE) ºnemli ­ēkmasē ve c komponentinde ºnemli bulunmasē bu ºzelliĵin 

kalētēmēnda anasal etkinin varlēĵēna iĸaret etmektedir. GKY/¥KY oranēnēn 1ôden b¿y¿k 

olmasē bu ºzelliĵinin kalētēmēnēn eklemeli genler etkisi altēnda olduĵunu gºstermektedir fakat; 

ºnemsiz bulunmuĸ olmasēna raĵmen diallel melez analizinde D-H1ôin negatif bulunmasē ve 

(H1/D)1/2 deĵerinin 1ôden b¿y¿k oluĸu ile grafik analizinde regresyon hattēnēn y eksenini 

pozitif taraftan kesmesi ile belirlenen kēsmi dominantlēk durumu dominant gen etkilerinin 

daha ºnemli olduĵunu vurgulamaktadēr.  Griffing tipi melez analizi yºnteminde Jinks-

Hayman tipi analizden farklē olarak ­evre varyansē ayrēca hesaplanamamaktadēr. Bundan 

dolayē ­evre varyansēnēn yaptēĵē katkēyla beraber bu analiz yºntemi Jinks-Hayman tipi analiz 

ile ­eliĸen sonu­larē gºsterebilmektedir. Bu durumda ­evre varyansēnēn ayrēca 

hesaplanabildiĵi analiz yºnteminden elde edilen veriler daha g¿ven verici olarak 

yorumlanabilir ve sonu­lar arasēndaki bu ­eliĸkinin epistatik gen etkilerinden de 

kaynaklanmēĸ olabileceĵi d¿ĸ¿n¿lmektedir (¢izelge 4.116). 
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¢izelge 4.116. Lif elastikiyetina Ķliĸkin Genel Uyum Yetenekleri ve Melezlere Ķliĸkin ¥zel Uyum 

Yetenekleri Varyans Analiz Sonu­larē. 

 

VK  

 

SD 

 

KO 

 KSF1 KSF2 TSF1 TSF2 

GUY 5 0.954**  0.400**  2.113**  1.341**  

¥KG 15 0.274**  0.325**  0.140**  0.238**  

Resip. Etli 15 0.110* 0.198**  0.074* 0.156**  

Hata 105 0.061 0.082 0.041 0.066 

 

 

Lif elastikiyetina iliĸkin genel ve ºzel uyum yeteneklerinin kombinasyon g¿c¿ etkileri 

¢izelge 4.117ôda verilmiĸtir. 

Kēsētlē sulama F1 generasyonunda en b¿y¿k genel kombinasyon yeteneĵi (GKY) 2 

numaralē ebeveynden (0.408) elde edilirken; en k¿­¿k GKY 6 numaralē ebeveynden ( -0.396) 

elde edilmiĸtir. 1, 4 ve 6 numaralē ebeveynlerin GKY negatif olurken; 2, 3 ve 5 numaralē 

ebeveynlerin GKY pozitif olarak tespit edilmiĸtir. Melezlerin ºzel kombinasyon 

yeteneklerinin (¥KY) 0.527 (2x3) ile -0.538 (2x1) arasēnda deĵiĸtiĵi gºr¿lmektedir. ¥KY 

incelendiĵinde melezler 1x2 (0.498), 2x3 (0.527), 3x4 (0.398), 3x5 (0.294) ve 4x3 (0.513) 

pozitif yºnde; 2x1 (0.538) ise negatif yºnde ºnemli bulunmuĸtur. Lif elastikiyeti bakēmēndan 

kēsētlē sulama F1 melezlerinde bir adet resiprok etki gºsteren melez (4x3) tespit edilmiĸtir. 

Tam sulama 6x6 tam diallel melez ­alēĸmasēnēn F1 generasyonunda ise; 2(0.651) .3 

(0.238) ve 5  (0.003)  pozitif yºnde; 1 ( -0.316) ve 4 (-0.028) numaralē ebeveyn negatif yºnde 

GKY gºstermiĸtir. 

Melezlerin ºzel kombinasyon yetenekleri incelendiĵinde, 1x2 (0.289) ve 2x3 (0.385) 

dēĸēnda ºnemli melez tespit edilememiĸ olup resikro etki gºseren melez de bulunamamēĸtēr. 
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¢izelge 4.117. Kēsētlē ve Tam Sulamada lif elastikiyeti i­in elde edilen verilere uygulanan genel ve 

ºzel kombinasyon yetenekleri; resiprok etkiler analizinden tahmin edilen, ebeveynlere iliĸkin genel 

kombinasyon yetenekleri etkileri (gi) ve F1 kombinasyonlarēna iliĸkin ºzel kombinasyon yetenekleri 

etkileri (sij) ve resiprokal etkiler (rij). 

K
ē
s
ē
t
l
ē
 
S
u
l
a
m
a

 

                   ǀ 

ǁ   
Gloria 

(1) 

Nazilli84-S 

(2) 

NP Ege 

(3) 

Nazilli M -503 

(4) 

DAK 66:3 

(5) 

NIAB 999 

(6) 

Gloria           -0.156* 0.498**  -0.058 -0.094 0.04 -0.085 

Nazilli84-S  -0.538* 0.408**  0.527**  -0.083 0.038 0.025 

NP Ege    -0.113 -0.113 0.215**  0.398**  0.294* -0.044 

Nazilli M -503  0 -0.3 0.513**  -0.013 -0.129 -0.104 

DAK 66:3  -0.137 0.1 0.238 -0.113 -0.058 -0.021 

NIAB 999     -0.025 -0.1 -0.138 -0.075 -0.163 -0.396** 

T
a

m
 S

u
la

m
a 

Gloria           -0.316** 0.289* 0.051 0.056 0.062 0.037 

Nazilli84-S  0.225 0.651**  0.385**  0.051 0.02 -0.067 

NP Ege    -0.05 0.025 0.238**  0.126 0.133 0.033 

Nazilli M -503  -0.088 0.15 0.288* -0.028 0.149 -0.088 

DAK 66:3  -0.025 -0.275 -0.025 0.15 0.003 -0.157 

NIAB 999     -0.025 0.213 -0.425 0.212 -0.125 -0.547** 

Kēsētlē Sulama Tam Sulama 

Kºĸegenler GKY, 

kºĸegen ¿st¿ ¥KY, 

kºĸegen altē RE etkilerini 

gºstermektedir. 

 

 

 

SH 
KD 

SH 
KD 

%5 %1 %5 %1 

[g(i)]  =   0.065 

[S(ij)]  =  0.149 

[r(ij)]  =  0 .175 
 

0.127 

0.292 

0.343 
 

0.163 

0.373 

0.438 
 

[g(i)]   =   0.053 

[S(ij)]  =  0.121 

[r(ij)] =  0 .143 
 

0.104 

0.237 

0.280 
 

0.133 

0.303 

0.358 
 

t  = 1.96 (%5 t cetvel deĵeri) 

t  = 2.50 (%1 t cetvel deĵeri) 

 

 

Lif elastikiyetina iliĸkin F2 generasyonuna ait genel ve ºzel uyum yeteneklerinin 

kombinasyon g¿c¿ etkileri ¢izelge 4.118ôda verilmiĸtir. 

Kēsētlē sulama F2 generasyonunda genel kombinasyon yeteneĵi (GKY),  2 (0.335)  

numaralē ebeveynde pozitif yºnde, 6 (-0.199) numaralē ebeveynde ise negatif yºnde 

istatistiksel olarak ºnemli olduĵu tespit edilmiĸtir. Melezlerin ºzel kombinasyon 

yeteneklerinin (¥KY) 0.719 (1x4) ile -0.378 (1x6) arasēnda deĵiĸtiĵi gºr¿lmektedir. ¥KY 

incelendiĵinde melezler 1x4  (0.719), 2x6 (0.461), 2x1 (0.888) pozitif yºnde.4x6 ise negatif 

yºnde ºnemli bulunmuĸtur.  Lif elastikiyeti bakēmēndan kēsētlē sulama F2 generasyonunda 2x1 

(0.888) dēĸēnda resiprok etki gºsteren melez olmamēĸtēr. 

Tam sulama altēnda ­alēĸmasēnēn F2 generasyonunda ise; 2 ( 0.478) ve 3 (0.317) 

numaralē ebeveynler pozitif yºnde; 6 (-0.431)  numaralē ebeveyn ise negatif yºnde ºnemli 

GKY gºstermiĸlerdir. F2 generasyonunun ºzel kombinasyon yetenekleri, 1x3 (0.468), 1x4 

(0.491), 3x6 (0.472)  ve 4x2 (0.425) pozitif, 5x2 (-0.525) ve 5x4 (0.425) melezlerinde negatif 

yºnde ºnemli bulunmuĸtur (¢izelge 4.118). 
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¢izelge 4.118. Kēsētlē ve Tam Sulamada lif elastikiyeti  i­in elde edilen verilere uygulanan genel ve 

ºzel kombinasyon yetenekleri; resiprok etkiler analizinden tahmin edilen, ebeveynlere iliĸkin genel 

kombinasyon yetenekleri etkileri (gi) ve F2 kombinasyonlarēna iliĸkin ºzel kombinasyon yetenekleri 

etkileri (sij) ve resiprokal etkiler (rij). 

 

K
ē
s
ē
t
l
ē
 
S
u
l
a
m
a

 

                   ǀ 

ǁ   
Gloria 

(1) 

Nazilli84-S 

(2) 

NP Ege 

(3) 

Nazilli M -503 

(4) 

DAK 66:3 

(5) 

NIAB 999 

(6) 

Gloria           -0.047 0.122 0.047 0.719**  -0.133 0.005 

Nazilli84-S  0.888**  0.335**  0.315 -0.187 0.286 0.461**  

NP Ege    -0.25 -0.275 -0.003 0.063 0.149 0.249 

Nazilli M -503  -0.2 0.075 0.138 0.024 -0.016 -0.378* 

DAK 66:3  0.038 -0.113 0.288 -0.2 -0.111 -0.031 

NIAB 999     -0.013 -0.4 -0.325 0.3 -0.012 -0.199** 

T
a

m
 S

u
la

m
a 

Gloria           -0.126 0.033 0.468**  0.491**  0.043 -0.122 

Nazilli84-S  0.05 0.478**  0.064 -0.026 0.276 0.024 

NP Ege    0.025 -0.1 0.317**  -0.053 -0.026 0.472**  

Nazilli M -503  -0.113 0.425* -0.012 -0.118 -0.103 -0.155 

DAK 66:3  -0.038 -0.525** 0.013 -0.425* -0.12 -0.19 

NIAB 999     -0.363 0.188 -0.575 -0.038 -0.1 -0.431** 

Kēsētlē Sulama Tam Sulama 
Kºĸegenler GKY, 

kºĸegen ¿st¿ ¥KY, 

kºĸegen altē RE etkilerini 

gºstermektedir. 

 

 

 

SH 
KD 

SH 
KD 

%5 %1 %5 %1 

[g(i)]  =   0.076 

[S(ij)]  =  0.173 

[r(ij)]  =  0 .203 
 

0.149 

0.339 

0.396 
 

0.190 

0.433 

0.505 
 

[g(i)]  =   0.068 

[S(ij)]  =  0.155 

[r(ij)] =  0 .182 
 

0.133 

0.304 

0.357 
 

0.170 

0.388 

0.455 
 

t  = 1.96 (%5 t cetvel deĵeri) 

t  = 2.50 (%1 t cetvel deĵeri) 

 

 

Tam ve kēsētlē sulama koĸullarēnda 6x6 tam diallel 30 F1 kombinasyonunun, lif 

elastikiyetina iliĸkin heterosis ve heterobeltiosis deĵerleri ¢izelge 4.119ôde verilmiĸtir. 

Kēsētlē sulama altēnda F1 melez pop¿lasyonunda lif elastikiyetina ait hesaplanan 

heterosis deĵerleri % 29.54 (1x2) ile %-5.15 (6x4) arasēnda deĵiĸmiĸtir. F1 generasyonunda 

hesaplanan heterosis deĵerlerinde 30 melez i­erisinde 14 tanesi (1x2, 1x3, 2x3, 2x4, 3x5, 2x1, 

3x1, 3x2, 4x1,x4x3, 5x1, 5x2, 5x3, 6x1) istatistiki olarak ºnemli bulunurken, 16 tanesinde 

heterosis deĵeri ºnemsiz bulunmuĸtur. Lif elastikiyeti i­in heterobeltiosis deĵerleri %34.09 

(3x1) ile %-9.43 (6x4) arasēnda daĵēlmaktadēr. Heterobeltiosis deĵerleri bakēmēndan ºnemli 

olan 7 adet melez (1x2, 1x3, 2x3, 3x1, 3x2, 5x2, 5x3, 6x1) saptanmēĸ olup bu melezlerin etki 

yºn¿ pozitiftir (¢izelge 4.119).  

¢eĸitlerin ana olarak kullanēldēĵē melez serisinde, lif elastikiyeti bakēmēndan 

hesaplanan en b¿y¿k heterosis %12.03 ve heterobeltiosis deĵeri %9.64 olarak 2 numaralē 

ebeveynin kullanēldēĵē melez serisinden elde edilirken; en d¿ĸ¿k heterosis %0.35 ve en d¿ĸ¿k 
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heterobeltiosis deĵeri ise %-1.78 ile 6 ­eĸidin kullanēldēĵē melez kombinasyonlardan elde 

edilmiĸtir. ¢eĸitlerin baba olarak kullanēldēĵē melez serisinde ise en y¿ksek heterosis deĵeri 

%19.10 ve en y¿ksek heterobeltiosis deĵeri %16.23 ile 3 numaralē ebeveyn olmuĸtur. En 

d¿ĸ¿k heterosis deĵeri ortalamasē %2.57 ve en d¿ĸ¿k heterobeltiosis ortalamasē %-1.31 olarak 

4 numaralē ebeveynin baba olarak kullanēldēĵē melezlerde hesaplanmēĸtēr. Ortalama heterosis 

ve heterobeltiosis deĵerleri ise sērasēyla %10.62 ve %7.72 olmuĸtur (¢izelge 4.119). 

Tam sulama koĸullarēndaki F1 melezleri i­in lif elastikiyetina ait hesaplanan heterosis 

deĵerleri % 35.39 (3x1) ile %-7.96 (5x4) arasēnda deĵiĸmiĸtir. F1 generasyonunda hesaplanan 

heterosis deĵerlerinde 30 melez i­erisinde 15 adet melez (1x2, 1x3, 1x4, 1x5, 1x6, 2x1, 2x5, 

3x4, 3x6, 3x1, 3x2, 4x1, 4x2, 5x1, 6x1) pozitif yºnde istatistiki olarak ºnemli olduĵu tespit 

edilmiĸtir. Lif elastikiyeti i­in heterobeltiosis deĵerleri %24.45 (5x1) ile %-10.69 (2x6) 

arasēnda deĵiĸiklik gºstermektedir. Heterobeltiosis deĵerleri incelendiĵinde ºnemli melez 

tespit edilememiĸtir (¢izelge 4.119).  

¢eĸitlerin ana olarak kullanēldēĵē melez serisinde, lif elastikiyeti bakēmēndan 

hesaplanan en b¿y¿k heterosis %16.72 ile 1 numaralē ebeveyn,  heterobeltiosis deĵeri %7.83 

olarak 3 numaralē ebeveynin kullanēldēĵē melez serisinden elde edilirken; en d¿ĸ¿k heterosis 

%-0.50 ile 5 numaralē ebeveyn ve en d¿ĸ¿k heterobeltiosis deĵeri ise %-4.08 ile 6 ­eĸidin 

kullanēldēĵē melez kombinasyonlardan elde edilmiĸtir. ¢eĸitlerin baba olarak kullanēldēĵē 

melez serisinde ise en y¿ksek heterosis deĵeri %22.42 ve en y¿ksek heterobeltiosis deĵeri 

%12.97 ile 1 numaralē ebeveyn olmuĸtur. En d¿ĸ¿k heterosis deĵeri ortalamasē %3.58 ilr 4 

numaralē ebeveyn ve en d¿ĸ¿k heterobeltiosis ortalamasē %-2.24 olarak  2 numaralē ebeveynin 

baba olarak kullanēldēĵē melezlerde hesaplanmēĸtēr. Ortalama heterosis ve heterobeltiosis 

deĵerleri ise sērasēyla %10.27 ve %3.69 olmuĸtur (¢izelge 4.119). 
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¢izelge 4.119. Kēsētlē ve tam sulama koĸullarē altēnda F1 Melezlerinde Lif Kopma Dayanēklēlēĵē 

Bakēmēndan Heterosis (Ht) ve Heterobeltiosis (Hb) Deĵerleri. 

 Ebeveyn  1 2 3 4 5 6 Ort. 

K
ē
s
ē
t
l
ē
 
S
u
l
a
m
a

 

1 
Ht   29.54**  13.96* 0.86 7.76 -0.45 10.33 

Hb   24.89**  13.18* -4.10 5.19 -0.90 7.65 

2 
Ht 10.72*   29.96**  11.85* 9.40 8.93 12.03 

Hb 6.75   24.47**  10.25 8.02 5.49 9.64 

3 
Ht 35.01**  25.99**    7.59 12.95* 9.79 11.26 

Hb 34.09**  20.68**    1.64 9.52 8.56 8.08 

4 
Ht 15.95**  1.87 25.38**    1.47 -2.58 5.23 

Hb 10.25 0.41 18.44   -1.23 -6.97 2.13 

5 
Ht 13.53* 12.82* 21.43**  -2.32   2.43 6.87 

Hb 10.82 11.39* 21.43**  -4.92   0.43 5.67 

6 
Ht 13.12* 5.45 4.78 -5.15 -3.31   0.35 

Hb 12.61* 2.11 3.60 -9.43 -5.19   -1.78 

Ort. 
Ht 17.67 15.13 19.10 2.57 5.65 3.63  

Hb 14.90 11.90 16.23 -1.31 3.26 1.32  

Ort. 
Ht 10.62       

Hb 7.72       

T
a

m
 S

u
la

m
a 

1 
Ht  11.01* 26.01**  21.93**  10.21* 14.43**  16.72 

Hb  -3.82 16.30 13.45 1.31 11.33 7.72 

2 
Ht 12.78  13.29**  -3.09 16.1**  0.65 5.39 

Hb -2.29  5.73 10.31 8.78 -10.69 -1.30 

3 
Ht 32.22**  10.02*  8.89* 7.46 28.37**  10.95 

Hb 22.03 2.67  7.93 6.99 21.59 7.83 

4 
Ht 13.25**  10.93**  8.44  7.08 -0.47 5.20 

Hb 5.38 2.67 7.49  5.68 -4.93 2.18 

5 
Ht 35.39**  -1.02 7.89 -7.96  -1.39 -0.50 

Hb 24.45 -7.25 7.42 -9.17  -6.99 -3.20 

6 
Ht 18.48**  7.10 6.98 -1.88 -5.09  1.42 

Hb 15.27 -4.96 1.32 -6.28 -10.48  -4.08 

Ort. 
Ht 22.42 7.61 12.52 3.58 7.15 8.32  

Hb 12.97 -2.14 7.65 -0.87 2.45 2.06  

   10.27       

   3.69       

 

 

Tam ve kēsētlē sulama koĸullarēnda tam diallel 30 F2 kombinasyonunun, lif 

elastikiyetina iliĸkin heterosis ve heterobeltiosis deĵerleri ¢izelge 4.120ôde verilmiĸtir. 

Kēsētlē sulama koĸullarēnda F2 melez pop¿lasyonunda lif elastikiyetina ait hesaplanan 

heterosis deĵerleri %32.56 (3x1) ile %-7.30 (4x6) arasēnda deĵiĸmiĸtir. F2 generasyonunda 

hesaplanan heterosis deĵerlerinde 30 melez i­erisinde 15 tanesi (1x3, 1x4, 2x3, 2x5, 2x6, 3x6, 
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2x1, 3x1, 3x2, 4x3, 5x1, 5x2, 5x3, 6x1, 6x2) istatistiki olarak ºnemli bulunurken.15 tanesinde 

heterosis deĵeri ºnemsiz bulunmuĸtur. Lif elastikiyeti i­in heterobeltiosis deĵerleri %32.26 

(3x1) ile %-11.48 (4x6) arasēnda daĵēlmaktadēr. Heterobeltiosis deĵerleri bakēmēndan ºnemli 

olan 9 adet melez (1x3, 1x4, 2x5, 3x6, 2x1, 3x1, 5x1, 5x3, 6x1,) saptanmēĸ olup bu melezlerin 

etki yºn¿ pozitiftir (¢izelge 4.120).  

¢eĸitlerin ana olarak kullanēldēĵē melez serisinde, lif elastikiyeti bakēmēndan 

hesaplanan en b¿y¿k heterosis %7.37 ile3 numatralē ebeveyn, heterobeltiosis deĵeri %12.23 

olarak 2 numaralē ebeveynin kullanēldēĵē melez serisinden elde edilirken; en d¿ĸ¿k heterosis 

%2.43 ve en d¿ĸ¿k heterobeltiosis deĵeri ise %2.43 ile 5 numaralē ­eĸitte tespit edilmiĸtir. 

¢eĸitlerin baba olarak kullanēldēĵē melez serisinde ise en y¿ksek heterosis deĵeri %10.43ile 1 

numaralē ebeveyn, en y¿ksek heterobeltiosis deĵeri %6.91  ile 3 numaralē ebeveyn olmuĸtur. 

En d¿ĸ¿k heterosis deĵeri ortalamasē %2.46 ile 6 numaralē ebeveyn en d¿ĸ¿k heterobeltiosis 

ortalamasē %-1.70 olarak 5 numaralē ebeveynin baba olarak kullanēldēĵē melezlerde 

hesaplanmēĸtēr. Ortalama heterosis ve heterobeltiosis deĵerleri ise sērasēyla %5.69 ve 

%4.54olmuĸtur (¢izelge 4.120). 

Tam sulama koĸullarēndaki F2 melezleri i­in lif elastikiyetina ait hesaplanan heterosis 

deĵerleri % 12.47 (2x3) ile %-12.68 (2x4) arasēnda deĵiĸmiĸtir. F2 generasyonunda 

hesaplanan heterosis deĵerlerinde 30 melez i­erisinde 11 adet melez (2x3, 2x4, 2x5, 2x6, 4x6, 

3x1, 4x1, 5x1, 5x4, 6x1, 6x5) istatistiki olarak ºnemli olduĵu tespit edilmiĸtir. Lif elastikiyeti 

i­in heterobeltiosis deĵerleri incelendiĵinde 2x4, 2x5, 2x6, 4x1, 5x1, 5x4, 6x5 negatif yºnde 

ºnemli olduĵu tespit edilmiĸtir (¢izelge 4.120).  

¢eĸitlerin ana olarak kullanēldēĵē melez serisinde, bu ºzellik bakēmēndan hesaplanan 

en b¿y¿k heterosis %0.41 ve heterobeltiosis deĵeri %-1.13 olarak 3 numaralē ebeveynin 

kullanēldēĵē melez serisinden elde edilirken; en d¿ĸ¿k heterosis %-4.50 ve en d¿ĸ¿k 

heterobeltiosis deĵeri ise %-5.58 ile 2 ­eĸidin kullanēldēĵē melez kombinasyonlardan elde 

edilmiĸtir. ¢eĸitlerin baba olarak kullanēldēĵē melez serisinde ise en y¿ksek heterosis deĵeri 

%-0.25 ile3 numaralē ebeveyn, en y¿ksek heterobeltiosis deĵeri %-2.07 ile 2 numaralē 

ebeveyn olmuĸtur. En d¿ĸ¿k heterosis deĵeri ortalamasē %-9.96 ve en d¿ĸ¿k heterobeltiosis 

ortalamasē %-10.63 olarak 5 numaralē ebeveynin baba olarak kullanēldēĵē melezlerde 

hesaplanmēĸtēr. Ortalama heterosis ve heterobeltiosis deĵerleri ise sērasēyla %-4.37 ve %-5.47 

olmuĸtur (¢izelge 4.120). 
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¢izelge 4.120.  Kēsētlē ve tam sulama koĸullarē altēnda F2 Melezlerinde Lif Kopma Dayanēklēlēĵē 

Bakēmēndan Heterosis (Ht) ve Heterobeltiosis (Hb) Deĵerleri. 

 Ebeveyn  1 2 3 4 5 6 Ort. 

K
ē
s
ē
t
l
ē
 
S
u
l
a
m
a

 

1 
Ht  1.99 20.09**  24.35**  6.04 10.05 6.03 

Hb  -2.53 19.82**  17.21**  2.60 8.56 2.88 

2 
Ht 33.33**   26.43**  5.61 17.52**  26.36**  5.61 

Hb 27.43**   21.10* 4.10 16.03* 22.36 13.23 

3 
Ht 32.56**  16.74**   7.59 7.14 20.73**  7.37 

Hb 32.26**  11.81  1.64 3.90 19.37**  5.78 

4 
Ht 10.43 8.11 12.36*  6.95 -7.30 4.55 

Hb 4.10 6.56 6.15  4.10 -11.48 1.89 

5 
Ht 23.04**  13.68* 17.41**  0.21  4.64 2.43 

Hb 19.05**  12.24 13.85* -2.46  2.60 4.13 

6 
Ht 32.42**  12.42* 8.88 3.00 4.19  5.36 

Hb 30.63**  8.86 7.66 -1.64 2.16  4.26 

Ort. 
Ht 10.43 5.05 8.88 4.10 6.08 2.46  

Hb 4.10 7.03 6.91 1.64 -1.70 4.30  

Ort. 
Ht 5.69       

Hb 4.54       

T
a

m
 S

u
la

m
a 

1 
Ht  2.98 -7.76 5.62 -7.01 -6.43 -2.52 

Hb  2.78 -10.32 4.37 -7.94 -7.54 -3.73 

2 
Ht -2.98  12.47* -12.68* 10.44* -11.87* -4.50 

Hb -3.17  9.56 -13.55* 11.16* -12.75* -5.58 

3 
Ht 12.24* 2.25  3.72 -5.15 1.24 0.41 

Hb 9.13 -0.40  2.03 -6.88 -0.41 -1.13 

4 
Ht -12.85* -5.03 2.07  -7.51 -10.98* -4.29 

Hb -13.89* -5.98 0.41  -7.32 -10.98 -4.77 

5 
Ht -10.62* 2.01 -5.57 -11.97*  3.85 -2.33 

Hb -11.51* 1.20 -7.29 -11.79*  3.64 -2.85 

6 
Ht -12.05* -7.04 -2.48 -9.35 19.7**   -7.71 

Hb -13.10* -7.97 -4.07 -9.35 -19.8**   -8.24 

Ort. 
Ht -5.25 -0.97 -0.25 -4.93 -9.96 -4.84  

Hb -6.51 -2.07 -2.34 -5.66 -10.63 -5.61  

   -4.37       

   -5.47       
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4.11. Sulama Suyu Kullanēm Randēmanē (IWUE)  

Altē pamuk genotipi; bunlarēn 30 tam diallel F1 melez kombinasyonu ve 30 tam diallel 

F2 melez kombinasyonunun tam (%100)  ve kēsētlē (%50)  sulama koĸullarē altēnda sulama 

suyu kullanēm randēmanē (IWUE) bakēmēndan ºnvaryans analizleri ¢izelge 4.121ôde  

verilmiĸtir. Yapēlan ºn varyans analizinde genotipler arasēnda istatistiki olarak %1 ºnem 

d¿zeyinde fark olduĵu tespit edilmiĸtir. 

¢izelge 4.121.  Kēsētlē sulama F1 ve F2 sulama suyu kullanēm randēmanē deĵerlerine ve tam sulama F1 

ve F2 Sulama Suyu Kullanēm Randēmanē deĵerlerine ait ºn varyans analiz sonu­larē. 

 

VK  

 

SD 

 

KO 

 KSF1 KSF2 TSF1 TSF2 

Blok 3 0.073**  0.1268**  0.0308** 0.0142**  

Genotip 35 0.027**  0.0286**  0.0146**  0.0112**  

Hata 105 0.011 0.010 0.005 0.005 

Genel 143     

**: %1 seviyesinde, *: %5 seviyesinde, KO: Kareler Ortalamasē, SD: Serbestlik Derecesi, VK: Varyansyon 

Kaynaĵē, KS: Kēsētlē Sulama, TS: Tam Sulama. 

 

Ebeveynler karĸēlaĸtērēldēĵēnda kēsētlē sulamada, en y¿ksek IWUE deĵerine sahip 4 

(0.63) numaralē ebeveyn olurken; tam sulama koĸullarēnda yine 4 (0.44)  numaralē ebeveyn en 

y¿ksek IWUE deĵerine sahip olmuĸtur. Ebeveynler arasēnda en d¿ĸ¿k IWUE  sahip ebeveyn 

kēsētlē sulama koĸullarēnda 5 (0.49)  numaralē ebeveyn olurken, tam sulamada ise 1 (0.30)  

numaralē ebeveynler olmuĸtur (¢izelge 4.122 ve 4.123). 

Altē pamuk genotipi ve bunlarēn 30 tam diallel F1 melez kombinasyonun tam ve kēsētlē 

sulama altēnda sulama suyu kullanēm randēmanēne ait ortalama deĵerleri ¢izelge 4.122ôde  

verilmiĸtir. Kēsētlē sulama altēnda F1 melezler i­erisinde en y¿ksek IWUE 3x2 (0.80) sahip 

olurken, en d¿ĸ¿k IWUE sahip melez 1x3 (0.46); tam sulamada bu deĵerler; 1x2 (0.55) 

melezi ve 1x3 (0.28) melezi olmuĸtur (¢izelge 4.122). 
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¢izelge 4.122.  Tam ve Kēsētlē Sulama Altēnda altē pamuk genotipi ve bunlarēn resiproklu diallel 
melezlenmesinden elde edilen 30 F1 Sulama Suyu Kullanēm Randēmanē deĵerlerine ait ortalama 

deĵerler ve ºnemlilik gruplarē. 

 

K
ē
s
ē
t
l
ē
 
S
u
l
a
m
a

 

                   ǀ 

ǁ   
Gloria 

(1) 

Nazilli84-S 

(2) 

NP Ege 

(3) 

Nazilli M -503 

(4) 

DAK 66:3 

(5) 

NIAB 999 

(6) 

Gloria           0.49 HK 0.76 AB 0.46 K 0.48 JK 0.51 GK 0.53 FK 

Nazilli84-S  0.74 AC 0.55 DK 0.67 AE 0.67 AE 0.69 AD 0.65 AG 

NP Ege    0.61 CJ 0.80 A 0.55 DK 0.58 DK 0.62 BJ 0.53 EK 

Nazilli M -503  0.52 FK 0.62 BJ 0.73 AC 0.63 BI 0.65 BG 0.60 CK 

DAK 66:3  0.52 FK 0.63 BJ 0.53 EK 0.61 CK 0.49 IK 0.55 DK 

NIAB 999     0.63 BJ 0.69 AD 0.59 CK 0.66 AF 0.64 BH 0.61 BJ 

T
a

m
 S

u
la

m
a 

Gloria           0.30 HI 0.55 A 0.28 I 0.36 FI 0.44 BF 0.36 FI 

Nazilli84-S  0.53 AB 0.39 DH 0.41 CG 0.45 AF 0.45 AF 0.45 AF 

NP Ege    0.39DH 0.42 CG 0.36 EI 0.49 AD 0.40 DH 0.38 EI 

Nazilli M -503  0.36 EI 0.37 EI 0.50 AC 0.44 AF 0.44 AF 0.46 AF 

DAK 66:3  0.32 GI 0.48 AD 0.39 DH 0.41 CG 0.36 EI 0.42 CG 

NIAB 999     0.40 DH 0.49 AD 0.44 BF 0.47 AE 0.41 CG 0.40 CH 

KS Ort: 0.63           LSD0.05 KS:  0.146                       TS Ort: 0.41                    LSD0.05 TS: 0.106 

 

Denemeye ait 30 tam diallel F2 melez kombinasyonlarēnēn tam ve kēsētlē sulama altēnda 

sulama suyu kullanēm randēmanēne ait ortalama deĵerleri ise 4.123ôde gºsterilmiĸtir. Kēsētlē 

sulama altēnda F2 melezlerin IWUE ortalamasē 0.82 (3x2) ile 0.48 (5x3) arasēnda deĵiĸiklik 

gºstermiĸ olup; bu deĵerlerin tam sulamada ise 0.53 (2x3) ve 0.38 (1x5) arasēnda olduĵu 

gºzlemlenmiĸtir (¢izelge 4.123). 

¢izelge 4.123.  Tam ve Kēsētlē Sulama Altēnda altē pamuk genotipi ve bunlarēn resiproklu diallel 

melezlenmesinden elde edilen 30 F1 Sulama Suyu Kullanēm Randēmanē deĵerlerine ait ortalama 

deĵerler ve ºnemlilik gruplarē. 

 

K
ē
s
ē
t
l
ē
 
S
u
l
a
m
a

1
 

                   ǀ 

ǁ   
Gloria 

(1) 

Nazilli84-S 

(2) 

NP Ege 

(3) 

Nazilli M -503 

(4) 

DAK 66:3 

(5) 

NIAB 999 

(6) 

Gloria           0.49 GL 0.69 AG 0.59 EL 0.66 CH 0.54 HL 0.52 IL 

Nazilli84-S  0.64 DI 0.55 HL 0.70 AF 0.68 BH 0.72 AE 0.77 AD 

NP Ege    0.61 EL 0.82 A 0.55 HL 0.63 EK 0.60 EL 0.61 EL 

Nazilli M -503  0.60 EL 0.81 AB 0.64 DI 0.63 EJ 0.63 EI 0.59 EL 

DAK 66:3  0.54 HL 0.64 DI 0.48 L 0.62 EL 0.49 KL 0.57 FL 

NIAB 999     0.56 GL 0.79AC 0.60 EL 0.62 EL 0.63 EI 0.61 EL 

T
a

m
 S

u
la

m
a 

Gloria           0.30 K 0.51 AC 0.40 FK 0.48 AH 0.38 IK 0.38 HK 

Nazilli84-S  0.48 AH 0.39 GK 0.53 A 0.41 EJ 0.43 AJ 0.51 AB 

NP Ege    0.41 FJ 0.50 AE 0.36 JK 0.46 AJ 0.41 DJ 0.39 GK 

Nazilli M -503  0.41 CJ 0.42 BJ 0.48 AG 0.44 AJ 0.46 AJ 0.43 AJ 

DAK 66:3  0.38 HK 0.47 AI 0.40 FJ 0.47 AI 0.36 JK 0.47 GK 

NIAB 999     0.47 AI  0.51 AD 0.46 AJ 0.38 IK 0.50 AF 0.40 FK 

KS Ort: 0.62           LSD0.05 KS:  0.140                       TS Ort: 0.47                   LSD0.05 TS:0.01 
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Tam ve kēsētlē sulama altēnda altē pamuk genotipi ve bunlarēn tam diallel F1 

generasyonunda sulama suyu kullanēm randēmanēne ait tam diallel tablonun varyans analizi 

sonu­larē ¢izelge 4.124ô te verilmiĸtir 

Yapēlan varyans analiz sonucuna gºre; kēsētlē sulama i­in, eklemeli gen etkisi (a), 

ortalama dominantlēk varyansē (b1), bir ana­ta dominant allellerin toplanmasēnē belirleyen 

varyans (b2) ve ºzel uyum yeteneĵi ve dominant genlerin ana­lara daĵēlēmēnē belirleyen (b3) 

dominantlēk etkisi (b) istatistiki olarak ºnemli bulunurken; anasal etki deĵerleri (c) ve 

resiprokal etki (d)  ºnemsiz olarak bulunmuĸtur. 

Tam sulama uygulamasē i­in ise; eklemeli gen etkisi (a), ortalama dominantlēk 

varyansē (b1), bir ana­ta dominant allellerin toplanmasēnē belirleyen varyans (b2) ve ºzel uyum 

yeteneĵi ve dominant genlerin ana­lara daĵēlēmēnē belirleyen (b3) dominantlēk etkisi (b) 

istatistiki olarak ºnemli bulunurken; anasal etki deĵerleri (c) ve resiprokal etki (d)  ºnemsiz 

olarak bulunmuĸtur. 

¢izelge 4.124.  Tam Ve Kēsētlē Sulama Koĸullarē Altēnda F1 Generasyonunda Sulama Suyu Kullanēm 

Randēmanēne Ait Tam Diallel Varyans Analiz Sonu­larē. 

 

VK  

 

SD 

 

 KSF1 TSF1 

KO F KO F 

a 5 0.0342 6.1874** 0.0262 4.5927** 

b1 1 0.0380 6.8726** 0.0446 7.8161** 

b2 5 0.0145 2.6280** 0.0049 0.8564 

b3 9 0.0112 2.0206* 0.0246 4.3161** 

b 15 0.0141 2.5466** 0.0194 3.3962** 

c 5 0.0102 1.8485 0.0029 0.5035 

d 10 0.0054 0.9753 0.0074 1.2923 

 

 

Tam ve kēsētlē sulama altēnda altē pamuk genotipi ve bunlarēn tam diallel F2 

generasyonunda sulama suyu kullanēm randēmanēne ait tam diallel tablonun varyans analizi 

sonu­larē ¢izelge 4.125ô de verilmiĸtir. 

Yapēlan varyans analiz sonucuna gºre; kēsētlē sulama i­in, eklemeli gen etkisi (a), 

ortalama dominantlēk varyansē (b1), bir ana­ta dominant allellerin toplanmasēnē belirleyen 

varyans (b2) ve ºzel uyum yeteneĵi ve dominant genlerin ana­lara daĵēlēmēnē belirleyen (b3) 

dominantlēk etkisi (b) istatistiki olarak ºnemli bulunurken; anasal etki deĵerleri (c) ve 

resiprokal etki (d)  ºnemsiz olarak bulunmuĸtur. 

Tam sulama uygulamasē i­in ise; ortalama dominantlēk varyansē (b1) ve dominant 

genlerin ana­lara daĵēlēmēnē belirleyen (b3) ºnemli olduĵu saptanērken; eklemeli gen etkisi 
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varyansē (a), dominantlēk etkisi (b) bir ana­ta dominant allellerin toplanmasēnē belirleyen 

varyans (b2) anasal etki deĵerleri (c) ve resiprokal etki (d) ºnemli bulunmamēĸtēr. 

¢izelge 4.125.  Tam Ve Kēsētlē Sulama Koĸullarē Altēnda F1 Generasyonunda Sulama Suyu Kullanēm 

Randēmanēne Ait Tam Diallel Varyans Analiz Sonu­larē. 

 

VK  

 

SD 

 

KSF2 TSF2 

KO F KO F 

a 5 0.0963 9.5441** 0.0276 2.0132 

b1 1 0.1377 13.6372** 0.1180 8.6163** 

b2 5 0.0333 3.2956** 0.0201 1.4706 

b3 9 0.0096 0.9472* 0.0295 2.1541* 

b 15 0.0260 2.5760** 0.0323 2.3571 

c 5 0.0148 1.4687 0.0174 1.2707 

d 10 0.0055 0.5441 0.0192 1.4005 

 

Tam ve kēsētlē sulamada F1generasyonunda sulama suyu kullanēm randēmanē 

bakēmēndan yapēlan analiz sonucunda sadece hem tam sulama hem de kēsētlē sulama i­in 

hesaplanan genetik parametreler sonucunda ºnemli bulunan bir deĵer tespit edilmemiĸtir.  

Kēsētlē sulamada dominant ve resesif allellerin oranēnēn (H2/4H1) 0.25ôden farklē 

(0.188) ­ēkmasēndan dolayē bu allellerin eĸit frekansta olmadēklarē, ebeveynlerdeki dominant 

genlerin sayēsēnēn resesif gen sayēsēna oranēnēn (KD/KR) (1.745) 1ôden b¿y¿k olmasē da 

dominant allelerin ­oĵunlukta olduĵunu ve dominant ve resesif allellerin daĵēlēĸ yºn¿ (F) 

deĵerinin pozitif olmasēnē doĵrulamēĸtēr. Dominantlēk derecesinin (H1/D)1/2  (2.567) 1ôden 

b¿y¿k olmasē ¿st¿n dominantlēĵēn bulunduĵuna iĸaret ederken; eklemeli varyans ile 

dominantlēk varyansē arasēndaki farkēn (D-H1) negatif deĵer almasē bu ºzelliĵin kalētēmēnda 

dominant etkilerin daha ºnemli olduĵuna iĸaret etmektedir. Etkili en az gen ­ifti sayēsēnē 

belirleyen h2/H2=K ise 1ôin altēnda kaldēĵē i­in bu parametre bilgi vermek a­ēsēndan yetersiz 

kalmēĸtēr (¢izelge 4.126). 

Tam sulama F1 melezleri i­in yapēlan analiz sonucunda,  sulama suyu kullanēm 

randēmanē a­ēsēndan oluĸan t¿m genetik parametreler ºnemsiz bulunmuĸtur. Yapēlan analiz 

sonucunda; dominant ve resesif allellerin oranēnēn (H2/4H1) 0.25ôden farklē (0.219) 

­ēkmasēndan dolayē bu allellerin eĸit frekansta olmadēklarē, eklemeli varyans ile dominantlēk 

varyansē arasēndaki farkēn (D-H1) negatif deĵer almasē bu ºzelliĵin kalētēmēnda dominant 

etkilerin daha ºnemli olduĵunu ve dominantlēk derecesinin (H1/D)1/2  (2.902) 1ôden b¿y¿k 

olmasē ¿st¿n dominantlēĵēn bulunduĵunu ortaya koymuĸtur. Ebeveynlerdeki dominant 

genlerin sayēsēnēn resesif gen sayēsēna oranēnē gºsteren deĵer  (KD/KR) 1.464 bulunmuĸ olup; 
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pop¿lasyonda dominant allellerin ¿st¿n olduĵunu gºsterirken; dominant ve resesif allellerin 

daĵēlēĸ yºn¿ (F) pozitif olarak saptanmēĸtēr. Etkili en az gen ­ifti sayēsēnē belirleyen h2/H2=K 

ise 1ôin altēnda kaldēĵē i­in bu parametre bilgi vermek a­ēsēndan yetersiz kalmēĸtēr (¢izelge 

4.126). 

Dar anlamda kalētēm derecesi kēsētlē sulamada 0.124 ve tam sulamada ise 0.098 olarak 

tahmin edilmiĸtir. Dar anlamda kalētēm derecesinin k¿­¿k oluĸu dominant genetik varyansēn 

fenotipik varyans i­indeki payēnēn etkin oluĸunu ortaya koymaktadēr. Geniĸ anlamda kalētēm 

derecesi ise kēsētlē sulamada 0.575 iken tam sulamada 0.494 olarak tahmin edilmiĸtir. 

¢izelge 4.126.  Sulama Suyu Kullanēm Randēmanē Ķ­in Bulunmuĸ Genetik Parametreler  (F1).  

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

Altē genotipe ait kēsētlē sulama altēnda tam diallel F1 melez generasyonlarēnēn 

oluĸturduĵu pop¿lasyonda sulama suyu kullanēm randēmanē i­in hesaplanan varyans (Vr) ve 

kovaryans (Wr) deĵerlerine iliĸkin Wr/Vr grafiĵi ķekil 4.41ôda verilmiĸtir. 

Grafik incelendiĵinde, kuramsal dominantlēk ile ger­ek ebeveyn arasēndaki korelasyon 

katsayēsē (Yr,Wr+Vr icin r) negatif deĵer almēĸtēr. Bu da IWUE y¿ksek olan ebeveynlerin 

dominant, d¿ĸ¿k olanlarēn ise resesif gen taĸēdēĵēna iĸaret etmektedir. Grafik incelendiĵinde 

regresyon hattēnēn y eksenini pozitif yºnde kestiĵi (a=0.010) ve bu sonu­ta kēsmi 

dominantlēĵa iĸaret etmektedir. (Wr/Vr grafiĵinde ebeveynler arasēnda en ­ok resesif gen 

taĸēyan genotipin 1 olduĵu gºr¿nmektedir. 6x6 tam diallel melezleme ­alēĸmasēnda yer alan 

genotiplardan 1, 3 ve 4 noôlu genotiplarēn diĵer genotiplara kēyasla daha y¿ksek oranda 

Genetik Komponentler 

Ortalama Deĵerler 

  Kēsētlē Sulama  

 

 

Tam Sulama 

E 0.003Ñ0.009 0.002Ñ0.005 

D 0.007Ñ0.024 0.003Ñ0.013 

F 0.010Ñ0.057 0.004Ñ 0.033 

H1 0.045Ñ0.060 0.028Ñ0.034 

H2 0.034Ñ0.053 0.025Ñ0.030 

D-H1 -0.039Ñ0.052 -0.025Ñ0.030 

(H1/D)1/2 2.567 2.902 

H2/4H1 0.188 0.219 

KD/KR  1.745 1.464 

h2 0.009Ñ0.036 0.005Ñ0.020 

h2/H2=K 0.256 0.216 

Kalētēm Derecesi (GH) 0.575 0.494 

Kalētēm Derecesi (DH) 0.124 0.098 
r (Yr, Wr + Vr)  -0.576 -0.753 
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homozigot olduĵu ve 5 ve 6 numaralē ebeveynlerin ise bahsedilen ºzellik i­in dominant gen 

taĸēdēĵē gºr¿lmektedir (ķekil 4.41). 

 

ķekil 4.41. Kēsētlē Sulama F1 Generasyonu Sulama Suyu Kullanēm Randēmanēne Ait Wr/Vr Grafiĵi. 

 

Grafik incelendiĵinde, kuramsal dominantlēk ile ger­ek ebeveyn arasēndaki korelasyon 

katsayēsē (Yr,Wr+Vr icin r) negatif deĵer almēĸtēr. Bu da IWUE deĵeri y¿ksek olan 

ebeveynlerin dominant gen  taĸēdēĵēna iĸaret etmektedir. Grafik incelendiĵinde regresyon 

hattēnēn y eksenini merkezden kestiĵi (a=0.0) ve bu sonu­ta tam dominantlēĵa iĸaret 

etmektedir. Wr/Vr grafiĵinde 1 numaralē ­eĸidin baĸlangē­ noktasēna en uzak ebeveyn olduĵu 

gºr¿nmektedir buradan bu ­eĸidin  resesif gen taĸēdēĵē sonucuna ulaĸēlmaktadēr. 6x6 tam 

diallel melezleme ­alēĸmasēnda yer alan genotiplardan 1 ve 3 noôlu genotiplarēn diĵer 

genotiplara kēyasla daha y¿ksek oranda homozigot olduĵu gºr¿lmektedir (ķekil 4.42). 
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ķekil 4.42.  Tam Sulama F1 Generasyonu Sulama Suyu Kullanēm Randēmanēne Ait Wr/Vr Grafiĵi. 

 

Tam ve kēsētlē sulamada F2generasyonunda sulama suyu kullanēm randēmanē 

bakēmēndan hem tam sulama hem de kēsētlē sulama i­in hesaplanan genetik parametreler 

sonucunda ºnemli bulunan bir deĵer tespit edilmemiĸtir, diallel melez analizi i­in ºnceden 

kabullenilen varsayēmlarēn ge­erli olduĵu ótô deĵerinin ºnemsiz ­ēkmēĸ olmasēndan ºt¿r¿ 

ge­erlidir.  

Kēsētlē sulamada dominant ve resesif allellerin oranēnēn (H2/4H1) 0.25ôden farklē 

(0.190) ­ēkmasēndan dolayē bu allellerin eĸit frekansta olmadēklarē, ebeveynlerdeki dominant 

genlerin sayēsēnēn resesif gen sayēsēna oranēnēn (KD/KR) (1.701) 1ôden b¿y¿k olmasē da 

dominant allelerin ­oĵunlukta olduĵunu ve dominant ve resesif allellerin daĵēlēĸ yºn¿ (F) 

deĵerinin pozitif olduĵu saptanmēĸtēr. Dominantlēk derecesinin (H1/D)1/2  (2.57) 1ôden b¿y¿k 

olmasē ¿st¿n dominantlēĵēn olduĵunu gºsterirken; eklemeli varyans ile dominantlēk varyansē 

arasēndaki farkēn (D-H1) negatif deĵer almasē bu ºzelliĵin kalētēmēnda dominant etkilerin 

daha ºnemli olduĵuna iĸaret etmektedir. Etkili en az gen ­ifti sayēsēnē belirleyen h2/H2=K ise 

1ôin altēnda kaldēĵē i­in bu parametre bilgi vermek a­ēsēndan yetersiz kalmēĸtēr (¢izelge 

4.127). 

Tam sulama F2 melezleri i­in IWUE a­ēsēndan oluĸan t¿m genetik parametreler i­in 

yapēlan analiz sonucunda; dominant ve resesif allellerin oranēnēn (H2/4H1) 0.25ôden farklē 

(0.219) ­ēkmasēndan dolayē bu allellerin eĸit frekansta olmadēklarē, eklemeli varyans ile 

dominantlēk varyansē arasēndaki farkēn (D-H1) negatif deĵer almasē bu ºzelliĵin kalētēmēnda 
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dominant etkilerin daha ºnemli olduĵunu ve dominantlēk derecesinin (H1/D)1/2  (2.513) 1ôden 

b¿y¿k olmasē ¿st¿n dominantlēĵēn bulunduĵunu ortaya koymuĸtur. Ebeveynlerdeki dominant 

genlerin sayēsēnēn resesif gen sayēsēna oranēnē gºsteren deĵer  (KD/KR) .563 bulunmuĸ olup; 

pop¿lasyonda dominant allellerin ¿st¿n olduĵunu gºsterirken; dominant ve resesif allellerin 

daĵēlēĸ yºn¿ (F) pozitif olarak saptanmēĸtēr. Etkili en az gen ­ifti sayēsēnē belirleyen h2/H2=K 

ise 1ôin altēnda kaldēĵē i­in bu parametre bilgi vermek a­ēsēndan yetersiz kalmēĸtēr (¢izelge 

4.127). 

Dar anlamda kalētēm derecesi kēsētlē sulamada 0.121 ve tam sulamada ise 0.131 olarak 

tahmin edilmiĸtir. Dar anlamda kalētēm derecesinin k¿­¿k oluĸu dominant genetik varyansēn 

fenotipik varyans i­indeki payēnēn etkin oluĸunu ortaya koymaktadēr. Geniĸ anlamda kalētēm 

derecesi ise kēsētlē sulamada 0.556 iken tam sulamada 0.496 olarak tahmin edilmiĸtir. 

 

¢izelge 4.127.  Sulama Suyu Kullanēm Randēmanē Ķ­in Bulunmuĸ Genetik Parametreler  (F2).  

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

6x6 kēsētlē sulama altēnda tam diallel F2 melez generasyonlarēnēn oluĸturduĵu 

pop¿lasyonda sulama suyu kullanēm randēmanē i­in hesaplanan varyans (Vr) ve kovaryans 

(Wr) deĵerlerine iliĸkin Wr/Vr grafiĵi ķekil xxôda verilmiĸtir. 

Grafik incelendiĵinde, kuramsal dominantlēk ile ger­ek ebeveyn arasēndaki korelasyon 

katsayēsē (Yr,Wr+Vr icin r) negatif deĵer almēĸtēr. Bu da IWUE deĵeri y¿ksek olan 

ebeveynlerin dominant gen taĸēdēĵēna iĸaret etmektedir. Grafik incelendiĵinde regresyon 

Genetik Komponentler 

Ortalama Deĵerler 

  Kēsētlē Sulama  

 

 

Tam Sulama 

E 0.003Ñ0.002 0.001Ñ 0.003 

D 0.007Ñ0.006 0.004Ñ 0.007 

F 0.009Ñ0.014 0.004Ñ 0.017 

H1 0.045Ñ0.015 0.023Ñ0.018 

H2 0.034Ñ0.013 0.020Ñ0.016 

D-H1 -0.038Ñ0.013 -0.019Ñ 0.016 

(H1/D)1/2 2.57 2.513 

H2/4H1 0.19 0.219 

KD/KR  1.701 1.563 

h2 0.017Ñ0.009 0.012Ñ0.011 

h2/H2=K 0.51 0.587 

Kalētēm Derecesi (GH) 0.556 0.496 

Kalētēm Derecesi (DH) 0.121 0.131 
r (Yr, Wr + Vr)  -0.849 -0.822 
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hattēnēn y eksenini negatif yºnde kestiĵi (a=-0.001) ve bu sonu­ta ¿st¿n dominantlēĵa iĸaret 

etmektedir. (H1/D)1/2 deĵeri 1ôden b¿y¿k ­ēkmēĸ olup bu sonucu desteklemektedir. Wr/Vr 

grafiĵinde 1 numaralē ­eĸidin baĸlangē­ noktasēna en uzak ebeveyn olduĵu gºr¿nmektedir 

buradan bu ­eĸidin  resesif gen taĸēdēĵē sonucuna ulaĸēlmaktadēr. Tam diallel melezleme 

­alēĸmasēnda yer alan genotiplardan 1, 4 ve 6 noôlu genotiplarēn diĵer genotiplara kēyasla daha 

y¿ksek oranda homozigot olduĵu belirlenirken, 4 numaralē genotipin ise daha y¿ksek oranda 

dominant genlere sahip olduĵu sonucuna varēlmaktadēr.(ķekil 4.43). 

 

ķekil 4.43. Kēsētlē Sulama F2 Generasyonu Sulama Suyu Kullanēm Randēmanēne Ait Wr/Vr Grafiĵi. 

 

Tam sulama F2 generasyonu i­in; kuramsal dominantlēk ile ger­ek ebeveyn arasēndaki 

korelasyon katsayēsē (Yr,Wr+Vr icin r) negatif deĵer almēĸtēr. Bu da IWUE bakēmēndan 

y¿ksek olan ebeveynlerin dominant, d¿ĸ¿k olanlarēn ise resesif gen taĸēdēĵēna iĸaret 

etmektedir. Grafik incelendiĵinde regresyon hattēnēn y eksenini negatif yºnde kestiĵi (a=-

0.001) ve (H1/D)1/2 deĵeri 1ôden b¿y¿k ­ēkmēĸ olmasē bu ºzellik i­in ¿st¿n dominantlēĵēn var 

olduĵuna iĸaret etmektedir. Wr/Vr grafiĵinde ebeveynler arasēnda en ­ok resesif gen taĸēyan 

genotipin kēsētlē sulamada olduĵu gibi 1 nolu ebeveyn olduĵu gºzlemlenmiĸtir. 6x6  tam 

diallel melezleme ­alēĸmasēnda yer alan genotiplardan 1 ve 3 noôlu genotiplarēn diĵer 

genotiplara kēyasla daha y¿ksek oranda homozigot olduĵu ve 4 numaralē ebeveynlerin ise 

bahsedilen ºzellik i­in dominant gen taĸēdēĵē gºr¿lmektedir (ķekil 4.44). 
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ķekil 4.44 Tam Sulama F2 Generasyonu Sulama Suyu Kullanēm Randēmanēne Ait Wr/Vr Grafiĵi. 

 

Tam ve kēsētlē sulama altēnda altē pamuk genotipi ve bunlarēn tam diallel F1 ve F2 

generasyonunun ulama suyu kullanēm randēmanē a­ēsēndan gºsterdikleri genel ve ºzel uyum 

yetenekleri ile resiprokal etkiler i­in varyans analizi ¢izelge 4.128ôda verilmiĸtir. 

Ebeveynlerin IWUE ºzelliĵine ait kēsētlē sulama altēnda F1 generasyonunda genel 

kombinasyon yeteneĵi (GKY) ve ºzel kombinasyon yeteneĵi (¥KY) %1 d¿zeyinde ºnemli 

bulunurken; resiprokal etki (RE) varyanslarē ºnemli bulunmamēĸtēr. GKY/¥KY oranēnēn 

1ôden b¿y¿k olmasē bu ºzelliĵin kalētēmēnda eklemeli olmayan genlerin daha baskēn olduĵunu 

ortaya koymaktadēr. Bu sonu­ ile birlikte diallel melez analizinde D-H1ôin negatif bulunmasē 

ve (H1/D)1/2 deĵerinin 1ôden b¿y¿k oluĸu ile grafik analizinde regresyon hattēnēn y eksenini 

pozitif taraftan kesmesi ile belirlenen kēsmi dominantlēk durumu dominant gen etkilerinin 

daha ºnemli olduĵunu vurgulamakta olup bu sonu­lar birbiri ile ­eliĸmektedir (¢izelge 

4.128). 

Tam sulama koĸullarēnda ise genel kombinasyon yeteneĵi (GKY) ve  ºzel 

kombinasyon yeteneĵi (¥KY) %1 d¿zeyinde ºnemli bulunmuĸtur. GKY/¥KY oranēnēn 1ôden 

b¿y¿k olmasē IWUE ºzelliĵinin kalētēmēnēn eklemeli genler etkisi altēnda olduĵunu 

gºstermektedir fakat; ºnemsiz bulunmuĸ olmasēna raĵmen diallel melez analizinde D-H1ôin 

negatif bulunmasē ve (H1/D)1/2 deĵerinin 1ôden b¿y¿k oluĸu ile grafik analizinde regresyon 

hattēnēn y eksenini orijinden kesmesi ile belirlenen tam dominantlēk durumu dominant gen 

etkilerinin daha ºnemli olduĵunu vurgulamaktadēr.  Griffing tipi melez analizi yºnteminde 
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Jinks-Hayman tipi analizden farklē olarak ­evre varyansē ayrēca hesaplanamamaktadēr. 

Bundan dolayē ­evre varyansēnēn yaptēĵē katkēyla beraber bu analiz yºntemi Jinks-Hayman 

tipi analiz ile ­eliĸen sonu­larē gºsterebilmektedir. Bu durumda ­evre varyansēnēn ayrēca 

hesaplanabildiĵi analiz yºnteminden elde edilen veriler daha g¿ven verici olarak 

yorumlanabilir ve sonu­lar arasēndaki bu ­eliĸkinin epistatik gen etkilerinden de 

kaynaklanmēĸ olabileceĵi d¿ĸ¿n¿lmektedir (¢izelge 4.128). 

Kēsētlē sulama koĸullarēnda F2 generasyonunda genel kombinasyon yeteneĵi (GKY) ve 

ºzel kombinasyon yeteneĵi (¥KY) %1 d¿zeyinde ºnemli bulunurken; resiprokal etki (RE) 

varyanslarē ºnemli bulunmamēĸtēr. GKY/¥KY oranēnēn 1ôden b¿y¿k olmasē bu ºzelliĵin 

kalētēmēnda eklemeli  genlerin daha baskēn olduĵunu gºstermektedir.  Bu sonu­ ile birlikte b 

komponentinin ºnemli bulunmasē; diallel melez analizinde D-H1ôin negatif olmasē ve 

(H1/D)1/2 deĵerinin 1ôden b¿y¿k oluĸu bununla beraber grafik analizinde regresyon hattēnēn y 

eksenini negatif taraftan kesmesi ile belirlenen ¿st¿n dominantlēk durumu dominant gen 

etkilerinin daha ºnemli olduĵunu gºstermiĸtir ve bu sonu­lar birbiri ile paralellik 

gºstermemektedir (¢izelge 4.128)..  

Tam sulama koĸullarēnda ise genel kombinasyon yeteneĵi (GKY) ve ºzel 

kombinasyon yeteneĵi (¥KY) resiprokal etki (RE) varyanslarē %1 d¿zeyinde ºnemli 

bulunmuĸtur. GKY/¥KY oranēnēn 1ôden b¿y¿k olmasē (2.33) IWUE ºzelliĵinin kalētēmēnēn 

eklemeli genler etkisi altēnda olduĵunu gºstermektedir fakat; ºnemsiz bulunmuĸ olmasēna 

raĵmen diallel melez analizinde D-H1ôin negatif bulunmasē ve (H1/D)1/2 deĵerinin 1ôden 

b¿y¿k oluĸu ile grafik analizinde regresyon hattēnēn y eksenini negatif taraftan kesmesi ile 

belirlenen ¿st¿n dominantlēk durumu dominant gen etkilerinin daha ºnemli olduĵunu 

vurgulamaktadēr.  Griffing tipi melez analizi yºnteminde Jinks-Hayman tipi analizden farklē 

olarak ­evre varyansē ayrēca hesaplanamamaktadēr. Bundan dolayē ­evre varyansēnēn yaptēĵē 

katkēyla beraber bu analiz yºntemi Jinks-Hayman tipi analiz ile ­eliĸen sonu­larē 

gºsterebilmektedir. Bu durumda ­evre varyansēnēn ayrēca hesaplanabildiĵi analiz 

yºnteminden elde edilen veriler daha g¿ven verici olarak yorumlanabilir ve sonu­lar 

arasēndaki bu ­eliĸkinin epistatik gen etkilerinden de kaynaklanmēĸ olabileceĵi 

d¿ĸ¿n¿lmektedir (¢izelge 4.128). 
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¢izelge 4.128.  Sulama Suyu Kullanēm Randēmanēne Ķliĸkin Genel Uyum Yetenekleri ve Melezlere 

Ķliĸkin ¥zel Uyum Yetenekleri Varyans Analiz Sonu­larē. 

 

VK  

 

SD 

 

KO 

 KSF1 KSF2 TSF1 TSF2 

GUY 5 0.0169** 0.0241** 0.0065** 0.0043** 

¥KG 15 0.007**  0.0065** 0.0049** 0.0039** 

Resip. Etli 15 0.0034 0.0022 0.0015 0.0012 

Hata 105 0.0027 0.0025 .0.0014 0.0012 

 

 

Sulama suyu kullanēm randēmanēne iliĸkin genel ve ºzel uyum yeteneklerinin 

kombinasyon g¿c¿ etkileri ¢izelge 4.129ôda verilmiĸtir. 

Kēsētlē sulama F1 generasyonunda en b¿y¿k genel kombinasyon yeteneĵi (GKY) 2 

numaralē ebeveynden (0.065) elde edilirken; en k¿­¿k GKY 1 numaralē ebeveynden (-0.044) 

elde edilmiĸtir. 1, 3 ve 5 numaralē ebeveynlerin GKY negatif olurken; 2, 4ve 6 numaralē 

ebeveynlerin GKY pozitif olarak tespit edilmiĸtir. Melezlerin ºzel kombinasyon 

yeteneklerinin (¥KY) 0.124 (1x2) ile -0.071 (1x4) arasēnda deĵiĸtiĵi gºr¿lmektedir. ¥KY 

incelendiĵinde melezler 1x2 (0.124), 2x3 (0.069) ve 4x3 (0.074) pozitif yºnde; 1x4 (-0.071) 

ise negatif ºnemli bulunmuĸtur. IWUE bakēmēndan kēsētlē sulama F1 melezlerinde resiprok 

etki gºsteren melez olmamēĸtēr. 

Tam sulama 6x6 tam diallel melez ­alēĸmasēnēn F1 generasyonunda ise; 2 (0.032) 

numaralē ebeveyn pozitif, 1 (-0.033) numaralē ebeveyn ise negatif yºnde GKY bakēmēndan 

ºnemli bulunmuĸtur.Melezlerin ºzel kombinasyon yetenekleri, 1x2 (0.125),  3x4 (0.079) ve 

3x1 (0.059) pozitif yºnde, 2x4 (-0.056) ise  negatif yºnde ºnemli bulunmuĸtur.  
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¢izelge 4.129.  Kēsētlē ve Tam Sulamada sulama suyu kullanēm randēmanē i­in elde edilen verilere 

uygulanan genel ve ºzel kombinasyon yetenekleri; resiprok etkiler analizinden tahmin edilen, 

ebeveynlere iliĸkin genel kombinasyon yetenekleri etkileri (gi) ve F1 kombinasyonlarēna iliĸkin ºzel 

kombinasyon yetenekleri etkileri (sij) ve resiprokal etkiler (rij). 

 

K
ē
s
ē
t
l
ē
 
S
u
l
a
m
a

 

                   ǀ 

ǁ   
Gloria 

(1) 

Nazilli84-S 

(2) 

NP Ege 

(3) 

Nazilli M -503 

(4) 

DAK 66:3 

(5) 

NIAB 999 

(6) 

Gloria           -0.044** 0.124**  -0.02 -0.071* -0.017 0.011 

Nazilli84-S  -0.009 0.065**  0.069* -0.03 0.018 0.001 

NP Ege    0.074* 0.061 -0.004 0.041 0.002 -0.042 

Nazilli M -503  0.018 -0.025 0.074* 0.009 0.041 0.011 

DAK 66:3  0.007 -0.032 -0.042 -0.022 -0.029* 0.016 

NIAB 999     0.049 0.02 0.032 0.032 0.041 0.003 

T
a

m
 S

u
la

m
a 

Gloria           -0.033** 0.125**  -0.034 -0.039 0.007 -0.011 

Nazilli84-S  -0.008 0.032**  -0.018 -0.056* 0.027 0.015 

NP Ege    0.059* 0.006 -0.014 0.079**  -0.001 0 

Nazilli M -503  0.004 -0.037 0.006 0.018 0.001 0.023 

DAK 66:3  -0.06 0.016 -0.003 -0.017 -0.008 0.001 

NIAB 999     0.019 0.019 0.032 0.006 -0.002 0.006 

Kēsētlē Sulama Tam Sulama 
Kºĸegenler GKY, 

kºĸegen ¿st¿ ¥KY, 

kºĸegen altē RE etkilerini 

gºstermektedir. 

 

 

 

SH 
KD 

SH 
KD 

%5 %1 %5 %1 

[g(i)]  =   0.014 

[S(ij)]  =  0.031 

[r(ij)]  =  0 .037 
 

0.027 

0.061 

0.073 
 

0.035 

0.078 

0.093 
 

[g(i)]  =   0.010 

[S(ij)]  =  0.023 

[r(ij)] =  0 .027 
 

0.020 

0.045 

0.053 
 

0.025 

0.058 

0.068 
 

t  = 1.96 (%5 t cetvel deĵeri) 

t  = 2.50 (%1 t cetvel deĵeri) 

 

 

Sulama suyu kullanēm randēmanēne iliĸkin F2 generasyonuna ait genel ve ºzel uyum 

yeteneklerinin kombinasyon g¿c¿ etkileri ¢izelge 4.130ôda verilmiĸtir. 

Kēsētlē sulama F2 generasyonunda genel kombinasyon yeteneĵi (GKY); 2, 4 ve 6 

numaralē ebeveynlerde pozitif; 1, 3 ve 5 numaralē ebeveynlerde negatif deĵer almēĸtēr. 

Melezlerin ºzel kombinasyon yeteneklerinin (¥KY) 0.082 (2x6) ile -0.056 (5x3) arasēnda 

deĵiĸtiĵi gºr¿lmektedir. ¥KY incelendiĵinde bu ºzellik bakēmēndan ºnemli kombinasyon 

tespit edilememiĸtir. 

Tam sulama altēnda ­alēĸmasēnēn F2 generasyonunda ise; 2 numaralē ebeveyn (0.03) 

pozitif yºnde; 1 (-0.024) numaralē ebeveynler ise negatif yºnde GKY gºstermiĸlerdir. F2 

generasyonunun ºzel kombinasyon yetenekleri, 1x2 (0.054), 2x6 (0.046), 6x5 (0.052) 

melezlerinde pozitif, 2x4 (-0.054) melezinde negatif yºnde ºnemli bulunmuĸtur. Tam sulama 

koĸullarēnda resiprok etkiler incelendiĵinde, 6x4 melezi negatif yºnde yºnde etki yaptēĵ tespit 

edilmiĸtir (¢izelge 4.130). 
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¢izelge 4.130.  Kēsētlē ve Tam Sulamada sulama suyu kullanēm randēmanē i­in elde edilen verilere 

uygulanan genel ve ºzel kombinasyon yetenekleri; resiprok etkiler analizinden tahmin edilen, 

ebeveynlere iliĸkin genel kombinasyon yetenekleri etkileri (gi) ve F2 kombinasyonlarēna iliĸkin ºzel 

kombinasyon yetenekleri etkileri (sij) ve resiprokal etkiler (rij). 

 

K
ē
s
ē
t
l
ē
 
S
u
l
a
m
a

 

                   ǀ 

ǁ   
Gloria 

(1) 

Nazilli84-S 

(2) 

NP Ege 

(3) 

Nazilli M -503 

(4) 

DAK 66:3 

(5) 

NIAB 999 

(6) 

Gloria           -0.045 0.015 0.03 0.031 0.009 -0.042 

Nazilli84-S  -0.027 0.074 0.071 0.023 0.026 0.082 

NP Ege    0.013 0.063 -0.008 -0.003 -0.031 -0.008 

Nazilli M -503  -0.031 0.064 0.007 0.022 0.024 -0.04 

DAK 66:3  0.001 -0.036 -0.056 -0.008 -0.044 0.02 

NIAB 999     0.019 0.006 -0.006 0.015 0.032 0.001 

T
a

m
 S

u
la

m
a 

Gloria           -0.024** 0.054**  -0.004 0.03 -0.014 0.016 

Nazilli84-S  -0.018 0.03**  0.055**  -0.054** 0.004 0.046* 

NP Ege    0.003 -0.011 -0.002 0.032 -0.009 -0.009 

Nazilli M -503  -0.033 0.008 0.012 0.008 0.036 -0.039 

DAK 66:3  0.003 0.017 -0.004 0.003 -0.015 0.024 

NIAB 999     0.043 -0.004 0.035 -0.027 0.052* 0.003 

Kēsētlē Sulama Tam Sulama 
Kºĸegenler GKY, 

kºĸegen ¿st¿ ¥KY, 

kºĸegen altē RE etkilerini 

gºstermektedir. 

 

 

 

SH 
KD 

SH 
KD 

%5 %1 %5 %1 

[g(i)]  =   0.065 

[S(ij)]  =  0.149 

[r(ij)]  =  0 .175 
 

0.127 

0.292 

0.343 
 

0.163 

0.373 

0.438 
 

[g(i)]  =   0.009 

[S(ij)]  =  0.021 

[r(ij)] =  0 .025 
 

0.018 

0.041 

0.049 
 

0.023 

0.053 

0.063 
 

t  = 1.96 (%5 t cetvel deĵeri) 

t  = 2.50 (%1 t cetvel deĵeri) 

 

 

Tam ve kēsētlē sulama koĸullarēnda 6x6 tam diallel 30 F1 kombinasyonunun, sulama 

suyu kullanēm randēmanēne iliĸkin heterosis ve heterobeltiosis deĵerleri ¢izelge 4.131ôde 

verilmiĸtir. 

Kēsētlē sulama altēnda F1 melez pop¿lasyonunda sulama suyu kullanēm randēmanēne ait 

hesaplanan heterosis deĵerleri %45.32 (1x2) ile %-14.28 (1x4) arasēnda deĵiĸmiĸtir. F1 

generasyonunda  hesaplanan heterosis deĵerlerinde 30 melez i­erisinde 6 tanesi (1x2, 2x5, 

2x1, 3x1, 3x2, 4x3, 5x1) istatistiki olarak ºnemli bulunurken, 24 tanesinde heterosis deĵeri 

ºnemsiz bulunmuĸtur. IWUE i­in heterobeltiosis deĵerleri %43.53 (3x2) ile %-23.79 (1x4) 

arasēnda daĵēlmaktadēr. Heterobeltiosis deĵerleri bakēmēndan ºnemli olan 5 adet melez (1x2, 

1x4, 2x1, 3x2, 5x1) saptanmēĸtēr (¢izelge 4.131).  

¢eĸitlerin ana olarak kullanēldēĵē melez serisinde, IWUE bakēmēndan hesaplanan en 

b¿y¿k heterosis %16.14 ve heterobeltiosis deĵeri %11.92 olarak 2 numaralē ebeveynin 

kullanēldēĵē melez serisinden elde edilirken; en d¿ĸ¿k heterosis %3.94 ve en d¿ĸ¿k 
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heterobeltiosis deĵeri ise %-2.72 ile 1 ­eĸidin kullanēldēĵē melez kombinasyonlardan elde 

edilmiĸtir. ¢eĸitlerin baba olarak kullanēldēĵē melez serisinde ise en y¿ksek heterosis deĵeri 

%30.22 ve en y¿ksek heterobeltiosis deĵeri %21.85 ile 1 numaralē ebeveyn olmuĸtur. En 

d¿ĸ¿k heterosis deĵeri ortalamasē %-0.91 ve en d¿ĸ¿k heterobeltiosis ortalamasē %-7.22 

olarak  6 numaralē ebeveynin baba olarak kullanēldēĵē melezlerde hesaplanmēĸtēr. Ortalama 

heterosis ve heterobeltiosis deĵerleri ise sērasēyla %14 ve %7.11 olmuĸtur (¢izelge 4.131). 

Tam sulama koĸullarēndaki F2 melezleri i­in sulama suyu kullanēm randēmanēne ait 

hesaplanan heterosis deĵerleri %58.81 (1x2) ile %-4.04 (1x4) arasēnda deĵiĸmiĸtir. F1 

generasyonunda hesaplanan heterosis deĵerlerinde 30 melez i­erisinde 9 adet melez ( 1x2, 

1x4, 3x4, 2x1, 4x3, 5x1, 5x2, 6x1, 6x2) pozitif yºnde istatistiki olarak ºnemli olduĵu tespit 

edilmiĸtir. IWUE i­in heterobeltiosis deĵerleri %41.18 (1x2) ile %-23.94 (1x3) arasēnda 

deĵiĸiklik gºstermektedir. Heterobeltiosis deĵerleri incelendiĵinde 1x2 ve 2x1 pozitif yºnde 

ºnemli olduĵu tespit edilmiĸtir (¢izelge 4 131).  

¢eĸitlerin ana olarak kullanēldēĵē melez serisinde, IWUE bakēmēndan hesaplanan en 

b¿y¿k heterosis %14.49 ile 1 numaralē ebeveyn,  heterobeltiosis deĵeri %6.92 olarak 2 

numaralē ebeveynin kullanēldēĵē melez serisinden elde edilirken; en d¿ĸ¿k heterosis %6.66 ve 

en d¿ĸ¿k heterobeltiosis deĵeri ise %0.25 ile 4 ­eĸidin kullanēldēĵē melez kombinasyonlardan 

elde edilmiĸtir. ¢eĸitlerin baba olarak kullanēldēĵē melez serisinde ise en y¿ksek heterosis 

deĵeri %32.06 ve en y¿ksek heterobeltiosis deĵeri %17.32 ile 1 numaralē ebeveyn olmuĸtur. 

En d¿ĸ¿k heterosis deĵeri ortalamasē %6.51 ile 6 numaralē ebeveyn, en d¿ĸ¿k heterobeltiosis 

ortalamasē %-1.79 olarak 4 numaralē ebeveynin baba olarak kullanēldēĵē melezlerde 

hesaplanmēĸtēr. Ortalama heterosis ve heterobeltiosis deĵerleri ise sērasēyla %15.47 ve %7.46 

olmuĸtur (¢izelge 4.131). 
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¢izelge 4.131.  Kēsētlē ve tam sulama koĸullarē altēnda F1 Melezlerinde Sulama suyu kullanēm 

randēmanē bakēmēndan Heterosis (Ht) ve Heterobeltiosis (Hb) Deĵerleri. 

 Ebeveyn  1 2 3 4 5 6 Ort. 

K
ē
s
ē
t
l
ē
 
S
u
l
a
m
a

 

1 
Ht  45.32**  -10.79 -14.28 4.03 -4.58 3.94 

Hb  37.07**  -16.37 -23.79* 3.61 -14.11 -2.72 

2 
Ht 41.73**   22.35 13.76 32.60**  11.97 16.14 

Hb 33.68*  21.65 6.82 24.59 6.53 11.92 

3 
Ht 29.76* 44.35**   -2.06 19.24 -8.48 10.61 

Hb 21.65 43.53**   -8.53 11.36 -13.39 6.59 

4 
Ht 20.14 5.31 22.98*  15.95 -4.19 8.01 

Hb 6.82 -1.12 14.86  2.73 -5.51 2.19 

5 
Ht 41.13**  20.41 2.88 8.21  0.76 6.45 

Hb 40.56**  13.14 -3.92 -4.13  -9.63 -0.91 

6 
Ht 18.34 18.83 2.38 6.19 15.81  8.64 

Hb 6.53 13.06 -3.12 4.72 3.87  3.71 

Ort. 
Ht 30.22 26.84 7.96 2.36 17.53 -0.91  

Hb 21.85 21.14 2.62 -4.98 9.23 -7.22  

Ort. 
Ht 14.00       

Hb 7.11       

T
a

m
 S

u
la

m
a 

1 
Ht  58.81**  -17.00 -4.04 32.63* 2.04 14.49 

Hb  41.18**  -23.94 -19.32 21.33 -10.45 1.76 

2 
Ht 53.98**   9.06 7.40 19.77 14.01 10.05 

Hb 36.88**   5.47 0.74 16.04 12.34 6.92 

3 
Ht 23.20 12.50  22.52* 9.14 -1.25 8.58 

Hb 12.89 8.80  11.39 8.94 -5.85 4.66 

4 
Ht 19.82 -10.41 25.38*  9.91 8.40 6.66 

Hb 0.74 -15.97 13.99  0.10 3.12 0.25 

5 
Ht 35.27**  28.34* 7.44 1.63  9.32 9.35 

Hb 23.75 24.34 7.25 -7.45  4.41 5.71 

6 
Ht 28.01* 23.90* 15.32 11.07 8.02  11.66 

Hb 12.34 22.08 9.94 5.66 3.17  8.17 

Ort. 
Ht 32.06 22.63 8.04 7.71 15.90 6.51  

Hb 17.32 16.09 2.54 -1.79 9.92 0.71  

   15.47       

   7.46       

 

Tam ve kēsētlē sulama koĸullarēnda tam diallel 30 F2 kombinasyonunun, sulama suyu 

kullanēm randēmanēne iliĸkin heterosis ve heterobeltiosis deĵerleri ¢izelge 4.132ôde 

verilmiĸtir. 

Kēsētlē sulama koĸullarēnda F2 melez pop¿lasyonunda IWUE deĵerine ait hesaplanan 

heterosis deĵerleri %49.43 (3x2) ile %-6.53 (5x3) arasēnda deĵiĸmiĸtir. F2 generasyonunda 

hesaplanan heterosis deĵerlerinde 30 melez i­erisinde 11 tanesi (1x2, 2x3, 2x5, 2x6, 3x1, 3x2, 
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4x2, 5x1, 5x2, 6x1, 6x2) istatistiki olarak ºnemli bulunurken, 19 tanesinde heterosis deĵeri 

ºnemsiz bulunmuĸtur. IWUE i­in heterobeltiosis deĵerleri %48.59 (3x2) ile %-12.70 (5x3) 

arasēnda daĵēlmaktadēr. Heterobeltiosis deĵerleri bakēmēndan ºnemli olan 9 adet melez (1x2, 

2x3, 2x5, 2x6, 3x1, 3x2, 4x2, 5x1, 6x1) saptanmēĸ olup bu melezlerin etki yºn¿ pozitiftir 

(¢izelge 4.132).  

¢eĸitlerin ana olarak kullanēldēĵē melez serisinde, IWUE bakēmēndan hesaplanan en 

b¿y¿k heterosis %22.30 ve heterobeltiosis deĵeri %17.81 olarak 2 numaralē ebeveynin 

kullanēldēĵē melez serisinden elde edilirken; en d¿ĸ¿k heterosis %6.12 ve en d¿ĸ¿k 

heterobeltiosis deĵeri ise %-1.26 ile 5 numaralē ­eĸitte tespit edilmiĸtir. ¢eĸitlerin baba olarak 

kullanēldēĵē melez serisinde ise en y¿ksek heterosis deĵeri %32.92 ve en y¿ksek 

heterobeltiosis deĵeri %24.25  ile 1 numaralē ebeveyn olmuĸtur. En d¿ĸ¿k heterosis deĵeri 

ortalamasē %6.13 ve en d¿ĸ¿k heterobeltiosis ortalamasē %-0.56 olarak 6 numaralē ebeveynin 

baba olarak kullanēldēĵē melezlerde hesaplanmēĸtēr. Ortalama heterosis ve heterobeltiosis 

deĵerleri ise sērasēyla %18.62 ve %11.40 olmuĸtur (¢izelge 4.132). 

Tam sulama koĸullarēndaki F2 melezleri i­in IWUE deĵerine ait hesaplanan heterosis 

deĵerleri % 29.42 (1x2) ile %-5.40 (5x4) arasēnda deĵiĸmiĸtir. F2 generasyonunda hesaplanan 

heterosis deĵerlerinde 30 melez i­erisinde 2 melez (1x2, 1x5) pozitif yºnde istatistiki olarak 

ºnemli olduĵu tespit edilmiĸtir. IWUE i­in heterobeltiosis deĵerleri %26.87 (1x5) ile %-12.38 

(5x4) arasēnda deĵiĸiklik gºstermektedir. Heterobeltiosis deĵerleri incelendiĵinde 1x5 dēĸēnda 

ºnemli melez tespit edilememiĸtir (¢izelge 4.132).  

¢eĸitlerin ana olarak kullanēldēĵē melez serisinde, IWUE bakēmēndan hesaplanan en 

b¿y¿k heterosis %13.82 ve heterobeltiosis deĵeri %9.62 olarak 2 numaralē ebeveynin 

kullanēldēĵē melez serisinden elde edilirken; en d¿ĸ¿k heterosis %-1.52 ve en d¿ĸ¿k 

heterobeltiosis deĵeri ise %-4.89 ile 3 ­eĸidin kullanēldēĵē melez kombinasyonlardan elde 

edilmiĸtir. ¢eĸitlerin baba olarak kullanēldēĵē melez serisinde ise en y¿ksek heterosis deĵeri 

%12.23 ve en y¿ksek heterobeltiosis deĵeri %5.85 ile 2 numaralē ebeveyn olmuĸtur. En d¿ĸ¿k 

heterosis deĵeri ortalamasē %-1.90 ve en d¿ĸ¿k heterobeltiosis ortalamasē %-6.78 olarak 5 

numaralē ebeveynin baba olarak kullanēldēĵē melezlerde hesaplanmēĸtēr. Ortalama heterosis ve 

heterobeltiosis deĵerleri ise sērasēyla %5.65 ve %-0.71 olmuĸtur (¢izelge 4.132). 
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¢izelge 4.132.  Kēsētlē ve tam sulama koĸullarē altēnda F2 Melezlerinde Sulama suyu kullanēm 

randēmanē bakēmēndan Heterosis (Ht) ve Heterobeltiosis (Hb) Deĵerleri. 

 Ebeveyn  1 2 3 4 5 6 Ort. 

K
ē
s
ē

t
l
ē
 
S
u
l
a
m
a

 

1 
Ht  32.91**  12.89 18.06 10.88 -6.14 13.72 

Hb  25.36* 5.84 4.97 10.43 -15.51 6.22 

2 
Ht 22.59  26.75* 14.61 37.49**  32.67**  22.30 

Hb 15.62  26.03* 7.61 29.18* 26.22* 17.81 

3 
Ht 34.43**  49.43**   6.42 15.24 5.81 15.38 

Hb 26.03* 48.59**   -0.61 7.63 0.13 11.15 

4 
Ht 21.03 36.06**  8.88  13.15 -4.91 10.64 

Hb 7.61 27.76* 1.69  0.24 -6.23 4.69 

5 
Ht 46.33**  23.55* -6.53 10.33  3.23 6.12 

Hb 45.74**  16.09 -12.70 -2.26  -7.41 -1.26 

6 
Ht 40.22**  34.65**  3.66 -0.10 14.95  10.63 

Hb 26.22* 28.11 -1.90 -1.49 3.10  5.56 

Ort. 
Ht 32.92 35.32 9.13 9.86 18.34 6.13  

Hb 24.25 29.18 3.79 1.64 10.12 -0.56  

Ort. 
Ht 18.62       

Hb 11.40       

T
a

m
 S

u
la

m
a 

1 
Ht  29.42**  6.13 12.96 23.38* -1.99 4.63 

Hb  17.78 -2.02 0.24 26.87* -2.03 -2.58 

2 
Ht 1.36  25.77* 14.91 14.59 13.80 13.82 

Hb -7.76  23.82 11.73 9.01 3.51 9.62 

3 
Ht 13.52 -4.60  -0.57 -4.30 1.86 -1.52 

Hb 4.81 -6.08  -4.78 -7.57 -6.01 -4.89 

4 
Ht 3.27 12.60 8.55  -3.08 16.12 6.84 

Hb -8.36 9.48 3.95  10.22 2.99 1.24 

5 
Ht 3.80 9.18 -0.20 -5.40  -3.46 0.02 

Hb -0.94 3.86 -3.62 -12.38  -7.91 -4.01 

6 
Ht 3.56 14.57 5.79 -1.83 6.67  5.04 

Hb 3.51 4.22 -2.38 -12.93 1.75  -1.87 

Ort. 
Ht 5.10 12.23 9.21 4.01 -1.90 5.27  

Hb -1.75 5.85 3.95 -3.62 -6.78 -1.89  

   5.65       

   -0.71       
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4.12. Su Kullanēm Randēmanē (WUE) 

Altē pamuk genotipi; bunlarēn 30 tam diallel F1 melez kombinasyonu ve 30 tam diallel 

F2 melez kombinasyonunun tam (%100)  ve kēsētlē (%50)  sulama koĸullarē altēnda su 

kullanēm randēmanē (WUE) bakēmēndan ºnvaryans analizleri ¢izelge 4.133ôde verilmiĸtir. 

Yapēlan ºn varyans analizinde genotipler arasēnda istatistiki olarak %1 ºnem d¿zeyinde fark 

olduĵu tespit edilmiĸtir. 

¢izelge 4.133.  Kēsētlē sulama ve tam sulama F1 ve F2 su kullanēm randēmanē deĵerlerine ait ºn 

varyans analiz sonu­larē. 

 

VK  

 

SD 

 

KO 

 KSF1 KSF2 TSF1 TSF2 

Blok 3 0.0362** 0.0641** 0.0217** 0.0098** 

Genotip 35 0.0139** 0.0145** 0.0103** 0.0076** 

Hata 105 0.0056 0.0051 0.0040 0.0034 

Genel 143     

**: %1 seviyesinde, *: %5 seviyesinde, KO: Kareler Ortalamasē, SD: Serbestlik Derecesi, VK: Varyansyon 

Kaynaĵē, KS: Kēsētlē Sulama, TS: Tam Sulama. 

 

Ebeveynler karĸēlaĸtērēldēĵēnda kēsētlē sulamada, en y¿ksek su kullanēm randēmanēna 

sahip 4 (0.45) numaralē ebeveyn olurken; tam sulama koĸullarēnda yine 4 (0.37)  numaralē 

ebeveyn en y¿ksek su kullanēm randēmanēna sahip olmuĸtur. Ebeveynler arasēnda en d¿ĸ¿k 

WUE deĵerine sahip ebeveyn kēsētlē sulama koĸullarēnda 1 (0.35)  numaralē ebeveyn olurken, 

tam sulamada ise yine 1 (0.25) numaralē ebeveyn olmuĸtur (¢izelge 4.134 ve 4.135). 

Altē pamuk genotipi ve bunlarēn 30 tam diallel F1 melez kombinasyonun tam ve kēsētlē 

sulama altēnda su kullanēm randēmanēna ait ortalama deĵerleri ¢izelge 4.134ôde verilmiĸtir. 

Kēsētlē sulama altēnda F1 melezler i­erisinde en y¿ksek WUE deĵerine 3x2 (0.57) sahip 

olurken, en d¿ĸ¿k WUE deĵerine sahip melez 1x3 (0.33); tam sulamada ise en y¿ksek WUE 

deĵerine 1x2 (0.46) melezi, en d¿ĸ¿k WUE ise 1x3 (0.23) melezi olmuĸtur (¢izelge 4.134). 

 

 

 

 

 

 



242 
 

¢izelge 4.134.  Tam ve Kēsētlē Sulama Altēnda altē pamuk genotipi ve bunlarēn resiproklu diallel 

melezlenmesinden elde edilen 30 F1 melezinde su kullanēm randēmanēna ait ortalama deĵerler ve 

ºnemlilik gruplarē. 

 

K
ē
s
ē
t
l
ē
 
S
u
l
a
m
a

 

                   ǀ 

ǁ   
Gloria 

(1) 

Nazilli84-S 

(2) 

NP Ege 

(3) 

Nazilli M -503 

(4) 

DAK 66:3 

(5) 

NIAB 999 

(6) 

Gloria           0.35 HK 0.54 AB  0.33 K 0.34 JK 0.37 GK 0.37 FK  

Nazilli84-S  0.53 AC 0.39 DK 0.48 AE 0.48 AE  0.49 AD 0.46 AG 

NP Ege    0.44 CJ 0.57 A 0.39 DK  0.41 DK  0.44 BJ 0.38 EK  

Nazilli M -503  0.37 FK 0.44 BJ 0.52 AC 0.45BI 0.46 BG 0.42 CK  

DAK 66:3  0.37 FK 0.45 BJ  0.38 EK 0.43 CK 0.35 IK 0.39 DK  

NIAB 999     0.44 BJ  0.49 AD  0.42 CK  0.47 AF 0.45 BH 0.44 BJ 

T
a

m
 S

u
la

m
a 

Gloria           0.25 HI 0.46 A 0.23 I 0.30 FI 0.37 BF 0.30 FI 

Nazilli84-S  0.45 AB 0.33 DH 0.34 CG 0.37 AF 0.38 AF 0.38 AF  

NP Ege    0.33 DH 0.35 CG 0.30 EI 0.41 AD 0.33 DH 0.32 EI 

Nazilli M -503  0.31 EI 0.31 EI 0.42 AC 0.37 AF 0.37 AF 0.38 AF 

DAK 66:3  0.27 GI 0.40 AD 0.33 DH 0.34 CG 0.31 EI 0.35 CG 

NIAB 999     0.33 DH 0.41 AD 0.37 BF 0.39 AE 0.35 CG 0.34 CH 

KS Ort: 0.45              LSD0.05 KS: 0.103                         TS Ort:0.35                    LSD0.05 TS: 0.88 

 

Denemeye ait 30 tam diallel F2 melez kombinasyonlarēnēn tam ve kēsētlē sulama altēnda 

su kullanēm randēmanēna ait ortalama deĵerleri ise ¢izelge4.135ôde gºsterilmiĸtir. Kēsētlē 

sulama altēnda F2 melezlerin su kullanēm randēmanēna ortalamasē 0.59 (3x2) ile 0.34 (5x3) 

arasēnda deĵiĸiklik gºstermiĸ olup; bu deĵerlerin tam sulamada ise 0.42 (3x2) ve 0.32 (6x4) 

arasēnda olduĵu gºzlemlenmiĸtir (¢izelge 4.135). 

¢izelge 4.135.  Tam ve Kēsētlē Sulama Altēnda altē pamuk genotipi ve bunlarēn resiproklu diallel 
melezlenmesinden elde edilen 30 F2 melezinde su kullanēm randēmanēna ait ortalama deĵerler ve 

ºnemlilik gruplarē. 

 

K
ē
s
ē
t
l
ē
 
S
u
l
a
m
a

 

                   ǀ 

ǁ   
Gloria 

(1) 

Nazilli84-S 

(2) 

NP Ege 

(3) 

Nazilli M -503 

(4) 

DAK 66:3 

(5) 

NIAB 999 

(6) 

Gloria           0.35 JL 0.49 AG 0.42 EL 0.47 CH 0.37 HL 0.37 IL 

Nazilli84-S  0.46 DI 0.39 GL 0.50 AF 0.48 BH 0.51 AE 0.55 AD 

NP Ege    0.44 EL 0.59 A 0.39 GL 0.45 EK 0.42 EL 0.44 EL 

Nazilli M -503  0.43 EL 0.57 AB 0.46 DI 0.45 EJ 0.45 EI 0.42 EL  

DAK 66:3  0.39 HL 0.46 DI 0.34 L 0.44 EL 0.35 KL 0.40 FR 

NIAB 999     0.40 GL 0.56 AC 0.43 EL 0.44 EL 0.45 EI 0.44 EL 

T
a

m
 S

u
la

m
a 

Gloria           0.25 K 0.41 AF 0.33 EK 0.40 AH 0.32 IK 0.32 HK  

Nazilli84-S  0.40 AH 0.33 GK 0.44 A 0.34 DJ 0.36 AJ 0.43 AB  

NP Ege    0.34 EJ 0.42 AD 0.30 JK 0.38 AJ 0.34 CJ 0.33 FK 

Nazilli M -503  0.35 CJ 0.36 BJ 0.40 AG 0.37 AJ 0.38 AJ 0.36 AJ 

DAK 66:3  0.32 HK 0.39 AI  0.34 EJ 0.39 AI  0.31 JK 0.33 FK 

NIAB 999     0.39 AI  0.43 AC  0.38 AJ 0.32 IK 0.42 AE 0.34 EK 

KS Ort:  0.44        LSD0.05 KS:  0.1                       TS Ort:  0.39                 LSD0.05 TS:0.082 
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Tam ve kēsētlē sulama altēnda altē pamuk genotipi ve bunlarēn tam diallel F1 

generasyonunda su kullanēm randēmanēna  ait tam diallel tablonun varyans analizi sonu­larē 

¢izelge 4.136ô te verilmiĸtir. 

Yapēlan varyans analiz sonucuna gºre; kēsētlē sulama i­in, eklemeli gen etkisi (a), 

ortalama dominantlēk varyansē (b1), bir ana­ta dominant allellerin toplanmasēnē belirleyen 

varyans (b2), ºzel uyum yeteneĵi ve dominant genlerin ana­lara daĵēlēmēnē belirleyen (b3) 

dominantlēk etkisi (b) istatistiki olarak %1 d¿zeyinde ºnemli bulunurken; anasal etki deĵerleri 

(c) ve resiprokal etki (d) ºnemsiz olarak bulunmuĸtur. 

Tam sulama uygulamasē i­in ise; eklemeli gen etkisi (a), ortalama dominantlēk 

varyansē (b1), bir ana­ta dominant allellerin toplanmasēnē belirleyen varyans (b2), ºzel uyum 

yeteneĵi ve dominant genlerin ana­lara daĵēlēmēnē belirleyen (b3) dominantlēk etkisi (b) 

istatistiki olarak %1 d¿zeyinde ºnemli bulunurken; anasal etki deĵerleri (c) ve resiprokal etki 

(d) ºnemsiz olarak bulunmuĸtur. 

 

¢izelge 4.136.  Tam Ve Kēsētlē Sulama Koĸullarē Altēnda F1 Generasyonunda Su Kullanēm 

Randēmanēna Ait Tam Diallel Varyans Analiz Sonu­larē. 

 

VK  

 

SD 

 

 KSF1 TSF1 

KO F KO F 

a 5 0.0342 6.1874** 0.0184 4.5877** 

b1 1 0.0380 6.8726** 0.0316 7.8777** 

b2 5 0.0145 2.6280** 0.0035 0.8632** 

b3 9 0.0112 2.0206** 0.0173 4.3190** 

b 15 0.0141 2.5466** 0.0137 3.4043** 

c 5 0.0102 1.8485 0.0020 0.5086 

d 10 0.0054 0.9753 0.0052 1.2941 

 

Tam ve kēsētlē sulama altēnda altē pamuk genotipi ve bunlarēn tam diallel F2 

generasyonunda su kullanēm randēmanēna ait tam diallel tablonun varyans analizi sonu­larē 

¢izelge 4.137ô te verilmiĸtir. 

Yapēlan varyans analiz sonucuna gºre; kēsētlē sulama i­in, eklemeli gen etkisi varyansē 

(a), ortalama dominantlēk varyansē (b1), bir ana­ta dominant allellerin toplanmasēnē belirleyen 

varyans (b2) ve dominantlēk etkisi (b) istatistiki olarak %1 d¿zeyinde ºnemli bulunurken; 

dominant genlerin ana­lara daĵēlēmēnē belirleyen (b3), anasal etki deĵerleri (c) ve resiprokal 

etki (d) istatistiki olarak ºnemli bulunmamēĸtēr.  
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Tam sulama uygulamasē i­in ise; ortalama dominantlēk varyansē (b1), dominantlēk 

etkisi (b) %1 d¿zeyinde ºnemli olduĵu saptanērken; eklemeli gen etkisi varyansē (a), bir 

ana­ta dominant allellerin toplanmasēnē belirleyen varyans (b2), dominant genlerin ana­lara 

daĵēlēmēnē belirleyen (b3),anasal etki deĵerleri (c) ve resiprokal etki (d) ºnemli bulunmamēĸtēr. 

 

¢izelge 4.137. Tam Ve Kēsētlē Sulama Koĸullarē Altēnda F2 Generasyonunda Su Kullanēm 

Randēmanēna Ait Tam Diallel Varyans Analiz Sonu­larē. 

 

VK  

 

SD 

 

KSF2 TSF2 

KO F KO F 

a 5 0.0488 9.5756** 0.0185 1.8535 

b1 1 0.0696 13.6692** 0.0818 8.2124** 

b2 5 0.0169 3.3189** 0.0134 1.3402 

b3 9 0.0048 0.9472 0.0193 1.9380 

b 15 0.0132 2.5859** 0.0215 2.1570** 

c 5 0.0075 1.4741 0.0110 1.1049 

d 10 0.0028 0.5451 0.0122 1.2251 

 

Tam ve kēsētlē sulamada F1generasyonunda su kullanēm randēmanē bakēmēndan yapēlan 

analiz sonucunda hem tam sulama hem de kēsētlē sulama i­in hesaplanan genetik parametreler 

sonucunda ºnemli bulunan bir deĵer tespit edilmemiĸtir.  

Kēsētlē sulamada dominant ve resesif allellerin oranēnēn (H2/4H1) 0.25ôden farklē 

(0.189) ­ēkmasēndan dolayē bu allellerin eĸit frekansta olmadēklarē, ebeveynlerdeki dominant 

genlerin sayēsēnēn resesif gen sayēsēna oranēnēn (KD/KR) (1.729) 1ôden b¿y¿k olmasē da 

dominant allelerin ­oĵunlukta olduĵunu ve dominant ve resesif allellerin daĵēlēĸ yºn¿ (F) 

deĵerinin pozitif olmasēnē doĵrulamēĸtēr. Dominantlēk derecesinin (H1/D)1/2  (2.573) 1ôden 

b¿y¿k olmasē ¿st¿n dominantlēĵēn bulunduĵuna iĸaret ederken; eklemeli varyans ile 

dominantlēk varyansē arasēndaki farkēn (D-H1) negatif deĵer almasē bu ºzelliĵin kalētēmēnda 

dominant etkilerin daha ºnemli olduĵuna iĸaret etmektedir. Etkili en az gen ­ifti sayēsēnē 

belirleyen h2/H2=K ise 1ôin altēnda kaldēĵē i­in bu parametre bilgi vermek a­ēsēndan yetersiz 

kalmēĸtēr (¢izelge 4.138). 

Tam sulama F1 melezleri i­in yapēlan analiz sonucunda,  su kullanēm randēmanē 

a­ēsēndan oluĸan t¿m genetik parametreler ºnemsiz bulunmuĸtur. Yapēlan analiz sonucunda; 

dominant ve resesif allellerin oranēnēn (H2/4H1) 0.25ôden farklē (0.219) ­ēkmasēndan dolayē 

bu allellerin eĸit frekansta olmadēklarē, eklemeli varyans ile dominantlēk varyansē arasēndaki 

farkēn (D-H1) negatif deĵer almasē bu ºzelliĵin kalētēmēnda dominant etkilerin daha ºnemli 
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olduĵunu ve dominantlēk derecesinin (H1/D)1/2  (2.902) 1ôden b¿y¿k olmasē ¿st¿n 

dominantlēĵēn bulunduĵunu ortaya koymuĸ;  tam diallel varyans analiz sonu­larēndaki bir 

ana­ta dominant allellerin toplanmasēnē belirleyen varyans (b2) %1 ºnemlilik seviyesinde 

olmasēyla uyum i­inde sonu­ vermiĸtir. Ebeveynlerdeki dominant genlerin sayēsēnēn resesif 

gen sayēsēna oranēnē gºsteren deĵer  (KD/KR) 1.464 bulunmuĸ olup; pop¿lasyonda dominant 

allellerin y¿ksek oranda olduĵunu gºsterirken; dominant ve resesif allellerin daĵēlēĸ yºn¿ (F) 

pozitif olarak saptanmēĸtēr. Etkili en az gen ­ifti sayēsēnē belirleyen h2/H2=K ise 1ôin altēnda 

kaldēĵē i­in bu parametre bilgi vermek a­ēsēndan yetersiz kalmēĸtēr (¢izelge 4.138). 

Dar anlamda kalētēm derecesi kēsētlē sulamada 0.124 ve tam sulamada ise 0.098 olarak 

tahmin edilmiĸtir. Dar anlamda kalētēm derecesinin k¿­¿k oluĸu dominant genetik varyansēn 

fenotipik varyans i­indeki payēnēn etkin oluĸunu ortaya koymaktadēr. Geniĸ anlamda kalētēm 

derecesi ise kēsētlē sulamada 0.574 iken tam sulamada 0.494 olarak tahmin edilmiĸtir. 

¢izelge 4.138.  F1 Generasyonunda Su Kullanēm Randēmanē Ķ­in Bulunmuĸ Genetik Parametreler. 

 

 
 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

Altē genotipe ait kēsētlē sulama altēnda tam diallel F1 melez generasyonlarēnēn 

oluĸturduĵu pop¿lasyonda su kullanēm randēmanē i­in hesaplanan varyans (Vr) ve kovaryans 

(Wr) deĵerlerine iliĸkin Wr/Vr grafiĵi ķekil 4.45ôde verilmiĸtir. 

Grafik incelendiĵinde, kuramsal dominantlēk ile ger­ek ebeveyn arasēndaki korelasyon 

katsayēsē (Yr,Wr+Vr icin r) negatif deĵer almēĸtēr. Bu da WUE deĵeri y¿ksek olan 

Genetik Komponentler 

Ortalama Deĵerler 

Kēsētlē Sulama 

 

 

Tam Sulama 

E 0.002Ñ0.005 0.001Ñ0.004 

D 0.003Ñ0.012 0.002Ñ0.009 

F 0.005Ñ0.029 0.003Ñ0.023 

H1 0.023Ñ0.030 0.020Ñ0.024 

H2 0.017Ñ0.027 0.017Ñ0.021 

D-H1 -0.020Ñ0.027 -0.017Ñ0.021 

(H1/D)1/2 2.573 2.902 

H2/4H1 0.189 0.219 

KD/KR  1.729 1.464 

h2 0.005Ñ0.018 0.004Ñ0.014 

h2/H2=K 0.261 0.216 

Kalētēm Derecesi (GH) 0.574 0.494 

Kalētēm Derecesi (DH) 0.124 0.098 

r (Yr, Wr + Vr)  

-0.556 

 
-0.753 
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ebeveynlerin dominant gen taĸēdēĵēna iĸaret etmektedir. Grafik incelendiĵinde regresyon 

hattēnēn y eksenini pozitif yºnde kestiĵi (a=0.005) ve bu sonu­ta kēsmi dominantlēĵa iĸaret 

etmektedir. Wr/Vr grafiĵinde 1 numaralē ­eĸidin baĸlangē­ noktasēna en uzak ebeveyn olduĵu 

gºr¿nmektedir buradan bu ­eĸidin resesif gen taĸēdēĵē sonucuna ulaĸēlmaktadēr. 6x6 tam 

diallel melezleme ­alēĸmasēnda yer alan genotiplardan 1, 3 ve 4 noôlu genotiplarēn diĵer 

genotiplara kēyasla daha y¿ksek oranda homozigot olduĵu gºr¿lmektedir (ķekil 4.45). 

 

 

ķekil 4.45. Kēsētlē Sulama F1 Generasyonu Su Kullanēm Randēmanē Ait Wr/Vr Grafiĵi. 

 

6x6 tam diallel F1 melez generasyonlarēnēn tam sulama altēnda oluĸturduĵu 

pop¿lasyonda su kullanēm randēmanē hesaplanan varyans (Vr) ve kovaryans (Wr) deĵerlerine 

iliĸkin Wr/Vr grafiĵi ķekil 4.46ôda verilmiĸtir. 

Grafik incelendiĵinde, kuramsal dominantlēk ile ger­ek ebeveyn arasēndaki korelasyon 

katsayēsē (Yr,Wr+Vr icin r) negatif deĵer almēĸtēr. Bu da su kullanēm randēmanē y¿ksek olan 

ebeveynlerin dominant, d¿ĸ¿k olanlarēn ise resesif gen taĸēdēĵēna iĸaret etmektedir. Grafik 

incelendiĵinde regresyon hattēnēn y eksenini orjinden kestiĵi (a= 0.0) ve bu sonu­ta tam 

dominantlēĵa iĸaret etmektedir.. Wr/Vr grafiĵinde ebeveynler arasēnda en ­ok resesif gen 

taĸēyan genotipin 1 olduĵu gºr¿nmektedir. 6x6  tam diallel melezleme ­alēĸmasēnda yer alan 

genotiplardan 1, 3 ve 4 noôlu genotiplarēn diĵer genotiplara kēyasla daha y¿ksek oranda 

homozigot olduĵu ve 2 ve6 numaralē ebeveynlerin ise bahsedilen ºzellik i­in dominant gen 

taĸēdēĵē gºr¿lmektedir (ķekil 4.46). 
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ķekil 4.46. Tam Sulama F1 Generasyonu Su Kullanēm Randēmanēna Ait Wr/Vr Grafiĵi. 

 

Tam ve kēsētlē sulamada F1generasyonunda bitki boyu bakēmēndan yapēlan analiz 

sonucunda sadece kēsētlē sulamadaki dominantlēk etkisi (H1
 ) %5 d¿zeyinde istatistiki olarak 

ºnemli bulunmuĸ; onun dēĸēnda hem tam sulama hem de kēsētlē sulama i­in hesaplanan 

genetik parametreler sonucunda ºnemli bulunan bir deĵer tespit edilmemiĸtir.  

Kēsētlē sulamada dominant ve resesif allellerin oranēnēn (H2/4H1) 0.25ôden farklē 

(0.190) ­ēkmasēndan dolayē bu allellerin eĸit frekansta olmadēklarē, ebeveynlerdeki dominant 

genlerin sayēsēnēn resesif gen sayēsēna oranēnēn (KD/KR) (1.701) 1ôden b¿y¿k olmasē da 

dominant allelerin ­oĵunlukta olduĵunu ve dominant ve resesif allellerin daĵēlēĸ yºn¿ (F) 

deĵerinin pozitif olduĵu saptanmēĸtēr. Dominantlēk derecesinin (H1/D)1/2  (2.57) 1ôden b¿y¿k 

olmasē ¿st¿n dominantlēĵēn olduĵunu gºsterirken; eklemeli varyans ile dominantlēk varyansē 

arasēndaki farkēn (D-H1) negatif deĵer almasē bu ºzelliĵin kalētēmēnda dominant etkilerin 

daha ºnemli olduĵuna iĸaret etmektedir. Etkili en az gen ­ifti sayēsēnē belirleyen h2/H2=K ise 

1ôin altēnda kaldēĵē i­in bu parametre bilgi vermek a­ēsēndan yetersiz kalmēĸtēr (¢izelge 

4.139). 

Tam sulama F2 melezleri i­in WUE a­ēsēndan oluĸan t¿m genetik parametreler i­in 

yapēlan analiz sonucunda; dominant ve resesif allellerin oranēnēn (H2/4H1) 0.25ôden farklē 

(0.217) ­ēkmasēndan dolayē bu allellerin eĸit frekansta olmadēklarē, eklemeli varyans ile 

dominantlēk varyansē arasēndaki farkēn (D-H1) negatif deĵer almasē bu ºzelliĵin kalētēmēnda 
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dominant etkilerin daha ºnemli olduĵunu ve dominantlēk derecesinin (H1/D)1/2  (2.478) 1ôden 

b¿y¿k olmasē ¿st¿n dominantlēĵēn bulunduĵunu ortaya koymuĸtur. Ebeveynlerdeki dominant 

genlerin sayēsēnēn resesif gen sayēsēna oranēnē gºsteren deĵer  (KD/KR) 1.579 bulunmuĸ olup; 

pop¿lasyonda dominant allellerin ¿st¿n olduĵunu gºsterirken; dominant ve resesif allellerin 

daĵēlēĸ yºn¿ (F) pozitif olarak saptanmēĸtēr. Etkili en az gen ­ifti sayēsēnē belirleyen h2/H2=K 

ise 1ôin altēnda kaldēĵē i­in bu parametre bilgi vermek a­ēsēndan yetersiz kalmēĸtēr (¢izelge 

4.139). 

Dar anlamda kalētēm derecesi kēsētlē sulamada 0.121ve tam sulamada ise 0.135 olarak 

tahmin edilmiĸtir. Dar anlamda kalētēm derecesinin k¿­¿k oluĸu dominant genetik varyansēn 

fenotipik varyans i­indeki payēnēn etkin oluĸunu ortaya koymaktadēr. Geniĸ anlamda kalētēm 

derecesi ise kēsētlē sulamada 0.556 iken tam sulamada 0.502 olarak tahmin edilmiĸtir. 

 

¢izelge 4.139.  F2 Generasyonunda Su Kullanēm Randēmanē Ķ­in Bulunmuĸ Genetik Parametreler. 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

6x6 kēsētlē sulama altēnda tam diallel F2 melez generasyonlarēnēn oluĸturduĵu 

pop¿lasyonda su kullanēm randēmanē i­in hesaplanan varyans (Vr) ve kovaryans (Wr) 

deĵerlerine iliĸkin Wr/Vr grafiĵi ķekil 4.47ôda verilmiĸtir. 

Grafik incelendiĵinde, kuramsal dominantlēk ile ger­ek ebeveyn arasēndaki korelasyon 

katsayēsē (Yr,Wr+Vr icin r) negatif deĵer almēĸtēr. Bu da WUE y¿ksek olan ebeveynlerin 

dominant gen taĸēdēĵēna iĸaret etmektedir. Grafik incelendiĵinde regresyon hattēnēn y eksenini 

Genetik Komponentler 

Ortalama Deĵerler 

  Kēsētlē Sulama  

 

 

Tam Sulama 

E 0.002Ñ0.001 0.001Ñ0.002 

D 0.003Ñ0.003 0.003Ñ0.005 

F 0.005Ñ0.007 0.003Ñ0.012 

H1 0.022*Ñ0.008 0.016Ñ0.012 

H2 0.017Ñ0.007 0.014Ñ0.011 

D-H1 -0.019Ñ0.007 -0.013Ñ0.011 

(H1/D)1/2 2.57 2.478 

H2/4H1 0.19 0.217 

KD/KR  1.701 1.579 

h2 0.009Ñ0.005 0.008Ñ0.007 

h2/H2=K 0.51 0.592 

Kalētēm Derecesi (GH) 0.556 0.502 

Kalētēm Derecesi (DH) 0.121 0.135 

r (Yr, Wr + Vr)  -0.849 -0.784 
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negatif yºnde kestiĵi (a=-0.001) ve bu sonu­ta ¿st¿n dominantlēĵa iĸaret etmektedir. (H1/D)1/2 

deĵeri 1ôden b¿y¿k ­ēkmēĸ olup bu sonucu desteklemektedir. Wr/Vr grafiĵinde 1 numaralē 

­eĸidin baĸlangē­ noktasēna en uzak ebeveyn olduĵu gºr¿nmektedir buradan bu ­eĸidin resesif 

gen taĸēdēĵē sonucuna ulaĸēlmaktadēr. Tam diallel melezleme ­alēĸmasēnda yer alan 

genotiplardan 1, 4 ve 6 noôlu genotiplarēn diĵer genotiplara kēyasla daha y¿ksek oranda 

homozigot olduĵu belirlenirken, 4 numaralē genotipin ise WUE bakēmēndan daha y¿ksek 

oranda dominant genlere sahip olduĵu sonucuna varēlmaktadēr.(ķekil 4.47). 

 

 

ķekil 4.47. Kēsētlē Sulama F2 Generasyonu Su Kullanēm Randēmanēna Ait Wr/Vr Grafiĵi. 

 

Tam sulama F2 generasyonu i­in; kuramsal dominantlēk ile ger­ek ebeveyn arasēndaki 

korelasyon katsayēsē (Yr, Wr+Vr icin r) negatif deĵer almēĸtēr. Bu da WUE deĵeri y¿ksek 

olan ebeveynlerin dominant, d¿ĸ¿k olanlarēn ise resesif gen taĸēdēĵēna iĸaret etmektedir. 

Grafik incelendiĵinde regresyon hattēnēn y eksenini orijinden kestiĵi (a=0.0) bu ºzellik i­in 

tam dominantlēĵēn var olduĵuna iĸaret etmektedir. Wr/Vr grafiĵinde ebeveynler arasēnda en 

­ok resesif gen taĸēyan genotipin kēsētlē sulamada olduĵu gibi 1 ve 5 nolu ebeveyn olduĵu 

gºzlemlenmiĸtir. 6x6 tam diallel melezleme ­alēĸmasēnda yer alan genotiplardan 3 noôlu 

genotiptēn diĵer genotiplara kēyasla daha y¿ksek oranda homozigot olduĵu ve 4 numaralē 

ebeveynlerin ise bahsedilen ºzellik i­in dominant gen taĸēdēĵē gºr¿lmektedir (ķekil 4.48). 
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ķekil 4.48. Tam Sulama F2 Generasyonu Su Kullanēm Randēmanēna Ait Wr/Vr Grafiĵi. 

 

Tam ve kēsētlē sulama altēnda altē pamuk genotipi ve bunlarēn tam diallel F1 ve F2 

generasyonunun su kullanēm randēmanē a­ēsēndan gºsterdikleri genel ve ºzel uyum 

yetenekleri ile resiprokal etkiler i­in varyans analizi ¢izelge 4.140ôda verilmiĸtir. 

Ebeveynlerin su kullanēm randēmanē ºzelliĵine ait kēsētlē sulama altēnda F1 

generasyonunda genel kombinasyon yeteneĵi (GKY) ve ºzel kombinasyon yeteneĵi (¥KY) 

%1 d¿zeyinde ºnemli bulunurken; resiprokal etki (RE) varyansē ºnemli bulunmamēĸtēr. 

GKY/¥KY oranēnēn 1ôden b¿y¿k olmasē bu ºzelliĵin kalētēmēnda eklemeli genlerin daha 

baskēn olduĵunu ortaya koymaktadēr. Bu sonu­ ile birlikte diallel melez analizinde D-H1ôin 

negatif bulunmasē ve (H1/D)1/2 deĵerinin 1ôden b¿y¿k oluĸu ile grafik analizinde regresyon 

hattēnēn y eksenini negatif taraftan kesmesi ile belirlenen ¿st¿n dominantlēk durumu dominant 

gen etkilerinin daha ºnemli olduĵunu vurgulamakta olup bu sonu­lar birbiri ile ­eliĸmektedir 

(¢izelge 4.140). 

Tam sulama koĸullarēnda ise genel kombinasyon yeteneĵi (GKY) ve ºzel 

kombinasyon yeteneĵi (¥KY) ºnemli bulunurken; resiprokal etki (RE) varyanslarē ºnemli 

bulunmamēĸtēr. GKY/¥KY oranēnēn 1ôden b¿y¿k olmasē WUE ºzelliĵinin kalētēmēnēn 

eklemeli genler etkisi altēnda olduĵunu gºstermektedir fakat; ºnemsiz bulunmuĸ olmasēna 

raĵmen diallel melez analizinde D-H1ôin negatif bulunmasē ve (H1/D)1/2 deĵerinin 1ôden 

b¿y¿k oluĸu ile grafik analizinde regresyon hattēnēn y eksenini orijinden kesmesi ile 

belirlenen tam dominantlēk durumu dominant gen etkilerinin daha ºnemli olduĵunu 
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vurgulamaktadēr.  Griffing tipi melez analizi yºnteminde Jinks-Hayman tipi analizden farklē 

olarak ­evre varyansē ayrēca hesaplanamamaktadēr. Bundan dolayē ­evre varyansēnēn yaptēĵē 

katkēyla beraber bu analiz yºntemi Jinks-Hayman tipi analiz ile ­eliĸen sonu­larē 

gºsterebilmektedir. Bu durumda ­evre varyansēnēn ayrēca hesaplanabildiĵi analiz 

yºnteminden elde edilen veriler daha g¿ven verici olarak yorumlanabilir ve sonu­lar 

arasēndaki bu ­eliĸkinin epistatik gen etkilerinden de kaynaklanmēĸ olabileceĵi 

d¿ĸ¿n¿lmektedir (¢izelge 4.140). 

Kēsētlē sulama koĸullarēnda F2 generasyonunda genel kombinasyon yeteneĵi (GKY) ve 

ºzel kombinasyon yeteneĵi (¥KY) %1 d¿zeyinde ºnemli bulunurken; resiprokal etki (RE) 

varyanslarē ºnemli bulunmamēĸtēr. GKY/¥KY oranēnēn 1ôden b¿y¿k olmasē bu ºzelliĵin 

kalētēmēnda eklemeli genlerin daha baskēn olduĵunu gºstermektedir.  Bu sonu­ ile diallel 

melez analizinde D-H1ôin negatif olmasē ve (H1/D)1/2 deĵerinin 1ôden b¿y¿k oluĸu bununla 

beraber grafik analizinde regresyon hattēnēn y eksenini negatif taraftan kesmesi ile belirlenen 

¿st¿n dominantlēk durumu dominant gen etkilerinin daha ºnemli olduĵunu gºstermiĸtir ve bu 

sonu­lar birbiri ile paralellik gºstermemektedir (¢izelge 4.140).  

Tam sulama koĸullarēnda ise genel kombinasyon yeteneĵi (GKY) ve ºzel 

kombinasyon yeteneĵi (¥KY) %1 d¿zeyinde ºnemli bulunurken; resiprokal etki (RE) 

varyansē ºnemli bulunmamēĸtēr. GKY/¥KY oranēnēn 1ôden b¿y¿k olmasē bu ºzelliĵin 

kalētēmēnēn eklemeli genler etkisi altēnda olduĵunu gºstermektedir fakat; ºnemsiz bulunmuĸ 

olmasēna raĵmen diallel melez analizinde D-H1ôin negatif bulunmasē ve (H1/D)1/2 deĵerinin 

1ôden b¿y¿k oluĸu ile grafik analizinde regresyon hattēnēn y eksenini orijinden kesmesi ile 

belirlenen tam dominantlēk durumu dominant gen etkilerinin daha ºnemli olduĵunu 

vurgulamaktadēr.  Griffing tipi melez analizi yºnteminde Jinks-Hayman tipi analizden farklē 

olarak ­evre varyansē ayrēca hesaplanamamaktadēr. Bundan dolayē ­evre varyansēnēn yaptēĵē 

katkēyla beraber bu analiz yºntemi Jinks-Hayman tipi analiz ile ­eliĸen sonu­larē 

gºsterebilmektedir. Bu durumda ­evre varyansēnēn ayrēca hesaplanabildiĵi analiz 

yºnteminden elde edilen veriler daha g¿ven verici olarak yorumlanabilir ve sonu­lar 

arasēndaki bu ­eliĸkinin epistatik gen etkilerinden de kaynaklanmēĸ olabileceĵi 

d¿ĸ¿n¿lmektedir (¢izelge 4.140). 
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¢izelge 4.140.  Su Kullanēm Randēmanēna Ķliĸkin Genel Uyum Yetenekleri ve Melezlere Ķliĸkin ¥zel 
Uyum Yetenekleri Varyans Analiz Sonu­larē. 

 

VK  

 

SD 

 

KO 

 KSF1 KSF2 TSF1 TSF2 

GUY 5 0.0086** 0.0122** 0.0046** 0.0030** 

¥KG 15 0.0036** 0.0033** 0.0034** 0.0027** 

Resip. Etki 15 0.0016 0.0011 0.0010 0.0008 

Hata 105 0.0014 0.0013 0.0010 0.0009 

 

 

Su kullanēm randēmanēna iliĸkin genel ve ºzel uyum yeteneklerinin kombinasyon g¿c¿ 

etkileri ¢izelge 4.141ôda verilmiĸtir. 

Kēsētlē sulama F1 generasyonunda en b¿y¿k genel kombinasyon yeteneĵi (GKY) 2 

numaralē ebeveynden (0.046) elde edilirken; en k¿­¿k GKY 1 numaralē ebeveynden ( -0.031) 

elde edilmiĸtir. 1, 3 ve 5 numaralē ebeveynlerin GKY negatif olurken; 2, 4ve 6 numaralē 

ebeveynlerin GKY pozitif olarak tespit edilmiĸtir. Melezlerin ºzel kombinasyon 

yeteneklerinin (¥KY) 0.088 (1x2) ile -0.051 (1x4) arasēnda deĵiĸtiĵi gºr¿lmektedir. ¥KY 

incelendiĵinde 1x2 (0.088), 2x3 (0.048) ve 3x1 (0.053) pozitif yºnde; 1x4 (-0.051) ise negatif 

yºnde ºnemli bulunmuĸtur. Su kullanēm randēmanē bakēmēndan kēsētlē sulama F1 melezlerinde 

3x1 (0.053) dēĸēnda resiprok etki gºsteren melez olmamēĸtēr. 

Tam sulama 6x6 tam diallel melez ­alēĸmasēnēn F1 generasyonunda ise; 2 numaralē 

ebeveyn (0.027) pozitif yºnde; 1 numaralē ebeveyn (-0.028) negatif yºnde GKY %1 

d¿zeyinde ºnemli bulunmuĸtur.  

Melezlerin ºzel kombinasyon yetenekleri, 3x4 (0.066)  pozitif yºnde, 2x4 (-0.047), 

5x1(-0.051) negatif yºnde ºnemli bulunmuĸtur. Tam sulama altēnda resiprok etkiler 

incelendiĵinde, 3x1 (0.05) kombinasyonunda ºzelliĵe olumlu katkē yapacak yºnde iken, 5x1(-

0.051) melezinde negatif etki yapacak yºnde olduĵu tespit edilmiĸtir. 
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¢izelge 4.141.  Kēsētlē ve Tam Sulamada su kullanēm randēmanēna i­in elde edilen verilere uygulanan 

genel ve ºzel kombinasyon yetenekleri; resiprok etkiler analizinden tahmin edilen, ebeveynlere iliĸkin 

genel kombinasyon yetenekleri etkileri (gi) ve F1 kombinasyonlarēna iliĸkin ºzel kombinasyon 

yetenekleri etkileri (sij) ve resiprokal etkiler (rij). 

 

K
ē
s
ē
t
l
ē
 
S
u
l
a
m
a

 

                   ǀ 

ǁ   
Gloria 

(1) 

Nazilli84-S 

(2) 

NP Ege 

(3) 

Nazilli M -503 

(4) 

DAK 66:3 

(5) 

NIAB 999 

(6) 

Gloria           -0.031** 0.088**  -0.015 -0.051* -0.012 0.009 

Nazilli84-S  -0.007 0.046**  0.048* -0.022 0.013 0.001 

NP Ege    0.053* 0.043 -0.002 0.034 0.001 -0.03 

Nazilli M -503  0.013 -0.018 0.046 0.007 0.029 0.007 

DAK 66:3  0.005 -0.023 -0.03 -0.015 -0.021* 0.012 

NIAB 999     0.035 0.014 0.022 0.023 0.029 0.002 

T
a

m
 S

u
la

m
a 

Gloria           -0.028** 0.105 -0.028 -0.033 0.006 -0.01 

Nazilli84-S  -0.007 0.027**  -0.016 -0.047** 0.022 0.012 

NP Ege    0.05* 0.005 -0.011 0.066**  -0.001 0 

Nazilli M -503  0.003 -0.031 0.005 0.015 0.001 0.019 

DAK 66:3  -0.051* 0.014 -0.003 -0.014 -0.007 0.001 

NIAB 999     0.016 0.016 0.026 0.005 -0.002 0.005 

Kēsētlē Sulama Tam Sulama 
Kºĸegenler GKY, 

Kºĸegen ¿st¿ ¥KY, 

kºĸegen altē RE 

etkilerini 

gºstermektedir. 
 

 

 

SH 
KD 

SH 
KD 

%5 %1 %5 %1 

[g(i)]  =   0.010 

[S(ij)]  =  0.022 

[r(ij)]  =  0 .026 

0.0196 

0.0431 

0.0509 

0.025 

0.055 

0.065 

[g(i)] =   0.008 

[S(ii)]=  0.019 

[r(ij)] =  0 .022 

0.0156 

0.0372 

0.0431 

0.020 

0.047 

0.055 

t  = 1.96 (%5 t cetvel deĵeri) 

t  = 2.50 (%1 t cetvel deĵeri) 

 

 

Su kullanēm randēmanēna iliĸkin F2 generasyonuna ait genel ve ºzel uyum 

yeteneklerinin kombinasyon g¿c¿ etkileri ¢izelge 4.142ôda verilmiĸtir. 

Kēsētlē sulama F2 generasyonunda genel kombinasyon yeteneĵi (GKY),  2 (0.053) 

numaralē ebeveynde pozitif yºnde, 1 (-0.032) numaralē ebeveynde ise negatif yºnde 

istatistiksel olarak ºnemli olduĵu tespit edilmiĸtir. Melezlerin ºzel kombinasyon 

yeteneklerinin (¥KY) 0.058 (2x6) ile -0.04 (5x3) arasēnda deĵiĸtiĵi gºr¿lmektedir. ¥KY 

incelendiĵinde melezler 2x3 (0.051), 2x6 (0.058) pozitif yºnde ºnemli bulunmuĸtur.  Su 

kullanēm randēmanē bakēmēndan  kēsētlē sulama F2 generasyonunda resiprok etki gºsteren 

melez olmamēĸtēr. 

Tam sulama altēnda ­alēĸmasēnēn F2 generasyonunda ise; 2 numaralē ebeveyn (0.024) 

pozitif yºnde; 1 (-0.021) numaralē ebeveyn ise negatif yºnde GKY gºstermiĸlerdir. F2 

generasyonunun ºzel kombinasyon yetenekleri, 2x3 (0.048), 2x6 (0.04) ve 6x5 (0.044) 

melezlerinde pozitif, 2x4 (-0.044) melezinde ise negatif yºnde ºnemli bulunmuĸtur. Tam 
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sulama koĸullarēnda resiprok etkiler incelendiĵinde, 6x5 (0.044) pozitif yºnde etki yaptēĵē 

tespit edilmiĸtir (¢izelge 4.142). 

 

¢izelge 4.142.  Kēsētlē ve Tam Sulamada su kullanēm randēmanē i­in elde edilen verilere uygulanan 

genel ve ºzel kombinasyon yetenekleri; resiprok etkiler analizinden tahmin edilen, ebeveynlere iliĸkin 

genel kombinasyon yetenekleri etkileri (gi) ve F2 kombinasyonlarēna iliĸkin ºzel kombinasyon 

yetenekleri etkileri (sij) ve resiprokal etkiler (rij). 

 

K
ē
s
ē
t
l
ē
 
S
u
l
a
m
a

 

                   ǀ 

ǁ   
Gloria 

(1) 

Nazilli84-S 

(2) 

NP Ege 

(3) 

Nazilli M -503 

(4) 

DAK 66:3 

(5) 

NIAB 999 

(6) 

Gloria           -0.032**  0.011 0.021 0.022 0.006 -0.03 

Nazilli84-S  -0.019 0.053**  0.051* 0.017 0.019 0.058**  

NP Ege    0.01 0.044 -0.006 -0.002 -0.022 -0.006 

Nazilli M -503  -0.022 0.045 0.005 0.016 0.017 -0.028 

DAK 66:3  0 -0.026 -0.04 -0.006 -0.031** 0.014 

NIA B 999     0.013 0.004 -0.004 0.011 0.023 0.001 

T
a

m
 S

u
la

m
a 

Gloria           -0.021** 0.038* -0.002 0.026 -0.011 0.015 

Nazilli84-S  -0.004 0.024**  0.048**  -0.044** 0.004 0.04* 

NP Ege    0.003 -0.009 -0.001 0.027 -0.009 -0.008 

Nazilli M -503  -0.028 0.007 0.01 0.007 0.03 -0.033 

DAK 66:3  0.003 0.015 -0.003 0.003 -0.012 0.019 

NIAB 999     0.036 -0.003 0.029 -0.023 0.044* 0.003 

Kēsētlē Sulama Tam Sulama 
Kºĸegenler GKY, 

kºĸegen ¿st¿ ¥KY, 

kºĸegen altē RE etkilerini 

gºstermektedir. 

 

 

 

SH 
KD 

SH 
KD 

%5 %1 %5 %1 

[g(i)] =   0.009 

[S(ij)] = 0.021 

[r(ij)] =  0 .025 

0.0176 

0.0416 

0.0490 

0.022 

0.052 

0.062 

[g(i)] = 0.008 

[S(ij)]= 0.018 

[r(ij)] =0 .021 

0.0156 

0.0352 

0.0411 

0.020 

0.045 

0.052 

t  = 1.96 (%5 t cetvel deĵeri) 

t  = 2.50 (%1 t cetvel deĵeri) 

 

 

Tam ve kēsētlē sulama koĸullarēnda 6x6 tam diallel 30 F1 kombinasyonunun, su 

kullanēm randēmanēna iliĸkin heterosis ve heterobeltiosis deĵerleri ¢izelge 4.143ôde 

verilmiĸtir. 

Kēsētlē sulama altēnda F1 melez pop¿lasyonunda su kullanēm randēmanēna ait 

hesaplanan heterosis deĵerleri %45.32 (1x2) ile %-14.28 (1x4) arasēnda deĵiĸmiĸtir. F1 

generasyonunda hesaplanan heterosis deĵerlerinde 30 melez i­erisinde 4 tanesi (1x2, 2x5, 

2x1, 3x2) istatistiki olarak ºnemli bulunurken, 26 tanesinde heterosis deĵeri ºnemsiz 

bulunmuĸtur. WUE i­in heterobeltiosis deĵerleri %40.56 (5x1) ile %-23.79 (1x4) arasēnda 

daĵēlmaktadēr. Heterobeltiosis deĵerleri bakēmēndan ºnemli olan 6 adet melez (1x2, 1x4, 2x5, 

2x1, 3x2, 5x1) saptanmēĸtēr (¢izelge 4.143).  
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¢eĸitlerin ana olarak kullanēldēĵē melez serisinde, su kullanēm randēmanē bakēmēndan 

hesaplanan en b¿y¿k heterosis %24.48 ve heterobeltiosis deĵeri %18.65 olarak 2 numaralē 

ebeveynin kullanēldēĵē melez serisinden elde edilirken; en d¿ĸ¿k heterosis %3.94 ve en d¿ĸ¿k 

heterobeltiosis deĵeri ise %-2.72 ile 1 ­eĸidin kullanēldēĵē melez kombinasyonlardan elde 

edilmiĸtir. ¢eĸitlerin baba olarak kullanēldēĵē melez serisinde ise en y¿ksek heterosis deĵeri 

%30.22 ve en y¿ksek heterobeltiosis deĵeri %21.85 ile 1 numaralē ebeveyn olmuĸtur. En 

d¿ĸ¿k heterosis deĵeri ortalamasē %-0.91 ve en d¿ĸ¿k heterobeltiosis ortalamasē %-4.14 

olarak  6 numaralē ebeveynin baba olarak kullanēldēĵē melezlerde hesaplanmēĸtēr. Ortalama 

heterosis ve heterobeltiosis deĵerleri ise sērasēyla %13.98 ve %7.25 olmuĸtur (¢izelge 4.143). 

Tam sulama koĸullarēndaki F1 melezleri i­in su kullanēm randēmanēna ait hesaplanan 

heterosis deĵerleri %58.81 (1x2) ile %-17.0 (1x3) arasēnda deĵiĸmiĸtir. F1 generasyonunda 

hesaplanan heterosis deĵerlerinde 30 melez i­erisinde 3 adet (1x2, 1x5, 2x1) melez dēĸēnda 

ºnemli melez tespit edilememiĸtir. WUE i­in heterobeltiosis deĵerleri %41.18 (1x2) ile %-

23.94 (1x3) arasēnda deĵiĸiklik gºstermektedir. Heterobeltiosis deĵerleri incelendiĵinde 1x2, 

1x3, 1x4, 1x5, 2x1, 5x1 melezlerinin ºnemli olduĵu tespit edilmiĸtir (¢izelge 4.143).  

¢eĸitlerin ana olarak kullanēldēĵē melez serisinde, WUE bakēmēndan hesaplanan en 

b¿y¿k heterosis %20.84 ve heterobeltiosis deĵeri %14.29 olarak 2 numaralē ebeveynin 

kullanēldēĵē melez serisinden elde edilirken; en d¿ĸ¿k heterosis %10.62 ve en d¿ĸ¿k 

heterobeltiosis deĵeri ise %0.40 ile 4 ­eĸidin kullanēldēĵē melez kombinasyonlardan elde 

edilmiĸtir. ¢eĸitlerin baba olarak kullanēldēĵē melez serisinde ise en y¿ksek heterosis deĵeri 

%32.06 ve en y¿ksek heterobeltiosis deĵeri %17.32 ile 1 numaralē ebeveyn olmuĸtur. En 

d¿ĸ¿k heterosis deĵeri ortalamasē %6.51 ve en d¿ĸ¿k heterobeltiosis ortalamasē %0.62 olarak 

6 numaralē ebeveynin baba olarak kullanēldēĵē melezlerde hesaplanmēĸtēr. Ortalama heterosis 

ve heterobeltiosis deĵerleri ise sērasēyla %15.47 ve %7.30 olmuĸtur (¢izelge 4.143). 
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¢izelge 4.143.  Kēsētlē ve tam sulama koĸullarē altēnda F1 Melezlerinde Su Kullanēm Randēmanē 

Bakēmēndan Heterosis (Ht) ve Heterobeltiosis (Hb) Deĵerleri. 

 Ebeveyn  1 2 3 4 5 6 Ort. 

K
ē
s
ē
t
l
ē
 
S
u
l
a
m
a

 

1 
Ht   45.32**  -10.79 -14.28 4.03 -4.58 3.94 

Hb   37.07* -16.37 -23.79* 3.61 -14.11 -2.72 

2 
Ht 41.73**    22.35 13.76 32.60**  11.97 24.48 

Hb 33.68*   21.65 6.82 24.59* 6.53 18.65 

3 
Ht 29.76 44.35**    -2.85 19.24 -8.48 16.40 

Hb 21.65 43.53*   -9.26 11.36 -13.39 10.78 

4 
Ht 20.14 5.31 22.98   15.95 -4.19 12.04 

Hb 6.82 -1.12 14.86   2.73 -5.51 3.55 

5 
Ht 41.13* 20.41 2.88 8.21   0.76 14.68 

Hb 40.56* 13.14 2.88 -4.13   -9.63 8.56 

6 
Ht 18.34 18.83 2.38 6.19 15.81   12.31 

Hb 6.53 13.06 -3.12 4.72 3.87   5.01 

Ort. 
Ht 30.22 26.84 7.96 2.21 17.53 -0.91  

Hb 21.85 19.34 3.98 -2.88 5.02 -4.14  

Ort. 
Ht 13.98       

Hb 7.25       

T
a

m
 S

u
la

m
a 

1 
Ht   58.81**  -17.00 -4.04 32.63* 2.04 14.49 

Hb   41.18**  -23.94* -19.32* 21.33* -10.45 1.76 

2 
Ht 53.98**    9.06 7.40 19.77 14.01 20.84 

Hb 36.88*   5.47 0.74 16.04 12.34 14.29 

3 
Ht 23.20 12.50   22.52 9.14 -1.25 13.22 

Hb 12.89 8.80   11.39 8.94 -5.85 7.24 

4 
Ht 19.82 -10.41 25.38   9.91 8.40 10.62 

Hb 0.74 -15.97 13.99   0.10 3.12 0.40 

5 
Ht 35.27 28.34 7.44 1.63   9.32 16.40 

Hb 23.75* 24.34 7.44 -7.45   4.41 10.50 

6 
Ht 28.01 23.90 15.32 11.07 8.02   17.27 

Hb 12.34 22.08 9.94 5.66 3.17   10.64 

Ort. 
Ht 32.06 22.63 8.04 7.71 15.90 6.51  

Hb 17.32 15.49 2.58 -1.25 7.97 0.62  

 
Ort. 

Ht 15.47       

Hb 7.30       

**= %1 d¿zeyinde ºnemli, *= %5 d¿zeyinde ºnemli 

 

 

Tam ve kēsētlē sulama koĸullarēnda tam diallel 30 F2 kombinasyonunun, su kullanēm 

randēmanēna iliĸkin heterosis ve heterobeltiosis deĵerleri ¢izelge 4.144ôde verilmiĸtir. 

Kēsētlē sulama koĸullarēnda F2 melez pop¿lasyonunda su kullanēm randēmanēna ait 

hesaplanan heterosis deĵerleri %46.33 (5x1) ile %-4.91 (4x6) arasēnda deĵiĸmiĸtir. F2 
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generasyonunda hesaplanan heterosis deĵerlerinde 30 melez i­erisinde 14 tanesi (1x2, 1x4, 

2x3, 2x5, 2x6, 2x1, 3x1, 3x2, 4x1, 4x2, 5x1, 5x2, 6x1, 6x2) istatistiki olarak ºnemli 

bulunurken, 16 tanesinde heterosis deĵeri ºnemsiz bulunmuĸtur. Su kullanēm randēmanēna 

i­in heterobeltiosis deĵerleri %46.93 (5x1) ile %-6.23 (4x6) arasēnda daĵēlmaktadēr. 

Heterobeltiosis deĵerleri bakēmēndan ºnemli olan 9 adet melez (1x2, 2x3, 2x5, 2x6, 3x1, 3x2, 

4x2, 6x1, 6x2) saptanmēĸ olup bu melezlerin etki yºn¿ pozitiftir (¢izelge 4.144).  

¢eĸitlerin ana olarak kullanēldēĵē melez serisinde, WUE bakēmēndan hesaplanan en 

b¿y¿k heterosis %26.82 ve heterobeltiosis deĵeri %20.93 olarak 2 numaralē ebeveynin 

kullanēldēĵē melez serisinden elde edilirken; en d¿ĸ¿k heterosis %13.72 ve en d¿ĸ¿k 

heterobeltiosis deĵeri ise %6.40 ile 1 numaralē ­eĸitte tespit edilmiĸtir. ¢eĸitlerin baba olarak 

kullanēldēĵē melez serisinde ise en y¿ksek heterosis deĵeri %32.92 ve en y¿ksek 

heterobeltiosis deĵeri %24.48 ile 1 numaralē ebeveyn olmuĸtur. En d¿ĸ¿k heterosis deĵeri 

ortalamasē %6.13 ile 6 numarlē ebeveyn ve en d¿ĸ¿k heterobeltiosis ortalamasē %1.24 olarak 4 

numaralē ebeveynin baba olarak kullanēldēĵē melezlerde hesaplanmēĸtēr. Ortalama heterosis ve 

heterobeltiosis deĵerleri ise sērasēyla %18.62ve %10.76 olmuĸtur (¢izelge 4.144). 

Tam sulama koĸullarēndaki F2 melezleri i­in su kullanēm randēmanēna ait hesaplanan 

heterosis deĵerleri %25.03 (1x3) ile %-26.03  (6x5) arasēnda deĵiĸmiĸtir. F2 generasyonunda 

hesaplanan heterosis deĵerlerinde 30 melez i­erisinde 9 adet melez (1x2, 1x3, 1x4, 1x5, 6x2, 

6x3, 6x4 6x5)  istatistiki olarak ºnemli olduĵu tespit edilmiĸtir. WUE i­in heterobeltiosis 

deĵerleri %21.13 (1x2) ile %-35.08 (6x2) arasēnda deĵiĸiklik gºstermektedir. Heterobeltiosis 

deĵerleri incelendiĵinde 1x2, 1x3, 1x4, 4x2, 5x2, 6x2, 6x3, 6x4, 6x5 melezlerinin ºnemli 

olduĵu tespit edilmiĸtir (¢izelge 4.144).  

¢eĸitlerin ana olarak kullanēldēĵē melez serisinde, WUE bakēmēndan hesaplanan en 

b¿y¿k heterosis %22.88 ve heterobeltiosis deĵeri %14.40 olarak 1 numaralē ebeveynin 

kullanēldēĵē melez serisinden elde edilirken; en d¿ĸ¿k heterosis %-15.15 ve en d¿ĸ¿k 

heterobeltiosis deĵeri ise %-24.96 ile 6 ­eĸidin kullanēldēĵē melez kombinasyonlardan elde 

edilmiĸtir. ¢eĸitlerin baba olarak kullanēldēĵē melez serisinde ise en y¿ksek heterosis deĵeri 

%8.19 olarak 6 numaralē ebeveyn ve en y¿ksek heterobeltiosis deĵeri %-0.69 ile 1 numaralē 

ebeveyn olmuĸtur. En d¿ĸ¿k heterosis deĵeri ortalamasē %-7.0 ve en d¿ĸ¿k heterobeltiosis 

ortalamasē %-13.74 olarak 2 numaralē ebeveynin baba olarak kullanēldēĵē melezlerde 

hesaplanmēĸtēr. Ortalama heterosis ve heterobeltiosis deĵerleri ise sērasēyla %0.77 ve %-6.67 

olmuĸtur (¢izelge 4.144). 
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¢izelge 4.144.  Kēsētlē ve tam sulama koĸullarē altēnda F2 Melezlerinde Su Kullanēm Randēmanē 

Bakēmēndan Heterosis (Ht) ve Heterobeltiosis (Hb) Deĵerleri. 

 Ebeveyn  1 2 3 4 5 6 Ort. 

K
ē
s
ē
t
l
ē
 

S
u

la
m

a 

1 
Ht  32.91**  12.89 18.06* 10.88 -6.14 13.72 

Hb  25.36* 5.84 4.97 11.34 -15.51 6.40 

2 
Ht 22.59*  26.75* 14.61 37.49**  32.67**  26.82 

Hb 15.62  26.03* 7.61 29.18* 26.22* 20.93 

3 
Ht 34.43* 49.43**   6.42 15.24 5.81 22.27 

Hb 26.03* 48.59**   -0.61 7.63 0.13 16.35 

4 
Ht 21.03* 36.06**  8.88  13.15 -4.91 14.84 

Hb 7.61 27.76**  1.69  0.24 -6.23 6.21 

5 
Ht 46.33**  23.55* -6.53 10.33  3.23 15.38 

Hb 46.93 16.09 -6.53 -2.26  -7.41 9.36 

6 
Ht 40.22**  34.65**  3.66 -0.10 14.95  18.67 

Hb 26.22* 28.11**  -1.90 -1.49 3.10  10.81 

Ort. 
Ht 32.92 35.32 9.13 9.86 18.34 6.13  

Hb 24.48 21.33 5.03 1.24 5.58 1.38  

Ort. 
Ht 18.62       

Hb 10.76       

T
a

m
 S

u
la

m
a 

1 
Ht  23.65**  21.10* 25.03**  19.85**  24.78**  22.88 

Hb  21.13* 18.87* 15.96* 8.88 7.17 14.40 

2 
Ht 1.02  0.87 5.28 6.75 10.57 4.90 

Hb -1.04  -2.97 -4.19 -4.80 -6.65 -3.93 

3 
Ht 3.05 -7.32  1.14 1.51 5.23 0.72 

Hb 1.16 -10.85  -4.55 -6.19 -8.17 -5.72 

4 
Ht 7.70 -11.67 -7.93  -0.37 4.67 -1.52 

Hb -0.11 -19.62* -13.10  -2.58 -3.73 -7.83 

5 
Ht 9.25 -16.53 -14.28 -10.12  -4.33 -7.20 

Hb -0.75 -25.56* -14.28 -12.12  -10.14 -12.57 

6 
Ht 13.31 -23.11* -20.58* -19.34* -26.03**   -15.15 

Hb -2.68 -35.08**  -30.70**  -25.81* -30.52*  -24.96 

Ort. 
Ht 6.87 -7.00 -4.16 0.40 0.34 8.19  

Hb -0.69 -13.74 -8.44 -5.12 -6.10 -5.31  

 
Ort. 

Ht 0.77       

Hb -6.67       

**= %1 d¿zeyinde ºnemli, *= %5 d¿zeyinde ºnemli 

 

4.13. Ķlk Koza A­ma G¿n Sayēsē (g¿n) 

Altē pamuk genotipi; bunlarēn 30 tam diallel F1 melez kombinasyonu ve 30 tam diallel 

F2 melez kombinasyonunun tam (%100) ve kēsētlē (%50)  sulama koĸullarē altēnda ilk koza 

a­ma g¿n sayēsē bakēmēndan  ºnvaryans analizleri ¢izelge 4.145ôde verilmiĸtir. Yapēlan ºn 



259 
 

varyans analizinde genotipler arasēnda istatistiki olarak %1 ºnem d¿zeyinde fark olduĵu tespit 

edilmiĸtir. 

¢izelge 4.145.  Kēsētlē sulama F1 ve F2 ilk koza a­ma g¿n sayēsē deĵerlerine ve tam sulama F1 ve F2 ilk 

koza a­ma g¿n sayēsē deĵerlerine ait ºn varyans analiz sonu­larē. 

 

VK  

 

SD 

 

KO 

 KSF1 KSF2 TSF1 TSF2 

Blok 3 1.34 1.13 0.36 1.08 

Genotip 35 57.27**  63.57**  56.77**  66.59**  

Hata 105 0.72 0.463 0.599 0.462 

Genel 143     

**: %1 seviyesinde, *: %5 seviyesinde, KO: Kareler Ortalamasē, SD: Serbestlik Derecesi, VK: Varyansyon 

Kaynaĵē, KS: Kēsētlē Sulama, TS: Tam Sulama. 

 

Ebeveynler karĸēlaĸtērēldēĵēnda kēsētlē sulamada, ilk koza a­ma g¿n sayēsē deĵerleri 

incelendiĵinde, en erkenci ebeveyn 6(91 g¿n) numaralē ebeveyn olurken; tam sulama 

koĸullarēnda aynē istatistik grupta yer alan 2 ve 6 (97 ve 98 g¿n)  numaralē ebeveyn erkeci 

ebeveyn olarak tespit edilmiĸtir. Ebeveynler arasēnda en y¿ksek ilk koza a­ma g¿n sayēsē hem 

kēsētlē sulama koĸullarēnda (100 g¿n)  hem de tam sulama koĸullarēnda 1 numaralē ebeveyn 

olarak tespit edilmiĸtir (¢izelge 4.146 ve 4.147). 

Altē pamuk genotipi ve bunlarēn 30 tam diallel F1 melez kombinasyonun tam ve kēsētlē 

sulama altēnda ilk koza a­ma g¿n sayēsēna ait ortalama deĵerleri ¢izelge 4.146ôda verilmiĸtir. 

Kēsētlē sulama altēnda F1 melezler i­erisinde en erkenci melezler 2x4 (88  g¿n), 2x5 (88  g¿n),  

4x6 (88  g¿n), 5x1 (88  g¿n), ve 6x5(89  g¿n) olurken; kēsētlē sulama altēnda ge­ci melezler 

3x2 (101  g¿n)  ve 5x3(100 g¿n), tam sulamada ise en uzun  ilk koza a­ma g¿n sayēsē 3x2 

(107  g¿n)  ve 5x3 (106  g¿n)   melezinde tespit edilmiĸtir (¢izelge 4.146). 
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¢izelge 4.146.  Tam ve Kēsētlē Sulama Altēnda altē pamuk genotipi ve bunlarēn resiproklu diallel 
melezlenmesinden elde edilen 30 F1 melezinde ilk koza a­ma g¿n sayēsēna ait ortalama deĵerler ve 

ºnemlilik gruplarē. 

 

K
ē
s
ē
t
l
ē
 
S
u
l
a
m
a

 

 ǀ 

                   ǁ   
Glori a 

(1) 

Nazilli84-S 

(2) 

NP Ege 

(3) 

Nazilli M -503 

(4) 

DAK 66:3 

(5) 

NIAB 999 

(6) 

Gloria           100 AB 99,3 B 97,0 CD 99,0 B 97,0 CD 97,5 C 

Nazilli84-S  96,5 CE 99,0 B 92,0 I 88,0 J 88,0 J 91,0 I 

NP Ege    95,0 FH 101,0 A  95,5 EG 92,0 I 97,0 CD 94,0 H 

Nazilli M -503  97,0 CD 97,0 CD 92,0 I 97,3 C 97,0 CD 88,0 J 

DAK 66:3  88,0 J 91,0 I 100,0 AB 97,0 CD 95,5 EG 97,00 CD 

NIAB 999     96,0 DF 97,0 CD 97,0 CD 96,5 CE 89,0 J 91,0 I 

T
a

m
 S

u
la

m
a 

Gloria           106 AB 105,3 BC 103,0 EF  105,0 BC 103,0 EF 101,8 G 

Nazilli84-S  104,8 CD 97 J 98,0 J  94,0 K 94,0 K 97,0 J 

NP Ege    101,0 GH 107,0 A 101,5 G 98,0 J 103,0 EF 100,0 HI 

Nazilli M -503  103,0 EF 103,0 EF 98,0 J 103,3 DE 103,0 EF 94,0 K 

DAK 66:3  94,0 K 97,0 J 106,0 AB 103,0 EF 100 HI 103,0 EF 

NIAB 999     102,0 FG 103,0 EF 103,0 EF 103,3 E 95,0 K 98,0 J 

KS Ort: 95,03           LSD0,05 KS:   1,194                      TS Ort: 101,04                   LSD0,05 TS:1,07 

 

Denemeye ait 30 tam diallel F2 melez kombinasyonlarēnēn tam ve kēsētlē sulama altēnda 

ilk koza a­ma g¿n sayēsēna ait ortalama deĵerleri ise ¢izelge 4.147ôde gºsterilmiĸtir. Kēsētlē 

sulama altēnda F2 melezlerin ilk koza a­ma g¿n sayēsē 106 g¿n (5x6) ile 88 g¿n (3x4) arasēnda 

deĵiĸiklik gºstermiĸ olup; bu deĵerlerin tam sulamada ise 112 g¿n (5x6) ve 94 g¿n  (3x4) 

arasēnda olduĵu gºzlemlenmiĸtir, ¢izelgede de gºr¿ld¿ĵ¿ gibi en erkenci ve ge­ci melezler 

hem tam sulama da hem kēsētlē sulamada aynē kombinasyonlar olmuĸtur. Aynē zamanda kēsētlē 

sulamada ilk koza a­ma g¿n sayēsēnēn daha d¿ĸ¿k olduĵu gºzlemlenmitir (¢izelge 4.147). 
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¢izelge 4.147.  Tam ve Kēsētlē Sulama Altēnda altē pamuk genotipi ve bunlarēn resiproklu diallel 
melezlenmesinden elde edilen 30 F2 melezinde ilk koza a­ma g¿n sayēsēna ait ortalama deĵerler ve 

ºnemlilik gruplarē. 

 

K
ē
s
ē
t
l
ē
 
S
u
l
a
m
a

 

 ǀ 

                   ǁ   
Gloria 

(1) 

Nazilli84-S 

(2) 

NP Ege 

(3) 

Nazilli M -503 

(4) 

DAK 66:3 

(5) 

NIAB 999 

(6) 

Gloria           100.0 CD 90.0 O 90.0 O 91.0 N 97.0 GH 92.0 M 

Nazilli84-S  99.3 DE 99 E 92.0 M 97.0 GH 94.0 L 92.0 M 

NP Ege    94.0 L 96.0 IJ 95.5 JK 88.0 Q 94.0 L 89.0 P 

Nazilli M -503  90.0 O 99.0 E 92.0 M 97.3 FH 94.0 L 95.0 K 

DAK 66:3  94.0 L 97.0 GH 97.0 GH 97.0 GH 95.5 IK 106.0 A 

NIAB 999     100.3 C 100.0 CD 98.0 F 96.5 HI 102.0 B 91.0 N 

T
a

m
 S

u
la

m
a 

Gloria           106.0 C 96.0 L 96.0 L 97.0 K 103.0 E 98.0 J 

Nazilli84-S  105.3 C 97 K 98.0 J 103.0 E 100.0 I 98.0 J 

NP Ege    100.0 I 102.0 FG 101.5 GH 94.0 N 100.0 I 95.0 M 

Nazilli M -503  96.0 L 106.0 C 98.0 J 103.3 DE 100.0 I 101.0 H 

DAK 66:3  100.0 I 103.0 E 103.0 E 103.0 E 100 HI 112.0 A 

NIAB 999     107.3 B 106.0 C 104.0 D 102.5 EF 108.0 B 98.0 J 

KS Ort: 95.27           LSD0.05 KS: 0.954                         TS Ort: 101.39             LSD0.05 TS: 0.953 

 

Tam ve kēsētlē sulama altēnda altē pamuk genotipi ve bunlarēn tam diallel F1 

generasyonunda ilk koza a­ma g¿n sayēsēna  ait tam diallel tablonun varyans analizi sonu­larē 

¢izelge 4.148ô te verilmiĸtir. 

Yapēlan varyans analiz sonucuna gºre; kēsētlē sulama i­in hem de tam sulama i­in; 

eklemeli gen etkisi varyansē (a), ortalama dominantlēk varyansē (b1), bir ana­ta dominant 

allellerin toplanmasēnē belirleyen varyans (b2), dominant genlerin ana­lara daĵēlēmēnē 

belirleyen (b3), dominantlēk etkisi (b), anasal etki deĵerleri (c) ve resiprokal etki (d) %1 

d¿zeyinde ºnemli bulunmuĸtur. 

¢izelge 4.148.  Tam Ve Kēsētlē Sulama Koĸullarē Altēnda F1 Generasyonunda Koza A­ma G¿n Sayēsē 

Deĵerlerine Ait Tam Diallel Varyans Analiz Sonu­larē. 

 

VK  

 

SD 

 

 KSF1 TSF1 

KO F KO F 

a 5 58.5889 80.7018** 62.0056 106.4280** 

b1 1 42.5347 58.5884** 33.3681 57.2738** 

b2 5 26.8944 37.0451** 15.6653 26.8883** 

b3 9 68.2778 94.0476** 72.1042 123.7615** 

b 15 52.7671 72.6828** 50.7088 87.0379** 

c 5 84.9917 117.0697** 71.5417 122.7960** 

d 10 49.5167 68.2055** 57.0042 97.8435** 
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Tam ve kēsētlē sulama altēnda altē pamuk genotipi ve bunlarēn tam diallel F2 

generasyonunda ilk koza a­ma g¿n sayēsēna  ait tam diallel tablonun varyans analizi sonu­larē 

¢izelge 4.149ô da verilmiĸtir. 

Yapēlan varyans analiz sonucuna gºre; kēsētlē sulama i­in hem de tam sulama i­in; 

eklemeli gen etkisi varyansē (a), ortalama dominantlēk varyansē (b1), bir ana­ta dominant 

allellerin toplanmasēnē belirleyen varyans (b2), dominant genlerin ana­lara daĵēlēmēnē 

belirleyen (b3), dominantlēk etkisi (b), anasal etki deĵerleri (c) ve resiprokal etki (d) %1 

d¿zeyinde ºnemli bulunmuĸtur. 

¢izelge 4.149.  Tam Ve Kēsētlē Sulama Koĸullarē Altēnda F2 Generasyonunda Koza A­ma G¿n Sayēsē 

Deĵerlerine Ait Tam Diallel Varyans Analiz Sonu­larē. 

 

VK  

 

SD 

 

KSF2 TSF2 

KO F KO F 

a 5 78.5306 169.6260** 82.9167 179.4846** 

b1 1 22.7556 49.1520** 37.8125 81.8504** 

b2 5 118.8486 256.7130** 116.7708 252.7666** 

b3 9 44.8319 96.8370** 48.6319 105.2706** 

b 15 68.0324 146.9500** 70.6236 152.8746** 

c 5 69.8750 150.9300** 76.6083 165.8293** 

d 10 46.2375 99.8730** 47.3708 102.5407** 

 

Tam ve kēsētlē sulamada F1generasyonunda ilk koza g¿n sayēsē bakēmēndan yapēlan 

analiz sonucunda hem kēsētlē sulamadaki  hem de tam sulama hem kēsētlē sulama i­in 

hesaplanan genetik parametreler sonucunda ºnemli bulunan bir deĵer tespit edilmemiĸtir 

(¢izelge 4.150). 

Kēsētlē sulamada dominant ve resesif allellerin oranēnēn (H2/4H1) 0.25ôden farklē 

(0.248) ­ēkmasēndan dolayē bu allellerin eĸit frekansta olmadēklarē, ebeveynlerdeki dominant 

genlerin sayēsēnēn resesif gen sayēsēna oranēnēn (KD/KR) (1.408) 1ôden b¿y¿k olmasē da 

dominant allelerin ­oĵunlukta olduĵunu ve dominant ve resesif allellerin daĵēlēĸ yºn¿ (F) 

deĵerinin pozitif olmasēnē doĵrulamēĸtēr. Dominantlēk derecesinin (H1/D)1/2  (2.037) 1ôden 

b¿y¿k olmasē ¿st¿n dominantlēĵēn bulunduĵuna iĸaret ederken; eklemeli varyans ile 

dominantlēk varyansē arasēndaki farkēn (D-H1) negatif deĵer almasē bu ºzelliĵin kalētēmēnda 

dominant etkilerin daha ºnemli olduĵuna iĸaret etmektedir. Etkili en az gen ­ifti sayēsēnē 

belirleyen h2/H2=K ise 1ôin altēnda kaldēĵē i­in bu parametre bilgi vermek a­ēsēndan yetersiz 

kalmēĸtēr (¢izelge 4.150). 
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  Tam sulama F1 melezleri i­in yapēlan analiz sonucunda,  ilk koza g¿n sayēsē a­ēsēndan 

oluĸan t¿m genetik parametreler ºnemsiz bulunmuĸtur. Yapēlan analiz sonucunda; dominant 

ve resesif allellerin oranēnēn (H2/4H1) 0.25ôden farklē (0.259) ­ēkmasēndan dolayē bu allellerin 

eĸit frekansta olmadēklarē, eklemeli varyans ile dominantlēk varyansē arasēndaki farkēn (D-H1) 

negatif deĵer almasē bu ºzelliĵin kalētēmēnda dominant etkilerin daha ºnemli olduĵunu ve 

dominantlēk derecesinin (H1/D)1/2  (2.208) 1ôden b¿y¿k olmasē ¿st¿n dominantlēĵēn 

bulunduĵunu ortaya koymuĸ;  tam diallel varyans analiz sonu­larēndaki bir ana­ta dominant 

allellerin toplanmasēnē belirleyen varyans (b2) %1 ºnemlilik seviyesinde olmasēyla uyum 

i­inde sonu­ vermiĸtir. Ebeveynlerdeki dominant genlerin sayēsēnēn resesif gen sayēsēna 

oranēnē gºsteren deĵer  (KD/KR) 1.247 bulunmuĸ olup; yukarēda tabloda yer alan b2 

parametresinin ºnemli ­ēkmēĸ olmasē ana­larda daha ­ok dominant allellerin toplandēĵēna 

iĸaret etmektedir ve bu bulgular birbirini desteklemektedir; dominant ve resesif allellerin 

daĵēlēĸ yºn¿ (F) pozitif olarak saptanmēĸtēr. Etkili en az gen ­ifti sayēsēnē belirleyen h2/H2=K 

ise 1ôin altēnda kaldēĵē i­in bu parametre bilgi vermek a­ēsēndan yetersiz kalmēĸtēr (¢izelge 

4.150). 

Dar anlamda kalētēm derecesi kēsētlē sulamada 0.221 ve tam sulamada ise 0.184 olarak 

tahmin edilmiĸtir. Dar anlamda kalētēm derecesinin k¿­¿k oluĸu dominant genetik varyansēn 

fenotipik varyans i­indeki payēnēn etkin oluĸunu ortaya koymaktadēr. Geniĸ anlamda kalētēm 

derecesi ise kēsētlē sulamada 0.916 iken tam sulamada 0.922 olarak tahmin edilmiĸtir. 

¢izelge 4.150.  Ķlk Koza A­ma G¿n Sayēsē Ķ­in Bulunmuĸ Genetik Parametreler  (F1).  

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

Genetik Komponentler 
Ortalama Deĵerler 

  Kēsētlē Sulama  Tam Sulama 

E 0.186Ñ 12.014 0.144Ñ10.996 

D 11.998Ñ 31.787 10.264Ñ 29.092 

F 8.280Ñ 77.656 4.980Ñ71.073 

H1 49.799Ñ 80.694 50.019Ñ 73.854 

H2 49.458Ñ  72.086 51.889Ñ 65.975 

D-H1 -37.802Ñ70.767 -39.754Ñ 64.768 

(H1/D)1/2 2.037 2.208 

H2/4H1 0.248 0.259 

KD/KR  1.408 1.247 

h2 
5.804Ñ 48.519 4.554Ñ 44.406 

h2/H2=K 0.117 0.088 

Kalētēm Derecesi (GH) 0.916 0.922 

Kalētēm Derecesi (DH) 0.221 0.184 

r (Yr, Wr + Vr)  
-0.039     -0.029     
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Altē genotipe ait kēsētlē sulama altēnda tam diallel F1 melez generasyonlarēnēn 

oluĸturduĵu pop¿lasyonda koza a­ma g¿n sayēsē i­in hesaplanan varyans (Vr) ve kovaryans 

(Wr) deĵerlerine iliĸkin Wr/Vr grafiĵi ķekil 4.49ôda verilmiĸtir.  

Grafik incelendiĵinde, kuramsal dominantlēk ile ger­ek ebeveyn arasēndaki korelasyon 

katsayēsē (Yr,Wr+Vr icin r) negatif deĵer almēĸtēr. Bu da koza a­ma g¿n sayēsē y¿ksek olan 

ebeveynlerin yani ge­ci ebeveynlerin, dominant gen taĸēdēĵēna iĸaret etmektedir. Regresyon 

hattē y eksenini pozitif taraftan kestiĵi ve koza a­ma g¿n sayēsēnēn kalētēmēnda kēsmi 

dominantlēĵēn etkili olduĵu gºr¿lm¿ĸt¿r. Ancak bu bulgu dominantlēk derecesinin (H1/D)1/2 

(2.037)  1ôden b¿y¿k olmasē ile ­eliĸmektedir. Bu durum incelenen ºzellik a­ēsēndan epistatik 

gen etkisinin varlēĵēna baĵlanabilir. Kullanēlan ebeveynlerin regresyon hattēndan uzak olmasē, 

incelenen ºzellikte epistatik etkilerin mevcut olabileceĵini kanēsēnē g¿­lendirmektedir (Iqbal 

vd., 1991). Ancak H2/4H1  (0.248) deĵerinin 0.25ôe ­ok yakēn olmasēna bakēlacak olursa bu 

veri de kēsmi dominantlēĵē desteklemektedir. Wr/Vr grafiĵinde ebeveynler arasēnda en ­ok 

resesif gen taĸēyan genotipin kēsētlē sulamada olduĵu gibi 5 noôlu ebeveyn olduĵu 

gºzlemlenmiĸtir. 6x6 tam diallel melezleme ­alēĸmasēnda yer alan genotiplardan 1ve 3 noôlu 

genotiplarēn diĵer genotiplara kēyasla daha y¿ksek oranda homozigot olduĵu ve 1 numaralē 

ebeveynlerin ise bahsedilen ºzellik i­in dominant gen taĸēdēĵē gºr¿lmektedir (ķekil 4.49). 

 

ķekil 4.49. Kēsētlē Sulama F1 Generasyonu Ķlk Koza A­ma G¿n Sayēsēna Ait Wr/Vr Grafiĵi. 

 

Tam sulama F1 generasyonu i­in; kuramsal dominantlēk ile ger­ek ebeveyn arasēndaki 

korelasyon katsayēsē (Yr,Wr+Vr icin r) negatif deĵer almēĸtēr. Bu da ge­ci olan ebeveynlerin 
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dominant, erkenci olanlarēn ise resesif gen taĸēdēĵēna iĸaret etmektedir. Grafik incelendiĵinde 

regresyon hattēnēn y eksenini pozitif yºnde kestiĵi (a=4.646) ve (H1/D)1/2 (2.208)  deĵeri 

1ôden b¿y¿k ­ēkmēĸ olmasē bu ºzellik i­in ¿st¿n dominantlēĵēn var olduĵuna iĸaret 

etmektedir. Fakat H2/4H1  (0.259) deĵerinin 0.25ôe ­ok yakēn olmasēna bakēlacak olursa bu 

veri de kēsmi dominantlēĵē desteklemektedir. Ebeveynler arasēnda en ­ok resesif gen taĸēyan 

genotipin kēsētlē sulamada olduĵu gibi 5 nolu ebeveyn olduĵu gºzlemlenmiĸtir. 6x6  tam 

diallel melezleme ­alēĸmasēnda yer alan genotiplardan 1 ve 3 noôlu genotiplarēn diĵer 

genotiplara kēyasla daha y¿ksek oranda homozigot olduĵu ve 1 numaralē ebeveynlerin ise 

bahsedilen ºzellik i­in dominant gen taĸēdēĵē gºr¿lmektedir (ķekil 4.50). 

 

ķekil 4.50. Tam Sulama F1 Generasyonu Ķlk Koza A­ma G¿n Sayēsēna Ait Wr/Vr Grafiĵi. 

 

Tam ve kēsētlē sulamada F2generasyonunda ilk koza a­ma g¿n sayēsē bakēmēndan hem 

tam sulama hem de kēsētlē sulama i­in hesaplanan genetik parametreler sonucunda ºnemli 

bulunan bir deĵer tespit edilmemiĸtir, diallel melez analizi i­in ºnceden kabullenilen 

varsayēmlarēn ge­erli olduĵu ótô deĵerinin ºnemsiz ­ēkmēĸ olmasēndan ºt¿r¿ ge­erlidir.  

Kēsētlē sulamada dominant ve resesif allellerin oranēnēn (H2/4H1) 0.25ôden farklē 

(0.225) ­ēkmasēndan dolayē bu allellerin eĸit frekansta olmadēklarē, ebeveynlerdeki dominant 

genlerin sayēsēnēn resesif gen sayēsēna oranēnēn (KD/KR) (1.579) 1ôden b¿y¿k olmasē da 

dominant allelerin ­oĵunlukta olduĵunu ve dominant ve resesif allellerin daĵēlēĸ yºn¿ (F) 

deĵerinin pozitif olduĵu saptanmēĸtēr. Dominantlēk derecesinin (H1/D)1/2  (2.378) 1ôden b¿y¿k 

olmasē ¿st¿n dominantlēĵēn olduĵunu gºsterirken; eklemeli varyans ile dominantlēk varyansē 

arasēndaki farkēn (D-H1) negatif deĵer almasē bu ºzelliĵin kalētēmēnda dominant etkilerin 
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daha ºnemli olduĵuna iĸaret etmektedir. Etkili en az gen ­ifti sayēsēnē belirleyen h2/H2=K ise 

1ôin altēnda kaldēĵē i­in bu parametre bilgi vermek a­ēsēndan yetersiz kalmēĸtēr (¢izelge 

4.151). 

Tam sulama F2 melezleri i­in ilk koza a­ma g¿n sayēsē a­ēsēndan oluĸan t¿m genetik 

parametreler i­in yapēlan analiz sonucunda; dominant ve resesif allellerin oranēnēn (H2/4H1) 

0.25ôden farklē (0.259) ­ēkmasēndan dolayē bu allellerin eĸit frekansta olmadēklarē, eklemeli 

varyans ile dominantlēk varyansē arasēndaki farkēn (D-H1) negatif deĵer almasē bu ºzelliĵin 

kalētēmēnda dominant etkilerin daha ºnemli olduĵunu ve dominantlēk derecesinin (H1/D)1/2  

(2.208) 1ôden b¿y¿k olmasē ¿st¿n dominantlēĵēn bulunduĵunu ortaya koymuĸtur. 

Ebeveynlerdeki dominant genlerin sayēsēnēn resesif gen sayēsēna oranēnē gºsteren deĵer  

(KD/KR) (1.247) 1ôden b¿y¿k olduĵu, dominant allelerin ­oĵunlukta olduĵunu ve dominant 

ve resesif allellerin daĵēlēĸ yºn¿ (F) deĵerinin pozitif yºnde olduĵu saptanmēĸtēr. Etkili en az 

gen ­ifti sayēsēnē belirleyen h2/H2=K ise 1ôin altēnda kaldēĵē i­in bu parametre bilgi vermek 

a­ēsēndan yetersiz kalmēĸtēr (¢izelge 4.151). 

Dar anlamda kalētēm derecesi kēsētlē sulamada 0.177 ve tam sulamada ise 0.184 olarak 

tahmin edilmiĸtir. Dar anlamda kalētēm derecesinin k¿­¿k oluĸu dominant genetik varyansēn 

fenotipik varyans i­indeki payēnēn etkin oluĸunu ortaya koymaktadēr. Geniĸ anlamda kalētēm 

derecesi ise kēsētlē sulamada 0.954 iken tam sulamada 0.922 olarak tahmin edilmiĸtir. 

¢izelge 4.151.  Ķlk Koza A­ma Ķ­in Bulunmuĸ Genetik Parametreler  (F2).  

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

Genetik Komponentler 

Ortalama Deĵerler 

  Kēsētlē Sulama  

 

 

Tam Sulama 

E 0.120Ñ10.887 0.144Ñ10.996 

D 9.996Ñ 28.804 10.264Ñ29.092 

F 10.673Ñ70.369 4.980Ñ71.073 

H1 56.551Ñ73.122 50.019Ñ73.854 

H2 50.834Ñ 65.322 51.889Ñ65.975 

D-H1 -46.555Ñ 64.126 -39.754Ñ64.768 

(H1/D)1/2 2.378 2.208 

H2/4H1 0.225 0.259 

KD/KR  1.579 1.247 

h2 3.094Ñ43.966 4.554Ñ44.406 

h2/H2=K 0.061 0.088 

Kalētēm Derecesi (GH) 0.954 0.922 

Kalētēm Derecesi (DH) 0.177 0.184 

r (Yr,  Wr + Vr)  -0.184     0.239      
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Genotiplere ait kēsētlē sulama altēnda tam diallel F2 melez generasyonlarēnēn 

oluĸturduĵu pop¿lasyonda koza a­ma g¿n sayēsē i­in hesaplanan varyans (Vr) ve kovaryans 

(Wr) deĵerlerine iliĸkin Wr/Vr grafiĵi ķekil 4.51ôda verilmiĸtir.  

Kēsētlē sulama i­in grafik incelendiĵinde, kuramsal dominantlēk ile ger­ek ebeveyn 

arasēndaki korelasyon katsayēsē (Yr,Wr+Vr icin r) negatif deĵer almēĸtēr. Bu da koza a­ma 

g¿n sayēsē y¿ksek olan ebeveynlerin yani ge­ci ebeveynlerin, dominant gen taĸēdēĵēna iĸaret 

etmektedir. Regresyon hattē y eksenini pozitif taraftan kestiĵi ve koza a­ma g¿n sayēsēnēn 

kalētēmēnda kēsmi dominantlēĵēn etkili olduĵu gºr¿lm¿ĸt¿r. Ancak bu bulgu dominantlēk 

derecesinin (H1/D)1/2 (2.378)  1ôden b¿y¿k olmasē ile ­eliĸmektedir. Bu durum incelenen 

ºzellik a­ēsēndan epistatik gen etkisinin varlēĵēna baĵlanabilir. Kullanēlan ebeveynlerin 

regresyon hattēndan uzak olmasē, incelenen ºzellikte epistatik etkilerin mevcut olabileceĵini 

kanēsēnē g¿­lendirmektedir (Iqbal vd., 1991).  Wr/Vr grafiĵinde ebeveynler arasēnda en ­ok 

resesif gen taĸēyan genotipin 1ve5 noôlu ebeveynler olduĵu gºzlemlenmiĸtir. 6x6 tam diallel 

melezleme ­alēĸmasēnda yer alan genotiplardan 2ve 3 noôlu genotiplarēn diĵer genotiplara 

kēyasla daha y¿ksek oranda homozigot gºr¿lmektedir (ķekil 4.51). 

 

 

ķekil 4.51. Kēsētlē Sulama F2 Generasyonu Ķlk Koza A­ma G¿n Sayēsēna Ait Wr/Vr Grafiĵi. 

 

Tam sulama koĸullarē altēnda F2 genarsyonuna ait grafik incelendiĵinde, kuramsal 

dominantlēk ile ger­ek ebeveyn arasēndaki korelasyon katsayēsē (Yr,Wr+Vr icin r) pozitif 

deĵer almēĸtēr. Bu da koza a­ma g¿n sayēsē d¿ĸ¿k olan yani erkenci olan ebeveynlerin, resesif 
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gen taĸēdēĵēna iĸaret etmektedir. Regresyon hattē y eksenini pozitif taraftan kestiĵi (a=14.005)  

ve koza a­ma g¿n sayēsēnēn kalētēmēnda kēsmi dominantlēĵēn etkili olduĵu gºr¿lm¿ĸt¿r. Ancak 

bu bulgu dominantlēk derecesinin (H1/D)1/2 (2.037)  1ôden b¿y¿k olmasē ile ­eliĸmektedir. Bu 

durum incelenen ºzellik a­ēsēndan epistatik gen etkisinin varlēĵēna baĵlanabilir. Kullanēlan 

ebeveynlerin regresyon hattēndan uzak olmasē, incelenen ºzellikte epistatik etkilerin mevcut 

olabileceĵini kanēsēnē g¿­lendirmektedir (Iqbal vd., 1991). Ancak H2/4H1  (0.259) deĵerinin 

0.25ôe ­ok yakēn olmasēna bakēlacak olursa bu veri de kēsmi dominantlēĵē desteklemektedir. 

Wr/Vr grafiĵinde ebeveynler arasēnda en ­ok resesif gen taĸēyan genotipin kēsētlē sulamada 

olduĵu gibi 5 noôlu ebeveyn olduĵu gºzlemlenmiĸtir. 6x6 tam diallel melezleme ­alēĸmasēnda 

yer alan genotiplardan 5 noôlu genotip dēĸēndaki diĵer genotiplarēn y¿ksek oranda homozigot 

olduĵu gºr¿lmektedir (ķekil 4.52). 

 

 

 

ķekil 4.52. Tam Sulama F2 Generasyonu Ķlk Koza A­ma G¿n Sayēsēna Ait Wr/Vr Grafiĵi. 

 

Tam ve kēsētlē sulama altēnda altē pamuk genotipi ve bunlarēn tam diallel F1 ve F2 

generasyonunun ilk koza a­ma g¿n sayēsē a­ēsēndan gºsterdikleri genel ve ºzel uyum 

yetenekleri ile resiprokal etkiler i­in varyans analizi ¢izelge 4.152ôda verilmiĸtir. 

Ebeveynlerin ilk koza a­ma g¿n sayēsē ºzelliĵine ait kēsētlē sulama altēnda F1 

generasyonunda genel kombinasyon yeteneĵi (GKY), ºzel kombinasyon yeteneĵi (¥KY) ve 

resiprokal etki (RE) varyanslarē %1 d¿zeyinde ºnemli bulunmuĸtur. GKY/¥KY oranēnēn 

(1.11), 1ôden b¿y¿k olmasē bu ºzelliĵin kalētēmēnda eklemeli genlerin etkisinin daha ¿st¿n 

olduĵunu ortaya koymaktadēr. Bu ºzellik i­in yapēlan farklē genetik analizlerin i­in her biri 
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farklē sonu­lar vermektedir. Jinks-Hayman tipi analizde ¿st¿n dominantlēk, Vr/Wr grafiĵinde 

kēsmi dominantlēk ve Griffing tipi diallel analizde ise eklemeli genler tarafēndan yºnetildiĵi 

sonucuna varēlmaktadēr. Bununla birlikte; ilk koza a­ma g¿n sayēsē ºzelliĵinde; eklemeli gen 

varyansēnē gºsteren GKY ve eklemeli gen etkisi varyansē (a), ve dominant gen etkilerini 

gºsteren ¥KY ve dominantlēk etkisi (b) ºnemli ­ēkmasē sonucunda bu ºzelliĵin kalētēmēnda 

eklemeli ve dominant etkilerin birlikte rol aldēĵē sºylenebilir (¢izelge 4.152). 

Tam sulama koĸullarēnda ise genel kombinasyon yeteneĵi (GKY), ºzel kombinasyon 

yeteneĵi (¥KY) ve resiprokal etki (RE) varyanslarē %1 d¿zeyinde ºnemli bulunmuĸtur. 

Resiprokal etkinin (RE) ºnemli ­ēkmasē ve c komponentin de ºnemli ­ēkmasē birbirini 

destekler niteliktedir. GKY/¥KY oranēnēn 1ôden b¿y¿k olmasē (1.49) ilk koza a­ma g¿n 

sayēsē ºzelliĵinin kalētēmēnēn eklemeli genler etkisi altēnda olduĵunu gºstermektedir fakat, 

ºnemsiz bulunmuĸ olmasēna raĵmen diallel melez analizinde D-H1ôin negatif bulunmasē ve 

(H1/D)1/2 deĵerinin 1ôden b¿y¿k oluĸu ile belirlenen ¿st¿n dominantlēk durumu dominant gen 

etkilerinin daha ºnemli olduĵunu vurgulamakta, grafik analizinde regresyon hattēnēn y 

eksenini pozitif taraftan kesmesi ise kēsmi dominantlēĵēn olduĵu sonucunu gºstermektedir. 

Jinks-Hayman tipi analizde ¿st¿n dominantlēk, Vr/Wr grafiĵinde kēsmi dominantlēk ve 

Griffing tipi diallel analizde ise eklemeli genler tarafēndan yºnetildiĵi sonucuna varēlmaktadēr. 

Bununla birlikte; ilk koza a­ma g¿n sayēsē ºzelliĵinde; eklemeli gen varyansēnē gºsteren GKY 

ve eklemeli gen etkisi varyansē (a), ve dominant gen etkilerini gºsteren ¥KY ve dominantlēk 

etkisi (b) ºnemli ­ēkmasē sonucunda bu ºzelliĵin kalētēmēnda eklemeli ve dominant etkilerin 

birlikte rol aldēĵē sºylenebilir (¢izelge 4.152). 

Hem kēsētlē hem de tam sulama koĸullarēnda F2 generasyonunda genel kombinasyon 

yeteneĵi (GKY) ºzel kombinasyon yeteneĵi (¥KY) ve resiprokal etki (RE) varyanslarē %1 

d¿zeyinde ºnemli bulunmuĸtur. Her iki sulama koĸulunda da GKY/¥KY oranēnēn 1ôden 

b¿y¿k olmasē bu ºzelliĵin kalētēmēnda eklemeli genlerin etkisinin daha ¿st¿n olduĵunu ortaya 

koymaktadēr. Bu ºzellik i­in yapēlan farklē genetik analizlerin i­in her biri farklē sonu­lar 

vermektedir. Jinks-Hayman tipi analizde ¿st¿n dominantlēk, Vr/Wr grafiĵinde kēsmi 

dominantlēk ve Griffing tipi diallel analizde ise eklemeli genler tarafēndan yºnetildiĵi 

sonucuna varēlmaktadēr. Bununla birlikte; ilk koza a­ma g¿n sayēsē ºzelliĵinde; eklemeli gen 

varyansēnē gºsteren GKY ve eklemeli gen etkisi varyansē (a), ve dominant gen etkilerini 

gºsteren ¥KY ve dominantlēk etkisi (b) ºnemli ­ēkmasē sonucunda bu ºzelliĵin kalētēmēnda 

eklemeli ve dominant etkilerin birlikte rol aldēĵē sºylenebilir. Aynē zamanda.  Griffing tipi 

melez analizi yºnteminde Jinks-Hayman tipi analizden farklē olarak ­evre varyansē ayrēca 
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hesaplanamamaktadēr. Bundan dolayē ­evre varyansēnēn yaptēĵē katkēyla beraber bu analiz 

yºntemi Jinks-Hayman tipi analiz ile ­eliĸen sonu­larē gºsterebilmektedir. Bu durumda ­evre 

varyansēnēn ayrēca hesaplanabildiĵi analiz yºnteminden elde edilen veriler daha g¿ven verici 

olarak yorumlanabilir ve sonu­lar arasēndaki bu ­eliĸkinin epistatik gen etkilerinden de 

kaynaklanmēĸ olabileceĵi de olasēlēklar arasēnda yer almaktadēr (¢izelge 4.152). 

¢izelge 4.152.  Ķlk Koza A­ma G¿n Sayēsēna Ķliĸkin Genel Uyum Yetenekleri ve Melezlere Ķliĸkin 
¥zel Uyum Yetenekleri Varyans Analiz Sonu­larē. 

 

VK  

 

SD 

 

KO 

 KSF1 KSF2 TSF1 TSF2 

GUY 5 14.647** 19.633** 1.423**  20.72**  

¥KG 15 13.192** 17.008** 0.952**  17.655**  

Resip. Etli 15 15.335** 13.529** 0.827**  14.12**  

Hata 105 0.182 0.116 0.015 0.116 

 

Ķlk koza a­ma g¿n sayēsēna iliĸkin genel ve ºzel uyum yeteneklerinin kombinasyon 

g¿c¿ etkileri ¢izelge 4.153ôda verilmiĸtir. 

Kēsētlē sulama F1 generasyonunda en b¿y¿k genel kombinasyon yeteneĵi (GKY) 1 

numaralē ebeveynden (1.819) elde edilirken; en k¿­¿k GKY 6 numaralē ebeveynden ( -1.285) 

elde edilmiĸtir. 2, 4, 5 ve 6 numaralē ebeveynlerin GKY negatif olurken;1ve 3 numaralē 

ebeveynlerin GKY pozitif olarak tespit edilmiĸtir. GKY bakēmēndan 1(1.819)  ve 3 (0.632) 

numaralē ebeveyn pozitif yºnde, 5 (-0.826)  ve 6(-1.285)  numaralē ebeveyn ise negatif yºnde 

%1d¿zeyinde ºnemli bulunmuĸtur. Melezlerin ºzel kombinasyon yeteneklerinin (¥KY) 4.5 

(3x2), (4x2) ile -4.569 (2x5) arasēnda deĵiĸtiĵi gºr¿lmektedir. ¥KY bakēmēndan melezlerden 

14 tanesi pozitif, 12 tanesi negatif yºnde ºnemli ve 4 adet melez (2x6), (5x6),(4x3), (5x4)  ise 

ºnemsiz olarak tespit edilmiĸtir. Ķlk koza a­ma g¿n sayēsē bakēmēndan 15 resiprok melezden 

13 tanesi kēsētlē sulama F1 melezlerinde istatistiki olarak ºnemli olduĵu tespit edilmiĸtir. 

Tam sulama 6x6 tm diallel melez ­alēĸmasēnēn F1 generasyonunda ise; 1(1.85) , 3 

(0.66) , pozitif yºnde; 5(-1.05) ve 6 (-1.22) numaralē ebeveynler negatif yºnde GKY %1 

d¿zeyinde ºnemli bulunmuĸtur. Melezlerin ºzel kombinasyon yeteneklerinin (¥KY) 4.625 

(6x4) ile -4.5 (5x1) arasēnda deĵiĸtiĵi gºr¿lmektedir. ¥KY bakēmēndan melezlerden 13 tanesi 

pozitif, 10 tanesi negatif yºnde ºnemli ve 7 adet melez (2x6), (3x6),(5x6), (2x1), (4x3), (5x4), 

(6x1) ise ºnemsiz olarak tespit edilmiĸtir. Ķlk koza a­ma g¿n sayēsē bakēmēndan 15 resiprok 

melezden 11 tanesi tam sulama F1 melezlerinde istatistiki olarak ºnemli olduĵu tespit 

edilmiĸtir. 
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¢izelge 4.153.  Kēsētlē ve Tam Sulamada ilk koza a­ma g¿n sayēsē i­in elde edilen verilere uygulanan 
genel ve ºzel kombinasyon yetenekleri; resiprok etkiler analizinden tahmin edilen, ebeveynlere iliĸkin 

genel kombinasyon yetenekleri etkileri (gi) ve F1 kombinasyonlarēna iliĸkin ºzel kombinasyon 

yetenekleri etkileri (sij) ve resiprokal etkiler (rij). 

 

K
ē
s
ē
t
l
ē
 
S
u
l
a
m
a

 

                ǁ     
ǀ 

Gloria 

(1) 

Nazilli84-S 

(2) 

NP Ege 

(3) 

Nazilli M -503 

(4) 

DAK 66:3 

(5) 

NIAB 999 

(6) 

1 1.819**  1.16**  -1.486** 1.347**  -3.528** 1.181**  

2 -1.37**  -0.139 0.972**  -2.194** -4.569** 0.389 

3 -1**  4.5**  0.632**  -3.465** 3.66**  1.118**  

4 -1**  4.5**  0 -0.201 2.993**  -1.299** 

5 -4.5**  1.5**  1.5**  0 -0.826** 0.076 

6 -0.75* 3**  1.5**  4.25**  -4**  -1.285** 

T
a

m
 S

u
la

m
a 

1 1.85**  2.278**  -1.556** 1.174**  -3.347** 0.194 

2 -0.25 -0.174 0.965**  -2.31**  -4.326** 0.34 

3 -1**  4.5**  0.66**  -3.639** 3.84**  1.01**  

4 -1**  4.5**  0 -0.069 3.069**  -1.14**  

5 -4.5**  1.5**  1.5**  0 -1.05**  0.215 

6 0.125 3**  1.5**  4.625**  -4**  -1.22**  

Kēsētlē Sulama Tam Sulama 
Kºĸegenler GKY, 

kºĸegen ¿st¿ ¥KY, 

kºĸegen altē RE etkilerini 

gºstermektedir. 

 

 

 

SH 
KD 

SH 
KD 

%5 %1 %5 %1 

[g(i)]  =   0.112 

[S(ij)] =  0.256 

[r(ij)] =  0 .301 
 

0.220 

0.502 

0.590 
 

0.280 

0.640 

0.753 
 

[g(i)]  =   0.101 

[S(ij)] =  0.229 

[r(ij)] =  0 .270 
 

0.198 

0.449 

0.529 
 

0.253 

0.573 

0.675 
 

t  = 1.96 (%5 t cetvel deĵeri) 

t  = 2.50 (%1 t cetvel deĵeri) 

 

 

Ķlk koza a­ma g¿n sayēsēna iliĸkin F2 generasyonuna ait genel ve ºzel uyum 

yeteneklerinin kombinasyon g¿c¿ etkileri ¢izelge 4.154ôda verilmiĸtir. 

Kēsētlē sulama F1 generasyonunda en b¿y¿k genel kombinasyon yeteneĵi (GKY) 5 

numaralē ebeveynden (1.68) elde edilirken; en k¿­¿k GKY 3 numaralē ebeveynden ( -1.86) 

elde edilmiĸtir. 1, 3 ve 4 numaralē ebeveynlerin GKY negatif olurken; 2, 5 ve 6 numaralē 

ebeveynlerin GKY pozitif olarak tespit edilmiĸtir. GKY bakēmēndan t¿m ­eĸitler 

%1d¿zeyinde ºnemli bulunmuĸtur. Melezlerin ºzel kombinasyon yeteneklerinin (¥KY) 6.26 

(5x6) ile -3.51 (1x4) arasēnda deĵiĸtiĵi gºr¿lmektedir. ¥KY bakēmēndan melezlerden 17 

tanesi pozitif, 12 tanesi (1x2), (1x3), (1x4), (1x5), (2x5), (2xc6), (3x4), (3x6), (4x5), (4x1), 

(5x1), (6x5) negatif yºnde ºnemli ve 1adet melez (2x3) ise ºnemsiz olarak tespit edilmiĸtir. 

Ķlk koza a­ma g¿n sayēsē bakēmēndan 15 resiprok melezden 13 tanesi pozitif, 2 tanesi (4x1), 

(5x1) negatif yºnde kēsētlē sulama F1 melezlerinde istatistiki olarak ºnemli olduĵu tespit 

edilmiĸtir. 
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Tam sulama 6x6 tam diallel melez ­alēĸmasēnēn F2 generasyonunda ise; 2 (1) , 5 (1.4) 

ve 6 (0.92) pozitif yºnde; 1(-0.521) ve 3 (-1.98)ve 4 (-0.813) numaralē ebeveynler negatif 

yºnde GKY %1 d¿zeyinde ºnemli bulunmuĸtur. Melezlerin ºzel kombinasyon yeteneklerinin 

(¥KY) 6.3 (5x6) ile -3.56 (1x4) arasēnda deĵiĸtiĵi gºr¿lmektedir. ¥KY bakēmēndan 

melezlerden 16 tanesi pozitif, 13 tanesi (1x2), (1x3), (1x4), (1x5), (2x3), (2x5), (2x6), (3x4), 

(3x6), (4x5), (4x1), (5x1), (6x5) negatif yºnde ºnemli ve 1adet melez (4x6) ise ºnemsiz 

olarak tespit edilmiĸtir. Ķlk koza a­ma g¿n sayēsē bakēmēndan 15 resiprok melezden 12 tanesi 

pozitif, 3 tanesi (4x1), (5x1) ve (6x5) negatif yºnde kēsētlē sulama F1 melezlerinde istatistiki 

olarak ºnemli olduĵu tespit edilmiĸtir. 

¢izelge 4.154.  Kēsētlē ve Tam Sulamada ilk koza a­ma g¿n sayēsē i­in elde edilen verilere uygulanan 

genel ve ºzel kombinasyon yetenekleri; resiprok etkiler analizinden tahmin edilen, ebeveynlere iliĸkin 

genel kombinasyon yetenekleri etkileri (gi) ve F2 kombinasyonlarēna iliĸkin ºzel kombinasyon 

yetenekleri etkileri (sij) ve resiprokal etkiler (rij). 

 

K
ē
s
ē
t
l
ē
 
S
u
l
a
m
a

 

                   ǀ 

ǁ   
Gloria 

(1) 

Nazilli84-S 

(2) 

NP Ege 

(3) 

Nazilli M -503 

(4) 

DAK 66:3 

(5) 

NIAB 999 

(6) 

Gloria           -0.486** -0.826* -0.931** -3.51**  -0.972** 0.549**  

Nazilli84-S  4.63**  0.66**  -0.076 2.84**  -2.12**  -0.722** 

NP Ege    2**  2**  -1.86**  -2.64**  0.403* -0.701** 

Nazilli M -503  -0.5*  1**  2**  -0.778** -0.681** 0.465* 

DAK 66:3  -1.5**  1.5**  1.5**  1.5**  1.68**  6.257**  

NIAB 999     4.16**  4**  4.5**  0.75**  -2**  0.785**  

T
a

m
 S

u
la

m
a 

Gloria           -0.521** -1.25**  -0.896** -3.56**  -0.77**  0.83**  

Nazilli84-S  4.63**  1**  -0.417* 2.92**  -2.29**  -1.31**  

NP Ege    2**  2**  -1.98**  -2.60**  0.69**  -0.83**  

Nazilli M -503  -0.5*  1.5**  2**  -0.813** -0.48**  0.25 

DAK 66:3  -1.5**  1.5**  1.5**  1.5**  1.4**  6.292**  

NIAB 999     4.63**  4**  4.5**  0.75**  -2* 0.92**  

Kēsētlē Sulama Tam Sulama 

Kºĸegenler GKY, 

kºĸegen ¿st¿ ¥KY, 

kºĸegen altē RE etkilerini 

gºstermektedir. 

 

 

 

SH 
KD 

SH 
KD 

%5 %1 %5 %1 

[g(i)]  =   0.090 

[S(ij)] =  0.204 

[r(ij)] =  0 .241 
 

0.176 

0.400 

0.472 
 

0.225 

0.510 

0.603 
 

[g(i)]  =   0.090 

[S(ij)] =  0.204 

[r(ij)] =  0 .240 
 

0.176 

0.400 

0.470 
 

0.225 

0.510 

0.600 
 

t  = 1.96 (%5 t cetvel deĵeri) 

t  = 2.50 (%1 t cetvel deĵeri) 

 

 

Tam ve kēsētlē sulama koĸullarēnda 6x6 tam diallel 30 F1 kombinasyonunun, ilk koza 

a­ma g¿n sayēsē iliĸkin heterosis ve heterobeltiosis deĵerleri ¢izelge 4.155ôde verilmiĸtir. 

Kēsētlē sulama altēnda F1 melez pop¿lasyonunda ilk koza a­ma g¿n sayēsēna ait 

hesaplanan heterosis deĵerleri % 5.12 (5x3) ile %-10.77 (4x1) arasēnda deĵiĸmiĸtir. F1 
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generasyonunda  i­in hesaplanan heterosis deĵerlerinde 30 melez i­erisinde 23 tanesi 

istatistiki olarak ºnemli bulunurken, 7 tanesinde (1x2, 1x3, 1x4, 1x5, 2x4, 2x6, 3x6) heterosis 

deĵeri ºnemsiz bulunmuĸtur. ilk koza a­ma g¿n sayēsē i­in heterobeltiosis deĵerleri %5.12 

(5x3) ile %-12.00 (4x1), (5x1) arasēnda daĵēlmaktadēr. Heterobeltiosis deĵerleri bakēmēndan 

22 melez negatif yºnde, 4 melez(3x5, 5x6, 3x2 ve 6x3) pozitif yºnde istatistiki olarak ºnemli 

olduĵu tespit edilmiĸtir(¢izelge 4.155). 

 ¢eĸitlerin ana olarak kullanēldēĵē melez serisinde, ilk koza a­ma g¿n sayēsē 

bakēmēndan hesaplanan en b¿y¿k heterosis %0.91 ve heterobeltiosis deĵeri %-0.17 olarak 5 

numaralē ebeveynin kullanēldēĵē melez serisinden elde edilirken; en d¿ĸ¿k heterosis %-5.82 ve 

heterobeltiosis deĵeri ise %-7.47 ile 2 numaralē ­eĸidin girdiĵi seri olarak tespit edilmiĸtir. 

¢eĸitlerin baba olarak kullanēldēĵē melez serisinde ise en y¿ksek heterosis deĵeri %0.30 ile 2 

numaralē hat olurken, en y¿ksek heterobeltiosis deĵeri %-1.75 ile 3 numaralē ebeveyn 

olmuĸtur. En d¿ĸ¿k heterosis deĵeri ortalamasē %-6.80 ve en d¿ĸ¿k heterobeltiosis ortalamasē 

%-8.90 olarak 1 numaralē ebeveynin baba olarak kullanēldēĵē melezlerde hesaplanmēĸtēr. 

Ortalama heterosis ve heterobeltiosis deĵerleri ise sērasēyla %-2.07 ve %-4.03 olmuĸtur 

(¢izelge 4.155). 

Tam sulama koĸullarēndaki F1 melezleri i­in ilk koza a­ma g¿n sayēsēna ait hesaplanan 

heterosis deĵerleri % 12.70 (5x6) ile %-9.33 (1x2) arasēnda deĵiĸmiĸtir. F1 generasyonunda  

hesaplanan heterosis deĵerlerinde 30 melez i­erisinde 25 tanesi istatistiki olarak ºnemli 

bulunurken.5 tanesinde (1x5, 4x6, 2x1, 3x2 ve 5x2) heterosis deĵeri ºnemsiz bulunmuĸtur. Ķlk 

koza a­ma g¿n sayēsē i­in heterobeltiosis deĵerleri %8.47 (5x6) ile %-9.43 (1x2) arasēnda 

daĵēlmaktadēr. Heterobeltiosis deĵerleri bakēmēndan 21 melez negatif yºnde, 4 melez (5x6, 

5x3, 6x3ve 6x5) pozitif yºnde istatistiki olarak ºnemli olduĵu tespit edilmiĸtir (¢izelge 

4.155). 

  ¢eĸitlerin ana olarak kullanēldēĵē melez serisinde, ilk koza a­ma g¿n sayēsē 

bakēmēndan hesaplanan en b¿y¿k heterosis %3.06 ve heterobeltiosis deĵeri %1.50 olarak 5 

numaralē ebeveynin kullanēldēĵē melez serisinden elde edilirken; en d¿ĸ¿k heterosis %-5.67 ve  

heterobeltiosis deĵeri ise %-7.55 ile 1 numaralē ­eĸidin girdiĵi seri olarak tespit edilmiĸtir. 

¢eĸitlerin baba olarak kullanēldēĵē melez serisinde ise en y¿ksek heterosis deĵeri %0.42 ile ve 

en y¿ksek heterobeltiosis deĵeri %-1.66 ile 5 numaralē ebeveyn olmuĸtur. En d¿ĸ¿k heterosis 

deĵeri ortalamasē %-2.97 ve en d¿ĸ¿k heterobeltiosis ortalamasē %-4.86 olarak 1 numaralē 

ebeveynin baba olarak kullanēldēĵē melezlerde hesaplanmēĸtēr. Ortalama heterosis ve 

heterobeltiosis deĵerleri ise sērasēyla %-1.43 ve %-3.37 olmuĸtur (¢izelge 4.155). 
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¢izelge 4.155.  Kēsētlē ve tam sulama koĸullarē altēnda F1 Melezlerinde Ķlk Koza A­ma G¿n Sayēsē 

Bakēmēndan Heterosis (Ht) ve Heterobeltiosis (Hb) Deĵerleri. 

 Ebeveyn  1 2 3 4 5 6 Ort. 

K
ē
s
ē
t
l
ē
 
S
u
l
a
m
a

 

1 
Ht  -0.25 -0.77 0.38 -0.39 2.09**  0.21 

Hb  -0.75 -3.00**  -1.00* -3.00**  -2.50**  -2.05 

2 
Ht -3.02**   -5.40**  -10.32 -9.16**  -4.21 -5.82 

Hb -3.50**   -7.07**  -11.11**  -11.11**  -8.08**  -7.47 

3 
Ht -5.88**  3.86**   -4.54**  1.97**  0.80 0.42 

Hb -8.00**  2.02**   -5.40**  1.57* -1.57* -0.68 

4 
Ht -10.77**  -1.15* -4.54**   1.04* -6.51**  -2.23 

Hb -12.00**  -2.02**  -5.40**   -0.26 -9.51**  -3.44 

5 
Ht -9.63**  -6.06**  5.12**  1.04*  4.44**  0.91 

Hb -12.00**  -8.08**  5.12**  -0.26  2.37**  -0.17 

6 
Ht -4.71**  2.11**  4.02**  2.52**  -4.17**   0.90 

Hb -9.00**  -2.02**  1.57* -0.77 -6.07**   -1.46 

Ort. 
Ht -6.80 -0.30 -0.31 -2.18 -2.14 -0.68  

Hb -8.90 -2.17 -1.75 -3.71 -3.77 -3.86  

Ort. 
Ht -2.07       

Hb -4.03       

T
a

m
 S

u
la

m
a 

1 
Ht  -9.33**  -7.47**  -7.29**  -0.36 -3.92**  -5.67 

Hb  -9.43**  -9.43**  -8.49**  -2.83**  -7.55**  -7.55 

2 
Ht -0.59  -5.43**  -1.44* -3.15**  -3.80**  -2.76 

Hb -0.71  -7.33**  -2.60**  -5.44**  -7.33**  -4.54 

3 
Ht -5.54**  -1.57  -8.18**  -1.11* -4.76**  -3.12 

Hb -7.55**  -3.55**   -8.96**  -1.48* -6.40**  -4.08 

4 
Ht -1.55**  1.44**  -4.27**   -1.96**  0.37 -0.89 

Hb -2.83**  0.24 -5.08**   -3.15**  -2.18**  -2.04 

5 
Ht -3.26**  -0.24 1.85**  0.98*  12.70**  3.06 

Hb -5.66**  -2.60**  1.85**  -0.24  8.47**  1.50 

6 
Ht -3.92**  4.05**  4.26**  1.86**  8.68**   3.77 

Hb -7.55**  0.24 2.46**  -0.73 4.60**   1.31 

Ort. 
Ht -2.97 -1.13 -2.21 -2.81 0.42 0.12  

Hb -4.86 -3.02 -3.51 -4.20 -1.66 -3.00  

 
Ort. 

Ht -1.43       

Hb -3.37       

**= %1 d¿zeyinde ºnemli, *= %5 d¿zeyinde ºnemli 

 

Tam ve kēsētlē sulama koĸullarēnda tam diallel 30 F2 kombinasyonunun, ilk koza a­ma 

g¿n sayēsē iliĸkin heterosis ve heterobeltiosis deĵerleri ¢izelge 4.156ôd verilmiĸtir. 

Kēsētlē sulama altēnda F1 melez pop¿lasyonunda ilk koza a­ma g¿n sayēsēna ait 

hesaplanan heterosis deĵerleri % 13.52 (5x6) ile %-8.86 (1x2) arasēnda deĵiĸmiĸtir. F1 

generasyonunda  i­in hesaplanan heterosis deĵerlerinde 30 melez i­erisinde 25 tanesi 
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istatistiki olarak ºnemli bulunurken, 5 tanesinde (2x4, 2x1, 3x2, 5x2 ve 5x4) heterosis deĵeri 

ºnemsiz bulunmuĸtur. Ķlk koza a­ma g¿n sayēsē i­in heterobeltiosis deĵerleri %10.70 (5x6) ile 

%-10.00 (1x2), (1x3) arasēnda daĵēlmaktadēr. Heterobeltiosis deĵerleri bakēmēndan 19 melez 

negatif yºnde, 4 melez(5x6, 4x2, 6x2 ve 6x5) pozitif yºnde istatistiki olarak ºnemli olduĵu 

tespit edilmiĸtir(¢izelge 4.156). 

¢eĸitlerin ana olarak kullanēldēĵē melez serisinde, ilk koza a­ma g¿n sayēsē 

bakēmēndan hesaplanan en b¿y¿k heterosis %4.59 ile 6 numaralē, en b¿y¿k heterobeltiosis 

deĵeri %1.88 ile 5 numaralē ebeveynin kullanēldēĵē melez serisinden elde edilirken; en d¿ĸ¿k 

heterosis %-5.82 ve  heterobeltiosis deĵeri ise %-8 ile1 numaralē ­eĸidin girdiĵi seri olarak 

tespit edilmiĸtir. ¢eĸitlerin baba olarak kullanēldēĵē melez serisinde ise en y¿ksek heterosis 

deĵeri %0.77ile 6 numaralē hat olurken, en y¿ksek heterobeltiosis deĵeri %-1.40 ile 5 

numaralē ebeveyn olmuĸtur. En d¿ĸ¿k heterosis deĵeri ortalamasē %-2.93 ve en d¿ĸ¿k 

heterobeltiosis ortalamasē %-5.15 olarak 1 numaralē ebeveynin baba olarak kullanēldēĵē 

melezlerde hesaplanmēĸtēr. Ortalama heterosis ve heterobeltiosis deĵerleri ise sērasēyla %-1.17 

ve %-3.21 olmuĸtur (¢izelge 4.156). 

Tam sulama koĸullarēndaki F2 melezleri i­in ilk koza a­ma g¿n sayēsēna ait hesaplanan 

heterosis deĵerleri % 8.11 (4x1) ile %-2.72 (5x6) arasēnda deĵiĸmiĸtir. F2 generasyonunda  

i­in hesaplanan heterosis deĵerlerinde 30 melez i­erisinde 19 tanesi pozitif yºnde, 5 tanesi 

(3x5, 3x6, 4x5, 5x6 ve 3x2) ise negatif yºnde ºnemli bulunmuĸtur. Ķlk koza a­ma g¿n sayēsē 

i­in heterobeltiosis deĵerleri %8  (4x1) ile %-2.21 (2x3) arasēnda daĵēlmaktadēr. 

Heterobeltiosis deĵerleri bakēmēndan 13  melez pozitif yºnde, 9 melez (2x3, 3x4, 3x5, 3x6, 

5x6, 2x1, 3x1, 3x2, ve 6x2) negatif yºnde istatistiki olarak ºnemli olduĵu tespit 

edilmiĸtir(¢izelge 4.156). 

 ¢eĸitlerin ana olarak kullanēldēĵē melez serisinde, ilk koza a­ma g¿n sayēsē 

bakēmēndan hesaplanan en b¿y¿k heterosis %4.79 ve heterobeltiosis deĵeri %2.56 olarak 1 

numaralē ebeveynin kullanēldēĵē melez serisinden elde edilirken; en d¿ĸ¿k heterosis %-0.89 ve 

heterobeltiosis deĵeri ise %-1.57 ile 3 numaralē ­eĸidin girdiĵi seri olarak tespit edilmiĸtir. 

¢eĸitlerin baba olarak kullanēldēĵē melez serisinde ise en y¿ksek heterosis deĵeri %4.36 ve en 

y¿ksek heterobeltiosis deĵeri %3.29 ile 4 numaralē ebeveyn olmuĸtur. En d¿ĸ¿k heterosis 

deĵeri ortalamasē %-0.68 ile 6 numaralē ebeveyn ve en d¿ĸ¿k heterobeltiosis ortalamasē %-

0.63 olarak 2 numaralē ebeveynin baba olarak kullanēldēĵē melezlerde hesaplanmēĸtēr. 

Ortalama heterosis ve heterobeltiosis deĵerleri ise sērasēyla %2.20 ve %0.88 olmuĸtur 

(¢izelge 4.156). 
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¢izelge 4.156.  Kēsētlē ve tam sulama koĸullarē altēnda F2 Melezlerinde Ķlk Koza A­ma G¿n Sayēsē 

Bakēmēndan Heterosis (Ht) ve Heterobeltiosis (Hb) Deĵerleri. 

 Ebeveyn  1 2 3 4 5 6 Ort. 

K
ē
s
ē
t
l
ē
 
S
u
l
a
m
a

 

1 
Ht   -8.86**  -7.93**  -7.73**  -0.89* -3.66**  -5.82 

Hb   -10.00**  -10.00**  -9.00**  -3.00**  -8.00**  -8.00 

2 
Ht 0.51   -4.66**  -0.39 -2.72**  -2.39**  -2.03 

Hb -0.75   -5.64**  -0.51 -3.59**  -5.64**  -3.08 

3 
Ht -5.88**  -0.52   -8.69**  -1.70**  -4.56**  -3.09 

Hb -8.00**  -1.54**    -9.74**  -3.59**  -8.72**  -4.72 

4 
Ht -1.65**  1.67**  -4.54**    -2.59**  0.93* -0.91 

Hb -3.00**  1.54**  -5.64**    -3.34**  -2.31**  -1.95 

5 
Ht -3.96**  0.39 1.44**  0.52   13.52**  3.17 

Hb -6.00**  -0.51 -0.51 -0.26   10.70**  1.88 

6 
Ht -3.66**  6.10**  5.09**  2.52**  9.24**    4.59 

Hb -8.00**  2.56**  0.51 -0.77 6.53**    1.77 

Ort. 
Ht -2.93 -0.24 -2.12 -2.75 0.27 0.77  

Hb -5.15 -1.59 -4.26 -4.06 -1.40 -2.79  

Ort. 
Ht -1.17       

Hb -3.21       

T
a

m
 S

u
la

m
a 

1 
Ht  3.46**  5.32**  7.34**  3.79**  4.07**  4.79 

Hb  1.76**  2.46**  6.11**  0.74 1.74**  2.56 

2 
Ht 0.64  -0.62 6.33**  3.35**  1.63**  2.14 

Hb -1.01*  -2.21**  2.94**  1.96**  -0.49 0.44 

3 
Ht 1.01* -1.12**   -0.13 -2.21**  -0.99* -0.89 

Hb -1.72**  -2.70**   -1.72**  -1.97**  -1.48**  -1.57 

4 
Ht 8.11**  3.54**  3.38**   -2.37**  1.38**  1.19 

Hb 6.87**  0.25 1.72**   -0.51 0.25 0.34 

5 
Ht 5.05**  0.62 1.72**  4.62**   -2.72**  0.85 

Hb 1.96**  -0.74 1.97**  6.62  -1.99**  1.17 

6 
Ht 3.31**  0.38 0.74 3.65**  2.72**   1.50 

Hb 1.00**  -1.72**  0.25 2.49**  3.48**   0.90 

Ort. 
Ht 3.62 1.38 2.11 4.36 1.05 0.68  

Hb 1.42 -0.63 0.84 3.29 0.74 -0.39  

 
Ort. 

Ht 2.20       

Hb 0.88       

**= %1 d¿zeyinde ºnemli, *= %5 d¿zeyinde ºnemli 
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4.14. Verim (kg/da) 

Altē pamuk genotipi; bunlarēn 30 tam diallel F1 melez kombinasyonu ve 30 tam diallel 

F2 melez kombinasyonunun tam (%100)  ve kēsētlē (%50)  sulama koĸullarē altēnda verim i­in 

ºnvaryans analizleri ¢izelge 4.157ôde verilmiĸtir. Yapēlan ºn varyans analizinde genotipler 

arasēnda istatistiki olarak %1 ºnem d¿zeyinde fark olduĵu tespit edilmiĸtir. 

¢izelge 4.157.  Kēsētlē sulama F1 ve F2 verim deĵerlerine ve tam sulama F1 ve verim deĵerlerine ait ºn 

varyans analiz sonu­larē. 

 

VK  

 

SD 

 

KO 

 KSF1 KSF2 TSF1 TSF2 

Blok 3 18926**  32374** 17373** 14851** 

Genotip 35 7037**  7303** 2700** 10786** 

Hata 105 2794 2576.38 5827.7 4996.5 

Genel 143     

**:  %1 seviyesinde, *: %5 seviyesinde, KO: Kareler Ortalamasē, SD: Serbestlik Derecesi, VK: Varyansyon 

Kaynaĵē, KS: Kēsētlē Sulama, TS: Tam Sulama. 

 

Ebeveynler karĸēlaĸtērēldēĵēnda hem kēsētlē sulamada hem de tam sulama koĸullarēnda 

en y¿ksek verim deĵerine sahip 4 numaralē ebeveyn (319.1 kg/da;447.3 kg/da) olurken sahip 

olmuĸtur. Ebeveynler arasēnda en d¿ĸ¿k verime sahip ebeveyn kēsētlē sulama koĸullarēnda 5 

(246.3 kg/da)  numaralē ebeveyn olurken, tam sulamada ise 1 (304.9 kg/da) numaralē ebeveyn 

olmuĸtur (¢izelge 4.158 ve 4.159). 

Altē pamuk genotipi ve bunlarēn 30 tam diallel F1 melez kombinasyonun tam ve kēsētlē 

sulama altēnda verim deĵerine ait ortalama deĵerleri ¢izelge 4.158ôde verilmiĸtir. Kēsētlē 

sulama altēnda F1 melezler i­erisinde en y¿ksek verime 2x1 (374.5) sahip olurken, en d¿ĸ¿k 

verim deĵerine sahip melez 1x3 (234.3); tam sulamada ise en y¿ksek verimi yine 2x1 (536.4) 

melezi, en d¿ĸ¿k verimi ise 1x3 (278.4) melezinde tespit edilmiĸtir (¢izelge 4.158). 
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¢izelge 4.158.  Tam ve Kēsētlē Sulama Altēnda altē pamuk genotipi ve bunlarēn resiproklu diallel 

melezlenmesinden elde edilen 30 F1 verim deĵerlerine ait ortalama deĵerler ve ºnemlilik gruplarē. 

 

K
ē
s
ē
t
l
ē
 
S
u
l
a
m
a

 

                   ǀ 

ǁ   
Gloria 

(1) 

Nazilli84-S 

(2) 

NP Ege 

(3) 

Nazilli M -503 

(4) 

DAK 66:3 

(5) 

NIAB 999 

(6) 

Gloria           248.3 HK 384.0AB 234.3 K 243.2 JK 257.3 GK 266.5 FK 

Nazilli84-S  374.5 AC 280.1DK 340.8 AE 340.8 AE 349.0 AD 330.5 AG 

NP Ege    309.5 CJ 402.1 A 276.9 DK 287.5DK 311.9 BJ 268.7 EK 

Nazilli M -503  261.6 FK 315.5 BJ 366.5 AC 319.1 BI 327.8 BG 301.5 CK 

DAK 66:3  264.0 FK 316.9 BJ 269.2 EK 305.9 CK 246.3IK 280.4 CK 

NIAB 999     316.2 DK 350.8 BJ 300.6 AD 334.2 CK 322.3 AF 310.3 BJ 

T
a

m
 S

u
la

m
a 

Gloria           304.9 HI 553.2 A 278.4 I 360.9 FI 445.8 BF 361.6 FI 

Nazilli84-S  536.4 AB 391.9 DH 413.3 CG 450.6 AF 454.7 AF 453.6 AF 

NP Ege    398.5 DH 426.4 CG 366.1 EI 498.3 AD 400.3 DH 380.1 EI 

Nazilli M -503  368.8 EI 375.9 EI 509.9 AC 447.3 AF 447.8 AF  461.3 AF 

DAK 66:3  323.7 GI 487.3 AD 394.1 DH 414.0 CG 367.5 EI 421.6 CG 

NIAB 999     399.9 DH 492.9 AD 443.9 BF 472.7 AE 416.6 CG 403.8 CH 

KS Ort: 318.49           LSD0.05 KS: 74.11                         TS Ort:  420.11                  LSD0.05 TS: 107.04 

 

 

Denemeye ait 30 tam diallel F2 melez kombinasyonlarēnēn tam ve kēsētlē sulama altēnda 

verimlerine ait ortalama deĵerleri ise ¢izelge 4.159ôda gºsterilmiĸtir. Kēsētlē sulama altēnda F2 

melezlerin verim ortalamasē 351.2 kg/da (1x2) ile 244.5 (5x3) arasēnda deĵiĸiklik gºstermiĸ 

olup; bu deĵerlerin tam sulamada ise 619.9 kg/da (1x2) ve 278.6 (6x5) arasēnda olduĵu 

gºzlemlenmiĸtir (¢izelge 4.159). 

 

¢izelge 4.159.  Tam ve Kēsētlē Sulama Altēnda altē pamuk genotipi ve bunlarēn resiproklu diallel 
melezlenmesinden elde edilen 30 F2 verim deĵerlerine ait ortalama deĵerler ve ºnemlilik gruplarē. 

 

K
ē
s
ē
t
l
ē
 
S
u
l
a
m
a

 

                   ǀ 

ǁ   
Gloria 

(1) 

Nazilli84-S 

(2) 

NP Ege 

(3) 

Nazilli M -503 

(4) 

DAK 66:3 

(5) 

NIAB 999 

(6) 

Gloria           248.3 JL 351.2 AG 296.5 EL 334.9 CH 274.2 HL 262.1 IL 

Nazilli84-S  323.9 DI 280.1 GL 353.1AF 343.4 BH 361.9 AE 391.6 AD 

NP Ege    310.1 EL 416.2 A 276.9 HL 317.1EK 301.5EL 310.6 EL 

Nazilli M -503  303.2 EL 407.7 AB 324.5 DI 319.1 EJ 319.9 EI 299.2 EL 

DAK 66:3  274.9 HL 325.2 DI 244.5 L 311.9 EL 246.3 KL 287.3 FL 

NIAB 999     280.9 GL 397.5 AC 304.4 EL 314.4 EL 319.9 EI 310.3 EL 

T
a

m
 S

u
la

m
a 

Gloria           304.9 J 407.1 EI 403.4 EJ 483.8 AG 388.5 HJ 388.5 FJ 

Nazilli84-S  480.5 AG 391.9 FJ 532.3 A 412.5 DI 439.1 AI  520.2 AB  

NP Ege    409.5 EI 510.1 AD 366.1 IJ 462.9 AI 414.5 CI 392.8 FJ  

Nazilli M -503  417.4 CI 429.4 BI 487.5 AF 447.3 AI  463.3 AI  436.0 AI  

DAK 66:3  386.8 GJ 474.2 AH 406.2 EI 470.1 AH 367.5 IJ 395.6FJ 

NIAB 999     475.3 AH 512.7 AC 463.2 AI  380.5 HJ 501.8 AE 403.8 EJ 

KS Ort:   315.12        LSD0.05 KS:  71.16                       TS Ort: 433.85                 LSD0.05 TS: 99.11 
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Tam ve kēsētlē sulama altēnda altē pamuk genotipi ve bunlarēn tam diallel F1 

generasyonunda verime ait tam diallel tablonun varyans analizi sonu­larē ¢izelge 4.160ô te 

verilmiĸtir. 

Yapēlan varyans analiz sonucuna gºre; kēsētlē sulama i­in, eklemeli gen etkisi (a), 

ortalama dominantlēk varyansē (b1), bir ana­ta dominant allellerin toplanmasēnē belirleyen 

varyans (b2), ºzel uyum yeteneĵi ve dominant genlerin ana­lara daĵēlēmēnē belirleyen (b3) ve 

dominantlēk etkisi (b) istatistiki olarak ºnemli bulunurken;  anasal etki deĵerleri (c) ve 

resiprokal etki (d) ºnemsiz olarak bulunmuĸtur. 

Tam sulama uygulamasē i­in ise; eklemeli gen etkisi (a), ortalama dominantlēk 

varyansē (b1), bir ana­ta dominant allellerin toplanmasēnē belirleyen varyans (b2), ºzel uyum 

yeteneĵi ve dominant genlerin ana­lara daĵēlēmēnē belirleyen (b3) ve dominantlēk etkisi (b) 

istatistiki olarak ºnemli bulunurken;  anasal etki deĵerleri (c) ve resiprokal etki (d) ºnemsiz 

olarak bulunmuĸtur. 

¢izelge 4.160.  Tam Ve Kēsētlē Sulama Koĸullarē Altēnda F1 Generasyonunda Verim Deĵerine Ait 

Tam Diallel Varyans Analiz Sonu­larē. 

 

VK  

 

SD 

 

 KSF1 TSF1 

KO F KO F 

a 5 17246.0091 6.1729** 26751.4157 4.5904** 

b1 1 19166.7170 6.8604** 45787.6651 7.8569** 

b2 5 7339.6338 2.6271** 5021.8130 0.8617* 

b3 9 5617.4728 2.0107* 25160.3181 4.3174** 

b 15 7094.8094 2.5395** 19822.6395 3.4015** 

c 5 5190.7346 1.8579 2934.2551 0.5035 

d 10 2771.4721 0.9920 7541.8957 1.2941 

 

Tam ve kēsētlē sulama altēnda altē pamuk genotipi ve bunlarēn tam diallel F2 

generasyonunda verime   ait tam diallel tablonun varyans analizi sonu­larē ¢izelge 4.161ô te 

verilmiĸtir. 

Yapēlan varyans analiz sonucuna gºre; kēsētlē sulama i­in, eklemeli gen etkisi (a), 

ortalama dominantlēk varyansē (b1), bir ana­ta dominant allellerin toplanmasēnē belirleyen 

varyans (b2), ve dominantlēk etkisi (b) istatistiki olarak ºnemli bulunurken;  ºzel uyum 

yeteneĵi ve dominant genlerin ana­lara daĵēlēmēnē belirleyen (b3), anasal etki deĵerleri (c) ve 

resiprokal etki (d) ºnemsiz olarak bulunmuĸtur. 

Tam sulama uygulamasē i­in ise; ortalama dominantlēk varyansē (b1) istatistiki olarak 

ºnemli bulunurken; eklemeli gen etkisi (a), bir ana­ta dominant allellerin toplanmasēnē 
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belirleyen varyans (b2), ve dominantlēk etkisi (b)  ºzel uyum yeteneĵi ve dominant genlerin 

ana­lara daĵēlēmēnē belirleyen (b3), anasal etki deĵerleri (c) ve resiprokal etki (d) ºnemsiz 

olarak bulunmuĸtur. 

¢izelge 4.161.  Tam Ve Kēsētlē Sulama Koĸullarē Altēnda F2 Generasyonunda Verim Deĵerine Ait 

Tam Diallel Varyans Analiz Sonu­larē. 

 

VK  

 

SD 

 

KSF2 TSF2 

KO F KO F 

a 5 24603.8528 9.5497** 23692.2045 1.5001 

b1 1 35192.2746 13.6595** 112687.328 7.1350** 

b2 5 8500.6437 3.2994** 16325.8966 1.0337 

b3 9 2434.4500 0.9449 22964.7799 1.4540 

b 15 6640.3695 2.5774** 26733.3220 1.6927 

c 5 3794.4833 1.4728 11666.3486 0.7387 

d 10 1399.4015 0.5432 13309.0462 0.8427 

 

Tam ve kēsētlē sulamada F1generasyonunda verim deĵeri bakēmēndan yapēlan analiz 

sonucunda hem kēsētlē sulama i­in hesaplanan genetik parametreler sonucunda ºnemli 

bulunan bir deĵer tespit edilmemiĸtir.  

Kēsētlē sulamada dominant ve resesif allellerin oranēnēn (H2/4H1) 0.25ôden farklē 

(0.187) ­ēkmasēndan dolayē bu allellerin eĸit frekansta olmadēklarē, ebeveynlerdeki dominant 

genlerin sayēsēnēn resesif gen sayēsēna oranēnēn (KD/KR) (1.751) 1ôden b¿y¿k olmasē da 

dominant allelerin ­oĵunlukta olduĵunu ve dominant ve resesif allellerin daĵēlēĸ yºn¿ (F) 

deĵerinin pozitif olmasēnē doĵrulamēĸtēr. Dominantlēk derecesinin (H1/D)1/2  (2.568) 1ôden 

b¿y¿k olmasē ¿st¿n dominantlēĵēn bulunduĵuna iĸaret ederken; eklemeli varyans ile 

dominantlēk varyansē arasēndaki farkēn (D-H1) negatif deĵer almasē bu ºzelliĵin kalētēmēnda 

dominant etkilerin daha ºnemli olduĵuna iĸaret etmektedir. Etkili  en az gen ­ifti sayēsēnē 

belirleyen h2/H2=K ise 1ôin altēnda kaldēĵē i­in bu parametre bilgi vermek a­ēsēndan yetersiz 

kalmēĸtēr (¢izelge 4.162). 

Tam sulama F1 melezleri i­in yapēlan analiz sonucunda,  verim deĵeri a­ēsēndan 

oluĸan t¿m genetik parametreler ºnemsiz bulunmuĸtur. Yapēlan analiz sonucunda; dominant 

ve resesif allellerin oranēnēn (H2/4H1) 0.25ôden farklē (0.219) ­ēkmasēndan dolayē bu allellerin 

eĸit frekansta olmadēklarē, eklemeli varyans ile dominantlēk varyansē arasēndaki farkēn (D-H1) 

negatif deĵer almasē bu ºzelliĵin kalētēmēnda dominant etkilerin daha ºnemli olduĵunu ve 

dominantlēk derecesinin (H1/D)1/2 (2.568) 1ôden b¿y¿k olmasē ¿st¿ndominantlēĵēn 

bulunduĵunu ortaya koymuĸ;  tam diallel varyans analiz sonu­larēndaki bir ana­ta dominant 
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allellerin toplanmasēnē belirleyen varyans (b2) %1 ºnemlilik seviyesinde olmasēyla uyum 

i­inde sonu­ vermiĸtir. Ebeveynlerdeki dominant genlerin sayēsēnēn resesif gen sayēsēna 

oranēnē gºsteren deĵer  (KD/KR) 1.464 bulunmuĸ olup; pop¿lasyonda dominant allellerin 

¿t¿n olduĵunu gºsterirken; dominant ve resesif allellerin daĵēlēĸ yºn¿ (F) pozitif olarak 

saptanmēĸtēr. Etkili en az gen ­ifti sayēsēnē belirleyen h2/H2=K ise 1ôin altēnda kaldēĵē i­in bu 

parametre bilgi vermek a­ēsēndan yetersiz kalmēĸtēr (¢izelge 4.162). 

Dar anlamda kalētēm derecesi kēsētlē sulamada 0.124 ve tam sulamada ise 0.098 olarak 

tahmin edilmiĸtir. Dar anlamda kalētēm derecesinin k¿­¿k oluĸu dominant genetik varyansēn 

fenotipik varyans i­indeki payēnēn etkin oluĸunu ortaya koymaktadēr. Geniĸ anlamda kalētēm 

derecesi ise kēsētlē sulamada 0.575 iken tam sulamada 0.494 olarak tahmin edilmiĸtir. 

¢izelge 4.162.  Verim deĵeri Ķ­in Bulunmuĸ Genetik Parametreler  (F1).  

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

Altē genotipe ait kēsētlē sulama altēnda tam diallel F1 melez generasyonlarēnēn 

oluĸturduĵu pop¿lasyonda verim i­in hesaplanan varyans (Vr) ve kovaryans (Wr) deĵerlerine 

iliĸkin Wr/Vr grafiĵi ķekil 4.53ôda verilmiĸtir. 

Grafik incelendiĵinde, kuramsal dominantlēk ile ger­ek ebeveyn arasēndaki korelasyon 

katsayēsē (Yr,Wr+Vr icin r) negatif deĵer almēĸtēr. Bu da verim deĵeri y¿ksek olan 

ebeveynlerin dominant gen taĸēdēĵēna iĸaret etmektedir. Grafik incelendiĵinde regresyon 

hattēnēn y eksenini pozitif yºnde kestiĵi (a=2512.05) ve bu sonu­ta kēsmi dominantlēĵa iĸaret 

etmektedir. Wr/Vr grafiĵinde 1 numaralē ­eĸidin baĸlangē­ noktasēna en uzak ebeveyn olduĵu 

Genetik Komponentler 

Ortalama Deĵerler 

  Kēsētlē Sulama  

 

 

Tam Sulama 

E 810.492Ñ2.271.180 1.635.216Ñ5.156.458 

D 1.761.879Ñ 6.008.978 3.412.255Ñ 13.642.706 

F 2.470.360Ñ14.679.940 3.728.236Ñ33.329.144 

H1 11.620.203Ñ15.254.339 28.743.633Ñ34.633.250 

H2 8.714.599Ñ13.627.082 25.229.039Ñ 30.938.748 

D-H1 -9.858.324Ñ13.377.704 -25.331.378Ñ30.372.564 

(H1/D)1/2 2.568 2.902 

H2/4H1 0.187 0.219 

KD/KR  1.751 1.464 

h2 2.211.859Ñ 9.171.925 5.451.206Ñ20.823.819 

h2/H2=K 0.254 0.216 

Kalētēm Derecesi (GH) 0.575 0.494 

Kalētēm Derecesi (DH) 0.124 0.098 
r (Yr, Wr + Vr)  -0.579 -0.753 
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gºr¿nmektedir buradan bu ­eĸidin resesif gen taĸēdēĵē sonucuna ulaĸēlmaktadēr. 6x6 tam 

diallel melezleme ­alēĸmasēnda yer alan genotiplardan 1, 3 ve 4 noôlu genotiplarēn diĵer 

genotiplara kēyasla daha y¿ksek oranda homozigot olduĵu gºr¿lmektedir (ķekil 4.53). 

 

ķekil 4.53. Kēsētlē Sulama F1 Generasyonu Verim Deĵerine Ait Wr/Vr Grafiĵi. 

 

6x6  tam diallel F1 melez generasyonlarēnēn tam sulama altēnda oluĸturduĵu 

pop¿lasyonda verim deĵeri hesaplanan varyans (Vr) ve kovaryans (Wr) deĵerlerine iliĸkin 

Wr/Vr grafiĵi ķekil 4.54ôda verilmiĸtir. 

Grafik incelendiĵinde, kuramsal dominantlēk ile ger­ek ebeveyn arasēndaki korelasyon 

katsayēsē (Yr,Wr+Vr icin r) negatif deĵer almēĸtēr. Bu da verim deĵeri y¿ksek olan 

ebeveynlerin dominant, d¿ĸ¿k olanlarēn ise resesif gen taĸēdēĵēna iĸaret etmektedir. Grafik 

incelendiĵinde regresyon hattēnēn y eksenini negatif yºnde kestiĵi (a=-82.300) ve bu sonu­ta 

¿st¿n dominantlēĵa iĸaret etmektedir. (H1/D)1/2 deĵeri 1ôden b¿y¿k ­ēkmēĸ olup bu sonucu 

desteklemektedir. Wr/Vr grafiĵinde ebeveynler arasēnda en ­ok resesif gen taĸēyan genotipin 

1 olduĵu gºr¿nmektedir. 6x6 tam diallel melezleme ­alēĸmasēnda yer alan genotiplardan 1, 3 

ve 4 noôlu genotiplarēn diĵer genotiplara kēyasla daha y¿ksek oranda homozigot olduĵu ve 2 

ve 6 numaralē ebeveynlerin ise bahsedilen ºzellik i­in dominant gen taĸēdēĵē gºr¿lmektedir 

(ķekil 4.54). 
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ķekil 4.54. Tam Sulama F1 Generasyonu Verim Deĵerine Ait Wr/Vr Grafiĵi. 

 

Tam ve kēsētlē sulamada F2generasyonunda verim bakēmēndan hem tam sulama hem 

de kēsētlē sulama i­in hesaplanan genetik parametreler sonucunda ºnemli bulunan bir deĵer 

tespit edilmemiĸtir, diallel melez analizi i­in ºnceden kabullenilen varsayēmlarēn ge­erli 

olduĵu ótô deĵerinin ºnemsiz ­ēkmēĸ olmasēndan ºt¿r¿ ge­erlidir.  

Kēsētlē sulamada dominant ve resesif allellerin oranēnēn (H2/4H1) 0.25ôden farklē 

(0.190) ­ēkmasēndan dolayē bu allellerin eĸit frekansta olmadēklarē, ebeveynlerdeki dominant 

genlerin sayēsēnēn resesif gen sayēsēna oranēnēn (KD/KR) (1.701) 1ôden b¿y¿k olmasē da 

dominant allelerin ­oĵunlukta olduĵunu ve dominant ve resesif allellerin daĵēlēĸ yºn¿ (F) 

deĵerinin pozitif olduĵu saptanmēĸtēr. Dominantlēk derecesinin (H1/D)1/2  (2.57) 1ôden b¿y¿k 

olmasē ¿st¿n dominantlēĵēn olduĵunu gºsterirken; eklemeli varyans ile dominantlēk varyansē 

arasēndaki farkēn (D-H1) negatif deĵer almasē bu ºzelliĵin kalētēmēnda dominant etkilerin 

daha ºnemli olduĵuna iĸaret etmektedir. . Etkili en az gen ­ifti sayēsēnē belirleyen h2/H2=K ise 

1ôin altēnda kaldēĵē i­in bu parametre bilgi vermek a­ēsēndan yetersiz kalmēĸtēr (¢izelge 

4.163). 

Tam sulama F2 melezleri i­in verim deĵeri a­ēsēndan oluĸan t¿m genetik parametreler 

i­in yapēlan analiz sonucunda; dominant ve resesif allellerin oranēnēn (H2/4H1) 0.25ôden 

farklē (0.212) ­ēkmasēndan dolayē bu allellerin eĸit frekansta olmadēklarē, eklemeli varyans ile 

dominantlēk varyansē arasēndaki farkēn (D-H1) negatif deĵer almasē bu ºzelliĵin kalētēmēnda 

dominant etkilerin daha ºnemli olduĵunu ve dominantlēk derecesinin (H1/D)1/2  (2.439) 1ôden 
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b¿y¿k olmasē ¿st¿n dominantlēĵēn bulunduĵunu ortaya koymuĸtur. Ebeveynlerdeki dominant 

genlerin sayēsēnēn resesif gen sayēsēna oranēnē gºsteren deĵer  (KD/KR) 1.619 bulunmuĸ olup; 

pop¿lasyonda dominant allellerin ¿st¿n olduĵunu gºsterirken; dominant ve resesif allellerin 

daĵēlēĸ yºn¿ (F) pozitif olarak saptanmēĸtēr. Etkili en az gen ­ifti sayēsēnē belirleyen h2/H2=K 

ise 1ôin altēnda kaldēĵē i­in bu parametre bilgi vermek a­ēsēndan yetersiz kalmēĸtēr (¢izelge 

4.163). 

¢izelge 4.163.  Verim deĵeri Ķ­in Bulunmuĸ Genetik Parametreler  (F2) . 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

6x6 kēsētlē sulama altēnda tam diallel F2 melez generasyonlarēnēn oluĸturduĵu 

pop¿lasyonda verim i­in hesaplanan varyans (Vr) ve kovaryans (Wr) deĵerlerine iliĸkin 

Wr/Vr grafiĵi ķekil 4.55ôda verilmiĸtir. 

Grafik incelendiĵinde, kuramsal dominantlēk ile ger­ek ebeveyn arasēndaki korelasyon 

katsayēsē (Yr,Wr+Vr icin r) negatif deĵer almēĸtēr. Bu da verim deĵeri y¿ksek olan 

ebeveynlerin dominant gen taĸēdēĵēna iĸaret etmektedir. Grafik incelendiĵinde regresyon 

hattēnēn y eksenini negatif yºnde kestiĵi (a=-255.9) ve bu sonu­ta ¿st¿n dominantlēĵa iĸaret 

etmektedir. (H1/D)1/2 deĵeri 1ôden b¿y¿k ­ēkmēĸ olup bu sonucu desteklemektedir. Wr/Vr 

grafiĵinde 1 numaralē ­eĸidin baĸlangē­ noktasēna en uzak ebeveyn olduĵu gºr¿nmektedir 

buradan bu ­eĸidin resesif gen taĸēdēĵē sonucuna ulaĸēlmaktadēr. Tam diallel melezleme 

­alēĸmasēnda yer alan genotiplardan 1, 4 ve 6 noôlu genotiplarēn diĵer genotiplara kēyasla daha 

y¿ksek oranda homozigot olduĵu belirlenirken, 4 numaralē genotipin ise verim deĵeri 

Genetik Komponentler 

Ortalama Deĵerler 

  Kēsētlē Sulama  

 

 

Tam Sulama 

E 851.025Ñ565.793 1.317.550Ñ2.552.915 

D 1.721.346Ñ1.496.948 3.729.922Ñ6.754.379 

F 2.295.696Ñ3.657.047 4.300.821Ñ16.500.954 

H1 11.365.490Ñ3.800.140 22.182.824Ñ17.146.605 

H2 8.655.499Ñ3.394.760 18.801.685Ñ15.317.491 

D-H1 -9.644.144Ñ3.332.635 -18.452.902Ñ15.037.178 

(H1/D)1/2 2.57 2.439 

H2/4H1 0.19 0.212 

KD/KR  1.701 1.619 

h2 4.415.095Ñ2.284.898 10.767.727Ñ10.309.682 

h2/H2=K 0.51 0.573 

Kalētēm Derecesi (GH) 0.556 0.516 

Kalētēm Derecesi (DH) 0.121 0.139 
r (Yr, Wr + Vr)  -0.849 -0.693 
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bakēmēndan daha y¿ksek oranda dominant genlere sahip olduĵu sonucuna varēlmaktadēr 

(ķekil 4.55). 

 

 

ķekil 4.55. Kēsētlē Sulama F2 Generasyonu Verim Deĵerine Ait Wr/Vr Grafiĵi. 

 

Tam sulama F2 generasyonu i­in; kuramsal dominantlēk ile ger­ek ebeveyn arasēndaki 

korelasyon katsayēsē (Yr,Wr+Vr icin r) negatif deĵer almēĸtēr. Bu da verim deĵeri y¿ksek olan 

ebeveynlerin dominant, d¿ĸ¿k olanlarēn ise resesif gen taĸēdēĵēna iĸaret etmektedir. Grafik 

incelendiĵinde regresyon hattēnēn y eksenini negatif yºnde kestiĵi (a=-251.9) ve (H1/D)1/2 

deĵeri 1ôden b¿y¿k ­ēkmēĸ olmasē bu ºzellik i­in ¿st¿n dominantlēĵēn var olduĵuna iĸaret 

etmektedir. Wr/Vr grafiĵinde ebeveynler arasēnda en ­ok resesif gen taĸēyan genotipin kēsētlē 

sulamada olduĵu gibi 5 nolu ebeveyn olduĵu gºzlemlenmiĸtir. 6x6 tam diallel melezleme 

­alēĸmasēnda yer alan genotiplardan 3 noôlu genotiptēn diĵer genotiplara kēyasla daha y¿ksek 

oranda homozigot olduĵu ve 4 numaralē ebeveynlerin ise bahsedilen ºzellik i­in dominant gen 

taĸēdēĵē gºr¿lmektedir (ķekil 4.56). 
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ķekil 4.56. Tam Sulama F2 Generasyonu Verim Deĵerine Ait Wr/Vr Grafiĵi. 

 

Tam ve kēsētlē sulama altēnda altē pamuk genotipi ve bunlarēn tam diallel F1 ve F2 

generasyonunun verim a­ēsēndan gºsterdikleri genel ve ºzel uyum yetenekleri ile resiprokal 

etkiler i­in varyans analizi ¢izelge 4.164ôda verilmiĸtir. 

Ebeveynlerin verim ºzelliĵine ait kēsētlē sulama altēnda F1 generasyonunda genel 

kombinasyon yeteneĵi (GKY) ve ºzel kombinasyon yeteneĵi (¥KY) %1 d¿zeyinde ºnemli 

bulunurken;  resiprokal etki (RE) varyanslarē ºnemli bulunmamēĸtēr. GKY/¥KY oranēnēn 

1ôden b¿y¿k olmasē bu ºzelliĵin kalētēmēnda eklemeli  genlerin daha baskēn olduĵunu ortaya 

koymaktadēr. Bu sonu­ ile birlikte diallel melez analizinde D-H1ôin negatif bulunmasē ve 

(H1/D)1/2 deĵerinin 1ôden b¿y¿k oluĸu ile grafik analizinde regresyon hattēnēn y eksenini 

pozitif taraftan kesmesi ile belirlenen kēsmi dominantlēk durumu dominant gen etkilerinin 

daha ºnemli olduĵunu vurgulamakta olup bu sonu­lar birbiri ile ­eliĸmektedir (¢izelge 

4.164). 

Tam sulama koĸullarēnda ise genel kombinasyon yeteneĵi (GKY) ve ºzel 

kombinasyon yeteneĵi (¥KY) %1 d¿zeyinde ºnemli bulunurken;  resiprokal etki (RE) 

varyanslarē ºnemli bulunmamēĸtēr. GKY/¥KY oranēnēn 1ôden b¿y¿k olmasē verim ºzelliĵinin 

kalētēmēnēn eklemeli genler etkisi altēnda olduĵunu gºstermektedir fakat; ºnemsiz bulunmuĸ 

olmasēna raĵmen diallel melez analizinde D-H1ôin negatif bulunmasē ve (H1/D)1/2 deĵerinin 

1ôden b¿y¿k oluĸu ile grafik analizinde regresyon hattēnēn y eksenini negatif taraftan kesmesi 

ile belirlenen ¿st¿n dominantlēk durumu dominant gen etkilerinin daha ºnemli olduĵunu 
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vurgulamaktadēr.  Griffing tipi melez analizi yºnteminde Jinks-Hayman tipi analizden farklē 

olarak ­evre varyansē ayrēca hesaplanamamaktadēr. Bundan dolayē ­evre varyansēnēn yaptēĵē 

katkēyla beraber bu analiz yºntemi Jinks-Hayman tipi analiz ile ­eliĸen sonu­larē 

gºsterebilmektedir. Bu durumda ­evre varyansēnēn ayrēca hesaplanabildiĵi analiz 

yºnteminden elde edilen veriler daha g¿ven verici olarak yorumlanabilir ve sonu­lar 

arasēndaki bu ­eliĸkinin epistatik gen etkilerinden de kaynaklanmēĸ olabileceĵi 

d¿ĸ¿n¿lmektedir (¢izelge 4.164). 

Kēsētlē sulama koĸullarēnda F2 generasyonunda genel kombinasyon yeteneĵi (GKY) ve 

ºzel kombinasyon yeteneĵi (¥KY) %1 d¿zeyinde ºnemli bulunurken; resiprokal etki (RE) 

varyanslarē ºnemli bulunmamēĸtēr. GKY/¥KY oranēnēn 1ôden b¿y¿k olmasē bu ºzelliĵin 

kalētēmēnda eklemeli olmayan genlerin daha baskēn olduĵunu gºstermektedir.  Bu sonu­ ile 

birlikte b komponentinin ºnemli bulunmasē; diallel melez analizinde D-H1ôin negatif olmasē 

ve (H1/D)1/2 deĵerinin 1ôden b¿y¿k oluĸu bununla beraber grafik analizinde regresyon hattēnēn 

y eksenini negatif taraftan kesmesi ile belirlenen ¿st¿n dominantlēk durumu dominant gen 

etkilerinin daha ºnemli olduĵunu gºstermiĸtir ve bu sonu­lar birbiri ile paralellik 

gºstermemektedir (¢izelge 4.164).  

Tam sulama koĸullarēnda genel kombinasyon yeteneĵi (GKY) ve ºzel kombinasyon 

yeteneĵi (¥KY) %1 d¿zeyinde ºnemli bulunurken; resiprokal etki (RE) varyanslarē ºnemli 

bulunmamēĸtēr. GKY/¥KY oranēnēn 1ôden b¿y¿k olmasē bu ºzelliĵinin kalētēmēnēn eklemeli 

genler etkisi altēnda olduĵunu gºstermektedir fakat; ºnemsiz bulunmuĸ olmasēna raĵmen 

diallel melez analizinde D-H1ôin negatif bulunmasē ve (H1/D)1/2 deĵerinin 1ôden b¿y¿k oluĸu 

ile grafik analizinde regresyon hattēnēn y eksenini negatif taraftan kesmesi ile belirlenen ¿st¿n 

dominantlēk durumu dominant gen etkilerinin daha ºnemli olduĵunu vurgulamaktadēr.  

Griffing tipi melez analizi yºnteminde Jinks-Hayman tipi analizden farklē olarak ­evre 

varyansē ayrēca hesaplanamamaktadēr. Bundan dolayē ­evre varyansēnēn yaptēĵē katkēyla 

beraber bu analiz yºntemi Jinks-Hayman tipi analiz ile ­eliĸen sonu­larē gºsterebilmektedir. 

Bu durumda ­evre varyansēnēn ayrēca hesaplanabildiĵi analiz yºnteminden elde edilen veriler 

daha g¿ven verici olarak yorumlanabilir ve sonu­lar arasēndaki bu ­eliĸkinin epistatik gen 

etkilerinden de kaynaklanmēĸ olabileceĵi d¿ĸ¿n¿lmektedir (¢izelge 4.164). 
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¢izelge 4.164.  Verime Ķliĸkin Genel Uyum Yetenekleri ve Melezlere Ķliĸkin ¥zel Uyum Yetenekleri 

Varyans Analiz Sonu­larē. 

 

VK  

 

SD 

 

KO 

 KSF1 KSF2 TSF1 TSF2 

GUY 5 4311.4**  6150.9**  6687.9**  4358.9**  

¥KG 15 1773.7**  1660.1**  4955.6**  3521.8**  

Resip. Etli 15 894.4 549.4 1501.4 1317.0 

Hata 105 698.4  1456.9 1249.1 

 

 

 Verim deĵerine iliĸkin genel ve ºzel uyum yeteneklerinin kombinasyon g¿c¿ etkileri 

¢izelge 4.165ôda verilmiĸtir 

 

Kēsētlē sulama F1 generasyonunda en b¿y¿k genel kombinasyon yeteneĵi (GKY) 2 

numaralē ebeveynden (32.795) elde edilirken; en k¿­¿k GKY 1 numaralē ebeveynden ( -

21.999) elde edilmiĸtir. 1, 3 ve 5 numaralē ebeveynlerin GKY negatif olurken; 2, 4ve 6 

numaralē ebeveynlerin GKY pozitif olarak tespit edilmiĸtir. GKY bakēmēndan 1 (-21.999), 2 

(32.795) ve 5 (-14.526) numarlē ebeveynlerin istatistiksel olarak ºnemli olduĵu tespit 

edilmiĸtir. Melezlerin ºzel kombinasyon yeteneklerinin (¥KY) 62.454 (1x2) ile -35.822 (1x4) 

arasēnda deĵiĸtiĵi gºr¿lmektedir. ¥KY incelendiĵinde 1x2 (62.454), 2x3 (34.887), 3x1 

(37.63) ve 4x3 (39.501)  pozitif yºnde; 1x4 (-35.822) ise negatif yºnde ºnemli bulunmuĸtur. 

Verim deĵeri bakēmēndan kēsētlē sulama F1 melezlerinde 3x1 (37.63) ve 4x3 (39.501)  dēĸēnda 

resiprok etki gºsteren melez olmamēĸtēr. 

Tam sulama 6x6 tam diallel melez ­alēĸmasēnēn F1 generasyonunda ise; 2 (32.237)   

pozitif yºnde; 1 (-33.694) numaralē ebeveyn negatif yºnde GKY %1 d¿zeyinde ºnemli 

bulunmuĸtur.  Melezlerin ºzel kombinasyon yetenekleri, 1x2 (126.18), 3x4 (80.03), 3x1 

(60.032) pozitif yºnde, 2x4 (-56.87), 5x1 (-61.071) negatif yºnde ºnemli bulunmuĸtur.  
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¢izelge 4.165.  Kēsētlē ve Tam Sulamada verim i­in elde edilen verilere uygulanan genel ve ºzel 

kombinasyon yetenekleri; resiprok etkiler analizinden tahmin edilen, ebeveynlere iliĸkin genel 

kombinasyon yetenekleri etkileri (gi) ve F1 kombinasyonlarēna iliĸkin ºzel kombinasyon yetenekleri 

etkileri (sij) ve resiprokal etkiler (rij). 

 

K
ē
s
ē
t
l
ē
 
S
u
l
a
m
a

 

                   ǀ 

ǁ   
Gloria 

(1) 

Nazilli84-S 

(2) 

NP Ege 

(3) 

Nazilli M -503 

(4) 

DAK 66:3 

(5) 

NIAB 999 

(6) 

Gloria           -21.10**  62.454** -9.832 -35.822* -8.796 5.657 

Nazilli84-S  -4.74 32.795** 34.887* -14.837 8.747 0.181 

NP Ege    37.63* 30.649 -2.224 18.993 1.332 -20.806 

Nazilli M -503  9.221 -12.662 39.501* 4.253 21.153 5.899 

DAK 66:3  3.377 -16.039 -21.396 -10.942 -14.526* 8.184 

NIAB 999     24.838 10.13 15.942 16.331 20.942 1.702 

T
a

m
 S

u
la

m
a 

Gloria           -33.69**  126.18**  -34.125 -39.38 6.73 -11.555 

Nazilli84-S  -8.409 32.237** -18.692 -56.87* 27.033 15.047 

NP Ege    60.032* 6.526 -13.819 80.03**  -0.711 -0.132 

Nazilli M -503  3.929 -37.37 5.812 17.799 1.373 23.218 

DAK 66:3  -61.071* 16.266 -3.117 -16.883 -8.375 1.47 

NIAB 999     19.156 19.675 31.883 5.682 -2.5 5.851 

Kēsētlē Sulama Tam Sulama 
Kºĸegenler GKY, 

kºĸegen ¿st¿ ¥KY, 

kºĸegen altē RE etkilerini 

gºstermektedir. 

 

 

 

SH 
KD 

SH 
KD 

%5 %1 %5 %1 

[g(i)]  =   6.964 

[S(ij)]  =  15.88 

[r(ij)]  =  18 .69 
 

13.649 

31.125 

36.632 
 

17.410 

39.700 

46.725 
 

[g(i)]  =   10.06 

[S(ij)]  =  22.94 

[r(ij)] =  29 .99 
 

19.718 

44.962 

58.780 
 

25.150 

57.350 

74.975 
 

t  = 1.96 (%5 t cetvel deĵeri) 

t  = 2.50 (%1 t cetvel deĵeri) 

 

 

Verim deĵerine iliĸkin F2 generasyonuna ait genel ve ºzel uyum yeteneklerinin 

kombinasyon g¿c¿ etkileri ¢izelge 4.166ôda verilmiĸtir. 

Kēsētlē sulama F2 generasyonunda genel kombinasyon yeteneĵi (GKY),  2 (37.52) 

numaralē ebeveynde pozitif yºnde, 1 (-22.74)  ve 5 (-22.32) numaralē ebeveynlerde ise negatif 

yºnde istatistiksel olarak ºnemli olduĵu tespit edilmiĸtir. Melezlerin ºzel kombinasyon 

yeteneklerinin (¥KY) 41.33 (2x6) ile -28.474 (5x3) arasēnda deĵiĸtiĵi gºr¿lmektedir. ¥KY 

incelendiĵinde 2x3 (36.082) ve 2x6 (41.33) dēĸēnda ºnemli mlez tespit edilmemiĸtir. 

bulunmuĸtur.  Verim deĵeri bakēmēndan kēsētlē sulama F2 generasyonunda etki resiprok etki 

gºsteren melez olmamēĸtēr. 

Tam sulama altēnda ­alēĸmasēnēn F2 generasyonunda ise; 2 numaralē ebeveyn (24.63) 

pozitif yºnde; 1 (-30.35)  numaralē ebeveyn ise negatif yºnde GKY gºstermiĸlerdir. F2 

generasyonunun ºzel kombinasyon yetenekleri.2x3 (62.02), 2x6 (52.31) ve 6x5 (53.052) 
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melezlerinde pozitif, 2x4 (-48.54) melezinde negatif yºnde ºnemli bulunmuĸtur (¢izelge 

4.166). 

¢izelge 4.166.  Kēsētlē ve Tam Sulamada verim i­in elde edilen verilere uygulanan genel ve ºzel 

kombinasyon yetenekleri; resiprok etkiler analizinden tahmin edilen, ebeveynlere iliĸkin genel 

kombinasyon yetenekleri etkileri (gi) ve F2 kombinasyonlarēna iliĸkin ºzel kombinasyon yetenekleri 

etkileri (sij) ve resiprokal etkiler (rij). 

 

K
ē
s
ē
t
l
ē
 
S
u
l
a
m
a

 

                   ǀ 

ǁ   
Gloria 

(1) 

Nazilli84-S 

(2) 

NP Ege 

(3) 

Nazilli M -503 

(4) 

DAK 66:3 

(5) 

NIAB 999 

(6) 

Gloria           -22.7**  7.624 15.016 15.639 4.481 -21.429 

Nazilli84-S  -13.636 37.52**  36.082* 11.802 13.209 41.33**  

NP Ege    6.818 31.591 -4.091 -1.293 -15.698 -4.107 

Nazilli M -503  -15.844 32.143 3.669 11.066 12.002 -19.978 

DAK 66:3  0.325 -18.344 -28.474 -3.994 -22.32**  10.195 

NIAB 999     9.383 2.922 -3.149 7.565 16.299 0.568 

T
a

m
 S

u
la

m
a 

Gloria           -30.4**  15.653 2.222 36.113 -8.405 22.715 

Nazilli84-S  36.721 24.63**  62.02**  -48.54* 9.798 52.31* 

NP Ege    3.052 -11.071 0.694 29.684 -12.594 -12.188 

Nazilli M -503  -33.214 8.409 12.305 10.992 33.505 -42.26* 

DAK 66:3  3.344 17.565 -4.156 3.409 -11.632 20.821 

NIAB 999     43.377 -3.734 35.227 -27.792 53.052* 5.657 

Kēsētlē Sulama Tam Sulama 
Kºĸegenler GKY, 

kºĸegen ¿st¿ ¥KY, 

kºĸegen altē RE etkilerini 

gºstermektedir. 

 

 

 

SH 
KD 

SH 
KD 

%5 %1 %5 %1 

[g(i)]  =   6.69 

[S(ij)]  =  15.25 

[r(ij)]  =  17 .95 
 

13.112 

29.890 

35.182 
 

16.725 

38.125 

44.875 
 

[g(i)]  =   9.31 

[S(ij)]  =  21.24 

[r(ij)] =  24 .99 
 

18.248 

41.630 

48.980 
 

23.275 

53.100 

62.475 
 

t  = 1.96 (%5 t cetvel deĵeri) 

t  = 2.50 (%1 t cetvel deĵeri) 

 

 

Tam ve kēsētlē sulama koĸullarēnda 6x6 tam diallel 30 F1 kombinasyonunun, verime iliĸkin 

heterosis ve heterobeltiosis deĵerleri ¢izelge 4.167ôde verilmiĸtir. 

Kēsētlē sulama altēnda F1 melez pop¿lasyonunda verime ait hesaplanan heterosis 

deĵerleri % 45.32 (1x2) ile %-14.28 (1x4) arasēnda deĵiĸmiĸtir. F1 generasyonunda 

hesaplanan heterosis deĵerlerinde 30 melez i­erisinde 7 tanesi (1x2, 2x5, 2x1, 3x1, 3x2, 

4x3,x5x1) istatistiki olarak ºnemli bulunurken, 23 tanesinde heterosis deĵeri ºnemsiz 

bulunmuĸtur. Verim i­in heterobeltiosis deĵerleri %43.53 (3x2) ile %-23.79 (1x4) arasēnda 

daĵēlmaktadēr. Heterobeltiosis deĵerleri bakēmēndan ºnemli olan 4 adet melez (1x2, 2x1, 3x2, 

5x1) saptanmēĸtēr (¢izelge 4.167).  

¢eĸitlerin ana olarak kullanēldēĵē melez serisinde, verim bakēmēndan hesaplanan en 

b¿y¿k heterosis %16.14 ve heterobeltiosis deĵeri %11.92 olarak 2 numaralē ebeveynin 
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kullanēldēĵē melez serisinden elde edilirken; en d¿ĸ¿k heterosis %3.94 ve en d¿ĸ¿k 

heterobeltiosis deĵeri ise %-2.53 ile 1 ­eĸidin kullanēldēĵē melez kombinasyonlardan elde 

edilmiĸtir. ¢eĸitlerin baba olarak kullanēldēĵē melez serisinde ise en y¿ksek heterosis deĵeri 

%30.22 ve en y¿ksek heterobeltiosis deĵeri %22.13 ile 1 numaralē ebeveyn olmuĸtur. En 

d¿ĸ¿k heterosis deĵeri ortalamasē %-0.91 ve en d¿ĸ¿k heterobeltiosis ortalamasē %-7.22 

olarak  6 numaralē ebeveynin baba olarak kullanēldēĵē melezlerde hesaplanmēĸtēr. Ortalama 

heterosis ve heterobeltiosis deĵerleri ise sērasēyla %13.95 ve %7.22 olmuĸtur (¢izelge 4.167). 

Tam sulama koĸullarēndaki F1 melezleri i­in verime ait hesaplanan heterosis deĵerleri % 

58.81 (1x2) ile %-17 (1x3) arasēnda deĵiĸmiĸtir. F1 generasyonunda hesaplanan heterosis 

deĵerlerinde 30 melez i­erisinde 7 adet melez (1x2, 1x5, 2x1, 4x3, 5x1, 5x2, 6x1)  pozitif 

yºnde istatistiki olarak ºnemli olduĵu tespit edilmiĸtir. Verim deĵeri i­in heterobeltiosis 

deĵerleri %41.18 (1x2) ile %-23.94 (1x3) arasēnda deĵiĸiklik gºstermektedir. Heterobeltiosis 

deĵerleri incelendiĵinde 1x2 ve 2x1 dēĸēnda ºnemli melez tespit edilememiĸtir (¢izelge 

4.167).  

¢eĸitlerin ana olarak kullanēldēĵē melez serisinde, verim bakēmēndan hesaplanan en 

b¿y¿k heterosis %14.49 ile 1 nolu ebeveyn ve heterobeltiosis deĵeri %7.60 olarak 2 numaralē 

ebeveynin kullanēldēĵē melez serisinden elde edilirken; en d¿ĸ¿k heterosis %6.66 ve en d¿ĸ¿k 

heterobeltiosis deĵeri ise %0.25 ile 4 ­eĸidin kullanēldēĵē melez kombinasyonlardan elde 

edilmiĸtir. ¢eĸitlerin baba olarak kullanēldēĵē melez serisinde ise en y¿ksek heterosis deĵeri 

%32.06 ve en y¿ksek heterobeltiosis deĵeri %17.32 ile 1 numaralē ebeveyn olmuĸtur. En 

d¿ĸ¿k heterosis deĵeri ortalamasē %6.51 ile 6 numaralē ebeveyn ve en d¿ĸ¿k heterobeltiosis 

ortalamasē %-1.79 olarak 4 numaralē ebeveynin baba olarak kullanēldēĵē melezlerde 

hesaplanmēĸtēr. Ortalama heterosis ve heterobeltiosis deĵerleri ise sērasēyla %15.47 ve %7.70 

olmuĸtur (¢izelge 4.167). 
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¢izelge 4.167.  Kēsētlē Ve Tam Sulama Koĸullarē Altēnda F1 Melezlerinde Verim Deĵerleri 

Bakēmēndan Heterosis (Ht) Ve Heterobeltiosis (Hb) Deĵerleri. 

 Ebeveyn  1 2 3 4 5 6 Ort. 

K
ē
s
ē
t
l
ē
 
S
u
l
a
m
a

 

1 
Ht  45.32**  -10.79 -14.28 4.03 -4.58 3.94 

Hb  37.07**  -15.40 -23.79 3.61 -14.11 -2.53 

2 
Ht 41.73**   22.35 13.76 32.60**  11.97 16.14 

Hb 33.68*  21.65 6.82 24.59 6.53 11.92 

3 
Ht 29.76* 44.35**   -3.53 19.24 -8.48 10.31 

Hb 23.05 43.53**   -9.90 12.64 -13.39 6.57 

4 
Ht 20.14 5.31 22.98*  15.95 -4.19 8.01 

Hb 6.82 -1.12 14.86  2.73 -5.51 2.19 

5 
Ht 41.13**  20.41 2.88 8.21  0.76 6.45 

Hb 40.56**  13.14 -2.81 -4.13  -9.63 -0.69 

6 
Ht 18.34 18.83 2.38 6.19 15.81  8.64 

Hb 6.53 13.06 -3.12 4.72 3.87  3.71 

Ort. 
Ht 30.22 26.84 7.96 2.07 17.53 -0.91  

Hb 22.13 21.14 3.03 -5.26 9.49 -7.22  

Ort. 
Ht 13.95       

Hb 7.22       

T
a

m
 S

u
la

m
a 

1 
Ht  58.81**  -17.00 -4.04 32.63* 2.04 14.49 

Hb  41.18**  -23.94 -19.32 21.33 -10.45 1.76 

2 
Ht 53.98**   9.06 7.40 19.77 14.01 10.05 

Hb 36.88**   5.47 0.74 16.04 15.74 7.60 

3 
Ht 23.20 12.50  22.52 9.14 -1.25 8.58 

Hb 12.89 8.80  11.39 8.94 -5.85 4.66 

4 
Ht 19.82 -10.41 25.38*  9.91 8.40 6.66 

Hb 0.74 -15.97 13.99  0.10 3.12 0.25 

5 
Ht 35.27* 28.34* 7.44 1.63  9.32 9.35 

Hb 23.75 24.34 7.25 -7.45  4.41 5.71 

6 
Ht 28.01* 23.90 15.32 11.07 8.02  11.66 

Hb 12.34 25.78 9.94 5.66 3.17  8.91 

Ort. 
Ht 32.06 22.63 8.04 7.71 15.90 6.51  

Hb 17.32 16.83 2.54 -1.79 9.92 1.39  

   15.47       

   7.70       

 

Tam ve kēsētlē sulama koĸullarēnda tam diallel 30 F2 kombinasyonunun, verim 

deĵerine iliĸkin heterosis ve heterobeltiosis deĵerleri ¢izelge 4.168ôde verilmiĸtir. 

Kēsētlē sulama koĸullarēnda F2 melez pop¿lasyonunda verim deĵerie ait hesaplanan 

heterosis deĵerleri %49.43 (3x2) ile %-6.53 (5x3) arasēnda deĵiĸmiĸtir. F2 generasyonunda 

hesaplanan heterosis deĵerlerinde 30 melez i­erisinde 11 (1x2, 2x3, 2x5, 2x6, 3x1, 3x2, 4x2, 

5x1, 5x2, 6x1, 6x2)tanesi istatistiki olarak ºnemli bulunurken, 19 tanesinde heterosis deĵeri 
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ºnemsiz bulunmuĸtur. Verim deĵeri i­in heterobeltiosis deĵerleri %48.59 (3x2) ile %-15.51 

(2x6) arasēnda daĵēlmaktadēr. Heterobeltiosis deĵerleri bakēmēndan ºnemli olan 8 adet ( 1x2, 

2x3, 3x1, 3x2, 4x2, 5x1, 6x1, 6x2) melez saptanmēĸ olup bu melezlerin etki yºn¿ pozitiftir 

(¢izelge 4.168).  

¢eĸitlerin ana olarak kullanēldēĵē melez serisinde verim deĵeri bakēmēndan hesaplanan 

en b¿y¿k heterosis %22.30 ve heterobeltiosis deĵeri %17.81 olarak 2 numaralē ebeveynin 

kullanēldēĵē melez serisinden elde edilirken; en d¿ĸ¿k heterosis %6.12 ve en d¿ĸ¿k 

heterobeltiosis deĵeri ise %-1.06 ile 4 numaralē ­eĸitte tespit edilmiĸtir. ¢eĸitlerin baba olarak 

kullanēldēĵē melez serisinde ise en y¿ksek heterosis deĵeri %35.32 ve en y¿ksek 

heterobeltiosis deĵeri %29.18 ile 2 numaralē ebeveyn olmuĸtur. En d¿ĸ¿k heterosis deĵeri 

ortalamasē %6.13 ve en d¿ĸ¿k heterobeltiosis ortalamasē %-0.56 olarak  6 numaralē ebeveynin 

baba olarak kullanēldēĵē melezlerde hesaplanmēĸtēr. Ortalama heterosis ve heterobeltiosis 

deĵerleri ise sērasēyla %18.62 ve %11.57 olmuĸtur (¢izelge 4.168). 

Tam sulama koĸullarēndaki F2 melezleri i­in verim deĵerine ait hesaplanan heterosis 

deĵerleri %58.66 (3x1) ile %-8.10 (6x4) arasēnda deĵiĸmiĸtir. F2 generasyonunda hesaplanan 

heterosis deĵerlerinde 30 melez i­erisinde 12 adet melez (1x3, 2x3, 2x6, 2x1, 3x1, 3x2, 5x1, 

5x2, 6x1, 6x2, 6x3, 6x5)  istatistiki olarak ºnemli olduĵu tespit edilmiĸtir. Verim deĵeri i­in 

heterobeltiosis deĵerleri %45.39 (3x1) ile %-14.95 (6x4) arasēnda deĵiĸiklik gºstermektedir. 

Heterobeltiosis deĵerleri incelendiĵinde 2x3, 2x6, 3x1, 6x1, 6x2, 6x5 pozitif yºnde ºnemli 

olduĵu tespit edilmiĸtir (¢izelge 4.168).  

¢eĸitlerin ana olarak kullanēldēĵē melez serisinde, verim bakēmēndan hesaplanan en 

b¿y¿k heterosis %13.82 ve heterobeltiosis deĵeri %9.63 olarak 2 numaralē ebeveynin 

kullanēldēĵē melez serisinden elde edilirken; en d¿ĸ¿k heterosis %-1.52 ve en d¿ĸ¿k 

heterobeltiosis deĵeri ise %-4.87 ile 3 ­eĸidin kullanēldēĵē melez kombinasyonlardan elde 

edilmiĸtir. ¢eĸitlerin baba olarak kullanēldēĵē melez serisinde ise en y¿ksek heterosis deĵeri 

%37.73 ve en y¿ksek heterobeltiosis deĵeri %12.95 ile 1 numaralē ebeveyn olmuĸtur. En 

d¿ĸ¿k heterosis deĵeri ortalamasē %9.61 ve en d¿ĸ¿k heterobeltiosis ortalamasē %-1.20 olarak 

4 numaralē ebeveynin baba olarak kullanēldēĵē melezlerde hesaplanmēĸtēr. Ortalama heterosis 

ve heterobeltiosis deĵerleri ise sērasēyla %20.79 ve %12.95 olmuĸtur (¢izelge 4.168). 

 

 



294 
 

¢izelge 4.168.  Kēsētlē Ve Tam Sulama Koĸullarē Altēnda F2 Melezlerinde Verim Deĵerleri 

Bakēmēndan Heterosis (Ht) Ve Heterobeltiosis (Hb) Deĵerleri. 

 Ebeveyn  1 2 3 4 5 6 Ort. 

K
ē
s
ē
t
l
ē
 
S
u
l
a
m
a

 

1 
Ht  32.91**  12.89 18.06 10.88 -6.14 13.72 

Hb  25.36* 7.06 4.97 10.43 -15.51 6.46 

2 
Ht 22.59  26.75* 14.61 37.49**  32.67**  22.30 

Hb 15.62  26.03* 7.61 29.18 26.22 17.81 

3 
Ht 34.43**  49.43**   6.42 15.24 5.81 15.38 

Hb 27.48* 48.59**   -0.61 8.86 0.13 11.39 

4 
Ht 21.03 36.06**  8.88  13.15 -4.91 10.64 

Hb 7.61 27.76* 1.69  0.24 -6.23 4.69 

5 
Ht 46.33**  23.55* -6.53 10.33  3.23 6.12 

Hb 45.74**  16.09 -11.70 -2.26  -7.41 -1.06 

6 
Ht 40.22**  34.65**  3.66 -0.10 14.95  10.63 

Hb 26.22* 28.11* -1.90 -1.49 3.10  5.56 

Ort. 
Ht 32.92 35.32 9.13 9.86 18.34 6.13  

Hb 24.54 29.18 4.23 1.64 10.36 -0.56  

Ort. 
Ht 18.62       

Hb 11.57       

T
a

m
 S

u
la

m
a 

1 
Ht  16.85 20.24 28.64* 13.08 13.35 3.73 

Hb  3.88 10.18 8.16 3.45 2.06 -1.87 

2 
Ht 37.93**   40.44**  -1.69 15.65 34.67**  13.82 

Hb 22.62  35.82**  -7.78 12.05 32.74* 9.63 

3 
Ht 58.66**  34.60**   13.82 13.00 5.20 -1.52 

Hb 45.39**  30.17  3.48 12.79 3.19 -4.87 

4 
Ht 9.69 2.32 19.87  13.72 5.33 6.84 

Hb -7.78 -4.02 8.99  3.57 -2.53 1.26 

5 
Ht 30.62* 24.90* 10.74 15.40  11.95 0.02 

Hb 19.49 21.01 10.53 5.10  10.01 -3.99 

6 
Ht 51.77**  32.74**  24.07* -8.10 34.1**   5.04 

Hb 36.66**  30.84* 21.70 -14.95 31.82*  -1.80 

Ort. 
Ht 37.73 22.28 23.07 9.61 17.92 14.10  

Hb 23.28 16.38 17.44 -1.20 12.73 9.10  

   20.79       

   12.95       
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5. TARTIķMA 

 

 

5.1. Bitki Boyu (cm) 

Y¿r¿t¿len ­alēĸmada tam sulama koĸullarēnda yetiĸtirilen F1 ve F2 pop¿lasyonlarēnēn 

bitki boylarē kēsētlē sulama koĸullarēndan daha y¿ksek olduĵu ve F1 pop¿lasyonuna kēyasla F2 

generasyonunda hem varyasyonun hem de bitki boyu ortalamasēnēn y¿ksek olduĵu tespit 

edilmiĸtir. Su kēsēntsēnēn bitki boyu deĵerini d¿ĸ¿rd¿ĵ¿ sonucu daha ºnce yapēlan 

­alēĸmalarēn sonu­larē (Pace vd., 1999; Mert, 2005; Karam vd., 2006; Karademir vd., 2009; 

¦nl¿ vd., 2011) ile paralellik gºstermektedir.  

Jinks- Hayman tipi analiz yºntemi i­in bitki boyu ºzelliĵi deĵerlendirildiĵinde her iki 

sulama koĸulu ve generasyon i­in; eklemeli varyans ile dominantlēk varyansē arasēndaki farkēn 

(D-H1) negatif deĵer almasē bu ºzelliĵin kalētēmēnda dominant etkilerin daha ºnemli 

olduĵunu ve dominantlēk derecesinin (H1/D)1/2 1ôden b¿y¿k olmasē ¿st¿n dominantlēĵēn 

bulunduĵunu ortaya koymuĸtur. Wr/Vr grafiĵi incelendiĵinde ise regresyon hattēnēn y 

eksenini negatif yºnde kestiĵi ve yine bu sonu­ta ¿st¿n dominantlēĵa iĸaret etmektedir. 

Griffing tipi analiz yºntemi ile bitki boyuna ait veriler deĵerlendirildiĵinde kēsētlē 

sulamada F1 ve F2 generasyonu i­in GKY/¥KY oranēnēn 1ôden k¿­¿k olduĵu tespit edilmiĸ 

ve eklemeli olmayan genler tarafēndan yºnetildiĵi sonucu ortaya ­ēkarken; tam sulamada 

GKY/¥KY oranēnēn 1ôden b¿y¿k hesaplanmēĸ ve bitki boyu ºzelliĵinin kalētēmēnēn eklemeli 

genler etkisi altēnda olduĵu sonucunu gºstermiĸtir. Resiprok etkiler incelendiĵinde ise F1 ve 

F2 generasyonlarēnda kēsētlē sulamada resiprok etki tespit edilemezken, tam sulamada resiprok 

etki ºnemli bulunmuĸtur.  

Bitki boyu i­in daha ºnce yapēlan diallel analiz ­alēĸmalarēnda; Ahmad vd., (2003) 

eklemeli gen etkilerinin, Kiani (2003) ve  Kiani vd., (2007) hem eklemeli- hem de eklemeli 

olmayan gen etkilerinin, Ilyas vd., (2007) sadece eklemeli olmayan gen etkilerinin, Ali vd., 

(2011) ¿st¿n dominant gen etkilerinin ve M®ndez-Natera vd., (2012) eklemeli gen etkilerinin 

bulunduĵunu bildirmiĸlerdir. 

Bitki boyu i­in GKY ve ¥KY incelendiĵinde; t¿m pop¿lasyonlarda Nazilli84-S (2) ve 

Nazilli M-503 (4) ebeveynleri pozitif genel uyum yeteneĵi gºstermiĸlerdir. F1 

generasyonunda Gloria x DAK 66:3, NP Ege x Nazilli M-503 ve NP Ege x NIAB 999 
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melezleri y¿ksek ºzel uyum yeteneĵi gºstererek hem tam sulama hem de kēsētlē sulamada ºn 

plana ­ēkmēĸtēr. F2 generasyonunda ise Nazilli 84-S x NP Ege, Nazilli M-503 x DAK 66:3 her 

iki sulama koĸulunda pozitif ¥KY gºstermiĸtir. 

Bitki boyu i­in heterosis ve heterobeltiyosis deĵerleri incelendiĵinde ise sērasēyla 

kēsētlē sulama koĸullarēnda  F1 i­in; %11.61 ve %7.12 tam sulama koĸullarēnda F1 i­in; %5.47 

ve %1.98, kēsētlē sulama koĸullarēnda  F2 i­in; %12.51 ve %7.69, tam sulama koĸullarēnda  F2 

i­in %4.47 ve %3.36 olarak tespit edilmiĸtir. Pozitif heterosis ve heterobeltiosis ortalamalarē 

bu ºzelliĵin kalētēmēnēn dominant veya eklemeli olmayan genler etkisi altēnda olduĵunu 

ortaya koymaktadēr. ¢eĸitlerin kullanēldēĵē melez serilerinde t¿m pop¿lasyonlar i­in Nazilli 

84-S ve Nazilli M-503 y¿ksek heterosis ve heterobeltiyosis y¿zdesi ile ºne ­ēkmēĸtēr.  

5.2. ¢ēr­ēr Randēmanē (%) 

¢alēĸmada kēsētlē sulama koĸullarēnda yetiĸtirilen genotipler tam sulama koĸullarēna 

gºre ­ēr­ēr randēmanē daha y¿ksek sonu­ vermiĸtir. Bunun sebebi bir­ok araĸtērmacē 

tarafēndan y¿ksek doz su uygulamanēn geliĸim s¿recini uzattēĵēndan tohum aĵērlēĵēnēn 

artmasēna baĵlanmēĸtēr (Ertek ve Kanber, 2003; Pettigrew, 2004; Balkcom vd., 2006; Basal 

vd., 2009). Bu ­alēĸmaya paralel olarak Pettigrew, 2004; Mert, 2005; Rai, 2011; Cave, 2013 

­ēr­ēr randēmanēnēn kēsētlē sulama altēnda daha y¿ksek olduĵunu bildirmiĸlerdir. 

Jinks- Hayman tipi analiz yºntemi i­in ­ēr­ēr randēmanē ºzelliĵi deĵerlendirildiĵinde 

her iki sulama koĸulu ve generasyon i­in; (H1/D)1/2 óin 1ôden b¿y¿k olmasē ¿st¿n 

dominantlēĵē, KD/KRôin 1ôden b¿y¿k olmasē dominant allellerin ­oĵunlukta olduĵunu 

vurgulamaktadēr. Wr/Vr grafiĵi incelendiĵinde ise regresyon hattēnēn y eksenini negatif yºnde 

kestiĵi ve yine bu sonu­ta ¿st¿n dominantlēĵa iĸaret etmektedir. 

Griffing tipi analiz yºntemi i­in; deĵerlendirildiĵinde her iki sulama koĸulu ve 

generasyon i­in GKY/¥KY oranēnēn 1ôden b¿y¿k tespit edilmiĸ olup bu ºzelliĵin kalētēmēnēn 

eklemeli genler etkisi altēnda olduĵu onucuna varēlmaktadēr ve KS F1, KS F2 ve TS F1 

pop¿lasyonlarēnda resiprok etkinin ºnemli olduĵu saptanmēĸtēr. 

¥nceki yapēlan ­alēĸmalarda ise ­ēr­ēr randēmanē i­in; Kapoor (2000) eklemeli gen 

etkilerinin, Mukhtar vd., (2000) ¿st¿n dominantlēĵēn, Baĸal (2001) hem eklemeli hem 

dominant gen etkilerinin, Bertini vd., (2001) eklemeli gen etkilerinin,  Karademir (2005) 

eklemeli gen etkilerinin,   Rauf vd., (2006) hem eklemeli hem de eklemeli olmayan gen 

etkilerinin,  Ilyas vd., (2007)  eklemeli olmayan gen etkilerinin, ¢i­ek ve Kaynak (2008) 

eklemeli gen etkilerinin, Mohamed vd., (2009) hem eklemeli hem de eklemeli olmayan gen 
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etkilerinin  Karademir ve Gen­er (2010) ise eklemeli olmayan gen etkilerinin ºnemli 

olduĵunu bildirmiĸlerdir. 

¢ēr­ēr randēmanē i­in GKY ve ¥KY incelendiĵinde; t¿m pop¿lasyonlarda Glaria (1) 

ve NIAB 999 (6) ebeveynleri pozitif genel uyum yeteneĵi gºstermiĸlerdir. F1 generasyonunda 

Nazilli 84-SxNP Ege ve Gloria x NIAB 999 melezleri y¿ksek ºzel uyum yeteneĵi gºstererek 

hem tam sulama hem de kēsētlē sulamada ºn plana ­ēkmēĸtēr. F2 generasyonunda ise Nazilli M-

503 x NIAB 999 her iki sulama koĸulunda pozitif ¥KY gºstermiĸtir. 

¢ēr­ēr randēmanē i­in heterosis ve heterobeltiyosis deĵerleri incelendiĵinde ise 

sērasēyla KS F1 i­in; %-1.41 ve %-3.33, TS F1 i­in;%-0.42 ve %-2.44, KS F2 i­in; %-2.14 ve 

%-4.07, TS F2 i­in %-2.61 ve %-3.57 olarak tespit edilmiĸtir. ¢eĸitlerin ana olarak 

kullanēldēĵē melez serilerinde KS F1, TS F1 ve KS F2 pop¿lasyonlarēnda Gloria pozitif 

heterosis ve heterobeltiyosis y¿zdesi ile ºne ­ēkmēĸtēr. Bu nedenle burada bir anasal etkinin 

olabileceĵi d¿ĸ¿n¿lmekte ve ­ēr­ēr randēmanē ºzelliĵi i­in uygulanacak ēslah programlarēnda 

Gloria ­eĸidin amaca katkē saĵlayacaĵē d¿ĸ¿n¿lmektedir. 

5.3. Tek Koza K¿tl¿ Aĵērlēĵē (gr) 

Yapēlan deneme sonucunda tam sulama koĸullarēnda kēsētlē sulamaya kēyasla ve F2 

generasyonunda F1 generasyonuna kēyasla daha y¿ksek tek koza k¿tl¿ aĵērlēĵē tespit 

edilmiĸtir. Daha ºnceki su kēsētē ve tek koza k¿tl¿ aĵērlēĵēnē inceleyen ­alēĸmalarda, Marani ve 

Amirav (1971),  Marani (1973), Mert (2005), Baĸal vd. (2009) su kēsētēnēn koza aĵērlēĵē 

azalttēĵēnē; Pettigrew (2004) su kēsētēnēn koza k¿tl¿ aĵērlēĵēnē deĵiĸtirmediĵini, ¥nder vd. 

(2009) su artēĸēndan ºzelliĵin olumlu yºnde etkilendiĵini; Hussein vd (2011) ve  Kang vd., 

(2012)  koza k¿tl¿ aĵērlēĵēnēn ise su dozlarēna karĸē olan tepkisinin d¿zensiz olduĵunu 

bildirmiĸlerdir. 

Jinks- Hayman tipi analiz yºntemi i­in tek koza k¿tl¿ aĵērlēĵē ºzelliĵi 

deĵerlendirildiĵinde her iki sulama koĸulu ve generasyon i­in; (H1/D)1/2 óin 1ôden b¿y¿k 

olmasē ¿st¿n dominantlēĵē gºsterirken, her iki generasyon i­in, kēsētlē sulama koĸullarēnda 

KD/KRôin 1ôden b¿y¿k olmasē dominant allellerin ­oĵunlukta olduĵunu, tam sulama 

koĸullarēnda ise KD/KRôin 1ôden k¿­¿k olmasē resesif allellerin ­oĵunlukta olduĵunu 

vurgulamakta olup bu ºzellik i­in sulama koĸullarēnda d¿zensizlik gºzlemlenmiĸtir. Wr/Vr 

grafiĵi incelendiĵinde ise KS F1i­in regresyon hattēnēn y eksenini pozitif yºnde kestiĵi ve bu 

sonu­ta kēsmi dominantlēĵa iĸaret ederken TS F1, KS F2 ve TS F2 i­in regresyon hattēnēn y 

eksenini negatif yºnde kestiĵi ve bu sonu­ ise ¿st¿n dominatlēĵē iĸaret etmektedir. 
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Griffing tipi analiz yºntemi i­in; deĵerlendirildiĵinde her iki sulama koĸulu ve 

generasyon i­in GKY/¥KY oranēnēn 1ôden b¿y¿k tespit edilmiĸ olup bu ºzelliĵin kalētēmēnēn 

eklemeli genler etkisi altēnda olduĵu sonucuna varēlmaktadēr ve pop¿lasyonlarda kēsētlē 

sulama i­in resiprok etki tespit edilemezken, tam sulama koĸullarēnda resiprok etkinin ºnemli 

olduĵu saptanmēĸtēr. 

Daha ºnce yapēlan ­alēĸmalar incelendiĵinde araĸtērēcēlarēn farklē sonu­lara vardēĵē 

gºr¿lmektedir. Kapoor (2000), Ahmad vd., (2003) ve M®ndez-Natera vd., (2012) bu ºzelliĵin 

kalētēmēnda eklemeli gen etkilerinin; Bertini vd., (2001) dominant; Kiani (2003),  Rauf vd., 

(2006) ve Kiani vd., (2007) hem eklemeli, hem de eklemeli olmayan genlerin; Murtaza (2005) 

ve Ali vd., (2011) eklemeli olmayan (¿st¿n dominant) gen etkilerinin; ¢i­ek ve Kaynak 

(2008) dominant gen etkilerinin ve Soomro vd., (2008),  dominantlēk ve eklemeli gen 

etkilerinin ºnemli olduĵunu bildirmiĸlerdir. 

Tek koza k¿tl¿ aĵērlēĵē i­in GKY ve ¥KY t¿m pop¿lasyonlar gºz ºn¿ne alēnarak 

incelendiĵinde; Glaria (1) ve Nazilli M-503 (4) ebeveynleri pozitif genel uyum yeteneĵi 

gºstermiĸlerdir. F1 generasyonunda Gloria x DAK 66:3 ve Nazilli M-503 x Gloria ¥KY 

bakēmēndan ºne ­ēkan melezler olmuĸtur. F2 generasyonunda ise Gloria x Nazilli 84-S ve 

Nazilli M-503 x NIAB 999 melezleri y¿ksek ºzel uyum yeteneĵi gºstererek hem tam sulama 

hem de kēsētlē sulamada ºn plana ­ēkmēĸtēr. Tam sulama F1 generasyonunda Nazilli M-503 x 

Gloria melezi y¿ksek ¥KY gºstererek ºne ­ēkmēĸtēr. 

Tek koza k¿tl¿ aĵērlēĵē i­in heterosis ve heterobeltiyosis deĵerleri incelendiĵinde ise 

sērasēyla KS F1 i­in; %4.92 ve %0.95, TS F1 i­in;%7.74 ve %3.78,  KS F2 i­in; %2.17 ve %-

2.15, TS F2 i­in %7.74 ve %4.11 olarak tespit edilmiĸtir. ¢eĸitlerin ana olarak kullanēldēĵē 

melez serilerinde KS F1, TS F1 ve KS F2 pop¿lasyonlarēnda Gloria pozitif heterosis ve 

heterobeltiyosis y¿zdesi ile ºne ­ēkmēĸtēr. Glorianēn ebeveyn olarak kullanēldēĵē serilerde ana 

olarak kullanēldēĵē serilerin heterosis ve heterobeltiyosis oranlarē daha y¿ksek saptanmēĸ olup, 

bu nedenle burada bir anasal etkinin olabileceĵi d¿ĸ¿n¿lmekte ve tek koza k¿tl¿ aĵērlēĵē 

ºzelliĵi i­in uygulanacak ēslah programlarēnda Gloria ­eĸidine ºncelik verilmesi gerektiĵi 

d¿ĸ¿n¿lmektedir. 

5.4. Koza Sayēsē (adet/bitki) 

¢alēĸmada tam sulama koĸullarēnda yetiĸtirilen t¿m genotiplerin koza sayēsēnēn daha 

y¿ksek olduĵu belirlenmiĸtir. Kēsētlē sulama koĸullarēnda meydana gelen koza sayēsēndaki 

azalmalar, k¿tl¿ pamuk verimini olumsuz yºnde etkilemektedir. Yapēlan bir­ok ­alēĸma su 
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stresi ve koza sayēsē arasēnda negatif bir iliĸkinin olduĵunu belirtirken (Marani ve Amirav 

1971; Shimshi ve Marani, 1971; Marani, 1973; Krieg 2000; Ertek ve Kanber 2003; Pettigrew 

2004; Mert 2005; Baĸal vd., 2009; Price, 2009; ¦nl¿ vd., 2011), bazē araĸtērmacēlar su 

kēsēntēsēnēn koza sayēsēnē etkilemediĵini bildirmiĸlerdir (¥nder vd., 2009; Hussein vd., 2011). 

 Jinks- Hayman tipi analiz yºntemi i­in koza sayēsē ºzelliĵi deĵerlendirildiĵinde her 

iki sulama koĸulu ve generasyon i­in; (H1/D)1/2 óin 1ôden b¿y¿k olmasē ¿st¿n dominantlēĵē 

gºsterirken, her iki generasyon i­in, kēsētlē sulama koĸullarēnda KD/KRôin 1ôden b¿y¿k 

olmasē dominant allellerin ­oĵunlukta olduĵunu, tam sulama koĸullarēnda ise F1 

generasyonunda KD/KRôin 1ôden k¿­¿k olmasē resesif allellerin ­oĵunlukta olduĵunu 

vurgulamakta olup bu ºzellik i­in sulama koĸullarēnda d¿zensizlik gºzlemlenmiĸtir. Wr/Vr 

grafiĵi incelendiĵinde ise KS F1, TS F1 ve KS F2 generasyonu i­in regresyon hattēnēn y 

eksenini pozitif yºnde kestiĵi ve bu sonu­ta kēsmi dominantlēĵa iĸaret ederken,TS F2 i­in 

regresyon hattēnēn y eksenini negatif yºnde kestiĵi ve bu sonu­ ise ¿st¿n dominatlēĵa iĸaret 

etmektedir. 

Griffing tipi analiz yºntemi i­in; deĵerlendirildiĵinde her iki sulama koĸulu ve 

generasyon i­in GKY/¥KY oranēnēn 1ôden b¿y¿k tespit edilmiĸ olup bu ºzelliĵin kalētēmēnēn 

eklemeli genler etkisi altēnda olduĵu onucuna varēlmaktadēr ve pop¿lasyonlarda KS F2 

pop¿lasyonu dēĸēndaki diĵer pop¿lasyonlarda resiprok etkinin ºnemli olduĵu saptanmēĸtēr 

Koza sayēsēnēn kalētēmēnda etkili olan genlerle ilgili bir­ok ­alēĸmacē farklē sonu­lara 

varmēĸtēr. Koza sayēsēnēn  kalētēmēnda,  Kapoor (2000), ve Ilyas vd. (2007) eklemeli olmayan 

gen etkilerinin; Baĸal (2001), ¢i­ek ve Kaynak (2008)  hem eklemeli hem dominant gen 

etkilerinin; Bertini vd. (2001),  dominant gen etkilerinin; Ahmad vd. (2003),  Karademir 

(2005),  Soomro vd.  (2008),  Iqbal vd.  (2011) eklemeli gen etkilerinin;  Kiani (2003), Rauf 

vd.  (2006) ve  Kiani vd.  (2007)  hem eklemeli, hem de eklemeli olmayan genlerin;  Murtaza 

(2005),  Ali vd. (2011) ise ¿st¿n dominant gen etkilerinin ºnemli olduĵunu bildirmiĸlerdir. 

Koza sayēsē i­in GKY ve ¥KY t¿m pop¿lasyonlar gºz ºn¿ne alēnarak incelendiĵinde; 

Nazilli 84-S (2) ve NP Ege (3) ebeveynleri pozitif genel uyum yeteneĵi gºstermiĸlerdir. T¿m 

pop¿lasyonlar birlikte ele alēndēĵēnda Nazilli M -503 x DAK 66:3 melezi y¿ksek ¥KY ile ºne 

­ēkmēĸtēr. Bununla beraber hem tam sulama hem de kēsētlē sulama koĸullarēnda; F1 

generasyonunda Nazilli 84-S x DAK 66:3, NIAB 99 x Glorēa, NIAB 99 x Nazilli 84-S, NIAB 

99 x NP Ege y¿ksek ¥KY ile ºne ­ēkmēĸtēr. F2 generasyonunda ise Nazilli M -503 x DAK 

66:3 melezi dēĸēnda bu ºzellik yºn¿nden ºne ­ēkan melez tespit edilememiĸtir. 
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Koza sayēsē i­in hesaplanan heterosis ve heterobeltiyosis deĵerleri incelendiĵinde ise 

sērasēyla KS F1 i­in; %5.52 ve %0.82, TS F1 i­in;%19.56 ve %13.23,  KS F2 i­in; %7.11ve 

%2.98, TS F2 i­in %19.56 ve %14.75 olarak tespit edilmiĸtir. ¢eĸitlerin ana olarak 

kullanēldēĵē melez serilerinde tam sulama koĸullarēyla kēsētlē sulama koĸullarē arasēnda ºnemli 

fark tespit edilmiĸ olup tam sulamada bu oranlar daha y¿ksek olarak belirlenmiĸtir.. F1 

generasyonunda her iki sulama ĸartlarēnda NIAB 99 y¿ksek heterosis ve heterobeltiyosis 

oranēyla dikkat ­ekmiĸtir. F2 generasyonunda ise koĸullar birlikte deĵerlendirildiĵinde DAK 

66:3 ºne ­ēkmēĸtēr. T¿m bu sonu­larla beraber NIAB 99 ­eĸidinin ana olarak kullanēldēĵē 

serilerde y¿ksek heterosis ve heterobeltiyosis gºsterdiĵi saptanmēĸtēr. 

5.5. Odun dalē sayēsē (Adet/bitki)  

Yapēlan ­alēĸmada tam sulamaya kēyasla odun dalē sayēsē sayēsēnēn kēsētlē sulama 

altēnda rakamsal olarak daha y¿ksek olduĵu gºr¿nse de ortalamalar arasēnda bir fark 

saptanamamēĸtēr. Siddiqui vd. (2007) odun dalē sayēsē sayēsēnēn su stresinden etkilenmediĵini, 

Bakhsh vd. (2019) su stresiyle birlikte odun dalē sayēsē sayēsēnēn d¿ĸt¿ĵ¿n¿; Sahito vd. (2015) 

yaptēklarē ­alēĸmalarēnda 21 g¿n arayla suladēklarē zaman ortalama odun dalē sayēsē sayēsē 

1.30, 28 g¿n i­in 1.45 ve 35 g¿n i­in ise 1.30 olarak tespit etmiĸlerdir. 

Jinks- Hayman tipi analiz yºntemi i­in odun dalē sayēsē sayēsē ºzelliĵi 

deĵerlendirildiĵinde her iki sulama koĸulu ve generasyon i­in; (H1/D)1/2 óin 1ôden b¿y¿k 

olmasē ¿st¿n dominantlēĵē gºsterirken, her iki generasyon i­in, ve sulama koĸulu i­in 

KD/KRôin 1ôden b¿y¿k olmasē dominant allellerin ­oĵunlukta olduĵu gºzlemlenmiĸtir. 

Wr/Vr grafiĵi incelendiĵinde ise KS F1, TS F1 ve KS F2 generasyonu i­in regresyon hattēnēn 

y eksenini pozitif yºnde kestiĵi ve bu sonu­ta kēsmi dominantlēĵa iĸaret ederken, TS F2 i­in 

regresyon hattēnēn y eksenini negatif yºnde kestiĵi ve bu sonu­ ise ¿st¿n dominatlēĵa iĸaret 

etmektedir. 

Griffing tipi analiz yºntemi i­in; deĵerlendirildiĵinde tam sulama koĸulunda her iki  

generasyon i­in GKY/¥KY oranēnēn 1ôden b¿y¿k tespit edilmiĸ olup bu ºzelliĵin kalētēmēnēn 

eklemeli genler etkisi altēnda olduĵu sonucuna varēlērken; KS F1 generasyonunda GKY/¥KY 

oranēnēn 1 olmasē bu ºzelliĵin kalētēmēnda eklemeli ve eklemeli olmayan genlerin birlikte 

olduĵunu,  KS F2 pop¿lasyonunda ise GKY/¥KY oranēnēn 1ôden k¿­¿k olmasē bu ºzelliĵin 

kalētēmēnda eklemeli olmayan genlerin daha baskēn olduĵu sonucunu ortaya ­ēkarmēĸtēr. YS 

F2 pop¿lasyonu dēĸēndaki diĵer pop¿lasyonlarda resiprok etkinin ise ºnemli olduĵu 

saptanmēĸtēr 
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Daha ºnce odun dalē sayēsēnēn kalētēmēnē inceleyen araĸtērēcēlardan Ashraf ve Ahmad (2000)  

hem eklemeli, hem de dominant gen etkilerinin etkin olduĵunu; Kiani (2003) ve Kiani vd. 

(2007) eklemeli genlerin etkili olduĵunu;  Rauf  vd. (2006)  hem eklemeli hem de eklemeli 

olmayan gen etkilerinin; Ali vd. (2011) ise ¿st¿n dominant gen etkilerinin etkili olduĵunu 

bildirmiĸlerdir. 

Odun dalē sayēsē i­in GKY ve ¥KY t¿m pop¿lasyonlar gºz ºn¿ne alēnarak 

incelendiĵinde; NP Ege (3) ebeveynleri negatif genel uyum yeteneĵi gºstermiĸtir. hem tam 

sulama hem de kēsētlē sulama altēnda F1 generasyonunda, Nazilli M-503 x Gloria; F2 

generasyonunda ise NIAB 99 x Nazilli 84-S melezi odun dalē sayēsēnē azaltēcē yºnde en 

y¿ksek ¥KY gºsteren kombinasyonlar olarak saptanmēĸtēr. 

Odun dalē sayēsē i­in hesaplanan heterosis ve heterobeltiyosis deĵerleri incelendiĵinde 

ise sērasēyla KS F1 i­in; %40.31 ve %27.65, TS F1 i­in;%38.7 ve %15.6,  KS F2 i­in; %66.83 

ve %44.78, TS F2 i­in %38.73 ve %15.38 olarak tespit edilmiĸtir. ¢eĸitlerin ana olarak 

kullanēldēĵē melez serilerinde tam sulama koĸullarēnda NP Ege, KS F1 pop¿lasyonunda  

Nazilli M-503 ve KS F2 pop¿lasyonunda Gloria ºne ­ēkan ­eĸit olarak tespit edilmiĸtir. 

5.6. Meyve Dalē (bitki/adet) 

Y¿r¿t¿len ­alēĸmada F1 ve F2 generasyonlarēnda tam sulamanēn uygulandēĵē 

pop¿lasyonlarda meyve dalē sayēsē y¿ksek olarak saptanērken; su kēsētē uygulanan 

pop¿layonlarda meyve dalē sayēsē d¿ĸm¿ĸt¿r. Daha ºnce su kēsētēnēn meyve dalē ¿zerine 

etkisini inceleyen ­alēĸmalar, ­i­eklenmeden hemen ºnceki dºnemdeki oluĸan su stresinin, 

pamuk bitkisinde oluĸan meyve sayēsēnē azalttēĵēnē (Guin vd., 1990) ve normal sulama 

koĸullarēnda 2. ve 3. pozisyondaki kozalar ile birlikte 10. ve ¿st¿ndeki boĵumlarda oluĸan 

meyve dallarēndaki kozalarēn k¿tl¿ pamuk verimine katkēda bulunmasēna karĸēn, kuraklēĵēn 

ortaya ­ēkmasē durumunda bu kozalarēn dºk¿ld¿ĵ¿ ve verim sadece 1. pozisyondaki kozalar 

tarafēndan belirlendiĵini ortaya koymuĸtur (Pettigrew, 2004; Mert 2005). 

Jinks- Hayman tipi analiz yºntemi i­in meyve dalē sayēsē ºzelliĵi deĵerlendirildiĵinde 

her iki sulama koĸulu ve generasyon i­in; (H1/D)1/2 óin 1ôden b¿y¿k olmasē ¿st¿n dominantlēĵē 

gºsterirken, her iki generasyon i­in, ve sulama koĸulu i­in KD/KRôin 1ôden b¿y¿k olmasē 

dominant allellerin ­oĵunlukta olduĵu gºzlemlenmiĸtir. Wr/Vr grafiĵi incelendiĵinde ise KS 

F1, TS F2 ve KS F2 generasyonu i­in regresyon hattēnēn y eksenini negatif yºnde kestiĵi ve bu 

sonu­ta ¿st¿n dominantlēĵa iĸaret ederken, TS F1 i­in regresyon hattēnēn y eksenini pozitif 

yºnde kestiĵi ve bu sonu­ ise kēsmi dominatlēĵa iĸaret etmektedir. 
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Griffing tipi analiz yºntemi i­in; deĵerlendirildiĵinde her iki  generasyon ve sulama 

koĸulu i­in GKY/¥KY oranēnēn 1ôden b¿y¿k tespit edilmiĸ olup bu ºzelliĵin kalētēmēnēn 

eklemeli genler etkisi altēnda olduĵunu sonucunu ortaya ­ēkarmēĸtēr. TS F1 pop¿lasyonu 

dēĸēndaki diĵer pop¿lasyonlarda resiprok etkinin ise ºnemli olmadēĵē saptanmēĸtēr 

Diĵer araĸtērmacēlarēn meyve dalē sayēsēnēn kalētēmēnēn kontrol¿ i­in yaptēklarē ­alēĸmalarēnda, 

Ahmad vd. (2003) eklemeli gen etkilerinin; Kiani (2003) ve Kiani vd. (2007) eklemeli 

olmayan genlerin etkili olduĵunu; Rauf vd. (2006), hem eklemeli hem de eklemeli olmayan 

genlerin etkilerinin; Ali vd. (2011) ¿st¿n dominant gen etkilerinin;  M®ndez-Natera vd. (2012) 

ve Ahmad vd. (2003),eklemeli gen etkilerinin ºnemli olduĵunu bildirmiĸlerdir. 

Meyve dalē i­in GKY ve ¥KY t¿m pop¿lasyonlar gºz ºn¿ne alēnarak incelendiĵinde; 

Nazilli 84-S (2) ebeveyni pozitif genel uyum yeteneĵi gºstermiĸtir. Hem tam sulama hem de 

kēsētlē sulama altēnda F1 ve F2 generasyonlarē i­in, Nazilli M-503 x DAK 66:3 melezi odun 

dalē sayēsē sayēsēnē arttērēcē yºnde en y¿ksek ¥KY gºsteren kombinasyon olarak saptanmēĸtēr. 

Meyve dalē i­in hesaplanan heterosis ve heterobeltiyosis deĵerleri incelendiĵinde ise sērasēyla 

KS F1 i­in; %2.86 ve %-0.89, TS F1 i­in;%7.19 ve %3.93,  KS F2 i­in; %7.91 ve %3.82, TS 

F2 i­in %1.20 ve %-0.39 olarak tespit edilmiĸtir. ¢eĸitlerin ana olarak kullanēldēĵē melez 

serilerinde KS F1 pop¿lasyonunda DAK 66:3, TS F1 ve KS F2 pop¿lasyonlarēnda NP Ege ve 

Nazilli M-503 ve KS F2 pop¿lasyonunda Gloria ºne ­ēkan ­eĸit olarak tespit edilmiĸtir. 

5.7. Lif Uzunluĵu (mm) 

Y¿r¿t¿len ­alēĸmada F1 ve F2 generasyonlarēnda tam sulamanēn uygulandēĵē 

pop¿lasyonlarda lif uzunluĵunu y¿ksek olarak saptanērken; su kēsētē uygulanan 

pop¿layonlarda lif uzunluĵunun d¿ĸt¿ĵ¿ tespit edilmiĸtir. Daha ºnce yapēlan ­alēĸmalarda 

araĸtērmacēlarēn b¿y¿k bºl¿m¿, lif kalite ºzelliklerinden lif uzunluĵunun su kēsētēndan en ­ok 

etkilenen ºzellik olduĵunu ve su stresi arttēk­a lif uzunluĵunun kēsaldēĵēnē belirtirken ( 

Marani, 1973; McWilliams, 2004; Pettigrew, 2004; Mert, 2005; Baĸal vd., 2009; Price, 2009; 

Rai, 2011; Hussein vd., 2011; Karademir vd., 2011; Reeves, 2012; Cave, 2013), ¦nl¿ vd. 

(2011), farklē sulama dozlarēnēn lif kalite parametreleri ¿zerine olan etkisinin ºnemli 

olmadēĵēnē bildirmiĸlerdir. 

Jinks- Hayman tipi analiz yºntemi i­in lif uzunluĵu ºzelliĵi deĵerlendirildiĵinde her 

iki sulama koĸulu ve generasyon i­in; (H1/D)1/2 óin 1ôden b¿y¿k olmasē ¿st¿n dominantlēĵē 

gºsterirken, her iki generasyon i­in ve sulama koĸulu i­in KD/KRôin 1ôden b¿y¿k olmasē 

dominant allellerin ­oĵunlukta olduĵu gºzlemlenmiĸtir. Wr/Vr grafiĵi incelendiĵinde ise t¿m 
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pop¿lasyonlarda, regresyon hattēnēn y eksenini negatif yºnde kestiĵi ve bu sonu­ ise ¿st¿n 

dominatlēĵē iĸaret etmektedir. 

Griffing tipi analiz yºntemi i­in; deĵerlendirildiĵinde her iki generasyon ve sulama 

koĸulu i­in GKY/¥KY oranēnēn 1ôden b¿y¿k tespit edilmiĸ olup bu ºzelliĵin kalētēmēnēn 

eklemeli genler etkisi altēnda olduĵunu sonucunu ortaya ­ēkarmēĸtēr. Tam sulama koĸullarēnda 

F1 ve F2 pop¿lasyonunda resiprok etkinin ise ºnemli olduĵu saptanmēĸtēr. 

Lif uzunluĵu parametresi i­in daha ºnce yapēlan ­alēĸmalarēn ­oĵunda bu ºzelliĵin 

kalētēmēnda eklemeli gen etkilerinin hakim (Baĸal, 2001; Karademir, 2005; Rauf vd., 2006; 

Antonio de Aguiar vd., 2007; ¢i­ek ve Kaynak, 2008) olduĵunu belirtmiĸ olsalar da; 

Cheatham vd. (2003) hem eklemeli hem de dominant gen etkilerinin; Murtaza vd. (2004) 

epistatik gen etkilerinin; Minhas vd. (2008) kēsmi dominantlēĵēn; Hussaini vd. (2010) 

eklemeli olmayan gen etkilerinin; Mukhtar vd. (2000) ¿st¿n dominantlēĵēn bu ºzelliĵin 

kalētēmēnda hakim olduĵunu bildirmiĸlerdir. 

Lif uzunluĵu i­in GKY ve ¥KY t¿m pop¿lasyonlar gºz ºn¿ne alēnarak 

incelendiĵinde; Nazilli 84-S (2) ebeveyni pozitif genel uyum yeteneĵi gºstermiĸtir. Bununla 

beraber F1 generasyonunda NIAB 999 ve F2 generasyonunda ise Nazilli 84-S ºn plana 

­ēkmēĸtēr. KS F1 pop¿lasyonu i­in Nazilli M-503 x Gloria, TS F1 pop¿lasyonu i­in Nazilli M-

503 x NIAB 99, F2 generasyonu i­in ise Nazilli 84-S x Nazilli M-503 melezleri umitvar 

olarak tespit edilmiĸtir. 

Lif uzunluĵu i­in hesaplanan heterosis ve heterobeltiyosis deĵerleri incelendiĵinde ise 

sērasēyla KS F1 i­in; %0.84 ve %-1.29, TS F1 i­in;%1.76 ve %0.25,  KS F2 i­in; %1.63 ve %-

0.74, TS F2 i­in %0.37 ve %-0.15 olarak tespit edilmiĸtir. ¢eĸitlerin ana olarak kullanēldēĵē 

melez serilerinde pop¿lasyonlar ortak deĵerlendirildiĵinde Nazilli 84-S ºne ­ēkan ­eĸit olarak 

tespit edilmiĸtir. 

5.8. Lif Ķnceliĵi (microner) 

Lif inceliĵi ºzelliĵi i­in F1 ve F2 generasyonlarēnda tam sulamanēn uygulandēĵē 

pop¿lasyonlarda lif inceliĵi y¿ksek olarak saptanērken; su kēsētē uygulanan pop¿layonlarda 

liflerin daha ince olduĵu tespit edilmiĸtir. Mert (2005), yaptēĵē ­alēĸmasēnda da bu ­alēĸmada 

olduĵu gibi lif inceliĵinde azalma olduĵunu belirtirken, Basal vd. (2009) ve Price (2009) 

yaptēklarē ­alēĸmalarēnda su kēsētēnēn lifi kabalaĸtērdēĵēnē, Pettigrew (2004) ise sulama 

koĸullarē ve lif inceliĵi arasēnda kesin bir azaltēcē yada arttērēcē etki olmadēĵēnē belirtmiĸlerdir.  
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Jinks- Hayman tipi analiz yºntemi i­in lif inceliĵi ºzelliĵi deĵerlendirildiĵinde her iki 

sulama koĸulu ve generasyon i­in; (H1/D)1/2 óin 1ôden b¿y¿k olmasē ¿st¿n dominantlēĵē 

gºsterirken, her iki generasyon i­in ve sulama koĸulu i­in KD/KRôin 1ôden b¿y¿k olmasē 

dominant allellerin ­oĵunlukta olduĵu gºzlemlenmiĸtir. Wr/Vr grafiĵi incelendiĵinde ise t¿m 

pop¿lasyonlarda, regresyon hattēnēn y eksenini negatif yºnde kestiĵi ve bu sonu­ ise ¿st¿n 

dominatlēĵē iĸaret etmektedir. 

Griffing tipi analiz yºntemi i­in; deĵerlendirildiĵinde her iki generasyon ve sulama 

koĸulu i­in GKY/¥KY oranēnēn 1ôden b¿y¿k tespit edilmiĸ olup bu ºzelliĵin kalētēmēnēn 

eklemeli genler etkisi altēnda olduĵunu sonucunu ortaya ­ēkarmēĸtēr. KS F1 pop¿lasyonu 

dēĸēnda t¿m pop¿lasyonlarda resiprok etkinin ºnemli olduĵu saptanmēĸtēr. 

¥nceki ­alēĸmalarda lif inceliĵini i­in Baĸal (2001), ¢i­ek ve Kaynak (2008) hem 

eklemeli hem dominant; Karademir (2005) eklemeli; Rauf ve ark. (2006), hem eklemeli hem 

de eklemeli olmayan gen Ilyas ve ark. (2007), Hussaini ve ark. (2010) sadece eklemeli 

olmayan gen etkilerinin etkin Minhas ve ark. (2008) kēsmi dominantlēk ile birlikte eklemeli 

gen etkilerinin; Karademir ve Gen­er (2010) eklemeli olmayan gen etkilerinin; M®ndez-

Natera ve ark. (2012) hem eklemeli hem de eklemeli olmayan genlerin etkili olduĵunu 

bildirmiĸlerdir. 

Lif inceliĵi i­in GKY ve ¥KY t¿m pop¿lasyonlar gºz ºn¿ne alēnarak incelendiĵinde; 

F1 generasyonunda Nazilli 84-S (2) ve NIAB 99(6), F2 generasyonunda ise Nazilli 84-S ve 

NP Ege ebeveyni lif inceliĵi kalite kriterine uygun olarak en d¿ĸ¿k genel uyum yeteneĵi 

gºstermiĸtir. Her iki sulama koĸulu i­in, F1 generasyonunda Nazilli 84-S x Nazilli 503-M; F2 

generasyonu i­in Nazilli 84-S x Gloria ve Nazilli 84-S x Nazilli 503-M kombinasyonlarē en 

y¿ksek ¥KY gºsteren melezler olmnuĸtur. 

Lif inceliĵi i­in hesaplanan heterosis ve heterobeltiyosis deĵerleri incelendiĵinde ise 

sērasēyla KS F1 i­in; %-7.12 ve %-9.54, TS F1 i­in;%2.12 ve %-2.76,  KS F2 i­in; %-6.42 ve 

%-9.04, TS F2 i­in %-1.21 ve %-2.57 olarak tespit edilmiĸtir. Heterosis ve heterobwltiyosis 

deĵereleri pop¿lasyonlarda ortak deĵerlendirildiĵinde Nazilli 84-S ve NIAB 99 (6) ºne ­ēkan 

­eĸitler olarak tespit edilmiĸtir. 

5.9. Lif Kopma Dayanēklēlēĵē (gr/tex) 

Lif kopma dayanēklēlēĵē i­in F1 ve F2 generasyonlarēnda tam sulamanēn uygulandēĵē 

pop¿lasyonlarda lif kopma dayanēklēlēĵē y¿ksek olarak saptanērken; su kēsēntēsē uygulanan 

pop¿layonlarda daha d¿ĸ¿k olduĵu tespit edilmiĸtir. ¥nceki ­alēĸmalarada; McWilliams 
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(2004); Baĸal vd. (2009); Rai (2011); Karademir vd. (2011); Price (2009) su stresinin lif 

kopma dayanēklēlēĵēnē olumsuz etkilediĵini; ¦nl¿ vd. (2011) lif kalite parametreleri ¿zerine 

olan etkisinin ºnemli olmadēĵēnē bildirmiĸlerdir. 

Jinks-Hayman tipi analiz yºntemi i­in lif kopma dayanēklēlēĵē ºzelliĵi 

deĵerlendirildiĵinde her iki sulama koĸulu ve generasyon i­in; (H1/D)1/2 óin 1ôden b¿y¿k 

olmasē ¿st¿n dominantlēĵē gºsterirken, her iki generasyon i­in ve sulama koĸulu i­in 

KD/KRôin 1ôden b¿y¿k olmasē dominant allellerin ­oĵunlukta olduĵu gºzlemlenmiĸtir. 

Wr/Vr grafiĵi incelendiĵinde ise t¿m pop¿lasyonlarda, regresyon hattēnēn y eksenini pozitif 

yºnde kestiĵi ve bu sonu­ ise kēsmi dominatlēĵē iĸaret etmektedir. 

Griffing tipi analiz yºntemi i­in; deĵerlendirildiĵinde her iki generasyon ve sulama 

koĸulu i­in GKY/¥KY oranēnēn 1ôden b¿y¿k tespit edilmiĸ olup bu ºzelliĵin kalētēmēnēn 

eklemeli genler etkisi altēnda olduĵunu sonucunu ortaya ­ēkarmēĸtēr. Pop¿lasyonlarda lif 

kopma dayanēklēlēĵē bakēmēndan resikrok etki saptanamamēĸtēr. 

Lif kopma dayanēklēlēĵēnēn kalētēmēyla ilgili yapēlan ­alēĸmalarda, Baĸal (2001), Rauf 

vd. (2006), Antonio de Aguiar vd. (2007), ¢i­ek ve Kaynak (2008), Ilyas vd. (2007) eklemeli 

gen etkilerinin; Cheatham vd. (2003), Murtaza vd. (2004) hem eklemeli hem de dominant gen 

etkilerinin; Karademir (2005), Hussaini vd. (2010), Karademir ve Gen­er (2010) eklemeli 

olmayan gen etkilerinin; Minhas vd. (2008) kēsmi dominantlēk ile birlikte eklemeli gen 

etkilerinin ºnemli olduĵu sonucuna varmēĸtēr. 

Lif kopma dayanēklēlēĵē i­in GKY ve ¥KY incelendiĵinde NIAB 99 t¿m 

pop¿lasyonlarda lif kopma dayanēklēlēĵē i­in en y¿ksek genel uyum yeteneĵi gºsteren 

ebeveyn olmuĸtur. ¥KY hi­bir pop¿lasyonda ºnemli ­ēkmamasēna raĵmen Nazilli 84-S x 

Nazilli M-503 kendi baĸēna diĵer kombinasyonlardan ayrēlmēĸ ve lif kopma dayanēklēlēĵē 

ºzelliĵi i­in ºne ­ēkan melez kombinasyonu olmuĸtur. 

Lif kopma dayanēklēlēĵē i­in hesaplanan heterosis ve heterobeltiyosis deĵerleri 

incelendiĵinde ise sērasēyla KS F1 i­in; %0.43 ve %-4.26, TS F1 i­in; %-0.28 ve %-3.77,  KS 

F2 i­in; %2.76 ve %-2.68, TS F2 i­in %-0.37 ve %-2.17 olarak tespit edilmiĸtir. Heterosis ve 

heterobeltiyosis deĵerleri pop¿lasyonlarda ortak deĵerlendirildiĵinde DAK 66:3 ­eĸidi lif 

kopma dayanēklēlēĵēnē artērēcē yºnde etki eden ­eĸit olarak tespit edilmiĸtir. Bununla beraber, 

DAK 66:3 ­eĸidinin ana olarak kullanēldēĵē melez serilerinde, baba olarak kullanēldēklarēna 

kēyasla dana y¿ksek katkē saĵladēĵē tespit edilmiĸtir. 
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5.10. Lif elastikiyeti  (%) 

Lif kopma dayanēklēlēĵē i­in F1 ve F2 generasyonlarēndatam sulamanēn uygulandēĵē 

pop¿lasyonlarda lif elastikiyeti d¿ĸ¿k olarak saptanērken; su kēsētē uygulanan pop¿layonlarda 

lif elastikiyetinēn arttēĵē tespit edilmiĸtir. ¥nceki ­alēĸmalarda; Karademir vd. (2011) ve Avsar 

(2021) ºzelliĵin olumsuz yºnde etkilediĵini, Hussein ark. (2011) ise  bu ºzelliĵin sulama 

ĸartlarēndan etkilemediĵini bildirmiĸlerdir. 

Jinks-Hayman tipi analiz yºntemi i­in lif elastikiyeti ºzelliĵi deĵerlendirildiĵinde her 

iki sulama koĸulu ve generasyon i­in; (H1/D)1/2 óin 1ôden b¿y¿k olmasē ¿st¿n dominantlēĵē 

gºsterirken, KS F1, KS F2 ve TS F2 i­in KD/KRôin 1ôden b¿y¿k olmasē dominant allellerin, 

TS F1 pop¿lasyonunda ise KD/KRôin 1ôden k¿­¿k olmasē resesif allellerin ­oĵunlukta olduĵu 

sonucunu ortaya ­ēkarmēĸtēr. Wr/Vr grafiĵi incelendiĵinde ise  KS F1 pop¿lasyonunda kēsmi 

dominantlēk, TS F1, KS F2 ve TS F2 pop¿lasyonlarēnda ¿st¿n dominantlēk olduĵu 

saptanmēĸtēr. 

Griffing tipi analiz yºntemi i­in; deĵerlendirildiĵinde her iki generasyon ve sulama 

koĸulu i­in GKY/¥KY oranēnēn 1ôden b¿y¿k tespit edilmiĸ olup bu ºzelliĵin kalētēmēnēn 

eklemeli genler etkisi altēnda olduĵunu sonucunu ortaya ­ēkarmēĸtēr. Ayrēca t¿m 

pop¿lasyonlarda resiprok etkinin ºnemli olduĵu saptanmēĸtēr. 

¥nceki yapēlan ­alēĸmalarda, Cheatham ve ark. (2003) hem eklemeli hem de dominant 

gen etkilerinin ºnemli olduĵunu bidirmiĸlerdir ve bu sonu­ bu ­alēĸmada elde edilen 

bulgularla uyumlu iken; Karademir (2004) ve Antonio de Aguiar ve ark. (2007) ise sadece 

eklemeli gen etkilerinin ºnemli olduĵunu ortaya koyduklarē ­alēĸmalarla farklēlēk 

gºstermektedir. 

Lif elastikiyeti i­in GKY ve ¥KY incelendiĵinde Nazilli 84-S ve NP Ege t¿m 

pop¿lasyonlarda lif elastikiyeti i­in en y¿ksek genel uyum yeteneĵi gºsteren ebeveynler 

olmuĸtur. Her iki sulama koĸulu i­in, F1 generasyonunda Gloria x Nazilli 84-S, Nazilli 84-S x 

NP Ege ve Nazilli M-503 x NP Ege; F2 generasyonu i­in Gloria x Nazilli M-503 

kombinasyonlarē en y¿ksek ¥KY gºsteren melezler olmuĸtur. 

Lif elastikiyeti i­in hesaplanan heterosis ve heterobeltiyosis deĵerleri incelendiĵinde 

ise sērasēyla KS F1 i­in; %10.62 ve %7.72, TS F1 i­in; %10.27 ve %3.69,  KS F2 i­in; %5.69 

ve %4.54 TS F2 i­in %-4.37 ve %-5.47 olarak tespit edilmiĸtir. Heterosis ve heterobeltiyosis 

deĵerleri pop¿lasyonlarda ortak deĵerlendirildiĵinde Gloria ve NP Ege ­eĸitleri lif kopma 

dayanēklēlēĵēnē artērēcē yºnde etki eden ­eĸit olarak tespit edilmiĸtir. Bununla beraber, DAK 
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66:3 ­eĸidinin ana olarak kullanēldēĵē melez serilerinde, baba olarak kullanēldēklarēna kēyasla 

dana y¿ksek katkē saĵladēĵē tespit edilmiĸtir. 

5.11. Sulama Suyu Kullanēm Randēmanē (IWUE) - Su Kullanēm Randēmanē (WUE) 

Sulama suyu kullanēm randēmanē ve su kullanēm randēmanē i­in F1 ve F2 

generasyonlarēnda tam sulamanēn uygulandēĵē pop¿lasyonlarda sulama suyu kullanēm 

randēmanē d¿ĸ¿k olarak saptanērken; su kēsētē uygulanan pop¿layonlarda y¿ksek olduĵu tespit 

edilmiĸtir. ¥nceki ­alēĸmalar sulama suyu kullanēm randēmanēnin, tam sulama koĸullarēnda 

d¿ĸ¿k, kuraklēk koĸullarē altēnda ise daha y¿ksek deĵerlere sahip olduĵunu ortaya koymuĸtur. 

Bu sonu­ elde ettiĵimiz verileri destekler niteliktedir (Baĸal vd., 2009; Daĵdelen vd., 2009; 

Peynircioĵlu, 2004). 

Jinks-Hayman tipi analiz yºntemi i­in IWUE ve WUE ºzellikleri deĵerlendirildiĵinde 

her iki sulama koĸulu ve generasyon i­in; (H1/D)1/2 óin 1ôden b¿y¿k olmasē ¿st¿n dominantlēĵē 

gºsterirken, KS F1, TS F1, KS F2 ve TS F2 i­in KD/KRôin 1ôden b¿y¿k olmasē dominant 

allellerin, pop¿lasyonunda ­oĵunlukta olduĵu sonucunu ortaya ­ēkarmēĸtēr. IWUE i­in, Wr/Vr 

grafiĵi incelendiĵinde ise KS F1 pop¿lasyonunda kēsmi dominantlēk, TS F1 pop¿lasyonunda 

tam dominantlēk, KS F2 ve TS F2 pop¿lasyonlarēnda ise kēsmi dominantlēk olduĵu 

saptanmēĸtēr. WUE i­in, KS F1 pop¿lasyonunda kēsmi dominantlēk, TS F1 pop¿lasyonunda 

tam dominantlēk, KS F2 pop¿lasyonunda ¿st¿n dominantlēk ve TS F2 pop¿lasyonunda ise tam 

dominanlēk genleri ile yºnetildiĵi sonucuna varēlmēĸtēr. 

Griffing tipi analiz yºntemi i­in, IWUE ve WUE deĵerlendirildiĵinde her iki 

generasyon ve sulama koĸulu i­in GKY/¥KY oranēnēn 1ôden b¿y¿k tespit edilmiĸ olup bu 

ºzelliklerin kalētēmēnēn eklemeli genler etkisi altēnda olduĵunu sonucunu ortaya ­ēkarmēĸtēr. 

Bununla beraber pop¿lasyonlarda IWUE ve WUE i­in resiprok etki tespit edilememiĸtir. 

Farshadfar vd. (2011) yaptēklarē ­alēĸmalarēnda bu ºzelliĵi ¿st¿n dominantlēk ile yºnetildiĵini 

belirtmiĸlerdir. 

Sulama suyu kullanēm randēmanē (IWUE) i­in GKY ve ¥KY incelendiĵinde Nazilli 

84-S  t¿m pop¿lasyonlarda en y¿ksek genel uyum yeteneĵi gºsteren ebeveynler olmuĸtur. Her 

iki sulama koĸulu ve generasyon i­in, Gloria x Nazilli 84-S kombinasyonu en y¿ksek ¥KY 

gºsteren melezler olmuĸtur. Su kullanēm randēmanē (WUE) i­in GKY ve ¥KY incelendiĵinde 

t¿m pop¿lasyonlarda Nazilli 84-S ebeveyni ºne ­ēkan ­eĸit olmuĸtur. Gloria x Nazilli 84-S 

kombinasyonu KS F1, KS F2, TS F1 ve TS F2 pop¿lasyonlarēnda, Nazilli 84-S x NP Ege ve 
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Gloria x NIAB 999 KS F2 ve TS F2 pop¿lasyonlarēnda ¥KY bakēmēndan ºne ­ēkan melezler 

olarak belirlenmiĸtir. 

Sulama suyu kullanēm randēmanē i­in hesaplanan heterosis ve heterobeltiyosis 

deĵerleri incelendiĵinde ise sērasēyla KS F1 i­in; %14.0 ve %7.11, TS F1 i­in; %15.47 ve 

%7.46,  KS F2 i­in; %18.62 ve %11.40 TS F2 i­in %5.65 ve %-0.71 olarak tespit edilmiĸtir. 

Heterosis ve heterobeltiyosis deĵerleri pop¿lasyonlarda ortak deĵerlendirildiĵinde Nazilli 84-

S ve NP Ege ­eĸitleri bu ºzelliĵi artērēcē yºnde etki eden ­eĸitler olarak tespit edilmiĸtir. Su 

kullanēm randēmanē i­in hesaplanan heterosis ve heterobeltiyosis deĵerleri incelendiĵinde ise 

sērasēyla KS F1 i­in; %13.98 ve %7.25, TS F1 i­in; %15.47 ve %7.30,  KS F2 i­in; %18.62 ve 

%10.76 TS F2 i­in %0.77 ve %-6.67 olarak tespit edilmiĸtir. Heterosis ve heterobeltiyosis 

deĵerleri pop¿lasyonlarda ortak deĵerlendirildiĵinde Nazilli 84-S ve NP Ege ­eĸitleri bu 

ºzelliĵi artērēcē yºnde etki eden ­eĸitler olarak tespit edilmiĸtir.  

5.12. Ķlk Koza A­ma G¿n Sayēsē (g¿n) 

F1 ve F2 generasyonlarēnda tam sulamanēn uygulandēĵē pop¿lasyonlarda ilk koza a­ma 

g¿n sayēsē y¿ksek olarak saptanērken; su kēsētē uygulanan pop¿layonlarda d¿ĸ¿k olduĵu tespit 

edilmiĸtir. ¥nceki ­alēĸmalarda Ķlk koza a­ma g¿n sayēsēnēn su kēsētēyla d¿ĸt¿ĵ¿ ortaya 

koymuĸtur bu sonu­ elde ettiĵimiz verileri destekler niteliktedir ( Kassem ve Gebaly, 2007; 

Ahmed ve Kassem, 2008; Hamoda, 2010; Hamoda, 2012). 

Jinks-Hayman tipi analiz yºntemi i­in ilk koza a­ma g¿n sayēsē ºzelliĵi 

deĵerlendirildiĵinde her iki sulama koĸulu ve generasyon i­in; (H1/D)1/2 óin 1ôden b¿y¿k 

olmasē ¿st¿n dominantlēĵē gºsterirken, KD/KRôin 1ôden b¿y¿k olmasē dominant allellerin 

­oĵunlukta olduĵu sonucunu ortaya ­ēkarmēĸtēr. Wr/Vr grafiĵi incelendiĵinde ise t¿m 

pop¿lasyonlarda kēsmi dominantlēk olduĵu saptanmēĸtēr. 

Griffing tipi analiz yºntemi i­in; deĵerlendirildiĵinde her iki generasyon ve sulama 

koĸulu i­in GKY/¥KY oranēnēn 1ôden b¿y¿k tespit edilmiĸ olup bu ºzelliĵin kalētēmēnēn 

eklemeli genler etkisi altēnda olduĵunu sonucunu ortaya ­ēkarmēĸtēr. Ayrēca t¿m 

pop¿lasyonlarda resiprok etkinin ºnemli olduĵu saptanmēĸtēr. 

Ķlk koza a­ma g¿n sayēsē i­in GKY ve ¥KY incelendiĵinde F1 generasyonu i­in DAK 

66:3 ve NIAB 999 F2 generasyonu i­in Gloria, NP Ege ve Nazilli M-503 en y¿ksek genel 

uyum yeteneĵi gºsteren ebeveynler olmuĸtur. Her iki sulama koĸulu i­inve generasyon i­in, 

NP Ege ve Nazilli M-503, Nazilli 84-S x DAK 66:3 ve NIAN99 x DAK 66:3 

kombinasyonlarē en y¿ksek ¥KY gºsteren melezler olmuĸtur. 
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Ķlk koza a­ma g¿n sayēsē i­in hesaplanan heterosis ve heterobeltiyosis deĵerleri 

incelendiĵinde ise sērasēyla KS F1 i­in; %-2.07 ve %-4.03, TS F1 i­in; %-1.43 ve %-3.37,  KS 

F2 i­in; %-1.17 ve %-3.21 TS F2 i­in %2.20 ve %0.88 olarak tespit edilmiĸtir. Heterosis ve 

heterobeltiyosis deĵerleri pop¿lasyonlarda ortak deĵerlendirildiĵinde Gloria ve NP Ege 

­eĸitleri erkenciliĵe katkē saĵlayan ­eĸitler olarak tespit edilmiĸtir.  

5.13. Verim (kg/da) 

Y¿r¿t¿len ­alēĸmada tam sulama koĸullarēnda yetiĸtirilen pop¿lasyonlarēnēn verim 

deĵerleri ortalamasēnēn kēsēntēlē sulama koĸullarēna gºre daha y¿ksek olduĵu tespit edilmiĸtir. 

Bu ­alēĸmaya paralel olarak ºnceki ­alēĸmalarda da su kēsētēnēn verim deĵerini d¿ĸ¿rd¿ĵ¿ 

bildirilmektedir (Tekinel ve Kanber, 1978; Krieg, 1997; Krieg, 2000; Ertek ve Kanber 2003; 

McWilliams, 2004; Pettigrew 2004; Mert, 2005; Balkcom vd., 2006; Mills, 2010; Rai, 2011; 

Cave, 2013). 

Jinks- Hayman tipi analiz yºntemi i­in verim ºzelliĵi deĵerlendirildiĵinde her iki 

sulama koĸulu ve generasyon i­in; eklemeli varyans ile dominantlēk varyansē arasēndaki farkēn 

(D-H1) negatif deĵer almasē bu ºzelliĵin kalētēmēnda dominant etkilerin daha ºnemli 

olduĵunu ve dominantlēk derecesinin (H1/D)1/2 1ôden b¿y¿k olmasē ¿st¿n dominantlēĵēn 

bulunduĵunu ortaya koymuĸ. Wr/Vr grafiĵi incelendiĵinde ise regresyon hattēnēn y eksenini 

negatif yºnde kestiĵi TS F1, KS F2 ve TS F2 pop¿lasyonlarēnda ¿st¿n dominantlēk ve pozitif 

yºnde kestiĵi KS F1 pop¿lasyonunda ise kēsmi dominantlēk gen etkisinin olduĵu tespit 

edilmiĸtir. 

Griffing tipi analiz yºntemi ile verim deĵerine ait veriler deĵerlendirildiĵinde hem 

kēsētlē hem tam sulamada F1 ve F2 generasyonu i­in GKY/¥KY oranēnēn 1ôden b¿y¿k olduĵu 

tespit edilmiĸ ve ºzelliĵin kalētēmēnēn eklemeli genlerin etkisi altēnda olduĵu sonucuna 

varēlmēĸtēr. Bununla beraber verim ºzelliĵi i­in pop¿lasyonlarda resiprok etki tespit 

edilememiĸtir.  

Verim deĵeri i­in daha ºnce yapēlan diallel analiz ­alēĸmalarēnda; Kapoor (2000), 

Ahmad vd. (2003), Antonio de Aguiar vd. (2007) eklemeli gen etkilerinin; Khorgade vd. 

(2000) ¿st¿n dominantlēĵēn; Baĸal (2001), Bertini vd. (2001), ¢i­ek ve Kaynak (2008) 

dominant gen etkilerinin; Cheatham vd. (2003)  hem eklemeli hem de dominant gen etkileri; 

Kiani (2003), Rauf vd. (2006), Kiani vd. (2007), Mohamed vd. (2009), M®ndez-Natera vd. 

(2012) hem eklemeli, hem de eklemeli olmayan genlerin; Karademir (2005), Ilyas vd. (2007) 

eklemeli olmayan gen etkilerinin ºnemli olduĵunu bildirmiĸlerdir. 
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Verim deĵeri i­in GKY ve ¥KY incelendiĵinde; t¿m pop¿lasyonlarda Nazilli84-S (2) 

Nazilli 84-S, NP Ege x Gloria melezleri y¿ksek ºzel uyum yeteneĵi gºstererek hem tam 

sulama hem de kēsētlē sulamada ºn plana ­ēkmēĸtēr. F2 generasyonunda ise Nazilli 84-S x NP 

Ege, Nazilli 84-Svx NIAB 999 her iki sulama koĸulunda pozitif ¥KY gºstermiĸlerdir. 

Verim i­in heterosis ve heterobeltiyosis deĵerleri incelendiĵinde ise sērasēyla KS F1 

i­in; %13.95 ve %7.22, TS F1 i­in; %15.47 ve %7.70, KS F2 i­in; %18.62 ve %11.57, TS F2 

i­in %20.79 ve %12.95 olarak tespit edilmiĸtir. ¢eĸitlerin kullanēldēĵē melez serilerinde t¿m 

pop¿lasyonlar i­in Nazilli 84-S y¿ksek heterosis ve heterobeltiyosis y¿zdesi ile ºne ­ēkmēĸtēr.  

Ķncelenen ºzelliklerde elde edilen bulgular ile ºnceki ­alēĸmlaradan elde edilen 

bulgular arasēndaki farklēlēklar kullanēlan meteryal ile ­evresel koĸullardan kaynaklandēĵē 

d¿ĸ¿n¿lmektedir. 
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6. SONU¢ ve ¥NERĶLER 

 

 

Pamuk tarēmēnēn yapēldēĵē ¿lkelerdeki ēslah programlarēnēn amacē, y¿ksek verimli ve 

yeni teknolojiye uygun lif kalitesine sahip pamuk ­eĸitlerinin geliĸtirilmesidir. Bu ºzelliklerin 

­oĵu kantitatif kalētēm ºzelliĵi taĸēmaktadēr. Bu nedenle, birka­ genetik parametreyi i­eren 

basit genetik modeller yardēmēyla, karmaĸēk olan bu iliĸkileri ­ºzmeye ­alēĸan bir­ok ēslah­ē, 

istedikleri baĸarēya ulaĸmakta zorluklarla karĸēlaĸmēĸlardēr. Diallel analiz yºntemi, ēslah­ēlara 

melezleme ēslahēnda ana­larēn se­imine ve ēslahēn erken dºnemlerinde ana­larēn kombinasyon 

yeteneklerinin belirlenmesinde sistematik bir yaklaĸēm imkanē verir, istenilen ºzellikler 

yºn¿nden ¿st¿n olan ana­larēn arasēnda melezleme yapma olanaĵē saĵlar. Aynē zamanda, 

farklē genetik parametrelerin tahminlerine olanak saĵladēĵē i­in ēslah­ēlarēn en etkili ēslah 

yºntemini se­mesine yardēmcē olmaktadēr (Verhalen ve Murray, 1967; Jinks and Hayman, 

1953; Hayman, 1954b; Jinks, 1956; Griffing, 1956; Hayman, 1960). 

Bu ­alēĸma, ¿­ adet kuraklēk stresine tolerant, ¿­ adet kuraklēk stresine hassas olmak 

¿zere toplam altē adet pamuk genotipinin, tam diallel melezleme yºntemine uygun olarak 

yapēlan melezleme sonucunda elde dilen F1 ve F2 generasyonlarēnda; pamukta verim, verim 

komponentleri ve lif kalite parametrelerinin genetik yapēsē ve incelenen ºzelliklere iliĸkin 

kantitatif kalētēm ºzelliklerinin F1 ve F2 generasyonlarēnda, optimum (% 100) ve kēsētlē (%50) 

sulama koĸullarēnda incelenen ºzelliklerde, farklē sulama koĸullarēnēn ve generasyonlarēn 

genotipik varyasyon ¿zerine olan etkisinin saptanmasē ve incelenen ºzelliklere iliĸkin anasal 

etkiyi araĸtērmak, daha sonra yapēlacak ­eĸit ēslahē ­alēĸmalarēna yardēmcē olabilmek amacēyla 

y¿r¿t¿lm¿ĸ; Jinks Hayman ve Griffing tipi analiz yºntemlerine gºre incelenmiĸ, bunun yanē 

sēra heterosis ve heterobeltiosis deĵerleri de saptanmēĸtēr. 

Bazē agronomik, kalite ve su kullanēm ºzelliklerinin kalētēmē ile ilgili saptanan 

bulgularēn ēĸēĵē altēnda; 

1.ñdiallel tablolarēn varyans analiziò, ñdiallel melez analizi ile genetik parametrelerin tahmin 

edilmesiò ve ñkombinasyon yetenekleri analiziò deĵerlendirme yºntemlerinin F1 

generasyonunda kēsētlē-tam sulama koĸullarēnda ve F2 generasyonunda kēsētlē-tam sulama 

koĸullarēnda karĸēlaĸtērēlmasē, 
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2. En uygun ebeveynlerin se­imi ve se­im yºntemlerinin karĸēlaĸtērēlmasē, 

3. ¦mitli melezlerin se­imi ayrē ayrē tartēĸmaya alēnmēĸtēr. 

Hem tam sulama hem de kēsētlē sulama koĸullarēnda her iki generasyon i­in incelenen 

agronomik, kalite ve su kullanēm ºzelliklerinde yeterli genetik varyasyonun olduĵu ºn 

varyans analiziyle saptanmēĸtēr. 

Jinks- Hayman tipi varyans analizinde t¿m pop¿lasyonlar ve ºzellikler i­in; eklemeli 

varyans ile dominantlēk varyansē arasēndaki farkēn (D-H1) negatif deĵer almasē bu ºzelliĵin 

kalētēmēnda dominant etkilerin daha ºnemli olduĵunu ve dominantlēk derecesinin (H1/D)1/2 

1ôden b¿y¿k olmasē ¿st¿n dominantlēĵēn bulunduĵunu ortaya koymuĸ, Wr/Vr grafikleri 

incelendiĵinde ise yine t¿m pop¿lasyonlar ve ºzellikler i­in dominant gen etkilerinin (¿st¿n 

dominant, kēsmi dominant, tam dominant) ºnemli olduĵu saptanmēĸtēr. 

Griffing tipi analiz yºnteminde ise, bitki boyu i­in kēsētlē sulamada F1 ve F2 

generasyonu i­in GKY/¥KY oranēnēn 1ôden k¿­¿k olduĵu tespit edilmiĸ ve eklemeli olmayan 

genler tarafēndan yºnetildiĵi, tam sulamada GKY/¥KY oranēnēn 1ôden b¿y¿k hesaplanmēĸ ve 

bitki boyu ºzelliĵinin kalētēmēnēn eklemeli genler etkisi altēnda olduĵu sonucunu, odun dalē 

sayēsē i­in, tam sulama koĸulunda her iki generasyon i­in GKY/¥KY oranēnēn 1ôden b¿y¿k 

tespit edilmiĸ olup ºzelliĵin kalētēmēnēn eklemeli genler etkisi altēnda olduĵu sonucuna 

varēlērken; KS F1 generasyonunda GKY/¥KY oranēnēn 1 olmasē bu ºzelliĵin kalētēmēnda 

eklemeli ve eklemeli olmayan genlerin birlikte olduĵunu,  KS F2 pop¿lasyonunda ise 

GKY/¥KY oranēnēn 1ôden k¿­¿k olmasē bu ºzelliĵin kalētēmēnda eklemeli olmayan genlerin 

daha baskēn olduĵu sonucu; ­ēr­ēr randēmanē, tek koza k¿tl¿ aĵērlēĵē, koza sayēsē, meyve dalē, 

lif uzunluĵu, lif inceliĵi, lif kopma dayanēklēlēĵē, lif elastikiyeti, sulama suyu kullanēm 

randēmanē, su kullanēm randēmanē ve verim deĵeri i­in GKY/¥KY oranēnēn 1ôden b¿y¿k 

olduĵu tespit edilmiĸ ve ºzelliklerin kalētēmēnēn eklemeli genlerin etkisi altēnda olduĵu 

sonucuna varēlmēĸtēr. Bununla beraber kombinasyon yetenekleri varyans analizinde t¿m 

pop¿lasyonlar i­in, hem eklemeli gen etkilerini iĸaret eden GKY hem de eklemeli olmayan 

gen etkilerini temsil eden ¥KY ºnemli bulunmuĸtur. T¿m bunlarēn ēĸēĵēnda bu analiz 

yºnteminde inecelenen ºzellikler i­in eklemeli ve eklemeli olmayan genlerin birlikte etki 

etmesine raĵmen GKY/¥KY oranēnēn 1ôden b¿y¿k olmasē eklemeli genlerin ­oĵunlukta 

olduĵunu gºstermektedir. 

Griff ing tipi diallel analizden elde edilen bilgiler Jinks-Hayman tipi analize gºre daha 

kēsētlēdēr. Bununla beraber her iki metodun da uygulama alanlarē birbirinden farklēdēr. Griffing 
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tipi analiz yºnteminde ­eĸitlerin veya hatlarēn meydana getirdiĵi pop¿lasyonlardan melez 

varyete meydana getirme olasēlēĵē aĵēr basmēĸ ve GKY ve ¥KY varyanslarē kullanēm alanē 

i­in yeterli olmuĸtur. Bu nedenle Griffing tipi diallel analiz yºntemi geniĸ uygulama alanēnē 

melez varyete ēslahēnda bulmuĸtur. Jēnk-Hayman tipi analiz yºntemi ise uygulama alanēnē 

pop¿lasyonlarēn genetik yapēlarēnē araĸtērmada bulmuĸtur. Diĵer bir ifade ile Jinks-Hayman 

tipi analiz yºntemi temel bilim olan genetik alanēna girmektedir (Yēldērēm vd., 1979). Bu 

sebeplerden dolayē ēslah­ē kendi amacēna gºre sonu­larē yorumlamalē ve deĵerlendirmelidir. 

Diallel analiz yºntemlerindeki aksaklēklarēn veya uyuĸmazlēklarēn nedeni Gilbert (1958) 

tarafēndan detaylē bir ĸekilde ortaya konmuĸtur. T¿m bunlar ēĸēĵēnda, metodun uygulanacaĵē 

pop¿lasyonun se­imi, ­evre faktºr¿, deĵerlerin elde edilmesi ve analizin yorumlanma ĸekli 

tamamen ēslah­ēya baĵlē olduĵu i­in, diallel ­alēĸmalarda ºnemli olan tamamen ēslah­ē ve 

onun se­imleri olduĵu kanēsēna varēlmaktadēr. 

6x6 diallel melez programēnda GKY, heterosis ve heterobeltiyosis deĵerleri ēĸēĵēnda, 

bitki boyu i­in Nazilli84-S (2) ve Nazilli M-503 (4) ; ­ēr­ēr randēmanē i­in, Gloria (1) ve 

NIAB 999 (6) ; tek koza k¿tl¿ aĵērlēĵē i­in, Gloria (1) ve Nazilli M-503 (4); koza sayēsē i­in, 

Nazilli 84-S (2), NP Ege (3) ve NIAB 99;  odun dalē sayēsē i­in NP Ege (3) ; meyve dalē i­in,  

Nazilli 84-S (2),NP Ege ve Nazilli M-503; lif uzunluĵu i­in, Nazilli 84-S (2);  lif inceliĵi i­in,  

Nazilli 84-S (2) ve NIAB 99(6);  lif kopma dayanēklēlēĵē i­in, NIAB 99 ve DAK 66:3; lif 

elastikiyeti i­in, Nazilli 84-S, NP Ege ve Gloria; sulama suyu kullanēm randēmanē (IWUE) ve 

su kullanēm randēmanē (WUE)  i­in, Nazilli 84-S ve NP Ege; ilk koza a­ma g¿n sayēsē i­in, 

Gloria ve NP Ege; verim deĵeri i­in Nazilli84-S (2) olarak ēslah ­alēĸmalarē i­in uygun olan 

ebeveynler olarak belirlenmiĸtir. 

6x6 tam diallel olarak yºnetilen bu ­alēĸmanēn sonucunda F1 generasyonunda; bitki 

boyu, tek koza k¿tl¿ aĵērlēĵē, meyve dalē, lif uzunluĵu ve lif inceliĵi i­in tam sulama, ­ēr­ēr 

randēmanē, koza sayēsē, odun dalē sayēsē ve koza a­ma g¿n saysē i­in tam ve kēsētlē sulama 

ĸartlarēnda; F2 generasyonunda ­ēr­ēr randēmanē, odun dalē sayēsē, lif kopma dayaklēlēĵē 

ºzelliklerinde kēsētlē sulama, koza sayēsē, lif uzunluĵu i­i tam sulama, lif inceliĵi, lif 

elastikiyeti ve koza a­ma g¿n sayēsē i­in tam ve kēsētlē sulama ĸartlarēnda hem tam diallel 

varyans analiz sonu­larēnda (c ve d komponentleri) hem de Griffing tipi diallel analiz 

yºnteminde anasal etki varyansē ºnemli olarak hesaplanmēĸtēr. 

¦mitvar melezler belirlenirken ºzel uyum yeteneĵi, heterosis ve heterobeltiyosis 

deĵerleri ve melez kombisanyonunun hem kēsētlē sulama hem de tam sulamadaki 

performanslarē dikkate alēnmēĸtēr. Yapēlan bu ­alēĸma sonucunda F1 generasyonda, bitki boyu 
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i­in, Gloria x DAK 66:3, NP Ege x Nazilli M-503 ve NP Ege x NIAB 999; ­ēr­ēr randēmanē 

i­in, Nazilli 84-SxNP Ege ve Gloria x NIAB 999; tek koza k¿tl¿ aĵērlēĵē i­in, Gloria x DAK 

66:3 ve Nazilli M-503 x Gloria; koza sayēsē i­in, Nazilli 84-S x DAK 66:3, NIAB 99 x Gloria, 

NIAB 99 x Nazilli 84-S, NIAB 99 x NP Ege; odun dalē sayēsē i­in, Nazilli M-503 x Gloria; 

meyve dalē i­in, Nazilli M-503 x DAK 66:3; lif uzunluĵu i­in, KS F1 pop¿lasyonu i­in Nazilli 

M-503 x Gloria, TS F1 pop¿lasyonu i­in Nazilli M-503 x NIAB 99; lif inceliĵi i­in Nazilli 

84-S x Nazilli 503-M; lif kopma dayanēklēlēĵē i­in, Nazilli 84-S x Nazilli M-503; lif 

elastikiyeti i­in, Gloria x Nazilli 84-S, Nazilli 84-S x NP Ege ve Nazilli M-503 x NP Ege; 

sulama suyu kullanēm randēmanē (IWUE) ve su kullanēm randēmanē (WUE)  i­in, Gloria x 

Nazilli 84-S; ilk koza a­ma g¿n sayēsē i­in,  NP Ege ve Nazilli M-503, Nazilli 84-S x DAK 

66:3 ve NIAB99 x DAK 66;  verim deĵeri i­in Gloria x Nazilli 84-S, NP Ege x Gloria 

¿mitvar melezler olarak tespit edilmiĸtir. 

Bu ­alēĸmada F1 generasyonu i­in dar anlamda kalētēm derecesi sērasēyla kēsētlē sulama 

ve tam sulama; bitki boyu i­in %21 ve %22, ­ēr­ēr randēmanē i­in %25 ve %22, tek koza k¿tl¿ 

aĵērlēĵē %27 ve %8, koza sayēsē i­in %20 ve %16, odun dalē sayēsē i­in %6 ve %16, meyve 

dalē i­in %18 ve %30, lif uzunluĵu i­in %33 ve %48, lif kopma dayanēklēlēĵē i­in %40 ve 

%23, lif elastikiyeti i­in %10 ve %26, sulama suyu kullanēm randēmanē i­in %12 ve %10, su 

kullanēm randēmanē i­in %12 ve %10, ilk koza a­ma g¿n sayēsē i­in %22 ve %18, verim i­in 

%12 ve %10 olarak hesaplanmēĸtēr. F2 generasyonu i­in dar anlamda kalētēm derecesi sērasēyla 

kēsētlē sulama ve tam sulama; bitki boyu i­in %15 ve %2, ­ēr­ēr randēmanē i­in %15 ve %32, 

tek koza k¿tl¿ aĵērlēĵē %17 ve %4, koza sayēsē i­in %18 ve %6, odun dalē sayēsē i­in %8 ve 

%17, meyve dalē i­in %18 ve %4, lif uzunluĵu i­in %28 ve %25, lif inceliĵi i­in %21 ve 

%50, lif kopma dayanēklēlēĵē i­in %36 ve %25, lif elastikiyeti i­in %9 ve %21, sulama suyu 

kullanēm randēmanē i­in %21 ve %13, su kullanēm randēmanē i­in %21 ve %13, ilk koza a­ma 

g¿n sayēsē i­in %18 ve %18, verim i­in %12 ve %14 olarak hesaplanmēĸtēr. Eklemeli 

varyansēn fenotipik varyans i­indeki payē dar anlamda kalētēm derecesi olarak tanēmlanēr. Bu 

tip kalētēm derecesi ebeveynler arasēndaki fenotipik farklēlēklarēn dºllerinde elde edilebileĵi 

oranē gºsterir. Bu nedenle kalētēm derecesi bir karakter i­in seleksiyonun ne ĸekilde yapēlacaĵē 

hakkēnda karar vermede kriter olarak kullanēlabilir (Yēldērēm vd., 1979).  T¿m bunlarla 

beraber yapēlan bu ­alēĸmada dar anlamda kalētēm derecelerinin t¿m ºzellikler i­in d¿ĸ¿k 

olmasē, Jinks-Hayman diallel analiz metoduna gºre t¿m ºzelliklerin kalētēmēnda dominant 

genlerin etkisinin daha b¿y¿k olmasē ve bunu destekler nitelikte F1 generasyonuna kēyasla F2 

generasyonunda dar anlamda kalētēm derecesinin d¿ĸmesi eklemeli gen etkisinin etkisini 
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kaybettiĵi ve yerini eklemeli olmayan veya dominant gen etkilerine bēraktēĵē sonucuna 

varēlmaktadēr. Bu sebeplerden bu ­alēĸma sonucunda seleksiyonun F5-F6 generasyonunda 

yapēlmasēnēn uygun olduĵu sonucuna ulaĸēlmēĸtēr. 

Diallel tablolarēn varyans analizi tam sulama ve kēsētlē sulama i­in deĵerlendirildiĵinde 

F1 generasyonunda; bitki boyu i­in tam sulama koĸullarēnda a, b1, b2, b3, b, c ve d deĵerleri 

ºnemli ­ēkarken, kēsētlē sulama koĸullarēnda b1, b2 ve b3 ºnemli ­ēkmēĸ ve a, c, ve d etkilerini 

yitirmiĸtir. Tek koza k¿tl¿ aĵērlēĵē i­in tam sulama koĸullarēnda a, b1, b2, b3, b, c ve d ºnemli 

­ēkarken kēsētlē sulama koĸullarēnda sadece a ve b3; odun dalē sayēsē i­in tam sulamada a, b1,  

b3, b ve c ºnemli ­ēkarken kēsētlē sulama koĸullarēnda sadece c; meyve dalēnda tam sulama 

koĸullarēnda a, b1, b2, b3, b, c ve d ºnemli ­ēkarken kēsētlē sulamada sadece a ºnemli 

bulunmuĸtur. Bununla beraber lif uzunluĵu, lif inceliĵi, lif kopma dayanēklēlēĵē, lif 

elastikiyeti, WUE, IWUE, tek koza k¿tl¿ aĵērlēĵē ve verim deĵerlerinde bu varyans deĵerlerin 

her iki sulama koĸulunda da ºnemli olarak tespit edilmiĸtir. Yine F2 generasyonu i­in de farklē 

sulama ĸartlarēnda gen etki bi­imleri deĵiĸen ºzellikler olduĵu gibi her iki koĸulda da aynē 

etki bi­imini gºsteren ºzellikler mevcuttur. Tam sulama ve kuraklēk stresi koĸullarēnda 

melezlerdeki gen hareketlerinin farklēlēĵē, kuraklēĵa dayanēklē bitki ēslahēnēn kuraklēk koĸullarē 

altēnda yapēlmasē gerektiĵini d¿ĸ¿nd¿rmektedir. 
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T.C. 

 

AYDIN  ADNAN MENDERES ¦NĶVERSĶTESĶ  

FEN BĶLĶMLERĶ ENSTĶT¦S¦ 

 

BĶLĶMSEL ETĶK BEYANI  

 

 

 ñPAMUKTA (Gossypium hirsutum L.) TAM VE KISITLI SULAMA KOķULLARINDA 

VERIM VE LIF KALITE ¥ZELLIKLERININ TAM DIALLEL Y¥NTEMI ILE GENETIK 

ANALIZI ò baĸlēklē Doktora tezimdeki b¿t¿n bilgileri etik davranēĸ ve akademik kurallar 

­er­evesinde elde ettiĵimi, tez yazēm kurallarēna uygun olarak hazērlanan bu ­alēĸmada, bana 

ait olmayan her t¿rl¿ ifade ve bilginin kaynaĵēna eksiz atēf yaptēĵēmē bildiririm. Ķfade 

ettiklerimin aksi ortaya ­ēktēĵēnda ise her t¿rl¿ yasal sonucu kabul ettiĵimi beyan ederim. 
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