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OZET

BAZI MELEZ PAMUK (Gossypium hirsutum L.) POPULASYONLARINDA
POLEN CANLILIGI VE OZELLIKLER ARASI iLiSKiLERIN SAPTANMASI

Palabiyik M, Aydin Adnan Menderes Universitesi, Fen Bilimleri Enstitiisii, Tarla
Bitkileri Program, Yiiksek Lisans Tezi, Aydin, 2021.

Amag: Pamukta verim ve Kkalite Ozellikleri igin varyasyon ve kalittm derecesinin
tanimlanmasi, 6zellikler arasi iligkilerin saptanmas: ve yiiksek sicakliga tolerans yoniinden

polen canliliginin belirlenmesi amaglanmustir.

Materyal ve Yontem: Gossypium hirsutum L. tiiriine ait 5 ana ve 2 baba ana¢ melezlenmis
ve Fi’lerin kendilenmesi ile olusturulan 10 farkli F2 melez kombinasyonundan olusan
populasyon elde edilmistir. Anaglar ile birlikte toplam 17 genotip do6l siralar1 seklinde
ekilmistir. Her parselden tesadiifi elde edilen 50 bitkide verim, verim bilesenleri ve lif kalite
ozelliklerine iligskin degisim araliklari, varyasyon katsayisi ve genis anlamda kalitim derecesi
saptanmustir. Ozellikler arasi iligkileri belirlemek icin basit korelasyon katsayilar1 ve path
analizi kullanilmistir. Genotiplere iliskin ¢icek tozlarinda 6nce 40 °C’de yiiksek sicaklik stresi

uygulanmis ve tetrazolium testi ile polen canliliklar1 goriintiilenmistir.

Bulgular: Bitki boyu, taraklanma, ¢i¢eklenme ve koza agma giin sayisi, ¢ir¢ir randimani ve
lif dayaniklili1 i¢in varyasyon katsayisinin 10’un altinda; lif inceligi i¢in 10 - 20 arasinda
buna karsin koza agirligi, koza sayisi, tek bitki verimi ve lif uzunlugu i¢in 20’nin iizerinde
oldugu bulunmustur. Genis anlamda kalitim derecesinin bitki boyu, koza sayisi, koza agirligi,
¢irgir randimani, lif uzunlugu, lif inceligi ve lif dayanikliligi i¢in yiiksek oldugu goriilmiistiir.
Tek bitki verimi iizerine en 6nemli dogrudan etkiyi yapan Ozelliklerin koza sayisi, koza

agirhigl, koza agma giin sayis1 ve bitki boyu oldugu saptanmustir.

Sonug¢: ST-468 x AGC-208 F; melez kombinasyonunun verim ve lif kalite ozellikleri
yoniinden 1yi performans gosterdigi, tek bitki se¢imi i¢in yeterli u¢ degerler tasidigi ve yliksek

sicaklikta polen canlilig1 yoniinden en timitvar genotip oldugu sonucuna varilmistir.

Anahtar Kelimeler: F., Korelasyon, Pamuk, Polen Canlilig1, Varyasyon



ABSTRACT

THE DETECTION OF THE POLLEN VIABILITY AND CORRELATIONS
AMONG CHARACTERS IN HYBRID COTTON (Gossypium hirsutum L.)
POPULATIONS

Palabiyik M, Aydin Adnan Menderes University, Graduate School of Natural and
Applied Sciences, Field Crops Program, Master Thesis, Aydin, 2021.

Objective: It was aimed to define the variation within population and heritability for yield
and quality characters, to determine the correlations between observed traits and to screen
pollen viability in terms of heat tolerance in cotton.

Material and Methods: The parents including 5 line and 2 tester (Gossypium hirsutum L.)
were crossed, F1 populations were selfed and 10 different F, populations were obtained.
Together with the parents, a total of 17 genotypes were planted as progeny rows. The
coefficient of variation, broad sense heritability and ranges of yield, yield components and
fiber quality traits were determined in 50 randomly obtained plants from each plot. Simple
correlation coefficients and path analysis were used to determine the relationships between
characters. The pollen viability was monitored by tetrazolium test after high temperature

stress at 40 °C was applied to pollen of genotypes.

Results: The coefficient of variation for plant height, days to first squaring, days to first
flowering, days to first boll opening, ginning out-turn and fiber strength was below 10;
between 10 and 20 for fiber fineness, whereas it was above 20 for boll weight, boll number,
single plant yield and fiber length. The broad sense heritability was found to be high for plant
height, boll number, boll weight, ginning out-turn, fiber length, fiber fineness and fiber
strength. The most important direct effects on single plant yield are the number of bolls, boll

weight, number of boll opening days and plant height.

Conclusion: ST-468 x AGC-208 F, hybrid combination performed well in terms of yield and
fiber quality characteristics with sufficient extreme values for single plant selection, and was

the most promising genotype in terms of pollen viability at high temperature.

Keywords: Correlations, Cotton, F2, Pollen Viability, Variation.



1. GIRIS

Pamuk (Gossypium hirsutum L., 2n=52), tropikal ve sub-tropikal bolgelere adapte
olabilen, otsu, kiiciik ¢ali veya agac seklinde gelisim gdsteren bir bitkidir. Bu bitki ¢ok yillik
olmasma karsin ekonomik olarak tek yillik yetistirilir. Taksonomik olarak pamuk, 18.

yiizyilda Carl Linnaeus (1707-1778) tarafindan Gossypium cinsi olarak tanimlanmustir.

Bir endiistri bitkisi olan pamuk, yaygin ve zorunlu kullanim alaniyla insanlik agisindan
yarattigl katma deger ve istihdam olanaklariyla iretici iilkeler agisindan biiylik ekonomik
oneme sahiptir. Pamuk bitkisi, islenmesi bakimindan g¢ir¢ir sanayisinin, lifi ile tekstil
sanayisinin, tohumu ile yag ve yem sanayisinin, linteri ile de kagit sanayisinin hammaddesi
olarak kullanilmaktadir. Petrol gibi fosil yakitlara alternatif olarak pamugun tohumundan elde
edilen yag, giderek artan oranda biodizel tiretiminde de hammadde olarak tercih edilmektedir.
Bunlarin yani sira diinya niifusunun hizla artis1 ve yasam standartlarinin yiikselmesine bagl
olarak, pamuk bitkisine olan talep biitiin sektorlerde giin gegtikge artmaktadir. Cok farkli
kullanim amaci olmasi sebebiyle pamuk ihtiyaci tiim diinyada giderek artmakta ve gegtigimiz
yillarda hissedilen ekonomik kriz sebebiyle azalan iiretim ve tiiketim degerlerinin

ontimiizdeki donemlerde artacagi tahmin edilmektedir (Anonim, 2017).

Ticari olarak pamuk tarimi, diinyanin en sicak enlemlerinde yogunlagmistir. Pamuk,
Kuzey Yarimkiirede 45 ve Giiney Yarimkiirede ise 32 enlemlerine kadar uzanan bir alanda
yetistirilmektedir. Diinyada pamuk tarimina elverisli ekolojiye sahip az sayida iilke olmasi
nedeniyle, diinya pamuk iiretiminin %80’ine yakin1 Tirkiye’nin de iginde bulundugu 7 tilke
tarafindan gerceklestirilmektedir. ABD Tarim Bakanligi (USDA) verilerine gore; diinyada
2020/21 sezonunda 31,6 milyon ha alanda pamuk ekimi yapildig:r ve bu ekimin yaklasik
%41’inin Hindistan’da gergeklestigi bildirilmistir. Ekim alanlarinin genisliginde Hindistan’1,
Cin, ABD, Pakistan ve Brezilya izlemistir. Son yillarda Afrika iilkelerinde pamuk ekim
alanlarinin genislemesi sonucu Tirkiye, ekim alanlarinda goriilen artisa ragmen diinya pamuk

ekim alan1 agisindan 11’inci sirada yer almistir. (Cizelge 1.1).

Diinya pamuk iiretimi son alti sezonda 24,5 milyon ton seviyelerinde seyretmistir.
Toplam pamuk tiretimi 2020/21 sezonunda bir 6nceki yetistirme sezonuna gore yaklasik %7,5
azalarak 24,6 milyon ton olmustur. Diinyada pamuk iiretiminin en ¢ok oldugu iilke uzun

yillardir Cin olurken son yillardaki {iretim artistyla Hindistan Cin’i geride birakmakta ya da



bu iki iilke tiretimde basa bas gitmektedir. 2020/21 sezonu verilerine gore diinyada en gok
kiitlii pamuk tireten ilk 5 {ilke sirasiyla; 6,4 milyon ton ile Cin, 6,2 milyon ton ile Hindistan,
3,2 milyon ton ile ABD, 2,5 milyon ton ile Brezilya ve 980 bin ton ile de Pakistan olmustur.
Tiirkiye ise 647 bin ton ile diinya toplam iiretiminin yaklasik %3’iinli karsilayarak 7. sirada
yer almaktadir. Tiiketimde ise ilk bes sirayr Cin, Hindistan, Pakistan, Banglades ve Tiirkiye
almistir (Cizelge 1.2).

Cizelge 1.1. Diinyada yillara gore pamuk ekim alanlar1 (1000 ha)

Ulkeler 2015/16 2016/17 2017/18 2018/19 2019/20 2020/21
Hindistan 11.638 10.845 12.235 12.600 12.700 13.000
ABD 3.291 3.848 4.492 4.130 4.177 3.350
Cin 3.793 3.100 3.350 3.367 3.300 3.250
Pakistan 2.670 2.496 2.665 2.325 2.631 2.200
Ozbekistan 1.272 1.250 1.208 900 900 980
Brezilya 1.007 939 1.175 1.618 1.662 1.400
Burkina Faso 631 740 879 646 735 560
Mali 573 656 704 698 782 170
Benin 372 418 530 656 700 620
Tiirkmenistan 534 545 545 534 545 550
Tiirkiye 434 416 502 519 478 350
Diger 4.942 4.610 4.950 4.992 5.100 5.180
Toplam 31.163 29.867 33.195 33.457 35.321 31.610

Kaynak: USDA Pamuk Istatistikleri — Haziran 2021

Cizelge 1.2°de gorildiigi gibi 2020/21 sezonunda diinya pamuk {iretiminin yaklagik
%50’si Cin ve Hindistan tarafindan karsilanmustir. Tiirkiye Istatistik Kurumu (TUIK) bitkisel
tiretim istatistiklerine gore, Tiirkiye 2020/21 iiretim sezonunda bir 6nceki yila gore yaklasik
%20 azaligla 647 bin ton lif pamuk iiretmis ve bu rakamla diinya {iretim siralamasinda 7.
sirada yer almaya devam etmistir. Tlirkiye ayn1 zamanda birim alandan elde edilen lif pamuk
verimi yoniinden besinci, pamuk tiiketimi yoniinden dordiincii ve pamuk ithalati yoniinden ise

besinci sirada yer almaktadir.



Cizelge 1.2. Diinyada yillara gore lif pamuk tiretimi (1000 ton)

Ulkeler 2015/16 2016/17 2017/18 2018/19 2019/20 2020/21
Hindistan 5.746 5.865 6.350 5.350 6.271 6.205
Cin 5.200 4.900 5.890 6.040 5.933 6.423
ABD 2.826 3.738 4.560 4.000 4.336 3.181
Brezilya 1.289 1.530 2.010 2.730 3.000 2.449
Pakistan 1.537 1.663 1.800 1.670 1.350 980
Tiirkiye 738 756 882 976 814 647
Ozbekistan 832 789 800 640 640 762
Meksika 188 164 335 414 342 222
Arjantin 214 180 226 257 358 292
Tiirkmenistan 300 296 304 300 307 200
Diger 3.004 3.247 3.609 3.308 3.160 3.298
Toplam 21.476 23.075 26.676 25.686 25.929 24.659

Kaynak: ICAC ve USDA Pamuk Istatistikleri — Haziran 2021

TUIK verilerine gére 2019/20 iiretim sezonunda Tiirkiye’de kiitlii pamuk iiretimi 2,2
milyon ton, bu tiretimin lif pamuk karsili1 yaklasik %37 ¢ir¢ir randimani ile 814 bin ton
olurken, lif pamuk yeterlilik orani ise %50’dir. 2019/20 sezonunda gerg¢eklesen liretimin
tiiketimi karsilama orani, 2018/19 iiretim sezonunda gergeklesen %63 yeterlilik oraninin hayli

uzagindadir (Cizelge 1.3).

2018 yili tiretim sezonunda Tiirkiye’de tretilen pamugun %85’ini karsilayan alt1 il
sirastyla Sanhwurfa (%40), Aydin (%11), Hatay (%10), Diyarbakir (%9,5) Adana (%8) ve
Izmir (%6) olmustur (Cizelge 1.4)

Cizelge 1.3. Tiirkiye lif pamuk iiretim ve tiiketim durumu (1000 ton)

Uretim Uretim Tiiketim Fark Uretimin Tiiketimi Karsilama
(Kiitlii) (Lif) (Lif) (Lif) Oram (%)

2015/16 2.050 738 1.500 -7162 %49

2016/17 2.100 756 1.455 -699 %52

2017/18 2.450 882 1.481 -599 %60

2018/19 2.570 976 1.555 -579 %63

2019/20 2.200 814 1.633 -819 %50

Kaynak: TUIK — Haziran 2021



Cizelge 1.4. Tirkiye’de bolgeler itibariyle pamuk ekim alanlar1 (1000 ha)

Giineydogu Cukurova Antalya
Ege Bolgesi Toplam

Anadolu Boélgesi Yoresi Yoresi
1995 204.2 249.9 2725 3.00 756.6
2000 316.8 201.7 123.0 12.6 654.1
2005 295.0 137.8 108.6 54 546.8
2010 287.8 82.6 106.1 4.1 480.6
2015 264.5 91.7 71.6 6.2 434.0
2019 288.9 88.4 95.2 4.0 477.8

1995-2019

%+41 %-65 %-65 %-87 %-37

(% degisim)

Kaynak: TUIK — Mart 2021

Tiirkiye’de pamuk tariminin tamamina yakini Giineydogu Anadolu Bolgesi, Ege
Bolgesi ile Cukurova ve Antalya Yoreleri’'nde yapilmaktadir. 2019 yilinda 1995 yilina gore
Gilineydogu Anadolu Bolgesi’'nde pamuk ekim alanlar1 %41 oraninda genislerken, Ege
Bolgesi’nde %65, Cukurova Yoresi'nde %65 ve Antalya Yoresi’nde ise %87 oraninda
daralmigtir. Bu yillar arasindaki ekim alanlarinda meydana gelen toplam daralma ise yaklagik
%37 olmustur. Ozellikle Ege ve Cukurova’daki azalma sadece oransal olarak degil hektar

bazinda da ciddi alanlara karsilik gelmektedir (Cizelge 1.4)

TUIK verilerine gore, Tiirkiye’de 2019 yilinda 477 bin hektar alanda pamuk ekimi
yapilmistir. Ekim alanlarinin genisligi bakimindan ilk siray1 Giineydogu Anadolu Bélgesi’nin
aldig1 goriilmektedir. Giineydogu Anadolu Bdlgesi’nin tiim ekim alanlar igerisindeki pay1
%060 olurken, Ege Bolgesi’nin %19, Cukurova yoresinin %20 ve Antalya Yoresi’nin ise %1

olmustur (Cizelge 1.4)

Pamuk bitkisi diger bitkiler ile karsilastirildiginda yiiksek sicakliga ve kurakliga karsi
daha toleransli olarak goriilse de pamuk tarimi yapilan bir¢ok alanda kiiresel iklim degisikligi
nedeniyle 6nemli verim ve kalite azalislar ile karsilasilmaktadir (Reddy vd., 2020). Cevresel
stres kosullarina toleransli, verim kapasitesi yliksek ve lif kalite o6zellikleri iistiin pamuk
genotiplerinin gelistirilmesi bir¢ok 1slah programinin hedefi olarak goriilmektedir. Kendine
dollenen bitkilerin 1slahinda oldugu gibi pamukta da F. generasyonundaki varyabilite arzu
edilen bitki tiplerinin seleksiyonu yoniinden Onem tasimaktadir. Bir¢ok calismada F»
generasyonundaki farklilik, u¢ degerlerin oram1 ve genis anlamda kalittm derecesi

incelenmistir (Dhamayanathi vd., 2010; Gopi ve Patil, 2017; Khan vd., 2017; Baloch vd.,



2018; Farooq vd., 2018; Joshi ve Patil, 2018).

Yiksek sicaklik stresine karsi toleransli genotipleri gozlemlemede polen canliligi
onemli bir seleksiyon Olgiitii olarak kullanilmaktadir. Son yillarda iklim degisikliginin sebep
oldugu en onemli cevresel stres kaynaklarindan biri olan yiiksek sicaklik, erkek ve disi
gametlerin gelisimi, polen ¢imlenmesi ve polen tiipiiniin gelismesini engelleyerek dollenmeyi
siirlandirabilen en 6nemli ekolojik faktorlerden biridir (Hedhly vd., 2009; Zinn vd., 2010).
Bir genotipin c¢igeklerinde iiretilen toplam polen miktarinin yani sira, morfolojik yonden
saglikli gelismis polen miktarmin da yiiksek olmasi dollenme siireci agisindan biiyiik 6nem
arz etmektedir (Eti, 1990; Normand vd., 2002). Polene ait 6zelliklerin performansi genotiplere
bagli olarak degiskenlik gostermesinin yani sira sicaklik, nem ve gilines radyasyonu gibi bazi

cevresel faktorlerden de siddetli sekilde etkilenmektedir (Zebrowska, 1997).

Uzerinde calisilan bitkinin déllenme biyolojisi hakkinda fikir sahibi olmak acisindan,
polen c¢imlendirmesi ve polen canliligi ozelliklerinin tespit edilmesi, bu 06zelliklerin
melezleme g¢alismalarinda kullanilabilme imkanini belirlemek bakimindan onemlidir (Elgi,
1994). Tozlanma ve dollenme siireclerinin temel unsurunu canlilik orani yiiksek olan
polenlerin bol miktarda {iretilmesi olusturmakta ve laboratuvarda gerceklestirilen polen
cimlendirme ve canlilik testleri ile kisa slirede polen sagligi hakkinda istenilen bilgiler elde
edilebilmektedir (Eti, 1991). Dolayisiyla melezleme g¢alismalarinda kullanilacak tozlayici
genotiplerin polen liretim miktari, polen canlilig1 ve polen ¢imlenme oraninin bilinmesi, 1slah

caligmalarinin programlanmasinda énemli bir 6l¢iit olarak degerlendirilebilecektir.

Bitki 1slah1 ¢alismalarinda korelasyon katsayilari siklikla kullanilmaktadir. Bu katsayilar
daha ¢ok birbirinden bagimsiz 6zellikler arasindaki iligkileri ortaya ¢ikarmaktadir. Bundan
dolay1, kiitlii pamuk verimini arttirmak amaciyla verim bilesenleri dikkate alinarak yapilacak
seleksiyon iglemlerinde korelasyon katsayisi tek basina yetersiz kalmaktadir. Basarili bir
seleksiyon caligmasi ylriitmek i¢in, kiitli pamuk verimine katki saglayan ozelliklerin
dogrudan ve dolayli etkilerinin iyi bilinmesi yararli bulunmustur (Khan vd., 2007; Ahmad
vd., 2008). Wright (1921) tarafindan gelistirilen ‘Path Analizi’ populasyon genetigi ve islah

aragtirmalarinda yaygin olarak tercih edilmektedir.

Aydin Soke ilgesinde daha Once yiiriitiilen ¢aligmalarda bazi 6zellikleri ile dikkati ¢ceken
Gloria, Claudia, ST-468 ve Carisma ¢esitleri ile MD genotipi ana; yiiksek sicaklik stresi
yoniinden olumlu &zellikleri degerlendirilen AGC-208 ve AGC-85 genotipleri baba olarak
kullanilmis ve olast 10 F2 populasyonu elde edilmistir. Bu c¢alismada, ana¢ ve F»

populasyonlarinin basit istatiksel tanitimi, incelenen ozellikler yoniinden genis anlamda



kaliim derecesinin saptanmasi ve yiiksek sicaklik stresi kosullarinda polen canliliginin
belirlenmesi amaglanmistir. ileride yapilacak seleksiyonlara yén vermesi yoniinden basit

korelasyon katsayilar1 ve path analiz sonuglar1 incelenmistir.



2. KAYNAK OZETLERI

Alam ve Islam (1991) 20 farkli pamuk genotipi ile yaptiklar1 arastirmada, path analizi
araciliiyla bitkide koza sayis1 ve tek koza agirliginin tek bitki kiitlii verimi tizerine dogrudan
etkisinin dnemli oldugunu tespit etmislerdir. Koza sayisi ve koza agirliginin seleksiyon olgiitii

olarak kullanilabilecegini 6nermislerdir.

Copur (1995) baz1 pamuk ¢esitlerinde kiitlii pamuk verimi ile bitki boyu ve koza sayisi
arasinda istatistiki anlamda 6nemli ve pozitif, erkencilik oran1 ve genet sayis1 arasinda ise
onemli ve negatif korelasyon saptamistir. Yaptig1 path analizi ile bitki boyu ve koza sayisinin
kiitli pamuk verimine pozitif ve dogrudan etki yaptigmi belirlemistir. Tek kiitli pamuk
verimini artirma yOniinden yapilacak i1slah c¢alismalarinda bitki boyu ve koza sayisi

ozelliklerinin seleksiyon dlgiitii olarak kullanilmasinin yararli olabilecegini bildirmistir.

Ahmad ve Azhar (2000) F> generasyonunda koza sayisi ve ¢ir¢ir randimani ile kiitlii
pamuk verimi, tek koza agirligi, lif uzunlugu, lif inceligi ve lif indeksi arasinda pozitif ve
istatistiki diizeyde onemli korelasyonlar saptamislardir. Koza agirligi, ¢ir¢ir randimani, lif
inceligi ve tek bitki verimi 6zellikleri arasinda pozitif iliskiler belirlemislerdir. Path analizi
sonuclari ile koza sayist ve koza agirliginin verime en biiyiik katkiyr yaptigini bildirmislerdir.
Buna ek olarak, tek koza agirligi, ¢ir¢ir randimani, lif uzunlugu, lif inceligi ve lif indeksi

ozelliklerinin koza sayis1 lizerinden verimi 6nemli derecede etkiledigini tespit etmislerdir.

Azhar vd. (2004) kiitli pamuk veriminin lif inceligi, lif uzunlugu ve lif
dayanikliligindan daha yiiksek varyasyon katsayisina sahip oldugunu saptamislardir. Kiitlii
pamuk verimi ile lif inceligi ve dayanikliligi arasinda onemli ve olumlu, buna karsin lif
uzunlugu ve kiitlii pamuk verimi arasinda ise 6nemli ve negatif korelasyon oldugunu

bulmuslardir.

Burke vd. (2004) pamukta yiiksek sicaklik stresinin polen canliligi iizerine etkisini
inceledikleri galismalarinda polen ¢imlenmesinin 37 °C’de %71 iken 40 °C’de %23’e

diistiigiinii buna karsin 43 °C’de yok denecek kadar az gerceklestigini belirtmistir.

Hazem ve Bayaty (2005) F1 generasyonunda yiiriittiikleri ¢alismada, koza sayisi, koza
agirligi, bitki boyu ve tohum indeksi ile kiitlii pamuk verimi arasinda onemli iligkiler

belirlemiglerdir. Path analizi araciligiyla, koza sayist (%27,03) ve tek koza agirliginin



(%18,13) kiitlii pamuk verimi iizerine dnemli katkilarinin oldugunu tespit etmislerdir.

Basbag vd. (2008) pamukta erkencilik ile baz1 verim ve lif teknolojik 6zelliklerinin Fy
ve F> generasyonlarinda heterotik etkileri incelemek amaciyla yiiriittiikkleri ¢calismada, ilk el
kiitlit pamuk orani ile bitki boyu (-0,51) arasinda negatif, kiitlii pamuk verimi ile bitki boyu
(0,74) ve cirgir randimani (0,78) arasinda ise pozitif ve Onemli korelasyonlar tespit
etmislerdir. Ayrica, ilk ¢igek agma giin sayist ile kiitli verimi (0,79), ortalama olgunluk siiresi
ile kiitlii verimi (0,93), lif uzunlugu ile bitki boyu (0,85), koza sayisi (0,65), ¢ir¢ir randimant
(0,75) ve kiitlii pamuk verimi (0,73) arasinda da istatistiki olarak 6nemli ve pozitif iliskiler

belirlemiglerdir.

Karademir vd. (2009) yirmi farkli pamuk genotipi ile kuraklik stresi altinda yiiriittiikleri
calismada, path analizi yoluyla bitki boyu, meyve dali sayisi ve yiiz tohum agirlig

ozelliklerinin kiitlii pamuk verimi iizerine dogrudan etkilerinin oldugunu saptamislardir.

Aguado vd. (2010) yapmis olduklar1 ¢alismada path analizi sonuglar1 ile lif esneklik
katsayinin kiitlii pamuk verimine olan dogrudan etkisinin olumlu ve 6nemli yonde oldugunu
saptamiglardir. Benzer sekilde lif uzunlugu ve lif inceliginin de olumlu ve énemli dogrudan
etkilere sahip oldugunu ancak dayaniklilik ve tiniformite degerinin ise kiitlii pamuk verimine

dogrudan etkisinin negatif yonde oldugunu bulmuslardir.

Dhamayanathi vd. (2010) kiitlii pamuk verimi, lif inceligi, bitkide koza sayisi, odun
dali sayis1 ve bitki boyu i¢in yiiksek diizeyde genotipik ve fenotipik varyasyon katsayilari

bulmuslardir.

Salahuddin vd. (2010) onbes genotip ile yaptiklar1 arastirmada, kiitlii pamuk verimi ile
meyve dali, koza sayisi, tek koza agirligi, ¢ir¢ir randimani ve lif indeksi arasinda pozitif ve
istatistiki olarak onemli diizeyde korelasyonlar tespit etmislerdir. Path analizi sonuglarina
dayanarak, bitkide koza sayis1 ve tek koza agirliginin kiitlii pamuk verimi iizerine 6nemli
diizeyde etki yaptigini ve bu o6zelliklerin seleksiyon Oolgiitii olarak kullanilabilecegini

aktarmiglardir.

Thiyagu vd. (2010) melez populasyonlari degerlendirdikleri ¢alismada, path analizi
sonucu koza sayisi, koza agirligi, meyve dali sayisi, bitki boyu, lif uzunlugu, lif dayaniklilig
ve tohum indeksinin kiitlii pamuk verimi igin yapilacak seleksiyonlarda basar1 ile

kullanilabilecegini saptamislardir.

Irum vd. (2011) otuz pamuk genotipi ile sera kosullarinda yiiriittiikleri arastirmada, path

analizi yoluyla kok uzunlugunun kiitlii pamuk verimi {izerinde en biiylik ve dogrudan etkiye



sahip oldugunu tespit etmislerdir.

Akiscan (2012) 1980 ile 2009 yillar1 arasinda Tiirkiye’de tescil edilmis kirk dort pamuk
genotipi ile yiirlttigli arastirmada, lif uzunlugu, lif dayamikliligi, 1if uniformitesi ve lif
egrilebilme yetenegi Ozellikleri arasinda pozitif ve istatistiki olarak ©Onemli iliskiler
saptamistir. Buna karsin, lif inceligi ve kisa lif oran1 6zelliklerinin ise adi gegen 6zelliklerle

negatif korelasyona sahip oldugunu tespit etmistir.

Araujo vd. (2012) on bir pamuk genotipi ile yaptiklar1 arastirmada tek koza agirliginin
lif verimini olumsuz etkiledigini, lif veriminin azalmasinin uniformite ve lif dayanikliliginda
artisa sebep oldugunu, lif dayanikliliginin ise lif uniformite ve lif uzunlugu degerleri iizerine

negatif olarak dogrudan bir etkiye sahip oldugunu saptamislardir.

Dinakaran vd. (2012) otuz iki pamuk genotipi ile tuzlu ve normal kosullar altinda
yaptiklari aragtirmada, path analizi sonuglarina gore tek koza agirligi (-0,35), ¢ir¢ir randimani
(-0,53), lif uzunlugu (-0,32) ve lif uniformite orani (-0,44) 6zelliklerinin kiitlii pamuk verimi
tizerine dogrudan ve negatif etki yaptigini belirlemislerdir. Sonuglarin verim ile lif kalite

ozellikleri arasindaki olumsuz iliskiyi teyit ettigini aktarmiglardir.

Tulasi vd. (2012) kirk farkli genotip kullanilarak yaptiklar1 korelasyon ve path analizi
sonucunda bitkide koza sayisi, koza agirligi, ¢ir¢ir randimani ve yiiz tohum agirligimin kiitli
pamuk verimini arttirmay1 amaclayan 1slah c¢alismalarinda kullanilmasinin basarili sonuglar

verecegini saptamislardir.

Farooq vd. (2013) otuzbir adet genotip ile pamuk yaprak kivircik virlis hastaliginin
yogun goriildiigii bir ortamda yiiriittiikleri arastirmada, path analizi sonuglarina dayanarak
incelenen tiim Ozelliklerin kiitlii pamuk verimi iizerine dolayli ve negatif bir etkiye sahip
oldugunu aktarmislardir. Bitki boyu, koza sayis1 ve meyve dali sayis1 6zellikleri i¢in yiiksek
genis anlamda kalitim derecesi saptamigslardir. Ayrica, kiitlii pamuk verimi ile adi gecen
ozelikler arasinda 6nemli diizeyde pozitif genotipik korelasyon da tespit ettikleri i¢in viriisiin
yogun olarak goriildiigii alanlarda bu 6zelliklerin seleksiyon 6l¢iitii olarak kullanilabilecegini

aktarmiglardir.

Erande vd. (2014) inceledikleri ¢ogu ozellik i¢in genotipik ve fenotipik korelasyonun
istatistiki olarak onemli ve pozitif oldugunu bildirmislerdir. Path analizi araciligiyla kiitlii
pamuk verimi {lizerine bitki boyunun, koza sayisinin, ¢ir¢ir randimaninin, lif veriminin, lif

indeksinin, meyve dali sayisinin ve toplam biokiitlenin etkilerinin oldugunu tespit etmislerdir.



Ekinci ve Basbag (2015) bazi erkenci pamuk genotiplerinin verim ve verim
parametrelerini belirlemek amaciyla yiiriittiikleri ¢alismada, ¢igeklenme giin sayisi ile ilk el
kiitli pamuk orani (0,64**) arasinda istatistiki anlamda 6nemli ve pozitif korelasyonlar
saptarken, kiitlii pamuk verimi ile ilk el kiitlii pamuk orani arasinda negatif ve kiitlii pamuk

verimi ile tek koza agirlig1 arasinda ise pozitif korelasyonlar belirlemislerdir.

Farooq vd. (2015) yapmis olduklar1 ¢alismada bitkide meyve dali sayisinin bitkide koza
sayis1 ve koza agirlig1 dolayisiyla verimle olumlu ve 6nemli korelasyon kat sayis1 tasidiklarini
bulmuslardir. Arastiricilar bitki boyu, bitkide koza sayisi, koza agirhigi, ilk meyve dali, bogum
sayist ve kiitli pamuk verimi i¢in yiiksek diizeyde varyasyon katsayisi saptamislar ve bu

ozelliklere ait kalitim derecesinin diisiik olacagini bildirmislerdir.

Parmar vd. (2015) altmis yedi pamuk genotipini inceledikleri arastirmada, kiitlii pamuk
verimi ile lif verimi, tohum indeksi, lif indeksi, koza sayisi, odun dali sayisi, meyve dali
sayisy, tek koza agirligi ve circir randimani arasinda pozitif korelasyonun oldugunu
saptamiglardir. Path analizi yoluyla lif verimi, tek koza agirligi ve tohum indeksinin kiitlii
pamuk verimi iizerine pozitif ve 6nemli diizeyde dogrudan etkiye sahip olduklarini, buna
karsin ¢ir¢ir randimani ve lif indeksinin ise negatif olarak dogrudan etkiye sahip oldugunu

aktarmiglardir.

Srinivas vd. (2015) elli alt1 genotip ile yiiriittiikleri arastirmada, odun dal1 sayisi, meyve
dal1 sayisi, koza sayisi, tek koza agirligl, kozada tohum sayisi ve lif uzunlugunun kiitlii pamuk
verimi ile dnemli diizeyde pozitif iliski gosterdigini, buna karsin %50 ¢igeklenme, {iniformite
orant ve lif inceligi oOzellikleri arasinda ise Onemli diizeyde negatif iliski oldugunu
belirlemislerdir. Path analizi sonuglarina dayanarak, koza sayisi1 ve tek koza agirlhi@inin kiitlii

pamuk verimi iizerine en yliksek dogrudan etkiyi yaptigin1 aktarmislardir.

Abdullah vd. (2016) bitki boyu, odun dali sayisi, koza sayisi, koza agirligi, lif uzunlugu
ve lif inceligi Ozelliklerinin kiitli pamuk verimi ile genotipik korelasyon gosterdigini
bildirmigslerdir. Path analizi ile taraklanma giin sayisi, odun dali sayisi, koza sayisi, tek koza
agirligi, bogum sayisi, lif uzunlugu ve lif inceligi 6zelliklerinin kiitlii pamuk verimi iizerine
onemli diizeyde dogrudan pozitif etkiye sahip oldugunu aktarmislardir. Buna karsin,
ciceklenme giin sayisi, bitki boyu ve cir¢ir randimani1 6zelliklerinin ise istatistiki olarak

onemli diizeyde negatif dogrudan etkiye sahip oldugunu tespit etmislerdir.

Farias vd. (2016) kiitlii pamuk verimi ile bitki boyu, lif verimi ve olgunlagma kat sayis1

arasinda onemli ve olumlu yonde korelasyon katsayilar1 bulmuslardir. Lif verimi i¢in en
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yiiksek dogrudan etkiye ¢ir¢ir randimaninin sahip oldugunu bulmuslardir.

Ahmad vd. (2017) yirmi pamuk genotipi ile yiirittiikleri arastirmada, yaprakta lob sayisi
ile tek koza agirligi, yaprak klorofil icerigi ile tohum indeksi, tek koza agirhigi ile yaprakta
lokul sayisi, kozada tohum sayisi, tohum indeksi ve yaprak alani ile yaprakta lob sayisi
Ozellikleri arasinda 6nemli diizeyde pozitif korelasyonlar tespit etmislerdir. Path analizi
araciligiyla, kozada tohum sayisinin tek koza agirligi iizerinde pozitif yonde dogrudan
etkisinin oldugunu saptamiglardir. Ayrica, tohum indeksinin de yaprak alami iizerinden tek

koza agirlig1 lizerine dolayli olarak pozitif yonde bir etki sagladigini bildirmislerdir.

Gopi ve Patil (2017) F2 generasyonunda yapmis olduklari ¢alismada bitki boyu, meyve
dal1 sayis1, koza sayisi ve kiitlii pamuk verimi i¢in genis degisim aralig1 ve yiiksek varyasyon
katsayis1 bulmuslardir. Bitki boyu, koza agirligi, kozada ¢enet sayisi, ¢ir¢ir randimani ve yiiz
tohum agirlhig i¢in yiiksek genis anlamda kalitim derecesi bulmuslardir. Buna karsin meyve
dali sayisi, koza sayis1 ve kiitlii pamuk verimi i¢in diisiik kalitim derecesi saptamislardir.
Ayrica, kiitlii pamuk veriminin meyve dali sayisi ve koza sayisi ile dnemli ve olumlu
korelasyon kat sayisimi tagidigini belirtmislerdir. Path analizi sonucu koza agirligi ve koza
sayisinin en yiiksek dogrudan etkiye, bununla birlikte koza sayisinin kozada g¢enet sayisi

tizerinden en yiiksek dolayli etkiye sahip oldugunu bulmuslardir.

Jawahar ve Patil (2017) F> generasyonunda yiiriittiikleri arastirmada kiitlii pamuk verimi
ile koza sayis1t ve meyve dali sayist arasindan Onemli korelasyonlarin oldugunu
saptamiglardir. Path analizi sonuglarina goére pamuk kiitlii verimi iizerine koza sayis1 ve tek
koza agirligiin en biiyiik katkiyr yaptigini belirlemislerdir. Ayrica, koza sayisinin meyve dali
sayis1 lizerinden en yiiksek dolayl etkiyi gosterdigini tespit etmislerdir. Kiitlii pamuk verimi
ile onemli diizeyde iligkiler gosteren oOzelliklerin, kiitli pamuk verimini artirmak i¢in

yapilacak 1slah ¢aligmalarinda dolayl olarak seleksiyon 6l¢iitii olabilecegini onermislerdir.

Khan vd. (2017) F. populasyonlar1 igin kiitlii pamuk verimi ve koza sayisi yoniinden
yiiksek, cir¢ir randimani ve c¢enette tohum sayisi yoniinden diisiik varyasyon katsayilari

belirlemisleridir.

Baloch vd. (2018) F. populasyonu ve anaglari ile birlikte yiiriittiikleri ¢alismada
inceledikleri 6zellikler igin farkli Fo populasyonlarini 6nermislerdir. Genis anlamda kalitim
derecesinin incelenen 6zelliklere gore farkli Fo populasyonlart igin degistigini bulmuslardir.
En yiiksek kalitim dereceleri bitkide koza sayis1 i¢in saptanirken, en diisiik kalitim dereceleri

kiitlii pamuk verimi i¢in saptanmistir. Ayrica, kiitlii pamuk verimi ile koza sayis1 (0,82**) ve
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meyve dal1 sayist (0,69**) arasinda olumlu ve dnemli korelasyon kat sayilart saptamiglardir.
Lif ozellikleri ile kiitlii pamuk verimi arasinda bulunan korelasyon kat sayilar1 sonucu verimli
ve aynit zamanda lif kalite ozellikleri yiiksek pamuk 1slahinin yapilabilecegi sonucuna

varmiglardir.

Basavaraj ve Kuchanur (2018) on dort pamuk genotipi ile yiiriittiikkleri arastirmada,
kiitli pamuk verimi ile koza sayisi, ¢ir¢ir randimani, meyve dali sayist ve bitki boyu
Ozellikleri arasinda yiiksek diizeyde pozitif korelasyonun oldugunu saptamislardir. Genotipik
diizeyde yaptiklar1 path analizi sonuglarina dayanarak, kiitlii pamuk verimi iizerine odun dali
sayisinin en yiiksek diizeyde dogrudan etkiyi sagladigini, bunu sirasiyla tek koza agirlig, lif
inceligi ve bitki boyunun izledigini aktarmiglardir. Lif kopma dayanmikliliginin kiitlii pamuk
verimi iizerine en yiiksek negatif etkiyi gosterdigini ve bunu sirasiyla %50 ¢igeklenme giin
sayist ve meyve dali sayisinin izledigini bildirmislerdir. Fenotipik diizeyde yaptiklar1 path
analizi ile koza sayisinin kiitlii pamuk verimi tizerine pozitif olarak dogrudan etkili oldugunu
buna karsin %50 ¢igeklenme giin sayisinin ise verim lizerine negatif yonden etkili oldugunu
tespit etmiglerdir. Hem genotipik hem de fenotipik analiz sonuglarina gore, verim {izerine

koza sayist ile bitki boyunun es zamanl pozitif etkilerinin oldugunu aktarmislardir.

Farooq vd. (2018) on sekiz genotip ile yiiriittiikleri arastirmada, kalitm derecesinin
verim ve kalite agisindan daha yiiksek oldugunu, buna karsin erkencilik orani icin ise orta
diizeyde oldugunu tespit etmislerdir. Kiitlii pamuk verimi ile ilk ¢igek agma zamani, tek koza
agirhig, cirgir randimani, meyve dali sayisi ve koza sayisi 6zellikleri arasinda 6nemli diizeyde
pozitif genotipik ve fenotipik korelasyon oldugunu saptamislardir. Bunlara ek olarak, anilan
ozelliklerin kiitlii pamuk verimi lizerine en yiliksek dogrudan etkiye sahip olduklarim

belirlemislerdir.

Joshi ve Patil (2018) F. generasyonunda odun dali sayisi, koza agirlig ve kiitlii pamuk
verimi icin hem genis degisim aralifi hem de yiiksek varyasyon saptamiglardir. Incelenen

ozellikler ici orta diizeyde genis anlamda kalitim derecesi saptamiglardir.

Nikhil vd. (2018) 96 genotip ile yiiriittiikleri ¢calismada, kiitlii pamuk verimi ile odun
dal1 say1s1, koza sayisi, tek koza agirligi ve lif indeksi 6zellikleri arasinda 6nemli diizeyde ve
pozitik olarak fenotipik korelasyonlar saptamislardir. Path analizi sonuglarina gore, kiitli
pamuk verimi iizerine tek koza agirligt ve koza sayisit ozelliklerinin en yiiksek dogrudan
etkiye sahip oldugunu, buna karsin bitki boyu, lif uzunlugu, lif kopma dayaniklilig1 ve lif
indeksi gibi 6zelliklerin ise kiitlii pamuk verimi {izerine dogrudan etkiye sahip olduklarini

aktarmiglardir.

12



Komala vd. (2018) odun dali sayisi, koza sayist ve kiitlii pamuk verimi i¢in yiiksek
varyasyon katsayisi saptamislardir. F2 generasyonunda lif inceligi, kiitlii pamuk verimi, koza
sayis1 ve odun dali sayisi i¢in hem genetik ilerlemeyi hem de genis anlamda kalitim derecesini
yiiksek bulmusladir. Ozellikler arasindaki iliskileri incelediklerinde kiitlii pamuk veriminin ilk
ciceklenme giin sayis1, meyve dali sayisi, koza sayisi, koza agirligi, yliz tohum agirligi, cirgir

randimani ve lif inceligi ile olumlu ve 6nemli korelasyon katsayisi tasidigini bulmusgladir.

Monicashree ve Balu (2018) yiiz dort genotip ile yiiriittiikleri ¢alismada tek bitki verimi
ile meyve dal1 sayisi, koza sayisi, meyve dali bogum sayisi, bitki boyu, odun dali sayisi, lif
indeksi, ¢ir¢ir randimani ve lif inceligi 6zellikleri arasinda 6nemli diizeyde korelasyonlarin
oldugunu saptamiglardir. Bu sebeple, ad1 gecen oOzelliklerin pamuk kiitlii verimini artirma
yoniinden yapilacak 1slah ¢aligmalarinda seleksiyon Ol¢iitii olabilecegini bildirmislerdir. Path
analizi araciligiyla ise incelenen ¢ogu 6zelligin kiitlii pamuk verimi {izerine dogrudan ve

dolayli olarak etki yaptiklarini aktarmislardir.

Ahmed vd. (2019) yirittikleri iki yillik calisma ile korelasyon ve path analizi
sonuclarina dayanarak, kiitlii pamuk verimi ile calismada incelenen 6zelliklerin ¢ogu arasinda

pozitif yonde ve yiiksek diizeyde iligkilerin oldugunu saptamislardir.

Deshmukh vd. (2019) 40 pamuk genotipi ile yaptiklari arastirmada, kiitlii pamuk verimi
ile koza sayisi, meyve dali sayisi, lif indeksi, tek koza agirligi, bitki boyu, ¢ir¢ir randimani,
tohum indeksi ve hasat indeksi 6zellikleri arasinda 6nemli diizeyde ve pozitif korelasyonlarin
oldugunu tespit etmiglerdir. Path analizi araciligiyla ise, koza sayisi, tek koza agirligi, bitki
boyu, meyve dali sayisi, hasat indeksi, %50 ciceklenme giin sayisi, lif indeksi, liniformite
orani ve lif inceligi degerlerinin kiitlii pamuk verimi {izerine en yiiksek dogrudan etkiye sahip

olduklarini saptamiglardir.

Igbal vd. (2019) yirmi bes genotip ile yiiriittikleri arastirmada, yaprak sayisi, meyve
dali sayis1 ve koza sayis1 Ozelliklerinin kiitli pamuk verimi ile genotipik diizeyde oldukca
yiiksek ve pozitif iliskiler gosterdiklerini, yaprak sayisi ile meyve dali sayisi, bitki boyu ve
koza sayis1 arasinda yliksek diizeyde pozitif korelasyonlar oldugunu saptamislardir. Path
analizi araciligiyla ise yaprak sayisi, koza sayis1 ve meyve dali sayisinin kiitlii pamuk verimi
tizerine dogrudan etki yaptigimi belirlemislerdir. Buna karsin kiitlii pamuk verimi tizerine,
yaprak sayisinin meyve dali sayisi, koza sayisi ve bitki boyu iizerinden negatif etki yaptigini
aktarmiglardir. Buna ek olarak meyve dali sayisinin yaprak sayisi ve koza sayisi iizerinden
kiitlii pamuk verimi iizerine pozitif olarak dolayli etki sagladigin tespit etmislerdir. Ayrica,

yaprak sayisimin kiitlii pamuk verimi iizerine dogrudan etkisinin diisiik oldugunu ifade
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etmislerdir.

Kumar vd. (2019) kiitlii pamuk verimi ile bitki boyu, meyve dali sayisi, koza sayisi ve
tek koza agirlig1 ozellikleri arasinda 6nemli diizeyde pozitif korelasyonlarin oldugunu tespit
etmiglerdir. Path analizi yoluyla ise koza sayisi, lif indeksi ve tek koza agirligr 6zelliklerinin

kiitlii pamuk verimi {lizerine pozitif yonde en yiiksek dogrudan etkiyi yaptigini aktarmislardir.

Nawaz vd. (2019a) pamukta F, populasyonlarda tarimsal o6zelliklerin aralarindaki
iliskileri ve kalitimini belirlemek i¢in yapmis olduklar1 ¢alismada en yiiksek varyasyon
katsayisinin bitki boyu, odun dali sayisi, meyve dali sayisi, koza agirligi, ¢ir¢ir randimani,
kiitlii pamuk verimi, lif uzunlugu, lif inceligi ve lif dayanikliligi i¢in bulundugunu
belirtmislerdir. Ayrica ¢ir¢ir randimani, bitki boyu ve kiitlii pamuk verimi yoniinden yiiksek,
buna karsin koza agirlig1 ve lif inceligi i¢in diislik genis anlamda kalitim derecesi bulmusladir.
Kiitlii pamuk verimi ile meyve dali sayisi, lif inceligi ve koza agirlig1 arasinda 6nemli ve
pozitif buna karsin ¢ir¢ir randimani, lif uzunlugu ve lif dayanikliliginin kiitlii pamuk verimi

ile negatif korelasyon katsayisi tasidigi saptanmistir.

Nawaz vd. (2019b) F3 generasyonunda yiiriittiikleri arastirmada, kiitlii pamuk verimi ile
bitki boyu, odun dali sayisi, koza sayisi, tek koza agirligi, tohum indeksi, kozada tohum
sayist, lif inceligi, lif kopma dayaniklilig1 ve lif iiniformite orani arasinda hem genotipik hem
de fenotipik olarak pozitif korelasyonlar saptarken, bunun aksine kiitlii pamuk verimi ile lif
uzunlugu arasinda ise negatif korelasyon tespit etmislerdir. Path analizi araciligiyla kiitli
pamuk verimi iizerine en yliksek dogrudan etkiyi lif verimin yaptigini, bunu lif inceligi,

tohum indeksi ve koza sayis1 6zelliklerinin izledigini bildirmislerdir.

Manonmani vd. (2019) F1 generasyonunda kirk bes genotip ile yiiriittiikkleri ¢alismada,
odun dali sayisi ve tek koza agirligi 6zellikleri icin yiiksek derecede genotipik ve fenotipik
varyasyonun oldugunu tespit etmislerdir. Path analizi sonuglarina gore, tek koza agirligi
tizerine ilk ¢igek agma zamani, odun dali sayisi, koza sayis1 ve meyve dali sayis1 6zelliklerinin
yiiksek diizeyde dogrudan etkiye sahip olduklarimi aktarmiglardir. Korelasyon analiz
sonuclarin1 degerlendirdiklerinde ise, tek koza agirlig: ile ilk koza agma zamani, meyve dali
say1s, koza sayisi, tek koza agirligi, bogum sayisi, bogumlar aras1 mesafe, tohum indeksi, lif
indeksi, c¢ir¢ir randimani ve lif inceligi Ozellikleri arasinda onemli diizeyde ve pozitif
korelasyon oldugunu saptamislardir. Bu sonuglara bagli olarak, adi gecen 6zelliklerin kiitlii
pamuk verimini artirma yoOniinden yapilacak 1slah caligmalarinda seleksiyon o6lgiitii

olabilecegini ifade etmislerdir.
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Al-Hibbiny (2020) F», F3 ve F4 generasyonunda yapmis oldugu calismada bitkide lif
verimi ve bitkide koza sayis1 i¢in yiiksek varyasyon katsayisi buna karsin koza agirligi, iist
bogum aralig1, ¢ir¢ir randimani, lif inceligi, lif dayanikliligi, lif uzunlugu ve liniformite icin
diisiik varyasyon katsayis1 saptamistir. Bununla birlikte lif verimi, koza sayisi, koza agirlig
ve lif uzunlugu yoniinden genis anlamda kaliim derecesini daha yiiksek oldugunu
belirlemistir. Lif verimi ile bitkide koza sayisi, koza agirligi, lif uzunlugu ve tniformite

arasinda olumlu ve onemli korelasyon katsayilari bulmustur.

Reddy vd. (2020) tiirler arasi1 subsitisyon hatlarinda kuraklik ve yiiksek sicaklik stresi

altinda polen canliligin1 incelemisler ve genotipler arasinda farkliliklar oldugu saptamislardir.

Rehman vd. (2020) Ana¢ ve Fi1 populasyonlarmin degerlendirildigi transgenik
pamuklarda kiitlii pamuk veriminin bitki boyu, bitkide koza sayisi, meyve dali sayisi, ¢ir¢ir
randimant ve lif dayanmikliligi ile olumlu ve oOnemli korelasyon kat sayisi tasidigini
bulmusladir. Ayrica lif inceligi ve ¢ir¢ir randimani igin yiiksek kiitlii pamuk verimi, lif
uzunlugu, lif dayaniklilig1 ve bitkide koza sayisi i¢in orta diizeyde genis anlamda kalitim

derecesi saptamislardir.

Soomro (2020) Iki farkli F2 melez kombinasyonunda kiitlii pamuk verimi, koza agirligt
ve koza sayisi i¢in yiikksek varyasyon katsayisi saptarlarken ¢ir¢ir randimani, lif uzunlugu, lif
dayaniklilig1 i¢in ise diisiik varyasyon katsayisi saptamiglardir. Buna karsin kiitli pamuk
verimi, koza agirligi ve koza sayisi i¢in yiiksek diizeyde genetik ilerleme ve kalitim derecesi

belirlemislerdir.

15



3. MATERYAL VE YONTEM

3.1. Materyal

Calisma 2019 yili pamuk {iretim sezonunda Aydin ili Soke ilgesi Sarikemer
Mahallesi’nde bulunan Soke Tohum Sanayi ve Tic. Ltd. Sti. firmasinin deneme arazisinde

yuritilmistir.

Arastirma materyalini 7 adet anag¢ ve bunlarin 10 adet F> melez kombinasyonu olmak
tizere toplam 17 farkli genotip olusturmustur. Calismada Ege Bolgesi’nde onemli ekim
alanma sahip Gloria, Giliney Dogu Anadolu Boélgesi’nde sicakliga toleransi yoniinden 6n
plana ¢ikan ST-468, lif 6zellikleri yoniinden iistiin 6zellikler tagiyan Claudia, Carisma ve MD
genotipleri ana olarak kullanilmistir. Yiiksek sicaklik stresine toleransli AGC-208 ve AGC-85
baba olarak yer almistir ve eslesme deseni sonucu 10 olast F1 dol siralar1 2019 yilinda

ekilerek F> populasyonlari elde edilmistir.

Arastirmada kullanilan melez kombinasyonlar1 meydana getiren anaglar igerisinde yer

alan ticari ¢esitlerin bazi tarimsal ve teknolojik 6zellikleri Cizelge 3.1°de verilmistir.

Cizelge 3.1. Calismada anag olarak kullanilan farkl: ticari pamuk gesitlerinin genel 6zellikleri.

CR LU Li LD .
) SCI KI VS
(%) (mm) (mic.) (g tex?)
Gloria 41 - 43 30-31 39-4.2 33-35 150< Orta Orta
Claudia 45 - 47 30-32 39-43 32-34 150< Orta Orta — gegci
ST-468 44 — 45 30-31 42-44 34 -36 130 - 150 Orta Orta — erkenci
Carisma 43 - 45 28 - 30 44-49 30-32 130 - 150 Orta Erkenci

CR: Cir¢ir randimani, LU: Lif uzunlugu, LI: Lif inceligi, LD: Lif dayaniklihg:, SCI: Iplik olabilirlik, KI:
Koza iriligi, VS: Vejetasyon siiresi, O: Orta, OE: Orta erkenci, OG: Orta gegci, E: Erkenci
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3.1.1. Deneme Alanmmn iklim Ozellikleri

Aydin ilinin uzun yillar ortalama iklim verileri Cizelge 3.2 de verilmistir.

Cizelge 3.2. Aydin ili uzun yillar iklim verileri (1941-2018).

AYLAR Ortalama Sicaklik En Yiiksek Sicakhik En Diisiik Sicakhik Toplam Yagis
(®) O O (mm)
Nisan 15,9 35,4 -0,8 48,2
Mayis 20,9 41,5 4.6 35,7
Haziran 25,8 44,4 8,4 13,9
Temmuz 28,4 44.8 13,4 3,7
Agustos 27,6 43,8 11,8 2,5
Eyliil 23,5 43,3 7,6 12,8
Ekim 18,4 38,0 1,6 43,8
Kasim 13,4 30,7 -4,7 83,3

Kaynak: Meteoroloji Isleri Genel Miidiirliigii

Denemenin yiriitildiigi Soke ilgesi Aydin iline bagli olarak 37°61' kuzey enlemleri ile
27°36' dogu boylamlarinda yer almaktadir. Bolge Akdeniz Iklim Kusagi'nin tipik

ozelliklerine sahip olarak kislari 1lik ve yagisli, yazlar ise sicak ve kurak gegcmektedir.

Denemenin yiiriitildiigl yere ait iklim verileri Cizelge 3.3’de verilmistir.

Cizelge 3.3. Soke ilgesine ait 2019 yili pamuk yetistirme donemindeki bazi iklim verileri.

Ortalama Sicaklik (°C) Toplam Yagis (mm) Ortalama Nem (%)
Nisan 15,50 93,50 64,20
Mayis 20,60 2,50 60,10
Haziran 26,70 0,50 53,00
Temmuz 27,70 0,00 48,00
Agustos 29,10 0,00 46,00
Eyliil 23,90 31,30 58,80
Ekim 21,20 109,20 66,40
Kasim 16,90 156,90 74,80

Kaynak: Meteoroloji Isleri Genel Miidiirliigii
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3.1.2. Deneme Alaninin Toprak Ozellikleri

Denemenin yiiriitiildiigli arazinin toprak 6zelliklerini tespit etmek icin analizler Soke
Ziraat Odas1 Toprak, Yaprak ve Su Analiz Laboratuvari’nda yaptirilmistir. Deneme arazisine

ait toprak analiz sonuglar1 Cizelge 3.4’de verilmistir.

Cizelge 3.4. Deneme alanina ait toprak analiz sonuglari.

Biinye Toplam tuz oH Kirec Organik Madde Fosfor Potasyum
(%) (%) (%) (%) (kg da) (kg da)
81,40 0,039 8,43 18,46 2,11 7,22 122,05
Killi Tuzsuz Alkali Yiiksek Orta Orta Yiksek

Deneme arazisi killi biinyeye, diisiik tuzluluga ve alkali diizeyde pH degerine sahiptir.
Ayrica, deneme alaninin kire¢ yiizdesi ve potasyum igerigi yiiksek iken, organik madde

yiizdesi ve fosfor igerigi ise orta diizeydedir.

3.2. Yontem

3.2.1. Denemenin Yiriitiilmesi

Calismamizda yer alan 7 anag ve 10 F2 populasyonu olacak sekilde toplam 17 genotip
15.05.2019 tarihinde pnomatik ekim mibzeri ile dol siralar seklinde ekilmistir. Parseller sira
aras1 73 cm ve ¢ikistan sonra sira iistii 20 cm olacak sekilde seyreltme islemi yapilarak 10 m
uzunlugundaki 6 siradan olugmustur. Deneme 1 kez elle ve 2 kez traktor ile g¢apalanmustir.

Ayrica, yabanci ot miicadelesi i¢in herbisit kullanilmastir.

Denemede ekim islemi 15.05.2019 tarithinde dekara 3 kg tohum kullanilarak
gerceklestirilmistir. Taban giibrelemesi olarak 10.05.2019 tarihinde 20 kg da® DAP
(Diamonyum fosfat; Azot: %18, Fosfor: %46) giibresi ile dekara saf olarak 9,2 kg fosfor
uygulanmustir. Daha sonra ise iist giibreleme i¢in 32 kg da* CAN (Kalsiyum amonyum nitrat;
Azot: %26) ve 32 kg da! AS (Amonyum siilfat; Azot: %21, Kiikiirt: %24) uygulamasi

yapilmugtir.
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Yetistirme donemi boyunca 2 kez iki noktali kirmizi 6riimcek (Tetranychus urticae), 3
kez yaprak biti (Aphis gossypi), 2 kez yesil kurt (Heliothis armigera) ve tiitiin beyaz sinegi

(Bemisia tabaci) gibi zararlilar i¢in gerektikge insektisit ile miicadele yapilmustir.

Ik sulama ekimden 45 giin sonra yapilmis ve yetistirme donemi boyunca toplamda 4

kez sulama yapilmistir.

3.2.2. incelenen Ozellikler

Toplam 17 genotipe iliskin parsellerde sira tizeri mesafenin uygun oldugu birbirini

izleyen bitkilerden olmak iizere 50 rastgele bitki 6rneklenmistir. Bu bitkilerde;

Bitki Boyu (cm): Kotiledon yapraklarindan en {iist biiyiime noktasina kadar olan

uzunluk o6l¢iilerek ortalamasi alinmastir.

Koza Sayisi (adet bitki'): Odun ve meyve dalinda agmis kozalar ayr1 ayr1 sayilarak

ortalamasit alinmistir.

Koza Kiitlii Agirhigr (g): 50 koza 6rneginden alinan kiitliiler 0,01 gr duyarh terazide

tartilarak ortalamasi alinmistr.

Circir Randimam (%): Her parselde kozalardan alinan kiitlii pamuk, rollergin deneme
circir makinesinden gecilerek lif ve ¢igit olmak iizere ikiye ayrilarak tartilmis ve asagidaki

formiil yardimiyla saptanmistir.
Cir¢ir Randimani= [(Lif agirhigr (g) / kitlit Agirhigi (g)] * 100

Taraklanma Giin Sayisi: 1 m sira iizerinde, 1 adet tarak (tarak yaklagitk 5 mm
bliytikliigline ulastiginda) tespit edildiginde, ekim tarihinden itibaren o giine kadar gegen giin

sayisi, 0 genotipin ekim-tarak giin sayis1 olarak degerlendirilmistir.

Ciceklenme Giin Sayisi: 1 m sira lizerinde, 1 adet cicek tespit edildiginde, ekim
tarihinden itibaren o giine kadar gegen giin sayisi, 0 genotipin ekim-gigek giin sayis1 olarak

degerlendirilmistir.

Koza A¢ma Giin Sayisi: 1 m sira iizerinde, 1 adet agmis koza tespit edildiginde, ekim
tarihinden itibaren o gline kadar gecen giin sayisi, 0 genotipin ekim-koza agma giin sayisi

olarak degerlendirilmistir.

Lif Uzunlugu (mm): Her parselden alinan lif 6rnekleri HVI 400 aleti ile dl¢tilmiistiir.
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Lif Inceligi (micronaire): Her parselden alman lif &rnekleri HVI 400 aleti ile

Olciilmiistiir.

Lif Dayamkhhg (g text?): Her parselden alman lif ornekleri HVI 400 aleti ile

Olgiilmiistiir.

Polen Canliligi: Polen canliligini belirlemek i¢in Tetrazolium testi yapilmistir. Bu testi
yapmak i¢in, tarladan toplanan cicekler 40 °C’de etiivde 3 saat bekletilmistir. Daha sonra
etiivden c¢ikarilan ¢igeklerden panset (cimbiz) yardimiyla ¢ikartilan polenler testte kullanilmak
tizere 2, 3, 5 triphenly tetrazolium chloride (TTC) tozu ile hazirlanan renksiz ¢ozelti icerisinde
tekrar etiivde 30 dakika bekletildikten sonra mikroskop yardimiyla polen canlilik diizeylerine
bakilmistir. Tetrazolium tozu 3 doz olarak, 1 litre suya 0,05, 0,1 ve 0,5 dozlarinda yapilmistir.

Her bir melez genotipinde canlilik diizeyleri farkli dozlarda saptanmistir (Alexander, 1969).

Bu testin esas1 canli cansiz dokularin tetrazolium klorid ile olusturdugu renk farkliligina
dayanmaktadir. Renksiz olan tetrazolium soliisyonu, canli bitki dokularindaki oksidaz
enzimleri tarafindan indirgenerek, kirmizi renkli formazan adli maddenin olusumuna neden

olur.

3.2.3. Istatistiki Analizler ve Degerlendirme Metotlar

Incelenen her bir 6zellige iliskin ortalama (X), varyans (V), standart sapma (S), standart
hata (SH) ve varyasyon katsayisi (CV) gibi temel istatistik parametreler Microsoft Office
Excel paket programi araciligiyla hesaplanarak populasyon analizi yapilmistir. Ayrica,
ozellikler aras1 korelasyon katsayilar1 ve Path analizi TOTEMSTAT istatistik paket programi
yardimiyla ile saptanmistir (A¢ikgdz vd., 1994).

Standart sapma ve standart hata asagidaki formiillere gére hesaplanmustir.

Standart sapma = /Z(j%‘)

Standart hata = Standart sapma / v/n
Ozellikler arasindaki iliskiler (korelasyon katsayisi) Pearson (1895)’e gore hesaplanmistir.

Tek bitki verimi i¢in dogrudan ve dolayli etkiler (path analizi) Wright (1921)’a gore

saptanmistir.
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Genis anlamda kalitim derecesi Burton (1953)’dan yararlanilarak asagidaki formiile gore

tahmin edilmis ve yiizde olarak belirtilmistir.
h%gs = (o%g /5°p) X 100
629 = Genotipik varyans
o%p = Fenotipik varyans

Genis anlamda kalitim derecesi; diisiik diizey= <%20, orta diizey= %20 — 50 ve yiiksek

diizey= >%50 olmak iizere ii¢ sinifa ayrilmistir.
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4. BULGULAR

4.1. Bitki Boyu (cm)

Calismamizda yer alan anag ve F2 populasyonlarina iliskin bitki boyu degerleri, degisim

araliklari, varyasyon katsayilari ve genis anlamda kalitim derecesi Cizelge 4.1°de verilmistir.

Cizelge 4.1. Ana¢ ve F» populasyonlarina iligkin bitki boyu ortalama degerleri, degisim

aralig1, varyasyon katsayis1 ve genis anlamda kalitim derecesi (h?gs)

Genotipler Ortalama + SH Varyasyon Katsayisi (%)
Anaclar

Claudia (CL) 94,85 + 15,00 6,80
Gloria (GL) 102,55 + 16,21 7,11
Carisma (CH) 112,60 + 19,60 5,57
AGC-208 107,75 + 16,83 6,37
AGC-85 100,00 + 15,43 7,17
ST-468 102,70 + 16,24 7,02
MD 103,21 + 15,22 5,62
F2 populasyonlar Degisim Arahgi

CL x AGC-208 115,52 £ 15,26 78— 122 8,03
CL x AGC-85 105,97 + 15,63 80-114 8,36
GL x AGC-208 106,54 + 16,64 85-125 7,75
GL x AGC-85 108,68 + 16,38 90 - 126 7,02
CH x AGC-208 115,12+ 17,98 101 -132 6,49
CH x AGC-85 113,44 + 17,72 102 — 140 5,93
ST-468 x AGC-208 110,92 + 17,54 98 — 127 6,23
ST-468 x AGC-85 84,35+ 13,34 70-104 10,01
MD x AGC-208 115,09 + 18,20 100 - 130 5,78
MD x AGC-85 111,57 £ 17,64 88 -108 6,73
h?ss (%) 74,85
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Cizelge 4.1 incelendiginde en yiiksek bitki boyuna Carisma (112,60 cm) anacinin buna
karsin en diislik bitki boyuna ise Claudia (94,85 cm) anacinin sahip oldugu goriilmektedir.

Calismamizda anaglara iliskin varyasyon katsayisinin %35,57 — 7,17 arasinda degistigi

goriilmektedir.

F2 generasyonundaki melez kombinasyonlara iligkin bitki boyu degerleri incelendiginde
ise en yiiksek bitki boyunun Carisma x AGC-208 ve MD x AGC-208 (115,20 - 115,09 cm)
genotiplerinde oldugu saptanmistir. ST-468 x AGC-85 F, melez genotipinin ise 84,35 cm ile
en diistik bitki boyuna sahip oldugu belirlenmistir. F> populasyonundaki bitki boyuna iliskin
varyasyon katsay1 %5,78 - 10,01 arasinda degismektedir.

Bitki boyuna iliskin ortalama degerler, degisim araliklar1 ve anag¢ ve populasyonlarin
varyasyon katsayilari birlikte degerlendirildiginde Carisma x AGC-208 ve Carisma x AGC-85
melez kombinasyonlarmin uzun boyluluk buna karsin ST-468 x AGC-85 melezinin ise kisa

boyluluk yoniinde transgressif agilmalara sahip olabilecegi goriilmektedir.

Calismamizda ana¢ ve F2 populasyonu varyanslarindan yararlanarak hesaplanan genis

anlamda kalitim derecesi (h%ss) %74,85 olarak bulunmustur (Cizelge 4.1).

4.2. Koza Sayisi (adet bitki?)

Calismamizda yer alan anag¢ ve F» populasyonlarina iliskin koza sayisi degerleri,
degisim araliklari, varyasyon katsayilar1 ve genis anlamda kalitim derecesi Cizelge 4.2°de

verilmistir.

Cizelge 4.2 incelendiginde en yiiksek koza sayisina Claudia (15,64 adet bitki) anacinin
buna karsin en diisiik koza sayisina ise MD (11,12 adet bitki!) anacinin sahip oldugu
goriilmektedir. Calismamizda anaglara iliskin varyasyon katsayisinin %7,35 — 16,07 arasinda

PO

degistigi goriilmektedir.

F, generasyonundaki melez kombinasyonlara iliskin koza sayis1 degerleri
incelendiginde ise en yiiksek koza sayisinin St-468 x AGC-208 ve MD x AGC-85 (20,94 —
20,00 adet bitki') genotiplerinde oldugu saptanmgtir. ST-468 x AGC-85 F, melez
genotipinin ise 13,58 adet bitki™ ile en diisiik koza sayisina sahip oldugu belirlenmistir. F»
populasyonundaki koza sayisina iliskin varyasyon Kkatsayr %27,55 — 50,72 arasinda
degismektedir.
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Cizelge 4.2. Anag ve F» populasyonlarina iliskin koza sayisi ortalama degerleri, degisim

aralig1, varyasyon katsayis1 ve genis anlamda kalitim derecesi (h2gs)

Genotipler Ortalama + SH Varyasyon Katsayisi (%)
Anaclar

Claudia (CL) 15,64 + 0,50 7,60
Gloria (GL) 14,15 + 0,27 11,21
Carisma (CH) 11,45+ 0,99 16,07
AGC-208 14,30 + 1,26 7,35
AGC-85 12,58 + 0,96 8,32
ST-468 1397+1,21 11,29
MD 11,12 +£ 0,64 9,60
F2 populasyonlari Degisim Arahg

CL x AGC-208 16,92 +£2,50 5-48 50,72
CL x AGC-85 18,76 +2,90 8-57 45,94
GL x AGC-208 16,48 +£2,49 9-42 37,60
GL x AGC-85 13,66 + 2,13 6-33 45,74
CH x AGC-208 15,97 +£2,49 7-31 38,65
CH x AGC-85 17,00 + 2,69 7-32 33,86
ST-468 x AGC-208 20,94 + 3,31 7-56 47,54
ST-468 x AGC-85 13,58 +2,14 632 41,49
MD x AGC-208 16,30 + 2,55 8-32 35,71
MD x AGC-85 20,00 + 3,17 11-34 27,55
h?ss (%) 70,95

Koza sayis1 yoniinden F2> populasyonlarinin ST-468 x AGC-85 kombinasyonu diginda

anaglarindan daha yiiksek ortalama degerlere sahip oldugu, genellikle populasyonlarin daha

fazla koza sayisi tasima yoniinde gelistigi ve ozellikle Claudia x AGC-208 ve Claudia x

AGC-85 kombinasyonlarinin yiiksek koza sayisi yoniinden genis varyasyonlara sahip oldugu

saptanmuistir.

Calismamizda anag¢ ve F, populasyonu varyanslarindan yararlanarak hesaplanan genis

anlamda kalitim derecesi (h%ss) %70,95 olarak bulunmustur (Cizelge 4.2).
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4.3. Koza Kiitlii Agirhg (g)

Calismamizda yer alan anag¢ ve F2 populasyonlarina iliskin koza kiitlii agirligi degerleri,
degisim araliklari, varyasyon katsayilari ve genis anlamda kalitim derecesi Cizelge 4.3°de

verilmistir.

Cizelge 4.3. Ana¢ ve F, populasyonlarina iliskin koza kiitlii agirligi ortalama degerleri,

degisim aralig1, varyasyon katsayisi ve genis anlamda kalitim derecesi (h%gs)

Genotipler Ortalama + SH Varyasyon Katsayisi (%)
Anaclar

Claudia (CL) 4,80+0,16 5,44
Gloria (GL) 5,00+£0,18 521
Carisma (CH) 4,80+0,67 9,20
AGC-208 4,60 +0,72 10,49
AGC-85 4,80+ 0,45 7,70
ST-468 4,60+0,18 9,02
MD 4,20+ 0,62 9,39
F2 populasyonlari Degisim Arahg

CL x AGC-208 5,30+ 0,89 2,00-7,80 21,61
CL x AGC-85 6,00 £ 0,93 2,20-12,40 18,01
GL x AGC-208 6,20 £ 0,95 3,00-8,30 14,74
GL x AGC-85 6,20 £ 0,98 4,40 - 11,50 22,68
CH x AGC-208 5,80+ 0,91 2,90 - 8,00 16,64
CH x AGC-85 6,40 £ 1,01 4,90-9,00 15,10
ST-468 x AGC-208 6,60 £ 1,04 1,70 - 13,80 40,30
ST-468 x AGC-85 4,40£0,70 2,70 - 8,10 20,73
MD x AGC-208 5,40 £ 0,84 2,70 - 8,10 15,73
MD x AGC-85 5,00 £ 0,80 3,50-7,00 16,49
h%ss (%) 68,90

Cizelge 4.3 incelendiginde en yiiksek koza kiitlii agirligma Gloria (5,00 g) anacinin
buna karsin en diisik koza kiitlii agirligina ise MD (4,20 g) anacinin sahip oldugu
goriilmektedir. Calismamizda anaglara iliskin varyasyon katsayisinin %5,21 — 10,49 arasinda

degistigi goriilmektedir.
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F2 generasyonundaki melez kombinasyonlara iliskin koza kiitli agirligi degerleri
incelendiginde ise en yiiksek koza kiitlii agirliginin St-468 x AGC-208 (6,60 g) genotipinde
oldugu saptanmistir. ST-468 x AGC-85 F, melez genotipinin ise 4,40 g ile en diisiik koza
kiitlii agirhigina sahip oldugu belirlenmistir. F2 populasyonundaki koza kiitlii agirligina iliskin

varyasyon katsay1 %14,74 — 40,30 arasinda degismektedir.

Koza agirligina iliskin tanimlayici istatistikler birlikte incelendiginde ST-468 x AGC-85
disinda F» populasyonlarinin anaglardan daha yiiksek ortalama degerlere sahip oldugu
gorilmektedir. Degisim araliklarina gore koza agirliginin hem diisiik hem de yiliksek olma
yoniinde agilmalara sahip oldugu ve ST-468 x AGC-208 basta olmak iizere yiiksek oranda

varyasyonun bulundugu izlenebilmektedir.

Calismamizda anag¢ ve F2 populasyonu varyanslarindan yararlanarak hesaplanan genis

anlamda kalitim derecesi (h%ss) %68,90 olarak bulunmustur (Cizelge 4.3).

4.4. Tek Bitki Verimi ()

Calismamizda yer alan anag¢ ve F2 populasyonlarina iliskin tek bitki verimi degerleri,
degisim araliklari, varyasyon katsayilar1 ve genis anlamda kalitim derecesi Cizelge 4.4’de

verilmistir.

Cizelge 4.4 incelendiginde en yiiksek tek bitki verimine ST-468 (75,78 g) anacinin buna
karsin en diisiik tek bitki verimine ise Carisma (53,90 g) anacinin sahip oldugu goriilmektedir.

Caligmamizda anaglara iligkin varyasyon katsayisinin %18,99 — 32,53 arasinda degistigi

gorilmektedir.

F> generasyonudaki melez kombinasyonlara iligkin tek bitki verimi degerleri
incelendiginde ise en yiiksek tek bitki verimini ST-468 x AGC-208 (127,40 g) genotipinde
oldugu saptanmistir. ST-468 X AGC-85 F2 melez genotipinin ise 57,03 g ile en diisiik tek bitki
verimine sahip oldugu belirlenmistir. F2 populasyonundaki tek bitki verimine iliskin

varyasyon katsay1 %20,12 — 35,10 arasinda degigsmektedir.

Tek bitki verimine iligkin tanimlayict istatistikler birlikte incelendiginde F2
populasyonlarina iligkin kombinasyon ortalama degerlerinin ana¢ ortalamalarindan yiiksek
oldugu goriilmektedir. Ote yandan F, populasyonlarmma iliskin degisim araliklar

populasyonlarin hem diisiik hem de yiiksek verimli olma yoniinden her iki yonlii transgressif
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acilmalar tasidig1 izlenebilmektedir. Populasyonlar igerisinde ST-468 x AGC-208, Claudia x

AGC-208 ve Carisma x AGC-85 kombinasyonlarinin yiiksek verimli tek bitki seleksiyonuna

elverisli kombinasyonlar oldugu saptanmaistir.

Cizelge 4.4. Anag ve F, populasyonlarina iliskin tek bitki verimi ortalama degerleri, degisim

aralig1, varyasyon katsayis1 ve genis anlamda kalitim derecesi (h2gs)

Genotipler Ortalama + SH Varyasyon Katsayisi (%)
Anaclar

Claudia (CL) 75,27 + 2,86 23,99
Gloria (GL) 65,32 + 2,45 23,98
Carisma (CH) 53,90 £ 2,92 32,53
AGC-208 68,17 + 2,44 22,96
AGC-85 69,49 + 2,87 26,80
ST-468 75,78 £ 2,28 18,99
MD 53,16 +2,31 29,47
F2 populasyonlari Degisim Arahgi

CL x AGC-208 120,98 + 4,66 25,60-172,10 26,15
CL x AGC-85 117,11 + 4,78 31,30 - 156,70 26,48
GL x AGC-208 98,04 + 3,01 31,60 - 131,10 20,12
GL x AGC-85 93,28 +4,17 47,00 - 140,00 28,29
CH x AGC-208 96,99 + 4,47 39,20 - 153,40 29,48
CH x AGC-85 103,91 +4,13 39,50 - 162,30 25,43
ST-468 x AGC-208 127,40 + 4,68 41,00 - 176,00 23,51
ST-468 x AGC-85 57,03 + 3,17 24,10 - 119,10 35,10
MD x AGC-208 89,22 + 3,80 44,00 — 147,20 27,63
MD x AGC-85 97,06 + 3,62 53,00 -171,40 23,58
h%ss (%) 31,76

Calismamizda ana¢ ve F2 populasyonu varyanslarindan yararlanarak hesaplanan genis

anlamda kalitim derecesi (h%ss) %31,76 olarak bulunmustur (Cizelge 4.4).
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4.5. Taraklanma Giin Sayisi

Calismamizda yer alan anag¢ ve F»> populasyonlarna iliskin taraklanma giin sayisi

degerleri, degisim araliklari, varyasyon katsayilar1 ve genis anlamda kalitim derecesi Cizelge

4.5’de verilmistir.

Cizelge 4.5 incelendiginde en yiiksek taraklanma giin sayisina MD (31,60 giin) anacinin

buna karsin en diisiik taraklanma giin sayisina ise Gloria (28,50 giin) anacinin sahip oldugu

goriilmektedir. Calismamizda anaglara iliskin varyasyon katsayisinin %3,50 — 7,10 arasinda

degistigi goriilmektedir.

Cizelge 4.5. Ana¢ ve F> populasyonlarina iliskin taraklanma giin sayisi ortalama degerleri,

degisim aralig1, varyasyon katsayisi ve genis anlamda kalitim derecesi (h%gs)

Genotipler Ortalama + SH Varyasyon Katsayisi (%)
Anaclar

Claudia (CL) 30,10 + 9,50 4,80
Gloria (GL) 28,50+ 9,00 5,30
Carisma (CH) 31,00+ 9,80 3,50
AGC-208 30,80+ 9,70 5,40
AGC-85 29,00+ 9,20 7,10
ST-468 29,50+ 9,30 5,70
MD 31,60 + 10,00 3,80
F2 populasyonlari Degisim Arahgi

CL x AGC-208 27,60 + 6,20 24 -30 6,20
CL x AGC-85 28,90 + 6,50 24 - 32 4,90
GL x AGC-208 30,90 + 6,90 22-35 8,50
GL x AGC-85 30,90 + 6,90 22-35 8,50
CH x AGC-208 30,20 + 6,70 25-32 5,20
CH x AGC-85 29,40 + 6,60 25-33 4,40
ST-468 x AGC-208 30,00 + 6,70 23-33 9,00
ST-468 x AGC-85 30,00 + 6,70 26 — 36 3,90
MD x AGC-208 30,80 + 6,90 24 — 37 6,10
MD x AGC-85 31,40 + 7,00 27 - 36 3,60
h%ss (%) 33,80
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F2 generasyonudaki melez kombinasyonlara iliskin taraklanma giin sayis1 degerleri
incelendiginde ise en yiiksek taraklanma giin sayisina MD x AGC-85 (31,40 giin) genotipinin
sahip oldugu saptanmistir. Claudia x AGC-208 F, melez genotipinin ise 27,60 giin ile en
diisiik taraklanma giin sayisina sahip oldugu belirlenmistir. F> populasyonundaki taraklanma

giin sayisina iligkin varyasyon katsay1 %3,60 — 9,00 arasinda degismektedir.

Taraklanma giin sayisina iliskin ortalamalar, degisim araliklar1 ve varyasyon katsayist
degerleri incelendiginde F» populasyonlari ile anaglarin benzer ortalama degerlere sahip
oldugu goriilmektedir. Degisim araliklar1 arasinda yer alan yaklasik 10 giinliik fark
populasyonlarda varyasyona bagli bitki se¢imi igin farkliliklarin yeterli oldugunu ifade
etmektedir. Bu degerlere bagli olarak da varyasyon katsayisinin diisiik oldugu dikkati
¢ekmektedir.

Calismamizda anag ve F2 populasyonu varyanslarindan yararlanarak hesaplanan genis

anlamda kalitim derecesi (h%s) 33,80 olarak bulunmustur (Cizelge 4.5).

4.6. Ciceklenme Giin Sayisi

Calismamizda yer alan ana¢ ve F2 populasyonlarina iliskin ¢igeklenme giin sayisi
degerleri, degisim araliklari, varyasyon katsayilar1 ve genis anlamda kalitim derecesi Cizelge

4.6’da verilmistir.

Cizelge 4.6 incelendiginde en yiiksek ciceklenme giin sayisina Carisma (52,4 giin)
anaciin buna karsin en diigiik taraklanma giin sayisina ise AGC-85 (48,70 giin) anacinin
sahip oldugu goriilmektedir. Calismamizda anaclara iliskin varyasyon katsayisinin %2,29 —

3,92 arasinda degistigi goriilmektedir.

F2 generasyonudaki melez kombinasyonlara iliskin ¢iceklenme giin sayis1 degerleri
incelendiginde ise en yiiksek ¢igeklenme giin sayisina MD x AGC-85 (52,30 giin) genotipinin
sahip oldugu saptanmistir. Claudia x AGC-208 F, melez genotipinin ise 47,60 giin ile en
diisiik ¢igeklenme giin sayisina sahip oldugu belirlenmistir. F2 populasyonundaki ¢igeklenme

giin sayisina iliskin varyasyon katsay1 %1,90 — 6,160 arasinda degismektedir.

Cigeklenme giin sayisina iliskin ortalama degerler anaglar ile F»> populasyonlarinin
benzer tarihlerde ¢iceklendigini gostermektedir. Buna karsin Claudia x AGC-208 ve Carisma

X AGC-208 kombinasyonlarinda ¢iceklenme yoniinden erkencilik yoniinde seleksiyon
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yapilabilecek degisim araligi oldugu ve buna bagl olarak bu populasyonlarda yiiksek

varyasyon katsayisi ile karsilasildigi saptanmustir.

Cizelge 4.6. Ana¢ ve F2 populasyonlarina iliskin ¢igeklenme giin sayisi ortalama degerleri,

degisim aralig1, varyasyon katsayisi1 ve genis anlamda kalitim derecesi (h%gs)

Genotipler Ortalama + SH Varyasyon Katsayisi (%)
Anaclar

Claudia (CL) 50,40 + 15,94 3,46
Gloria (GL) 48,80 + 15,43 3,01
Carisma (CH) 52,40 + 16,57 2,29
AGC-208 51,00 + 16,13 3,92
AGC-85 48,70 + 15,40 3,76
ST-468 51,50 £ 16,29 3,81
MD 51,60 + 16,32 2,90
F2 populasyonlar Degisim Arahgi

CL x AGC-208 47,60 + 10,64 40 -52 6,16
CL x AGC-85 50,70 11,34 45— 54 4,30
GL x AGC-208 50,90 + 11,37 42 -55 5,16
GL x AGC-85 50,80 + 11,35 42 -52 4,86
CH x AGC-208 51,60+ 11,54 50 - 54 1,90
CH x AGC-85 51,00 + 11,39 47 —55 3,17
ST-468 x AGC-208 51,00 + 11,40 44 —54 5,32
ST-468 x AGC-85 49,60 + 11,08 44 — 57 3,83
MD x AGC-208 50,90 + 11,38 44 — 57 3,77
MD x AGC-85 52,30 + 11,68 50 - 55 1,91
h?ss (%) 36,90

Calismamizda anag¢ ve F2 populasyonu varyanslarindan yararlanarak hesaplanan genis

anlamda kalitim derecesi (h%ss) %36,90 olarak bulunmustur (Cizelge 4.6).
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4.7. Koza A¢ma Giin Sayisi

Calismamizda yer alan ana¢ ve F» populasyonlarina iliskin koza agma giin sayisi
degerleri, degisim araliklari, varyasyon katsayilar1 ve genis anlamda kalitim derecesi Cizelge

4.7’de verilmistir.

Cizelge 4.7 incelendiginde en yiiksek koza agma gilin sayisina Carisma (112 giin)
anacinin buna karsin en diisiik koza agma giin sayisina ise AGC-85 (107 giin) anacinin sahip
oldugu goriilmektedir. Calismamizda anaclara iliskin varyasyon katsayisinin %1,41 — 3,24

arasinda degistigi goriilmektedir.

Cizelge 4.7. Anag ve F» populasyonlarina iliskin koza agma giin sayisi ortalama degerleri,

degisim aralig1, varyasyon katsayisi ve genis anlamda kalitim derecesi (h%gs)

Genotipler Ortalama + SH Varyasyon Katsayisi (%)
Anaclar

Claudia (CL) 108,00 + 24,00 2,84
Gloria (GL) 107,00 + 23,97 2,78
Carisma (CH) 112,00 + 35,42 2,26
AGC-208 103,00 + 25,08 1,41
AGC-85 107,00 + 26,02 3,24
ST-468 110,00 + 24,64 2,65
MD 101,00 + 22,55 3,16
F2 populasyonlari Degisim Arahig

CL x AGC-208 109,00 + 20,30 99 -118 3,73
CL x AGC-85 107,00 + 21,33 96 — 118 3,56
GL x AGC-208 107,00 + 21,34 96 — 115 3,67
GL x AGC-85 106,00 + 21,13 96 — 115 3,11
CH x AGC-208 112,00 + 22,47 108 — 118 1,86
CH x AGC-85 111,00 + 24,91 99 - 117 3,43
ST-468 x AGC-208 108,00 + 21,64 99 -115 3,14
ST-468 x AGC-85 102,00 + 20,38 94 -110 3,31
MD x AGC-208 98,00 £ 19,20 91-110 3,77
MD x AGC-85 100,00 + 19,91 91 -107 2,98
h%ss (%) 32,50
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F2 generasyonundaki melez kombinasyonlara iliskin koza agma gilin sayis1 degerleri
incelendiginde ise en yiiksek koza agma gilin sayisina Carisma x AGC-208 (112 giin)
genotipinin sahip oldugu saptanmistir. MDX AGC-208 F, melez genotipinin ise 98 giin ile en
diisiik koza agma giin sayisina sahip oldugu belirlenmistir. F2 populasyonundaki koza agma

giin sayisina iligkin varyasyon katsay1 %1,86 — 3,77 arasinda degismektedir.

Koza agma giin sayist yoniinden F, populasyonlarindaki degisim araliklart her iki yonde
de transgressif acilmalarin olabilecegini gostermektedir. Bununla birlikte MD x AGC-208

kombinasyonu erkenci 6zelligi ile dikkati cekmektedir.

Calismamizda ana¢ ve F2 populasyonu varyanslarindan yararlanarak hesaplanan genis

anlamda kalitim derecesi (h%ss) %32,50 olarak bulunmustur (Cizelge 4.7).

4.8. Cir¢ir Randimani (%)

Calismamizda yer alan anag¢ ve F2 populasyonlarina iliskin ¢ir¢ir randimani degerleri,
degisim araliklari, varyasyon katsayilart ve genis anlamda kalitim derecesi Cizelge 4.8’de

verilmistir.

Cizelge 4.8 incelendiginde en yiiksek cir¢ir randimanma Claudia (%47,80) anacinin
buna karsin en disiik ¢irgir randimanma ise AGC-85 (%40,70) anacinin sahip oldugu
goriilmektedir. Calismamizda anaglara iliskin varyasyon katsayisinin %1,43 — 2,00 arasinda

degistigi goriilmektedir.

F2 generasyonudaki melez kombinasyonlara iligkin ¢ir¢ir randimani degerleri
incelendiginde ise en yiiksek ¢ir¢ir randimaninin ST-468 x AGC-85 (%44) genotipinde
oldugu saptanmistir. ST-468 x AGC-208 F> melez genotipinin ise %41,80 ile en diisiik ¢irgir
randimanina sahip oldugu belirlenmistir. F> populasyonundaki ¢irgir randimanina iliskin

varyasyon katsay1 %2,97 — 5,67 arasinda degismektedir.

Anag ortalamalar1 ile F2 populasyonu ortalamalari incelendiginde kombinasyonlarin
anaclara benzer ortalamalara sahip oldugu dikkati ¢ekmektedir. Degisim araliklart F»
populasyonlarinin hem diisiik hem de yiiksek oranlarda evrildigini gostermektedir. VVaryasyon
katsayilar1 ise populasyonlarda se¢im yapilabilecek bitki farkliliklarinin bulundugunu

gostermektedir.
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Cizelge 4.8. Anag ve F2 populasyonlarina iligkin ¢irgir randimani ortalama degerleri, degisim

aralig1, varyasyon katsayis1 ve genis anlamda kalitim derecesi (h?gs)

Genotipler Ortalama + SH Varyasyon Katsayisi (%)
Anaclar

Claudia (CL) 47,80 + 1,56 1,75
Gloria (GL) 43,60 + 1,81 1,87
Carisma (CH) 44,20 + 1,58 1,43
AGC-208 42,20 +2,59 2,00
AGC-85 40,70 + 1,28 1,69
ST-468 43,80 + 0,92 1,61
MD 42,50 + 1,20 1,35
F2 populasyonlari Degisim Arahgi

CL x AGC-208 43,50 + 6,42 38,30 48,40 4,43
CL x AGC-85 43,60 + 6,73 39,70 - 48,70 4,74
GL x AGC-208 42,70+ 6,51 38,10 - 46,10 3,69
GL x AGC-85 42,50 + 6,72 36,00 — 44,60 3,84
CH x AGC-208 43,60 + 6,81 39,70 - 46,60 3,46
CH x AGC-85 42,50 + 6,72 35,60 — 47,60 5,04
ST-468 x AGC-208 41,80 + 6,53 36,60 — 44,90 3,64
ST-468 x AGC-85 44,00 + 6,95 39,60 —47,90 3,98
MD x AGC-208 43,70 + 6,75 30,30 47,00 5,67
MD x AGC-85 43,30 + 6,84 40,60 — 46,80 2,97
h?ss (%) 39,00

Calismamizda ana¢ ve F2 populasyonu varyanslarindan yararlanarak hesaplanan genis

anlamda kalitim derecesi (h%ss) %39,00 olarak bulunmustur (Cizelge 4.8).

4.9. Lif Uzunlugu (mm)

Calismamizda yer alan ana¢ ve F»> populasyonlarina iligskin lif uzunlugu degerleri,
degisim araliklari, varyasyon katsayilar1 ve genis anlamda kalitim derecesi Cizelge 4.9°da
verilmistir. Cizelge 4.9 incelendiginde en yiiksek lif uzunluguna Claudia (31,05 mm) anacinin
buna karsin en diisiik lif uzunluguna ise MD (27,58 mm) anacinin sahip oldugu
goriilmektedir. Calismamizda anaglara iliskin varyasyon katsayisinin %9,13 — 13,17 arasinda

degistigi goriilmektedir.
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Cizelge 4.9. Ana¢ ve F» populasyonlarina iliskin lif uzunlugu ortalama degerleri, degisim

aralig1, varyasyon katsayis1 ve genis anlamda kalitim derecesi (h2gs)

Genotipler Ortalama + SH Varyasyon Katsayisi (%)
Anaclar
Claudia (CL) 31,05 + 4,91 11,10
Gloria (GL) 30,60 + 6,00 12,50
Carisma (CH) 29,32+ 4,82 12,37
AGC-208 30,14 +4,71 9,13
AGC-85 29,24 £ 4,51 10,49
ST-468 28,31 +4,48 12,18
MD 27,58 £5,34 13,17
F2 populasyonlari Degisim Arahg
CL x AGC-208 31,65+ 6,09 28,58 — 34,75 32,26
CL x AGC-85 30,83+ 4,76 27,82 — 33,38 19,39
GL x AGC-208 29,56 + 5,68 27,12 -31,28 19,33
GL x AGC-85 30,52 + 6,23 27,91 -32,69 21,33
CH x AGC-208 29,53 + 4,56 26,55 33,19 22,07
CH x AGC-85 30,42 +£ 4,75 27,45 - 33,42 21,14
ST-468 x AGC-208 30,46 + 4,88 28,00 — 33,08 16,26
ST-468 x AGC-85 28,67 £ 6,41 26,48 — 30,90 25,54
MD x AGC-208 28,95+ 5,79 26,85 - 32,84 25,21
MD x AGC-85 29,79 + 6,66 27,31-31,44 26,79
hss (%) 69,80

F2 generasyonudaki melez kombinasyonlara iliskin lif wuzunlugu degerleri

incelendiginde ise en yiiksek lif uzunlugunun Claudia x AGC-208 (31,65 mm) genotipinde
oldugu saptanmugtir. ST-468 x AGC-85 F> melez genotipinin ise 28,67 mm ile en disiik lif
uzunluguna sahip oldugu belirlenmistir. F> populasyonundaki lif uzunluguna iliskin

varyasyon katsay1 %16,26 — 32,26 arasinda degismektedir.

Anaglar ile F2 populasyonlarinin lif uzunlugu ortalama degerleri birlikte incelendiginde;
populasyonun daha diisiik ortalama degerlere sahip oldugu dikkati ¢ekmektedir. Buna kargin
populasyonlar incelendiginde ST-468 x AGC-85 kombinasyonu disinda populasyonda uzun

liflere sahip bitkileri se¢ebilmek i¢in yeterli varyasyonun oldugu goriilmektedir.

Calismamizda anag¢ ve F, populasyonu varyanslarindan yararlanarak hesaplanan genis

anlamda kalitim derecesi (h%ss) %69,80 olarak bulunmustur (Cizelge 4.9).
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4.10. Lif Inceligi (micronaire)

Calismamizda yer alan anag ve F2 populasyonlarina iligkin lif inceligi degerleri, degisim

araliklari, varyasyon katsayilar1 ve genis anlamda kalitim derecesi Cizelge 4.10°da verilmistir.

Cizelge 4.10. Anac ve F2 populasyonlarina iligkin lif inceligi ortalama degerleri, degisim

aralig1, varyasyon katsayis1 ve genis anlamda kalitim derecesi (h2gs)

Genotipler Ortalama + SH Varyasyon Katsayisi (%)
Anaclar

Claudia (CL) 456+0,72 6,62
Gloria (GL) 4,53+ 0,89 7,10
Carisma (CH) 4,50+ 0,74 6,08
AGC-208 4,69+0,73 6,67
AGC-85 4,82+0,74 6,25
ST-468 4,49+0,71 7,19
MD 4,71+1,03 6,41
F2 populasyonlari Degisim Arahg

CL x AGC-208 4,62 +0,89 3,50-5,30 13,30
CL x AGC-85 4,57+0,71 3,18-5,39 13,21
GL x AGC-208 4,69 + 0,90 3,45-5,39 13,14
GL x AGC-85 4,70 + 0,96 3,80-5,63 11,82
CH x AGC-208 4,72 +0,73 3,00-5,76 11,57
CH x AGC-85 4,64 +0,72 3,80 -5,62 11,56
ST-468 x AGC-208 4,66+0,75 3,64-5,44 13,01
ST-468 x AGC-85 492+1,10 4,00-5,81 11,72
MD x AGC-208 4,59 +0,92 3,80-5,30 12,40
MD x AGC-85 4,60 + 1,03 3,80-5,35 13,24
hZss (%) 72,70

Cizelge 4.10 incelendiginde en ince liflere Carisma (4,50 mic.) anacinin buna karsin en
kalin liflere ise AGC-85 (4,82 mic.) anacinin sahip oldugu goriilmektedir. Calismamizda

anaglara iligskin varyasyon katsayisinin %6,08 — 7,19 arasinda degistigi goriilmektedir.

F2 generasyonudaki melez kombinasyonlara iliskin lif inceligi degerleri incelendiginde
ise en ince liflerin MD x AGC-208 (4,56 mic.) genotipinde oldugu saptanmigtir. ST-468 X

AGC-85 F2 melez genotipinin ise 4,92 mic. ile en kaba liflere sahip oldugu belirlenmistir. F2
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populasyonundaki lif inceligine iliskin varyasyon katsayr %11,56 — 13,30 arasinda
degismektedir.

AGC-85 ve MD anaglar1 disinda anag¢ ortalamalar1 ile F> populasyonu ortalamalari
degerlendirildiginde melez kombinasyonlara iliskin lif inceliginin kabalik yoniinde hareket
ettigi anlagilmaktadir. Buna karsin Carisma X AGC-208 melez kombinasyonu basta olmak
tizere populasyonda ince lifli bitkileri segebilmek icin yeterli varyasyonun oldugu degisim

arali1 ve varyasyon katsayis1 degerlerinden izlenebilmektedir.

Calismamizda ana¢ ve F» populasyonu varyanslarindan yararlanarak hesaplanan genis

anlamda kalitim derecesi (h%ss) %72,70 olarak bulunmustur (Cizelge 4.10).

4.11. Lif Dayamkhhg (g tex?)

Calismamizda yer alan anag ve F2 populasyonlarina iligkin lif dayanikliligi degerleri,
degisim araliklari, varyasyon katsayilar1 ve genis anlamda kaliim derecesi Cizelge 4.11°de

verilmigtir.

Cizelge 4.11 incelendiginde en yiiksek lif dayamkliligma Gloria (31,90 g tex™?) anacinin
buna karsin en diisiik lif dayamkliligina ise Carisma (25,90 g tex™) anacimin sahip oldugu
goriilmektedir. Calismamizda anaglara iliskin varyasyon katsayisinin %3,23 — 4,64 arasinda

oo

degistigi gortiilmektedir.

F2 generasyonudaki melez kombinasyonlara iliskin 1if dayanikliligi degerleri
incelendiginde ise en yiiksek lif dayanikliligmin Gloria x AGC-85 (32,90 g tex) genotipinde
oldugu saptanmistir. Carisma x AGC-208 F, melez genotipinin ise 28,10 g tex™ ile en diisiik
lif dayanikliligina sahip oldugu belirlenmistir. F2 populasyonundaki lif dayanikliligina iliskin
varyasyon katsay1 %6,46 — 9,49 arasinda degigmektedir.

Anaglara ve F2 populasyonuna iligkin ortalama degerlerden kombinasyonlarin anaglara
benzer ortalama degerlere sahip oldugu goriilmektedir. Claudia x AGC-85, Gloria x AGC-208
ve Carisma x AGC-85 melez kombinasyonu basta olma iizere lif dayaniklilig1 yoniinden her
iki yonde de transgressif acgilmalarin oldugu ve seleksiyon yapabilecek yeterli bitkinin

bulundugu anlasilmaktadir.
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Cizelge 4.11. Anag ve F2 populasyonlarina iliskin lif dayanikliligi ortalama degerleri, degisim

aralig1, varyasyon katsayis1 ve genis anlamda kalitim derecesi (h%gs)

Genotipler Ortalama + SH Varyasyon Katsayisi (%)
Anaclar

Claudia (CL) 31,80 +5,03 3,64
Gloria (GL) 31,90 + 6,26 3,23
Carisma (CH) 25,90 + 4,26 4,64
AGC-208 30,60 + 4,77 3,37
AGC-85 29,00 +4,48 4,29
ST-468 28,20 + 4,45 3,63
MD 28,70 + 6,26 4,26
F2 populasyonlari Degisim Arahgi

CL x AGC-208 31,60+ 6,08 26,70 — 34,90 6,46
CL x AGC-85 31,20+ 4,82 25,70 — 36,70 7,77
GL x AGC-208 31,20 + 6,00 26,10 - 36,00 7,74
GL x AGC-85 32,90+6,71 27,10 - 35,60 6,70
CH x AGC-208 28,10+ 4,34 23,20-32,80 7,66
CH x AGC-85 29,40 + 4,60 24,80 - 36,00 9,49
ST-468 x AGC-208 30,10+ 4,82 25,70 - 34,50 7,47
ST-468 x AGC-85 28,60 + 6,40 25,70 - 32,70 7,03
MD x AGC-208 29,60 +5,91 27,00 - 33,80 7,16
MD x AGC-85 30,20 + 6,75 26,00 - 33,80 7,22
h?ss (%) 75,10

Calismamizda ana¢ ve F2 populasyonu varyanslarindan yararlanarak hesaplanan genis

anlamda kalitim derecesi (h%ss) %75,10 olarak bulunmustur (Cizelge 4.11).

4.12. Polen Canlihig:

Sekil 4.1, Sekil 4.2 ve Sekil 4.3’de sicaklik stresi altinda sirasiyla ana¢c ve F»

populasyonlarindan rastgele orneklenen bitkilerin ¢igek tozlari karigimlariin goriintiileri

verilmistir.
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Sekil 4.1. Sicaklik stresi altinda anag populasyonlarin ¢igek tozlari. [Gloria (A), Claudia (B),
MD (C), ST-468 (D), AGC-208 (E), Carisma (F) ve AGC-85 (G)]

Sekil 4.1°de yer alan goriintiilerden yararlanarak ana olarak kullanilan MD, ST-468 ve
Claudia genotiplerinin; baba olarak kullanilan AGC-85 genotipinin en toleransli anaglar
oldugu dikkati ¢ekmektedir. Buna karsin tetrazolium boyama ifadelerinden ana olarak
kullanilan Gloria ve Carisma gesitlerinin ve baba olarak kullanilan AGC-208 genotipinin en

hassas genotipler oldugu goriilmektedir.
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Sekil 4.2. Sicaklik stresi altinda F> melez kombinasyonlarina ait populasyonlarin ¢icek tozlari.
[Claudia x AGC-208 (A), Claudia x AGC-85 (B), Gloria x AGC-208 (C), Gloria x
AGC-85 (D), Carisma x AGC-208 (E), Carisma x AGC-85 (F)]

Sekil 4.2 ve 4.3°de yer alan F> populasyonlarindan alinan, sicaklik stresi ve tetrazolium
uygulanmig goriintiilerden sirasiyla Gloria x AGC-85, ST-468 x AGC-208, Claudia x AGC-
208 ve MD x AGC-85 melez kombinasyonlarinin daha toleranslh olduklar1 saptanmigtir. Buna
karsin, Claudia x AGC-85, Carisma x AGC 208 basta olmak {izere diger F> populasyonlarinin

daha hassas olduklar1 goriilmektedir.
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Sekil 4.3. Sicaklik stresi altinda F> melez kombinasyonlarina ait populasyonlarin ¢icek tozlari.
[ST-468 x AGC-208 (G), ST-468 x AGC-85 (H), MD x AGC-208 (1), MD x AGC-
85 (J)]

4.13. Ozellikler Arasindaki Basit Korelasyon Katsayilar

Ozellikler aras1 basit korelasyon katsayilar1 Cizelge 4.12°de verilmistir.

Cizelge 4.12 incelendiginde, tek bitki verimi ile koza sayis1 (0,92**), koza agirlig
(0,84**) ve lif uzunlugu (0,61**) arasinda olumlu ve istatistiki diizeyde 6nemli korelasyon
katsayilart saptanmistir. Bitki boyu ile lif inceligi (0,71**) arasinda pozitif ve onemli bir iliski
tespit edilmistir. Koza sayisi, koza agirhigi (0,70**) ve lif uzunlugu (0,53%*) ile 6nemli ve
pozitif bir korelasyon sergilemistir. Koza agirhiginin lif uzunlugu (0,49*) ve lif dayaniklilig
(0,49%) ile iliskisi pozitif ve 6nemlidir. Taraklanma giin sayis1 ¢igeklenme giin sayisi (0,79**)
ile 6nemli diizeyde pozitif bir korelasyon sergilerken, buna karsin lif uzunlugu (-0,53*) ile
negatif ve onemli bir iligski gostermistir. Lif uzunlugu ile 1if dayanikliligi (0,68*%*) arasindaki

korelasyon pozitif ve istatistiki anlamda 6nemli diizeydedir.
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Cizelge 4.12. Ozellikler aras1 basit korelasyon katsayilari

BB KS KA TGS CGS KAGS CR LU Li LD
TBV 045 0,92** 0,84**  -0,34  -0,10 021 -015 061** 0,32 0,43
BB 0,35 0,42 0,24 0,48 0,16  -023 0,13 0,71** -0,11
KS 0,70** 0,20  -0,03 -0,04  -003 053 0,19 0,41
KA -0,18  -0,04 021 -028 049 0,28 0,49*
TGS 0,79** 0,45 0,03 -053* 0,02 -0,28
CGS 0,05 0,08 -0,42 0,19 -0,44
KAGS 001 0,34 0,25 -0,18
CR 0,16 -0,17 0,07
LU 0,26 0,68**
Li 0,20

*: %S5 Onem seviyesinde; **: %1 6nem seviyesinde

TBV: Tek bitki verimi, BB: Bitki boyu, KS: Koza sayisi, KA: Koza agirligi, TGS: Taraklanma giin sayisi, CGS:
Ciceklenme giin sayisi, KAGS: Koza agma giin sayisi, CR: Cir¢ir randimam, LU: Lif uzunlugu, Li: Lif inceligi,
LD: Lif dayanikliligt

4.14. Tek Bitki Verimine liskin Path Analizi Sonuclar

Tek bitki verimine ait dogrudan ve dolayl: etkiler Cizelge 4.13’de verilmistir.

Cizelge 4.13. Tek bitki verimine ait dogrudan ve dolayli etkiler

BB  KS KA TGS CGS KAGS CR LU Li LD
BB 014 026 009 00l  -0,06 003 005 -001 -001 -0,01
KS 005 074 015 -001 001  -001 000 -0,04 000 0,03
KA 006 052 022 001 0,01 004 001  -0,04 000 0,04
TGS 003 -016 -004 001  -0,13 0,10 000 0,04 000 -0,02
CGS 007 -024 -001 001 -013  -001 -002 0,04 000 -0,03
KAGS 002 -003 005 -001 0,01 021 000  -0,03 000 -0,01
CR 003 -002 -006 000  -001 001 -020  -0,01 000 001
LU 002 040 011 0,00 0,06 007 -003  -0,08 000 005
Li 010 014 006 000  -0,03 005 003 -002 -002 0,02
LD 015 030 011 -001 006  -004 -001  -0,07 0,00 0,07

*: %5 onem seviyesinde; **: %1 0nem seviyesinde

BB: Bitki boyu, KS: Koza sayis1, KA: Koza agirligi, TGS: Taraklanma giin sayisi, CGS: Ciceklenme giin sayisi,

KAG: Koza agma giin sayis1, CR: Cir¢ir randimani, LU: Lif uzunlugu, Li: Lif inceligi, LD: Lif dayaniklilig1
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Cizelge 4.13 degerlendirildiginde, tek bitki verimi iizerine en 6nemli dogrudan etkiyi
yapan ozelliklerin koza sayisi (0,74) ve koza agirhigr (0,22) oldugu goriilmektedir. Bu
Ozellikleri sirasiyla koza agma giin sayisinin (0,21) ve bitki boyunun (0,14) dogrudan etkileri
izlemektedir. Buna karsin ¢ir¢ir randimani (-0,20) ve ¢igeklenme giin sayisinin (-0,13) da tek
bitki verimi iizerine dogrudan etkisinin yiiksek ancak negatif oldugu dikkati ¢ekmektedir.
Incelenen &zelliklerin tek bitki verimine dogrudan etkileri topluca incelendiginde, tek bitki
verimini belirleyen en 6nemli verim bileseninin koza sayis1 oldugu agikca anlagilmaktadir. Bu
durumda c¢igeklenmenin erken gergeklestigi, buna karsin koza baglama ve koza agma giin

sayisinin uzadigi kosullarin verimi artirici yonde etkide bulundugu sdylenebilir.

Tek bitki verimine ait dogrudan ve dolayli etkilerin oransal (%) degerleri Cizelge

4.14’de verilmistir.

Cizelge 4.14. Tek bitki verimine ait dogrudan ve dolayli etkilerin ylizde degerleri

BB KS KA TGS CGS KAGS CR LU Li LD
BB 2260 4269 1487 020 -1016 545 079 -1,79 023 -125
KS 474 7211 1469 -0,11 040  -0,71 006  -429  -0,04 2,87
KA 633 5631 2319 -0,10 006 470 055  -435  -0,62 3,86
TGS 653 -3267 -762 103 -2074 -1878  -0,12 876 001  -376

CGS 21,19 -7,53 -2,74 130 -41,62 -3,50 0,51 11,17 -0,12  -10,32
KAGS 6,24 -1,32 12,64 0,65 192 59,23 -0,03 -8,07 -0,15 -3,76

CR -2011  -1450 -3441 0,10 -6,56 065 -12,24 8,15 0,21 3,06
LU 2,34 50,45 13,34 -0,34 7,00 9,21 -0,40  -10,59 -0,07 6,30
Li 23,22 33,81 1454 0,03 -5,85 12,56 0,79 -5,19 -0,48 6,53
LD -2,25 46,38 16,30 -0,20 8,89 -5,89 -0,21 -8,62 -0,06 11,21

BB: Bitki boyu, KS: Koza sayisi, KA: Koza agirligi, TGS: Taraklanma giin sayisi, CGS: Cigeklenme giin sayist,
KAGS: Koza agma giin sayis1, CR: Cir¢ir randimani, LU: Lif uzunlugu, Li: Lif inceligi, LD: Lif dayamklilig

Koza agirligi, lif uzunlugu, lif dayanikliligi, bitki boyu ve lif inceliginin koza sayist
tizerinden dolayl etkilerinin olumlu yonde yiiksek, buna karsin taraklanma giin sayisinin koza
say1s1 lizerine ve ¢ir¢ir randimaninin ise koza agirligi lizerine olan dolayl etkilerinin olumsuz
yonde yiiksek oldugu saptanmistir. Bu durumda, erken taraklanan yiiksek bitki boyuna sahip
ve koza agirligi fazla olan bitkilerde lif uzunlugunun, lif dayanikliligin ve lif inceliginin
artmastyla birlikte tek bitki veriminin arttif1 sdylenebilir. Ancak, yiiksek koza sayis1 ve koza

agirligina bagl olarak verim artisinin lifleri kabalastirdigi da dikkati cekmektedir.
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5. TARTISMA

Incelenen 6zellikler ydniinden bitki boyu, taraklanma giin saysi, ¢igeklenme giin sayzsi,
koza agma gilin sayisi, ¢ir¢ir randimanm ve lif dayanikliligr i¢in varyasyon katsayisi 10’un
altinda saptanmustir. Lif inceligi i¢in 10 - 20 arasinda buna karsin koza agirligi, koza sayisi,
tek bitki verimi ve lif uzunlugu icin 20 nin iizerinde oldugu bulunmustur. Ozellikle tek bitki
verimi, koza sayisi ve koza agirligi igin lif kalite 6zelliklerine oranla daha yiiksek diizeyde
bulunan varyasyon Azhar vd. (2004), Dhamayanathi vd. (2010), Gopi ve Patil (2017), Khan
vd. (2017), Joshi ve Patil (2018), Komala vd. (2018), Nawaz vd. (2019a), Manonmani vd.
(2019), Al-Hibbiny (2020) ve Soomro (2020) tarafindan belirtilen bulgular ile uyum

igerisindedir.

Caligmada; genis anlamda kalitim derecesinin bitki boyu, koza sayisi, koza agirhigi,
circir randimani, lif uzunlugu, lif inceligi ve lif dayanikliligi i¢in %60 degerinden yiiksek
oldugu goriilmiigtiir. Taraklanma giin sayisi, ¢igeklenme giin sayisi, koza agma giin sayis1 ve
tek bitki verimi i¢in ise %60 degerinden diisiik oldugu belirlenmistir. Gopi ve Patil (2017)
genis anlamda kalitim derecesini bitki boyu, koza agirligi ve ¢ir¢ir randimani igin yiiksek,
buna karsin koza sayis1 ve kiitlii pamuk verimi i¢in ise diisiik bulmustur. Cir¢ir randimani
disinda bulgularimiz anilan ¢alisma ile paralellik gdstermektedir. Bununla birlikte en yiiksek
kaliim derecesini bitkide koza sayisi igin ancak en diisikk kaliim derecesini kiitlii pamuk
verimi i¢in saptayan Baloch vd. (2018) ile tam olarak benzerlik gostermektedir. Buna karsin
verim ve kalite acisindan yiiksek genis anlamda kalitim derecesi belirten Farooq vd. (2018),
Komala vd. (2018), Nawaz vd. (2019a), Al-Hibbiny (2020) ve Soomro (2020) ile ¢elisir
niteliktedir. Joshi ve Patil (2018) ise koza agirligi ve kiitlii pamuk verimi i¢in orta diizeyde
genis anlamda kalitim derecesi saptamiglardir. Caligsmalarda kalitim derecesinin aym 6zellik
icin farkli degerler tagimasinin kalitim derecesini saptama yontemlerinden ve kullanilan farkli

Ozellikteki materyallerden ileri geldigi sOylenebilir.

Calismada yiiksek sicaklik stresi uygulanmis polenlerde canliligi goriintiilemek icin
Tetrazolium testi yapilmistir. Anaglar ve F» populasyonlarindaki melez kombinasyonlar
arasinda farkli goriintiiler saptanmistir. Benzer sekilde Kakani vd. (2005) ve Reddy vd. (2020)
pamuk genotipleri arasinda TTC uygulayarak yliksek sicaklik stresi altinda farkliliklart
vurgulamiglardir. Hedhly vd. (2009) ve Zinn vd. (2010) yiiksek sicaklik stresine karsi
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toleransli genotipleri gozlemlemede polen canliliginin 6nemli bir seleksiyon 6lgiitii olarak
kullanilabilecegini vurgulamistir. Ote yandan polene ait o6zelliklerin performansiin
genotiplere bagli olarak degiskenlik gdstermesinin yami sira sicaklik, nem ve giines
radyasyonu gibi bazi cevresel faktorlerden de siddetli sekilde etkilenebilecegi belirtilmistir
(Zebrowska, 1997).

Ozellikler aras1 korelasyon katsayilar1 incelendiginde tek bitki verimi ile koza sayisi,
koza agirligr ve lif uzunlugu arasinda 6nemli ve pozitif yonde iligkiler saptanmistir. Benzer
sekilde, koza sayisinin, koza agirligi ve lif uzunlugu ile 6nemli ve pozitif bir korelasyon
sergiledigi goriilmiistiir. Ayrica, lif uzunlugu ile lif dayanikliligi arasindaki korelasyonun
pozitif ve Onemli diizeyde oldugu belirlenmistir. Cok sayida arastirict c¢aligmamizda
buldugumuz koza sayis1 ve koza agirlig ile tek bitki verimi arasinda énemli ve olumlu yonde
korelasyon katsayilar1 saptadiklarini vurgulamislardir (Copur, 1995; Ahmad ve Azhar, 2000;
Azhar vd., 2004; Salahuddin vd., 2010; Araujo vd., 2012; Ekinci ve Basbag, 2015; Farooq
vd., 2015; Parmar vd., 2015; Srinivas vd., 2015; Abdullah vd., 2016; Jawahar ve Patil, 2017;
Khan vd., 2017; Basavaraj ve Kuchanur, 2018; Farooq vd., 2018; Nikhil vd., 2018;
Monicashree ve Balu, 2018; Deshmukh vd., 2019; Igbal vd., 2019; Nawaz vd., 2019b;
Rehman vd., 2020). Buna karsin Araujo vd. (2012) tek koza agirliginin lif verimini olumsuz
etkiledigini belirtmistir. Calisma sonuglarimiz 6nceki caligmalarda yapilan yorumlar ile
genellikle benzerlik gostermesine karsilik ¢alisma materyalinin - genetik  yapisindaki
farkliliklarin degisik sonuglara yol acabilecegi kanisina varilmistir. Ozellikle bu ¢alismada
anaglar ve F» populasyonlar1 yer aldigi igin tartismada kullanilan literatiirlerde F2 ¢alisma

sonuclarinin olmasina 6zen gosterilmistir.

Yirtitiilen path analizi sonucu tek bitki verimi yoniinden dogrudan ve dolayli etkilere
g0z atildiginda tek bitki verimi {lizerine en 6nemli dogrudan etkiyi yapan 6zelliklerin koza
sayisi, koza agirhigi, koza agma giin sayisi ve bitki boyu oldugu saptanmistir. Buna karsin
circir randiman1 ve ¢iceklenme giin sayisinin tek bitki verimi {lizerine dogrudan etkisinin
yiiksek ancak negatif oldugu dikkati ¢cekmistir. Sonuglarimiza benzer sekilde Copur (1995)
tarafindan yiiriitiilen ¢alismada kiitlii pamuk verimine pozitif ve en yiiksek dogrudan etki
yapan Ozelliklerin bitki boyu ve koza sayisi; Ahmad ve Azhar (2000), Hazem ve Bayaty
(2005), Salahuddin vd. (2010), Parmar vd. (2015), Srinivas vd. (2015), Abdullah vd. (2016),
Ahmad vd. (2017), Nikhil vd. (2018), Deshmukh vd. (2019) ve Kumar vd. (2019) tarafindan
ise koza agirlig1 ve koza sayist oldugu vurgulanmistir. Bununla birlikte, Erande vd. (2014)

kiitlii pamuk verimi iizerine bitki boyunun, koza sayisinin, ¢ir¢ir randimaninin, lif veriminin,
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lif indeksinin, meyve dali sayisinin ve toplam biokiitlenin dogrudan etkilerinin oldugunu
tespit etmislerdir. Buna karsin Dinakaran vd. (2012) tek koza agirliginin dogrudan etkisinin
yiiksek ve negatif yonde oldugunu agiklamistir. Ote yandan, Thiyagu vd. (2010) koza sayis,
koza agirligi, meyve dali sayisi, bitki boyu, lif uzunlugu, lif dayamikliligit ve tohum
indeksinin; Tulasi vd. (2012) ise bitkide koza sayisi, koza agirligi, ¢ir¢ir randimani ve 100
tohum agirliginin  kiitlii pamuk verimini arttirmayr amaglayan 1slah ¢aligmalarinda
kullanilmasinin basarili sonuglar verecegini saptamislardir. Hem basit korelasyon katsayilari
hem de path analiz sonucunda ortaya ¢ikan dogrudan etkiler 1s18inda kiitlii pamuk verimi igin

koza sayis1 ve koza agirliginin belirleyici en 6nemli verim bilesenleri oldugu sdylenebilir.
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6. SONUC VE ONERILER

Koza sayisi i¢in Claudia x AGC-208 ve Claudia x AGC-85 melez kombinasyonlarinin
ve koza agirhigr icin ST-468 x AGC-208, Claudia x AGC-85 ve Gloria x AGC-85
melezlerinin olumlu y6nde ug¢ degerlere sahip oldugu saptanmistir. Tek bitki verimi i¢in ST-
468 x AGC-208, Claudia x AGC-208 ve Claudia x AGC-85 F, populasyonlarinin yiiksek
bitki verimi yoniinden uygun ug¢ degerlere sahip oldugu belirlenmistir. Taraklanma giin sayisi
ve ¢igeklenme giin sayisi i¢in Gloria x AGC-208 ve Gloria x AGC-85; koza agma giin sayisi
icin ise MD x AGC-208 ve MD x AGC-85 F2 melez kombinasyonlarinin erkencilik yoniinde
uc degerlere sahip oldugu saptanmistir. Cir¢ir randimani yoniinden Claudia x AGC-208,
Claudia x AGC-85 ve Carisma x AGC-85 melez kombinasyonlarinin; lif uzunlugu igin
Claudia x AGC-208 ve Claudia x AGC-85 kombinasyonlarinin olumlu yonde u¢ degerler
tasidig1 belirlenmistir. Lif inceligi i¢in Carisma x AGC-208 ve Claudia x AGC-85 ve lif
dayanikliligi i¢in Claudia x AGC-85, Gloria x AGC-208 ve Carisma X AGC-85 melez

kombinasyonlarinin daha ince ve dayanikli u¢ degerlere sahip oldugu bulunmustur.

Incelenen 6zelliklerin tek bitki verimine dogrudan etkileri topluca incelendiginde, tek
bitki verimini belirleyen en O6nemli verim bileseninin koza sayisi oldugu agikg¢a
anlagilmaktadir. Bu durumda ¢igeklenmenin erken gerceklestigi, buna karsin koza baglama ve
koza agcma giin sayisinin uzadigr kosullarin verimi artirict yonde etkide bulundugu
sOylenebilir. Ayrica, erken taraklanan yiiksek bitki boyuna sahip ve koza agirligi fazla olan
bitkilerde lif uzunlugunun, lif dayanikliligin ve lif inceliginin artmasiyla birlikte tek bitki
veriminin arttig1 soylenebilir. Ancak, yiiksek koza sayis1 ve koza agirligina bagli olarak verim

artisinin lifleri kabalastirdig1 da dikkati cekmektedir.

Ozellikle de erken generasyonlarda yapilacak seleksiyonlarda yiiksek kalitim derecesine
sahip koza sayis1 ve koza agirliginin seleksiyon olgiitli olarak kullanilmasinin yararli olacagi

sonucuna varilmistir.
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