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FARKLI PAMUK TURLER INE AIT CESITLERIN DIALLEL MELEZLER INDE ONEML I
AGRONOM K VE TEKNOLOJ iK OZELL IKLER IN KALITIMININ SAPTANMAS| !

Sileyman JCEK * M. Ali KAYNAK 2

OZET

Nazilli Pamuk Argtirma Enstitisinde yuritilen bu gatanin materyaliniGossypium hirsutunh. tirinden
Carmen, Nazilli 84 S, Gurelbey ve farklh turlerig[(hirsutumx G. barbadensé&) x (G. arboreunx G.thurberi

x G. hirsutun)] melezlenmesinden elde ediknolan Delcerro ggtleri ile bunlarin yarim diallel melezleri
olusturmaktadir. Bu ¢agmada, olgturulan populasyonda uygun ana¢ ve melezlerin belirlenmesi ve Uzerinde
durulan dokuz 6zellik bakimindan genel ve 6zel sma yetenekleri, heterosis ve heterobeltiosigederi,
kalitim dereceleri ve der genetik parametrelerin belirlenmesi hedefletimiGenel uygma yetengi tim
ozelliklerde, 6zel uygma yetengi ise bitki kitli pamuk verimi, koza kutli pamulgidigl ve cirgir
randimaninda dénemli bulunrtur. Bitki kitli pamuk verimi ve koza kitli pamukidiginda olumlu, koza
sayisinda olumsuz heterosis ve heterobeltiosigerdibzelliklerde ise olumlu heterosis fakat olumsuz
heterobeltiosis dgerleri hesaplanngtir. Elde edilen genetik parametrelere goére bitki kitlti pamuk verimi ve koza
kutli pamuk girlig 6zelliklerinin en az bir gen cifti tarafindan idare ediildahminlenmétir. Circir randimani

ve 100 tohum @rliginda yuksek, gier 6zelliklerde dgiik kalitim derecesi elde imhistir. Bitki kitli pamuk
verimi ve koza kutli pamukgaligl icin dominant, c¢ircir randimani, erkencilik orani, 100 tohwgmhig, lif
uzunlysu ve lif kopma dayanikhign icin eklemeli, bitkide koza sayisi ve lif ingglicin ise hem dominant hem

de eklemeli gen etkilerinin dnemli olgu saptannstir.

Anahtar Kelimeler : Pamuk, Heterosis, Heterobeltiosis, Genel ddya Yetengi, Ozel Uyisma Yetengi

Determination of Inheritance of Some Important Agronomical and Technological Properties in
the Diallel Crosses of Some Varieties Belong to Different Cotton Species

ABSTRACT

Materials of this study, which was carried on in Nazilli Cotton Research Institute, were Carmen, Nazilli 84 S,
Gurelbey Gossypium hirsutunh.) and Delcerro obtained from different species cross@s lirsutumx G.
barbadensd-;) x (G. arboreumx G.thurberix G. hirsutunm)] and their half diallel crosses. In this study, it is

aimed to determine suitable parent and crosses in getting population and to estimate general and specific
combining ability values, heritability values and other genetic parameters in examined nine characters. General
combining ability was found significant in all characters but specific combining ability was found significant for
seed cotton yield per plant, boll seed cotton yield and gin turnout. Heterosis and heterobeltiosis values were
determined to be positive for seed cotton yield per plant and boll seed cotton yield but negative for boll number.
In other properties positive heterosis but negative heterobeltiosis have been determined. According to obtained
genetic parameters, it is estimated that seed cotton yield per plant and boll seed cotton yield were controlled by
at least one pair of gene. It was obtained high heritability value in ginning turnout and 100 seed weight but that
was obtained low heritability in the other characters. For seed cotton yield per plant and boll seed cotton yield
dominance gene effects, for ginning turnout earliness, 100 seed weight, fiber length and fiber strongth additive
gene effects and for boll humber and fiber fineness both dominance and additive gene were detected as
significant.

Key words : Cotton, Heterosis, Heterobeltiosis, General Combining Ability, Specific Combining Ability.
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GIRIS

Pamuk, Ulkemiz ihracatinda oldukca
yuksek katki payina sahip olmasi ve tekstil
sanayinin hammaddesini gturmasi
bakimindan sahip cikilmasi gereken bir
drinddr. Toplam pamuk ekim alanimiz 547.000
ha, toplam lif Gretimimiz 864.000 ton ve lif
verimimiz ise 158.0 kg/da’ dir. Pamuk ekimi
yapilan bolgeler itibariyle Ege Boélgesi 144.000
ha ekim alani ve 219.000 ton lif Gretimine
sahiptir (Anonim, 2005). Turkiye, pamuk tarimi
yapilan ulkeler icinde pamuk ekim alani ve lif
Uretimi yonuinden 7. sirada, dekara lif verimi
bakimindan ise 4. sirada yer almaktadir
(Anonymous, 2006).

Diallel analiz yontemi gerek kendine
dollenen ve gerekse yabanci doéllenen bir¢ok
bitki turinde yaygin olarak kullaniimaktadir.
Bu yontem, melez populasyonlarinin genetik
yapilarini argtirmak, Umitvar melez
kombinasyonlari ve uygun ebeveynleri secmek
ve ebeveynlerin genel ve 6zel kombinasyon
uyusmalarini saptamak amaciyla
kullanilmaktadir. Bu amaclari gerceftiemek
icin diallel analiz metodunun ‘Jinks-Hayman’
tipi ve ‘Griffing’ tipi olmak Uzere iki analiz
sekli geligtirilmi stir (Yildirim ve ark., 1979).

Herhangi bir karakterin gatirilmesi
amaclandiinda, 1slahgiya en fazla yardimci
olacak olan bilgilerin banda ele alinan
cesitlerin - 1slah  amacina uygun ebeveyn
olabilme yetenekleri ve bunlardan gturulan
melez populasyonun sahip olabilgcgenetik
varyansin erken lgaklarda saptanabilmesidir.

Bir genotipin bir melezleme
dizisizindeki performansinin Ustugiii genel
kombinasyon kabiliyeti ve belirli iki genotip
arasindaki melez performansinin Ustiin olmasi
da 0©zel kombinasyon kabiliyeti olarak
tanimlanmgtir (Yildirim ve Cakir, 1986). Genel
Kombinasyon Kabiliyeti yiksek olan 6zellikler
Eklemeli Gen Etkisi altindadir. Ozel
Kombinasyon Kabiliyetinde ise bu durum
Eklemeli Olmayan Gen Etkisi ya da dominans
ve epistatik gen etkisini yansitmaktadir
(Falconer, 1980). Islahta &1, melez
populasyonlarinda genibir eklemeli genetik
varyansin bulunmasina gedir.

Diallel analiz, i generasyonunda elde
dilen bilgilerle, melezlemede kullanilan
ebeveynlerin uyum yeteneklerini belirlemede,
geligtirilecek  karaktere uygun ebeveynin
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seciminde, melez populasyonun genetik
yapisini ortaya koymada bircok avantajlar
sglamaktadir (Demir ve ark., 1980). Diallel
melez analizi yapmadan ebeveynin gercek
deserlerine goére secim yapifinda, ¢ok az

istisnalarla isabet ghnabilecgini ileri
surmiglerdir.
Bu calsma, 3 adet Gossypium

hirsutum L.) ile 1 adet farkli tdrlerin [G.
hirsutumx G. barbadensé,) x (G. arboreunx
G.thurberi x G. hirsutum] melezlenmesinden
elde edilm§ genotip olmak Uzere toplam dort
adet pamuk gidi ve bu caitlerin yarim diallel
melezlerinden olgan populasyonun genetik
yapisinin  incelenerek Uzerinde  gddn
Ozellikler yoninden uygun anaclari ve melez
kombinasyonlari belirlemek, kalitim derecesi,
heterosis ve heterobeltiosis oranlari
saptandiktan sonra devam edilecek olasit ce
Islahi  calgmasina y6n vermek amaciyla
yapilmgtir.

MATERYAL VE YONTEM

Arastirmada materyal olarak, fenotip ve
lif teknolojik 6zellikleri birbirinden farkh
G.hirsutumL. tdrtine ait Nazilli 84 S, Carmen
(bblge standart eéleri), Gurelbey ve [G.
hirsutumx G. barbadensé,) x (G. arboreunx
G.thurberi x G. hirsutun)] turleri arasinda
yapilan melezleme sonucu gélilen Delcerro
cesidi ile bu ceitlerin resiproksuz diallel
melezlerinden elde edilen;Fmelez dolleri
kullaniimistir. Anaclar ve melezler 13.05.2006
tarihinde tesaduf bloklari deneme desenine gére
6 m uzunlgunda 1'er sirali parsellere 4
tekrarlamali olarak ekilngiir. Denemede ekim
normu ve dier Kkiltirel glemler gergine
uygun olarak yapilngtir.

Bitki kotli pamuk verimi (g/bitki),
bitkide koza sayisI (adet/bitki), erkencilik orani
(%), koza katli pamukgarhgi (g), 100 tohum
agirhgl (g), circir randimani (g), lif uzuniu
(mm), [if inceligi (micronaire) ve lif kopma
dayaniklilgl (g/tex) olmak Uzere 9 06zellik
Uzerinde durulmgtur. Elde edilen veriler Jinks
- Hayman melez analizine gdre (Jinks ve
Hayman, 1953) Tarpopgen (Ozcan, 1999)
istatistik programi kullanilarak
deserlendirilmistir.



BULGULAR VE TARTI SMA degerlerin bitki kutli pamuk verimi ve bitkide
koza sayisinda Gdurelbey, circir randimaninda
Nazilli 84 S, dger Ozelliklerde ise Delcerro
¢esitlerinde oldgu gozlemlennmitir.

Ebeveynlerde incelenen  6zellikler
acisindan olgan ortalama dierler Cizelge 1'de
gOsterilmitir. Ana¢ ortalamalarinda en yiksek

Cizelge 1incelenen 6zellikler agisindan anagclarin ortalangerdieri

Anaclar Bitki katlt Koza kutll Bitkide koza  Circir randimar  Erkencilik orani
pamuk verimi  pamuk &irli g sayisl (%) (%)
(g/bitki) (9) (adet/bitki)
Carmen 74.61 5.98 17.88 40.02 64.07
Nazilli 84 S 72.32 5.83 18.80 42.21 81.55
Glrelbey 79.98 5.95 20.98 40.28 88.83
Delcerro 62.45 6.45 16.93 34.98 92.30
LSD (0.05) 13.47 0.97 1.78 0.86 13.89
Anaclar 100 tohumgrli g Lif inceligi Lif uzunlugu Lif kopma
(9) (micronaire) (mm) dayanikhlg
(g/tex)
Carmen 11.71 4.63 30.00 33.80
Nazilli 84 S 10.92 5.03 29.07 30.48
Gurelbey 13.49 4.84 31.07 31.15
Delcerro 14.45 4.34 33.12 37.45
LSD (0.05) 0.86 0.31 1.90 2.44

Olusturulan  populasyonda vyapilan amaciyla hesaplanan dizi kovaryanslari (Wr) ile
varyans analizi  neticesinde  genotipler dizi varyanslari (Vr) arasindaki farkin ise
arasindaki farkin butin ozelliklerde oOnemli ©6nemsiz oldgu belirlenmitir. Bu sonuglar

oldugu, diallel melez analizinin dpu bir dogrultusunda mevcut populasyonda diallel
sekilde irdelenebilmesi icin kabul edilen melez analizinin yapilabilir§i dogrulanmg ve
varsayimlarin  gecerlgini  kontrol etmek ilgili degerler Cizelge 2’de gosterilmiir.

Cizelge 2.incelenen ozelliklere ait varyansin ve ielezlerinin (Wr-Vr) varyans analizinde dizilereskin F
degerleri

Incelenen o6zellikler F (On Varyans) F (Dizi Varyansi)
Bitki Kutli Pamuk Verimi 2.088 ** 3.046

Koza Kutlii Pamuk girli g 9.637 ** 0.938
Bitkideki Koza Sayisi 9.041 ** 2.629
Circir Randimani 2.153 ** 1.076
Erkencilik Orani 14.672 ** 0.661

100 Tohum Airli g1 3.770 ** 2.051

Lif Inceligi 32.846 ** 0.651

Lif Uzunlugu 52.278 ** 0.489

Lif Kopma Dayaniklilgi 14.137 ** 0.304

** (.01 diizeyinde 6nemli

Populasyonda incelenen ozellikler icin  nin  énemsiz bulunmasi, incelenen 6zellik
bulunmy genetik komponentler, standart bakimindan ortaya cikan farkliliklar da genetik
hatalari ve ilgili oranlari Cizelge 3'te etkenlerin payinin cevre etkenlerinden daha
gOsterilmitir. Bitki katli pamuk verimi icin fazla old@gunu gostermektedir. Ebeveynlerde
hesaplanan parametrelerin tamaminin 6nemsiz dominant ve resesif allellerin gidis yonunu
oldugu gozlemlenngtir. Cevre varyansi (E) gosteren (F) dgerinin 6nemsiz  olmasi,
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dominant ve resesif allelerinsie dagilim
gosterdgi sonucunu verebilir fakat bu gdvm
oranlarinin tahmin edilmesinde kullanilargei

bir parametre olan (KD/KR) oraninin 1l'den
blylk (1.318) olarak bulunmasi ebeveynlerde
dominant allellerin resesif allellerden daha fazla
oldugunu ortaya koymaktadir. Parametrelerde
h® ‘nin nemsiz fakat deerinin yilksek olmasi
kismen heterotik etkinin var olabileggi
belirtmektedir. Ortalama dominantlik derecesini
gosteren (HD)"? 1'den biiyiik (2.008) olmasi,
bu o6zellik i¢cin dominantfiin  oldugunu
gostermektedir. Ebeveynlerde incelenen
Ozellikle alakali genlerin olumlu ve olumsuz
gen frekanslarini gosteren fHH;) deseri
(0.254) olarak bulunmgur. Olumiu ve
olumsuz allel frekanslarinin birbirlerinesite
olabilmesi icin bu oranin 0.25 olmasi
beklenmektedir Hayman, 1954 b.; Aksel and
Jonson, 1963). Bu 0zellik agisindan bgeten
(0.254) olmasi olumlu (dominant) ve olumsuz
(resesif) allellerin frekanslariningie oldugunu
goOstermektedir. Bitki kitli pamuk verimi icin
saptanan tahmini etkili gen sayisini ifade eden
(K) degseri (0.769) bulunmgtur. Bu deer
incelenen 6zelfin 1 gen blgu tarafindan idare
edildigi sonucuna gotiurmektedir. Populasyonda
dominantlgin yonunu belirleyen kuramsal
dominanthk katsayisinin (r = -0.282) negatif
bulunmasi, olgturulan populasyonda bitki
katli  pamuk  verimleri  yUksek olan
ebeveynlerin dominant genleri steiklarini
gOsterir.

Koza katli pamuk g@rhgr icin
hesaplanan genetik parametrelerin tamami
onemsiz bulunmgiur. Eklemeli ile dominant
varyans farkinin (D-lJ negatif ve ortalama
dominantlik derecesini gostereny(B)"? 1'den
buyik olarak hesaplanmasi bu 6za@fi
dominant gen etkisi altinda olgunu
goOstermektedir. Regresyon gasunun Wr
ekseninde orjinin altindan ge¢mesi bu sonucu
desteklemektedirSekil 2). F dgerinin 6nemsiz
ve (KD/KR) oraninin da 1l'e yakin (1.074)
olarak bulunmasi ebeveynlerde dominant ve
resesif allelerin @ dagihm gOsterdsi
sonucunu verir. (b4H;) deseri (0.260) olarak
bulunmasi olumlu ve olumsuz allellerin
frekanslarinin cok az bir sapmaylasite
oldugunu gosterir. (K) dgerinin (1.069) olmasi
bu 6zellgin en az 1 gen bfu tarafindan idare
edildigini belirtmektedir. Kuramsal dominanthk

48

katsayisinin (r = -0.800) negatif bulunmasi bu
Ozellik bakimindan yuksek gerlere sahip olan
ebeveynlerin dominant genleri steiklarini
gostermektedir.

Bitkide koza sayisi ve lif incgdine ait
hesaplanan parametrelerin  timi  6nemsiz
bulunmuytur. Koza sayisinda D)% degeri
lI'den buyik (1.224) ve D-Hdeseri negatif
olmasi bu Ozellikte kismi dominargin
oldugunu, lif incelginde ise (H/D)Y? pozitif
fakat 1'e yakin, (D-H) negatif fakat 0’a yakin
olmasi bu 06zellik izerine de hem eklemeli hem

de dominant genlerin etkili olgunu
gostermektedir. Ebeveynlerde olumlu ve
olumsuz allel frekanslarinin lif incginde

yaklasik olarak @it (0.243) koza sayisinda ise
esit olmadgl (0.421) go6zlemlenmektedir.
Genlerin dgilis yonunu gosteren F gerinin
her iki Ozellikte de dnemsiz olmasinagnaen
koza sayisinda (KD/KR) oranmnin (0.539)
olmasindan dolayl resesif allellerin, lif
inceliginde ise (KD/KR) orani (1.903)
oldusundan dominant allellerin daha fazla
oldugu goriilmektedirIncelenen ozellikler igin
tahmini gen sayisini veren (K) ghinin
siraslyla (0.203) ve (0.062) gibi ¢cok kiguk
deserler almg olmasi bu 6zelliklere etki eden
gen sayisinin tahmin edilmesinden uzaktir.
Kuramsal dominanthk katsayisinin pozitif
bulunmasi her iki 6zellik iginde kuglk gerlere
sahip ebeveynlerin dominant genleri
tagidiklarini ortaya koymaktadir.

Circir randimani, erkencilik orani ve lif
uzunlusu Ozelliklerinde eklemeli gen etkisini
gosteren (D) hari¢ ger parametreler énemsiz
bulunmutur. Incelenen her (¢ ozellikte de
eklemeli gen etkisinin (D) 6nemli ve (DiH
deseri pozitif bulunmasi bu oOzellikler tzerine
eklemeli genlerin daha etkili olgunu
belirtmektedir. F dgerinin U¢ Ozellikte de
pozitif ve ©nemsiz bulunmasi, (KD/KR)
oraninin ise sirasiyla (1.577), (1.814) ve (2.136)
olarak 1'den buylk bulunmasi populasyonda
dominant allelerin resesif allellerden daha fazla
oldugunu goéstermektedir. Ebeveynlerde olumlu
ve olumsuz genlerin frekansinin bir 6lciist olan
(Ho/4H,) oraninin her U¢ Ozellikte de 0.25'ten
farkli olmasi anacglarda olumlu ve olumsuz
allellerin frekansinin g olmadginin  bir
gOstergesidir.  Incelenen populasyonda
dominantlgin  yonunu belirleyen kuramsal
dominantlik katsayisinin c¢ir¢ir randimani ve
erkencilik oraninda negatif olmasi bu iki 6zellik



icin yuksek dgerlere sahip ebeveynlerin
dominant genleri gadigini ortaya koymaktadir.
Lif uzunlugu icin ise pozitif bulunmasi bu
Ozellik icinde dguk deserlere sahip
ebeveynlerin dominant genleri steiklarini
gostermektedir.incelenen 6zelliklerin ticlinde
de (K) deerinin ¢ok kiguk bulunmasi bu
Ozelliklere etki eden gen sayisinin tahmin
edilmesini mumkun kilmamaktadir.

100 tohum girhginda (D),(H) ve (D-Hy) lif
kopma dayanikliiinda ise (D) ile (K
parametreleri énemli bulunrgiwr. Her ki
Ozellikte de eklemeli gen etkileri varyansini
gosteren (D) ile eklemeli ile dominant
varyansin farklarini goésteren (DpHpozitif ve
onemli bulunmasi, ayrica ortalama dominantlik
derecelerinin de (D)*? 1'den kiciik olmasi
bu ozellikler Uzerine eklemeli gen etkisinin
daha baskin oldiunu ortaya koymaktadir. 100
tohum &irhginda F dgeri (0.039) Oa
(KD/KR) oraninin da (0.975) 1'e yakin olmasi
bu 6zellik icin dominant ve resesif allellerin
dagiliminin  yaklgik olarak it oldugunu
gostermektedir. Lif kopma dayanikfjinda ise
bu deerler sirasiyla (2.336) ve (1.237) olarak
hesaplanmtir, bulunan rakamlara goére bu
Ozellikte dominant allellerin resesif allellerden
daha fazla oldgu ortaya c¢ikmaktadir.
Olusturulan populasyonda her iki 6zellikle ilgili
genlerin olumlu ve olumsuz gen frekanslarini
gosteren (KH4H;) deseri sirasiyla (0.825) ve
(0.374) olarak bulunngur. Bu degerler
incelenen 0Ozelliklerde olumlu ve olumsuz
allellerin  frekanslarinin ¢  olmadgini
gOstermektedir. Tahmini etkili gen sayisini
ifade eden (K) dgerinin iki 6zellikte de dgik
bulunmasi bu 6zellikler tzerine etkili olan gen
sayisinin belirlenmesinden uzaktir. Kuramsal
dominanthk katsayisi 100 tohumgidiginda
negatif (-0.955) lif kopma dayanikiginda ise
pozitif (0.929) bulunmgtur. Bu dgerlere gore
100 tohum girhigr yuksek, lif kopma
dayaniklilgl disik olan ebeveynler dominant
genleri tgimaktadir.

Anaclarin  Wr (kovaryans) ve Vr
(varyans) dgerleri arasindaki regresyon
grafikleri Sekil 1-2-3...-9’da gdsterilnstir.
Wr,Vr grafiklerinde regresyon @ousunun Y
eksenini kesf§i yere godre populasyonda
incelenen karakterlere gkin dominantlgin
aciklanmasi hakkinda, anaclarin
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regresyon (1995)

dogrusu Uzerinde siralagn ve orijine olan
uzakliklari ise anaclardaki incelenen 6z@lait
dominant ve resesif allellerin miktari hakkinda

bilgi vermektedir. Regresyon gaisu tam
orijinden gecerse tam dominant, orijinin
Ustiinden gecerse kismi dominant, orijinin
altindan gecerse Ustin dominant, parabol

Uzerinden gecerse dominagth olmadgl
varsayllir ( Hayman, 1954 b). Grafik
analizlerinde, paraboliin regresyongdgsunu
orijine en yakin konumda kegti nokta sz
konusu oOzellik bakimindan tum allellerin
dominant, en uzak konumda kegstinoktada da
bitun allellerin resesif oldgiunu gostermektedir
(Hayman, 1954 a ve Jinks 1954).

Grafikler incelendiinde bitki kutlu
pamuk verimi, bitkide koza sayisi ve circir
randimaninda Sekil 1-3-4) Nazilli 84 S, koza
katla pamuk girhg, erkencilik orani ve 100
tohum &irliginda Qekil 2-5-6) Delcerro, lif
uzunlusu ve lif kopma dayaniklginda Sekil
8-9) Gurelbey, lif incefiinde ise $ekil 7)
Carmen cgitlerinin diger ebeveynlere gore
daha fazla dominant genleri stdiklari
gorulmitir. Koza katli pamuk g@rhigi, cirgir
randimani, erkencilik orani ve 100 tohum
agirh gl ozelliklerinde dominant genleri giaig|
belirlenen genotiplerin  ayni zamanda bu
Ozellikler acisindan en yuksekgdeleri verms
olmalari, incelenen bu o6zelliklerin daha cok
dominant genler tarafindan belirleguii
gostermektedir. Ayngekilde incelenen bu dort
Ozellikte resesif genleri §ayan ebeveynlerin de
en digik deserlere sahip olmasi (Cizelge 1)
ilgili 6zelliklerin dominant genler tarafindan
belirlendii tezini desteklemektedir.

Incelenen populasyonda en yiksek
heterosis orani (% 17.67) ile bitki kitli pamuk
veriminde hesaplangtir. Bitki kitli pamuk
verimi icin Chinnadurai ve Sreerangaswamy
(1974) % 83, Ashwathama ve ark. (2003) ise %
79.3 dgerlerini elde etngierdir. Dar anlamdaki
kalitim dereceleri Crumpacker ve Allard (1962)
yontemine go6re 0.12 (koza kitli pamuk
agirhgr) ile 0.73 (100 tohumgrligl) arasinda
desismis, Mather ve Jinks (1971) yontemine
gore ise 0.14 (bitki katli pamuk verimi - koza
katld pamuk girhg) ile 0.34 (100 tohum
agirligl) arasinda hesaplargnr. Boyaci (1983)
100 tohum girh icin 0.86, Efe ve Gencer
bitki katla pamuk



verimi ve koza kitli pamukgahgi icin
sirasiyla 0.19, 0.38 olarak belirlegbairdir.
Incelenen ozelliklere yonelik olarak
yapilacak 1slah calmalarinda, bitki katli
pamuk verimi icin Carmen ve Giurelbey,
bitkide koza sayisi icin Gdurelbey, circir
randimani igin Nazilli 84 S, ger 6zellikler
icin ise Delcerro ggtlerinden
faydalanilabilecgi goralmigtur. Diallel analiz

metodu yardimiyla incelenen kombinasyonlar

Uzerinde cafilan tim ozellikler bakimindan
deserlendirildiginde; Carmen x Gulrelbey,
Nazilli 84 S x Gdurelbey, Nazili 84 S x
Delcerro ve  Girelbey x  Delcerro
kombinasyonlarinin Gmitvar hatlar olduklari
sonucuna varilngtir.

Sekil 1. Bitki kutll pamuk verimine ait (Wr,Vr)
grafigi

' i.Cime
I il B
1 e
#, Db

Sekil 2. Koza kutlt pamukgarli gina ait (Wr,Vr)
grafigi
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Sekil 3. Bitkide koza sayisina ait Wr,Vr) grgifi

Sekil 4. Circir randimanina ait (Wr,Vr) grgfi
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Sekil 5. Erkencilik oranina ait (Wr,Vr) grdfi
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Sekil 6. 100 tohum @rligina ait ( Wr,Vr) grafi
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Sekil 7. Lif inceligine ait (Wr,Vr) grafgi
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Sekil 8. Lif uzunlyguna ait (Wr,Vr) grafgi
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Sekil 9. Lif kopma dayaniklifiina ait (Wr,Vr)
grafigi
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